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AGGTACCCGCACCACAGTCTCCGAGGTCACGTAGAAGTCTTGCTCTTGGG 

TGCCTTTGTGGTTGAAGCTTGTCTCCCACTTAGCTTTAAAGAAGATGTAA 

TTCACCATGATCACGACCGCATTGCTATCGAGGTTCTTAAGCAAGTCCAC 

AATCTTGCCCTTCGTTTGCTTTGCCACATAATCATTGATCTGCTTCATGG 

CCCCTGCAGAGTCCCTAAAGTTGGTAGGGAAAGTGTCTGCCAGGTACCTG 

CCCGGGCGGCCGAGGTACGCGGGGTCTCGCTCTCTGTGTTCCAATCGCCC 

GGTGCGGTGGTGCAGGGTCTCGGGCTAGTCATGGCGTCCCCGTCTCGGAG 

ACTG CAGA CTAAACCAGTCATTACTTGTTTCAAGAGCGTTCTGCTAATCT 

ACACTTTTATTTTCTAAATCACTGGCGTTATCCTTCTTGCATTTGGCATT 

TGGGGCAAGGTGAGCCTGGAGAATTACTTTTCTCTTTTAAATGAGAAGGC 

CACCAATGCCCCCTTCGGGCTCATTGTTACTGGTACCTGCCCG 

>Sequence 3462 

TGGGAGATGGTTATCATTTGGGAGTCGACATAGCGGTCACCGCTTTTGCT 

CACGCGCACCAATCAAGTCCGAGGCGTTCTGGGTTTGTGCCACGATATTT 

TGCCGCAGTACTGGTTGCACCTTTGGTTGAGAGCGCAAACACAGAGGAAC 

CGCTCGGCTGACGACTCGTAAAGGCGTCGGCATGGATAGAGACAAACAGG 

TCAGCACGCTGTTTCTGGGCTTTTGCTACGCGCACTTGCAATGGAATGAA 

GATGTCTTCATTGCGCGTCATGTACACCTTCATATTGCCCTCTTTATGGA 

T CAGA GAGCGCAAACGGCGAGCTATTTGCAATACCACATCTTTTTCGCGC 

GTTTTGTATTTCCCCACCGCACCGGAGTCTTCGCCACCGTOGCCAGGGTC 

AAGCATAATGACAATCGGACGATCGCGCCCTGCTTTACCCGGTTGTGGAC 

CACTTTGCGCTGGCGGCACCTGCnTTCGAGGTCGACTTTGTTGTAATCC 

TCCAGCAACGCCAGCAGCGGGTCCTGCATATCCTGTGCATTGGCCGGATA 

GAGGTTCATCACCAGACGCTCTTTAAACCCGGCGACCGGCGCAAGGGCAA 

ACAGCTGCGGTTTTACGTTTTGCTTTAATTGAAAAACCATACGGTCCGTT 

TGCGGGTCAAATTGCCCGAATCGCGCCGACTTGGTGAACGGGTCGGCTGA 

ACGAATTTGGGCCGCCATCCCCTTGAATACCGGTTTACGGTTAACATTTG 

GAAATCCCACAACAAGCGTTTGGGGTACTGGCCCGAAATGGTATTTTCCA 

GCTGAAGATTTGTTCCACCGTACCCGGTTGGACC 

>Sequence 3463 

CG !^ CAGGTACA ^^ 

GTTTTCCTTCTAACAGTCAGGATCCTCAGCTGCACGTCTGTTGGAGTTTG 

CTGGAGGTCCACTCCATACCCTGTTTGCCTGGGTATCAGCAGTGGAGGCT 

GCAGAAG AGCGG ATATTGGTGAACAGCAAATGTTGCTGCCTGATCATTCC 

TGTGGAAGTTTTGTCTCAGAGGAGTACGCGGCAGCCCTATCTCAACAAGC 

TCAACTACCGTCGGACGGACCATGAGGATCCACGGGTTAAAAAGACAGCT 

TTCCAGATTAGCATGGCCAAGCCAAGGCCCAACTCAGCTGAGGAGAGCAA 

TGGGCCCATCTATGCCTTTGAGAACCTCCGGGCATGGGAAGAGGCACCAC 

CCAGTGCAGCCCACTTTCGGTTCTACCAAATTGAGGGGGATCGATATGAC 

TACAACACAGTGCCCTTTTAAACGAAGATGACCCTTATGAGCTGGACTGA 

AAAATATCTGGCATGGGTGGCCAAAGCCGATGGAAATTAAAGGCCCGCTT 
TATCAAG 

>Sequence 3464 

CCGGGCAGGTACTTT 1 1 j TTTTTTTTT TT Tn 1 1 1 1 GGG1 ill! rTTTTT 

TTTT TTn n i l nTTTTT l'ATAG AGGG AGG A AGGTTATTA ATT ATGTTA 

TTTrGTAAATATATATTATGTATTTAATTTGATTTAATCACATTACATAG 

GTTGAATTTGGGGGTTGCTTTTAAAGTGTTGAGAGTTTAGTGTTTATTTT 

TGTAATCCAACAACTTTATCCAAAAATGCCAAAAATTTTTCTGGCTGGCC 

CGGAGGATAACCTTTCACTGGTGATAAGTCCATTGACTGGAACAGCCCAG 

GAAGCGTGCTGCAGGTACCTCGG 

>Sequence 3465 

CCGGGCAGGTACGTCATACACATAATCTGTAGCAGTGGCGGTTTAAGTGA 

ATCTCCTTTGTGCTTAAACAACGTATCTTTAGTTAGCTGGTGGGAGTGGG 

CTTAACTAGGAGCCTGCATATCTAGCCACATTCCAGTGCTTCAGAGGAGC 

GCCTTTCTTCTTGAGCACAGTGTTTATAGATAAGAGAGCAGGTTGTGCTC 

AGAGCATGGGAACATAATGGCGATAAGAAGGCTTTCCTCCTCAGAGTCCT 
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CTTGTGGCTTTCCACAA<nTACTGTCCCATGTTTTTATGGCCAGTTTATG 
CAGGCACCCTGTAAGCCTTTTTCrc 

AAAACTGCCATTGCTATTAAGACTTGTTCCTGGGGTCTGGTCTCTCTCCA 

GAGGCATCTTCCGCATTTGCAGACACCATGGTAATTACCGGAATCATAGC 

TTCCATCAAGGGTACTCCAGGGTAGTGGTTTTTGTTGGGTTITCAGGTTT 

TCTTCTGCAAAGGGGGGTCAGCCTCTTGAACTGTCCCCCAAGTTGGTGGG 
CTCCCT 

>Sequence 3466 

CCGGGCAGGTACAAAAATTAGCCGGGCGTGATGGCAGGCGCCGGTAATCC 

CAGCTACTCAGGATGCTGAGGCAGGAGATTTGCTTGAACCTGGGAGGCGG 

AGGTTGCAGTGAGCCGAGATTGCACCATTGCACTCCAGTCTGGGCGACAA 

GAGTGAGACTTTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGGACTCT 

GCGTTGTTACCACTGCTTCCCGCGTACTCTGNCGTTGTGAATAATAAAAA 

GTTGTATAAAGAAATTAAGATGTAAAGAAAATAATAAAAAAGTTTTAAGG 

ATAATT TAGGA GTGATAAATGGGGGGTGTTCTTTACTCAGAGATTAATGA 

TTGACCCTTTTGTTATGTGAAGGAAATTTTCAGTTCnTGGGTATAATAT 

TATTAGGCTAATATTGTATAATTCATTGAATTGGAATAAGAGTTATTCAC 

CATTTCAAATTTTATAAACTTAAAATTACCTTACCCAGGGAGGCATTTAT 

ATATTGATTAGGCCTATTGGGTGTCTCAAATTTGGCTGTATATCTATATA 

ACAATATTAATATAGGATGGGAGCCTAGAAAAATTATTGATCTCCAGCCC 

CCCCTGmCTTCTCCCTCTCCTTTCTCCCCCCCCC 

>Sequence 3467 

AGGTACCAACAGCACCCAGGCAAAGCCCCCAAACTCATGATTTGTGAGGT 

CAGTAAGCGGCCCTCAGGGGTTTCTAATCGCTTCTCTGGCTCCAAGTCTG 

GCAACACGGCCTCCCTGACAATCTCTGGGCTCCAGGCTGAGGACGAGGCT 

GATTATTACTGCTGCTCATATGGAGATAATAGCACTTGGGTGTTCGGCGG 

AGGGACCAAGCTGACCGTCCTAGGTCAGCCCAAGGCTGCCCCCTCGGGCA 

CTCTGTTCCCACCCTCCTTTGAGGAGCTTCAAGCCAACAAGGCCACACTG 

GTGTGGTCTCATAAGTGACTTCTACCCGGGAGCCGTGACAGTGGCCTGGA 

AGGCAGATAGCAACCCCGTCAAGGCGGGAGTGGAGACCACCAAACCCTGC 

AAACAAAGCAACAACAAGTACCTTCCCG 

>Sequence 3468 

CCGGGCAGGTACGCGGGAAGGCCTGAAAGAGAGAGGTATGTTTTCTCTCC 

TCCAGAGTCTCTGTGGTGTTGACACAGCAGAGAGAGGAGGGGGAGGGGCC 

TCGTCTTGCAGAATCACCTTCAATCACTGCTACTGTCTGGGCCATTACTG 

CCAGTCTGGCCGGTGTCTCCCACAGTGGATGGCTTTGCCTCCAGCGGTGG 

ACCAGTGTGTACCT 

>Sequence 3469 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGTGAGGGAGGAGAATCGCTTGAACCTGAGAG 

GTAGAGGTTGTGGTGAGCTGACATCATGCCACTGCACAATGCCTGGGTAA 

CAGTAAGACTTTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAATAGAATTTACAAAATATA 

GAATATGTAAAACGATGTCAACTTTTATCTTTGTTTTTTAAAGAAAGGCA 

GCTAACGCATTTAAAGAGCATAAACCAAAAGATAGAAGAACCCATGGCCT 

TATAAAAGTCATTTAACCACACTCACCCCTGGGCACTGATTCTCCATACA 

GAGTATGGGAGTGGTGAAATCTGCTTGCTAGGCTTGGTGTGAGTGCTAAA 

TGAGTGAGGGCAGGGGGAGCCCTTTGTCCAGGGCCCCACACATCTTCAGT 

GTCCTGGCGTAAGAGGAGAACACTGTGATGGAATTGTGGGGTGAATGCCC 

C ACTT TGACTTTATTTGCTTTrCTAATTTTGGGCAGAAAACGTGGGTATA 

GTTTTATGATCCAGAAAAAAAAATTGAATATAGGGGTTGAATTTTATTAA 

TTAACTGCCTCCCTTTTTCAAAAGAAAGTACTTTATTTAACTTTGAACTG 

AAAGGGAAAATTTTAACCTAAAATGTAACCAACCCATGGTTTCTCAAAAA 

TCACATTGCCTTGGTTATTTAAGGGGGCCCAGCAAATGGATTATTTGATT 

TTGCCATCAAGAATTACCGTTACATTTAAGAAATAATCTTTTTTTGAGAC 

GTGGGACATTTGATTTATGACCCTAATGCCCTATGATGTGACGTTTACCA 

AGCGATGCT 

>Sequence 3470 
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CCGGGCAGGTACAAAAGATGTTGGAGTCCAGTAAGCCCATACCTAAATTA 

ACTGTAAAGCTTCAAGGACrrrTTGTTTATTTITATATACT^ 

CTGTGACAAGTTGATTTTATCTCCAAGACTTAAGGCCATTCCCTGGCTCT 

TTGCACGAATTCTTATATGGCCGGTAACAGCAGCATCTGGTCCCTGGTGA 

ATTGGCTTCTCAATGCTGACATTTGCAAGTGCATCTTCACCAAATATGAA 

ACGAGCATAAAGGTTGGCTGCCATAAAGCCACAGTAACCAGAAAGGGCCT 

TTTCTGGAGTCAGGCATTTCATATTGGTTGACTTTAATATGTGCTGTAAG 

TAGTCATTTAAATCAACCATGTTGGGGTTAAACTGTCACTTTGTTTTCCA 

TTCAAATTCCGCCCACATATGACGGAATTCTGCATCAGTGCAAGTTGCAG 

GCTTGGAATTATCCATGATGGTCATGTGAATTTCACTGAGAACCACACAA 

TTTTCTGTCACTTGCTGCTCCAGAGACATCATAAACTATATTACCAAAAT 

TTTTCCATTTTCTGTGGATGCTACTITGACGTTAGCCTTAATATITC 

AGTCATGAGGAGCAAGAGTCAAAGGAGACCCGTTTTTCCACAATTTCAAA 

TCCCCTAAGGGAGCITGTTCTAATGGCAATTTTGCAAAGAATCACTGGTT 

TGGTTAACAAAAAGTACCTGGGCCCGTTTAA 

>Sequence3471 

CCGGGCAGGTACACATTTAGCCACAGGGCCTA-ATAAAAAGCTTAATAGGA 

ATGGTTT CCCTT TCTATTCAGGTTCAACTTAGGAAATAAATAGTGATTAT 

A ATGATATTTTCA TAGAAACAAAAACCCAGTTGAGGCTTTACTTAACTGG 

TAT j 1 n J TlTl I GCACCTrATTTTATGAAGACACAGATTTGGTTTCAGA 

AATTCAGCTACTGAGCTCCAACTACTAGGGCAGGTGACCACCTTGAATGT 

CAGGTGAGGGGAGAAATTGCTCCAGGGTCCATCATCAGAAGAGCTCATTT 

AATTAACCACAAACTCAATGCAGGACACTGGCACTTAATGATATGGGACC 

CGCGTACCT 

>Sequence 3472 

CCGGGCAGGTACCAGCTGGGGTAGTAAGTAGTAGAGACTGAGCCAGAGCT 

CAAGCCACAAGTGAGTGTGACTGTCCCTCCAGGGGACACTGAGAACGATG 

GCTCCTGGGTCACCACAGTCTGAGAATCCACTCCTGATCCATAAGCAAGG 

AGTCCGAGGAGAAGCATCATCCAGGCCATGGTGGGGACACTCATGAAGGC 

TAAGTGTTCTCAGGCTTCCCAGCTGGGGTTTGTTTTCCTCAGGGCCTTTT 

CCCCCGCGTACCT 

>Sequence 3473 

AGGTACGCGGTCAGCAGCTACCTGAGCCTGACGCCCGAGCAGTGGAAGTC 

CCACAGAAGCTACAGCTGCCAGGTCACGCATGAAGGGAGCACCGTGGAGA 

AGACAGTGGCCCTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTTCTCCCT 

GACTTGGGACATGGCCTGTCGGATTATCCTGCCCCCAGAGAAGGAGCTTG 

CCATGCCXGGGGAGGACCTGAAGTTCAACCTAATCTTGCGGCAGCCAATG 

ATCTTAGAGAAAGGCCAGCGTTTCACCCTGCGAGATGGCAACCGGACTAT 

TGGCACCGGTCTAGTCACCAACACGCTGGCCATGACTGAGGAGGAGAAGA 

ATATCAAATGGGGTTGAGTGTGCAGATCTCTGCTCAGCTTCCCTTGCGTT 

TAAGGCCTGCCCTAGCCAGGGCTCCCTCCTGCTTCCAGTACCT 

>Sequence 3474 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACACCAAACAACTCATTACACAAAGAGGTAAG 
GTCCCAGACCACGCCAAAGCTTCCTGAGACCTCTCCTCATCTGTGCATGG 
ACGGATGACCAACTCTGGGGCCCAGGCTGTTGC 
>Sequence 3475 

GGGCAGGTACAGAATTTTGGTCTGTAAATTCCACAAAAGCAAACCGAGTT 

GGCTGAGTCTCATCACCTGCCATCCGCACAAACTTCACTTCTCCAACTTG 

TTTAAAAAATTCAAGTAGTTGATCAGCTGTCGTTGTCTGGGAATTCAGAT 

TTCCAACATAAACCGrrCTCCTAArrrCATCTATTTTGGAAGGATCCACG 

TTTCCCATAAGTGGTGGCTGTGGTATCTCTCCAAGTGTTGCAATGTTGGG 

GTCTAGTGCTGCTGCTGGTATAGCTCCCAAACTGCTAAGTGAAACACCAA 

GAGTAGTCAAAGGATTTGGGGTCGGTATTGGAAGCAATCCTGCACCAGGC 

ATCAGACTTGTCATGGTTGGAGCAGGAGCCAATAAAGAGAGGGCTTTGGA 

TTCCTCTGGGATTTTACCTGCAGAGGCAAGTTCCAAACATTACAAAAAGC 

AGAAACACCACACAAACTTTACACTATGATTTTACAATTACCCTTGCAGT 
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TAAAAAATACATAATAATAAATGAATCTATCTATCAGATCTGTATAAAGA 

AATAAATAAGAACTTTAGTCTTTCCTTTTATCCTGCTCTACTAGGAAAAA 

TAAAAGTGAGCCAAACTTCAATATTAACAATCTCATTAATGGAATATATT 

TTAAAAATGAATAATGTAGACATTATTTAACACTTTGACTATGGGTCAAC 

TGTCCTTGGGCGTTTTAAACTAGTGGATCCCCCGGCTGGAGATTTAATTT 

AAGCTTTTGATTCCGGCGACCTGAGG 

>Scqucnce 3476 

AGGTGCG CGGG TGTGCTGATGATTGATGTGGTGTGAGAACAAAGAAACAA 

CAGAGAGTTTTCCCTACACACAGCCCAAAATACTATCTTAAAAAAATTTT 

GAAGACAGGTTAACCAAAGGTTCTGGCCGCCATCCATGTCCAAAACAAAC 

CAAATGTGTTGCCCGTAAAACATTTGCTCTTGAAAAGTAGTCCCTTAGCC 

AGGCGCGGTGGCTCACACCTGCAATCCCAGCATTTGGAAGGCCGACGCAG 

GTGGATCATCAGGTCAGGAGATCAAGACCATCCTGGCTAACGCAGTAAAA 

TCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAAGACTAGCCAGGCGTGGTGACACAC 

GCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGACGCAGGAGAATCACTTGAAC 

CCTGGAAGTGGAGGTTGCAGTGAGCGGTGATCGTGCCACCGCACTCCAGC 

CTGGCAACAGAGCGAGACTCCGTCTCAAAAAAAACACCGCACCTAGAAGT 

TCCTGCCCG 

>Sequence 3477 

AGGTACCAAATGCTAGTGAGGATGTGGAGCAACAGGAACTTTCATTCATT 

GATGGTGGGAATGCAAAATGGAACAGCCACTTTGGAATACAATTTCTTAT 

AAAACGAAACATACTCTTTTAAAAATAAATATACTCTTATCCTACGATCC 

AGCAATCTCAATTTCCATGGTATTTATTCAAAGGAGTTGAAATTTATATC 

CACACAAAAATCCACACATGGATGTTTGTGGCAGATTTATTCATAATTCT 

AAGAAGTAGAAGCAACCAAGATGTCTTTCTGTAAGTGTCTTAATCCATTC 

AACCTGATATACCAATGACAAAACTCATAGATTTGCTGGCATTTAAACAA 

CATAAATTTATTGCTCACAGTCCTGGAGGCTGGAAGTCCAAGATCAAGTC 

ATGGCA CATTCTGCATCTGGTGAGGGCACTTCCTGGTTCATAGATGGCTC 

CTTTITGCTGCATCTAAGTGCACGAATCTCTTTCATGAGGTTCCACCCTC 

ATGACCTCATCACCTCCCCAAAACTCCAACCTGGGCAACAGAGCAAGCCT 

TTGTCTCGAAAAAAAAAAAAAATGACAANAAAAGGTTCCTGCCCGGGCGG 

CCGCTCGATGCCCATTTGATGCCTGGTTTATCACAAAAAAGACCCATGCA 

CATCCCACTTTGCTCAGGGGAGGCGTTTCCCTAAGCAAGCTGGAAAAATA 

GTGAAAACTGGl l l I I I'l l 1 L ITl lGGGGGCTTGG'ITnTACCCAAAAAT 

TTTTCCTAGTATAAATGCCCTTTTTTTGAAA 

>Scquence 3478 

CGGGCAGGTACTGTCCAACTGGATGCTGCCXTGGTGGCTGAAGGCACACT 

TCATGATGCTGTCCAGGGTCATCAGGGAGACATGTTGAAAGAGCTCCAGA 

CGTGAGTTTTGGGCAATGTGTTCCTCCCATTTGTTCAGCATCATCCGAAC 

ACTCTCAGACATCATGGTGATGAATATTTTCAGAATGCTGATGTTGAAGC 

CAGGTTTCACAATCTGGCGGTGCTTTTTCCATTTAGAACCATCCAGGGTC 

ACAAGTCCTCGACCAACCCAGGATTCAAGGATTTTGTGGCTAACAGCACT 

TTTGGGATCTTGTCTTTTCAGGAGAATCTTGGCATAGTCTGGGTCATGGA 

CACTGAAGAACATCGTAAAGGGTCCAACCCACAAGGGAACAGCACATGGG 

TATTTTTCCATCAGCTTATGATACACCTCAAACTCCTTTACTGGGTAAAA 

CTCCTTGTGGCCATAGAACCAGTGGGCAGGGGGTGCAGGAAACAGGTACA 

GGGCTCTGATCATCCATCTTCTCCTCTGGTACCTT 

>Sequence 3479 

AGGTACCAGAAGGGCTCCCGCTCTCCTCTGCCCAAGAAGTGAGCGGTTCC 

TCTGCCAGGACGGGGGGAAGGAGGCCAACCTTGTAGGCTTCGTCAATGTT 

GGCATTCACACAGTGCTGGATCATCTCCTTTACCAGCAGTGGGTGGGGCT 

CGTCACAGACCTGGCCAAAGGGAAAGGAAAGGCGGTCAGGGGCTAGAAGG 

GACAATGTGAGCGGGGAGGCCCCAACAGACCGACTTCCAGGCAATCTATG 

GNTAAAACTTCTCAACCTGTTGTTTTCATCAAATTCTTCAGCAACCAGGA 

TGAGTNTGGGGAATGCTCCTCTCACCATCAAAGAGAAGTGCTTTCGGCAC 

CAAGAAGATAAATTTTCCAAACTTANTACAGATGAACAAGAAAGCCACCA 
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AGGGCATGTGAAGGATGCTCACTTTGGGACAGCTTTAAAGTCACAAGTAA 
TTTGTCTTAGATCACTTGGGGGGGTCAGTTGGCCCAGACCCACTTGAAAT 
TCACTTTAGAAACCCGCGTACCTTGGCCCGGCG 
>Sequence 3480 

TCCGGTGGTATCTGGGAGCCAGAGTAGCAGGAGGAAGAGAAGCTGAGCTG 

GGGCTTCCATGGTTCCCTCTGGGTCCTAACTGAGCAGTTCCTCCCCCGCG 

TACC1G 

>Sequence 3481 
>Sequence 3482 

AGGTGGAAGGAATGCTTGAGCCCCCAGTCTGGGCAATATAGTGAGACCCC 

ATCTCTGCAAAAAAAGAAGTTCCAGAGGCCCAGACTTGCTACTGGTGCCC 

AGGGGGCTGTGGGGCAGCTTGGGCATTGAGCCCTCATGCTGTGGGATCTG 

ATGCTGTCTCTAGGTAGATAGTGTTGGAAATTGAATTGGAGGACACCCAA 

CTGGTGTCCGCTGCAGAACTGATTGCTTGCCTGGTGGTGGGGAGAAATCC 

TTACATATTTTTTGGAGTCACAGAAGTCTTCTGTGTTGATTGTTGTAGTG 

TGAAAGCAGAGGAAAAACAATGGTTTGGGTTTTTTCAAAACAACTTTCAT 

GACACATACGAGAATGTAAATTCCAGAAGGGCCAAGGCCATGTCTGTTTT 

ACCTACTCnTTTTCCCCCAGCTTCTAGTACCTGCCCG 

>Sequence 3483 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAAACGGATCCAT 

TAAGCCAGCACCAAGGAGAACATCTTGACACTTTATGGAATTTCAAAAAG 

TATGATATGATGGCAATAAAGTGGCTCTTCAGCCAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAANGCCCCCCCCCCCCCCCATGGGGGTTTGGGGGCCCCCCAAAAAAA 

AAAACCCCTTTCCCCCCCGGGTTTCAAAAAAAAAACnTrTTGGGTTTTTT 

GGAAAAATTTT CTAATTGGG AAACCCCATTTTTAAAAAAAAAAAACCAAA 

AGGCTTTGGCCC 1 1 TTTTT n'GGGGGCCCCCCCCCCTTTTAA AA A AA AA A 

ACCCCCGGGTTTAATGGTTTTGGGGACCAAAAATTTCCCCCCCGGAAAAA 

AAAAAAAAAAAANNNNGCCCCCCGCCGCCTTTAAAAAAAAAGGGGCCCCC 

CCGCGGGGGAGAAATTATATAAACCTTTTTTTCCCCCCCCCCCCCGGGGG 

GGGGGGCCCCCCCCACATTTTTTTTTCTCTTTTGGGGGGGGTTAATCCCC 

CCGCGGAAAAAAAAGGGGAATAAAATTNTCCCCCGAAAAANATAAAAATT 

TAACTTrCTGTTAATTATATGAAATAGACAAGAATCTTTAGAATAAATTT 

AACATGGAGAGGAGTGCTTTATGCAACAACAACAGTAAT 

>Sequence 3484 

AGGTACATTTTGAACTCCCAATTCCCACCCACAGAGCTTGGTGCTAGCTC 

TGCACACGGTAGATATAAGCAAGAACTTAGGCCGAAGTGAATTGAATGAC 

CCATTCTTACCAGATAATTCTGTTCTTGCAGGGGTATTTCGGATCTGGGT 

TCTGCCTCAAGGCTGACGGAATCAATACATTCAGCAAGTGTATCCTCAGT 

CACGTCTCCATTGAGAGGGGGCTCCAGGGCGTTGGCATCCTGAGGCTGCA 

CAGGGGGCCCAATGGCGGCAGCCCCTGCACCCTGCACAGCTGCATTTTCA 

TGCCCCTCCCCTCTGGGGTCAGCTGGTGTTGGCTCATGTGAAACTGCAGC 

TGAATCACAATGCACTTCTGCATGCTCAGGTAAAGAATCACTATTAGGCA 

TCTCAGTAACTTCTGCTTTGTCTCCAGTGGCTAAGGGTGTCACCAGCATC 

ATCAGACATTTTAGTATCGCTCA 

>Sequence 3485 

AGGTACAGGTCTTGCCTAAAATCAAGAAGAGAGCAGGAGAACTGAGAAAC 

TCCTCCCCTTCCCCCACCAGAAGCCTTGTGTCTAGTAACAGGTAACAACA 

GCCATCTACTGTTGGAGAAAGAACAAAGCATGGAAAGGATGGAGCAGGGA 

AAGAGGGAAAAAACAACAACCACTCTCCAGCACTCCAGGTCTTAACATTA 

AGCACAAAATAGGAGCAGCCTAGCCCACCACCGGAGGGATTTCAAGTCTG 

TTGCACACTGAAAATAACCATGGCTACAACAAAACCCAATTCACCGCAAA 

TGCTGACTAAATTGACTAATAGCCCCATGCTAATAGCTTGATGGAAGGAT 

AGATATTCCCACTTTGAACATTTGCTTCAGTGTCTACTTTTCTTCTATAC 

AACATACCTGGCATTTAATTTAAAAAAAACACACATTTAAAAATGTTAAA 

AGACCTATGTGAAAAGATAAAATAGCAGAACCAGACCCAAAGGTGACTCA 
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NAAGTTGGAACGACTAGAGACTACTAGAGACTCAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AAAAGTTTATTGCCGGGGGGGGCCTTTAAAAAATTGGGGGCCCCCGGGGC 
GGGAAGAATTTAAATTTAAGCTTTTTTTATCCCCCACCCCCCGGGGGGGG 
GCCGGGGCCCCAATTTGTTTCCCTTTAGGGAGGGTAAATCCCCCCCTGGG 
>Sequence 3486 

CCGGGCAGGATACTTTATTTTTTTTAATTTT^ 

GGGGGTTT rATACTTTATTTTTATATTTTTCTTGTTATTTTTATATAGGG 

TTACTTTTATTTTTAATTACTTTAAATGGACCGGCCCGAACAGGAGAAAA 

GAGAAAAAAAAAAAAAAAGAGGGGACAACCCCCCCCCCAAGGGAAAAAAA 

AAAGAAACCACCCTTGAGAGGGGGCCACCCCAAAAAAAAAAGGGGGGGGG 

CCCCCCCCCCCCCAGAAAAAAAAAAAGGGGGGGCCCCCCCCCCCCCCCCC 

CCAAACATGACAGAAAAAAAGGCCAGTGGTTTGGGGGGGGGGGGGGAAAT 

GA im I 1 ATTCCCAAGGCCCCCCCGCCGCCAA AAAANGCCTCAAAAAAC 

CCCAAACACGAGGAAAAGGGGGGGGGCCCCCCCCCCAAAGAAAAAAAAAA 

CCCCCAAAAAAAAAAACCCCCCCCCAAAAAAAAAAAAAAACACCCCCCCC 

CCGGAAAAGAAAAAAAGAAAATAATATATCCCCCCCCCGCGGGGGGGGGG 

GGGGGGGCCACCAAAATAATATTTATAAAAAGAAAAAAAAGACCCCCCCC 

CCCCCCACAAAAAAAAANNAAATTATTTACGAGACGGGGAAAAAGAGAAA 

CAAAACGATAAAAAGAAGAAGAAAAAAAACGAGACAAAGAAAAAAGACAA 

TGAAAACAAGCAGAAGAAGAAGAAGAAGAAGATCGACAAG 

>Sequence 3487 

AGGTACACACTGAAACCACTGTCAGATTAAGAAACTTCCACAACTTGTCT 

CAGTTCTTCAAACAATGGAGCAAGTTCCTTTTCTAGGCTGACAATTAGTC 

CTGTATTGGCACTGCTGCTGGCTATGAAACTCACCACCAAAGGTAAACGA 

TTAAATTGAACCACCTGGTAGGTGTTATAGTAACAGATGATACTTTTATT 

TTTGGAAAGTCCAAGTTTGCTTCCTTGGTCTGTTGCAAGGGCAAAAGTGG 

ATAAGAAACCAGGTCGCAAAGCATGCTCTGGAGCATTGTCATTTGCCACT 

TTAATAACAGGTACCTGCCCGGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTCACTGG 

AAATATGGGCGCCGAGGTGGCCTTCAACTGGATCATTGTTCACATGGAAG 

AGCCAGATTTTGCTGAGCCGCTGACCATGCCTGGTTATGGAGGGGCAGCT 

TCTGCTGGAGCCTCTGTTTTTGGTGCTTCTGGACTGGATAACCAACCTCC 

ACAGGAAATCGTAGCTATCATCACCTCCATGGGATTTCAGCGAAATCAGG 

CTATTCANGCACTACGAGCAACGAATAATAACCTGGAAAGAGCACTGGAT 

TGGATCTTTAGCCACCCTGAGTATGAACAAGACAGTGATTTTGTGATTGA 

AATGGACAATAATGCCAATGC 

>Sequence 3488 

>Sequence 3489 

ACGAGTACTTTCGCTCTCTGTC1TTGCCAATATTTACTTTTGATCTTTGT 

TTTTGCCTTTATTTGCTTTTGCTCTGTTTAAAACAGGCTATTCAGAAAGG 

CAATAAGGAAGCTGCAAGAATACATGCTGAAAATGCAATCCACCAGAAAA 

ATCAAGCAATTGATTTCTTAAGAATGAGTGCTAGAGTTGGTGCCGTGGCA 

GTCAGAGGTCAAAATGCAGTAACAATGGGCAGGACTTCTGCCTTGATGGA 

CAAATTCAAACACCAGTTTGAAACACTGGATATTCAAACACAACAAATGG 

AAGATAAAATGAGTAGCTCTACAACCCTAATAACACCACAACACCTAACA 

TGTGGTTAGTCAAATGAAAAGAGAACTTGTTATTACTACTTTGGATGCTA 

ATATGGAAAANAAAAAAAAAAAAAAANNNTTTCCCTCCCCGGGGGGCCCT 

TTAAAAAAAGGGGGACCCCCCGGGCTGGGAGAATTTATTTTAAACTTTTT 

TAAACCCCGCCCCCTGGGGGGGGGGCCCGGCCCCCAATTTTTTTCCCTTT 

TAAGGGGGGTAAAAGGCCCCCTTGGGAAAAAATGGGCAAAAAANGTTTTT 

>Sequence 3490 

>Sequence 3491 

AGGTACGCGGGGAGTGTTTGGGGAGGTCAACGGGCTATGCTGGCTTGACA 

GGGCTGGGCTCTTCAGAACAGAAGCATGGATCTCGGAATCCCTGACCTGC 

TGGACGCGTGGCTGGAGCCCCCAGAGGATATCTTCTCGACAGGGACCNNG 

TCCTGGAGCTGGGGACTCCACTGCCCCCCCTTCAGAGGTTCCGCTGCCCT 

GTCAAACCCTGTCCCTGACAGATGAGGAGAAGCGTCTGCTGGGGCAGGAA 
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GGGGTTTCCNTGCCCTCTCACCTGANCGTCACCAAGGCAGAGGAGAGGGT 
NCTCAAGACTGTCAGGAGTGAAATCCGGTACATGCAGTCANCTCATGACA 
GTCGGCGGGGGAAGAAAGAGT 
>Sequence 3492 

TTATTCGACTTAGTTGTGGCTGATNGGAGCTCACCGCGGGGCGCCGTACT 

ACAGTAGAGCACCCAACAGGCTGCAGGAATAACGCATCAGCCCTGATCCT 

GCCCGGACGACATTGACGGGAGGCCCGTACCTCATGTTGTGTGACCTACA 

GTACAGGTGAGCTGCCCCCTTGACGCACCATGATATCAACTATCACTTGA 

ACAAAATGACCGACTCATTATCTTTAATCAAACCAATGATCACCTGCAGC 

CTATGGTATATTTTTGCAGCTGTGTAAAGCTATGTGGCATGAAAATGTGG 

GACCTATAAATGGCTGATCCAATAAATAGACATTATGGGCAACAGTGTCT 

TATCAGCTAGTGTGTACTAAGGTTTCAGGAACAGTTGTTCTGACCTTACT 

ATCCAACGAGGAGTAACTGATTCACTTCTCAGAGGTATATTAACCTAATT 

TGGACATCACAGAATGCCTGAAAAATAATTCTTCAGTGCATTAAACAGTC 

CCCTGGATCTATTAAAGTAAGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAC 

CCCCNG GCGCTTT AAAAAATAGGGACCCCCCCGGCGCGGGGGAATTTTAT 

ATAAC CTTTTTTTACCCCCCCAACCCGGGGGGGGGGGCCCGGAACCCCAC 

TTTTTGTCTCTTTTAAGGAGGGGATAAATGCCCCCCTGTGGGAAAATGGG 
>Sequence 3493 

AGGTACCCCAGTCGTATCCTCTGTCCGCATGTGTGGCCAGGCCTGACAAA 

CACCTGCAGATGGCTGCTGCCCCAACCTGGGACCTGCCCAGGAGGTTGGA 

GCAGAAAGGGCTCTCCCTGGGGTGGTGTTTCTCCTCTAGGGTATTGGGAT 

GCATGTTCTGCACTGCCAGCAGAGGGGGTGTGTCTGGGGGCCACCACCTA 

TGGGACACGGGGTCGAAGGGGCCTGTACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACT 

TTTTTTTl 1111 niTnTnTTAAAAACTATTGGGCGCCTGGGGTTTTT 

CTAAAAACCACTTTGGGGGGGCACACACTCTTCrrTTTTrACAAAAATTA 

TAATCACCCAG GTCTT TTAAAATTGGGGGAGGGGGGGGGGCCCTCATTTT 

AAAACCCCCCGTTrn'GGAGGGGTTTTTCTCATAATAGAACATTTCTTCT 

TTAAAAAAGGGGTTTTTTATTTATGAAAATTTTTATATCCCCCCGTGTGA 

AAAAAAAAGAATAGCCCCCCCCCCATACAAAAGGGGGTTGGATTGGGGCC 

TCCCC AAGGG GGGTTCAAGACAAACCCCGGGGCCTTTCTGAATTTCCiCAA 

AAAAATTTTTGGAAAAAAAAATTTTTTTTTCCCCCCATAAATTTTTAATG 

CAAAAGTGTTTTTCGCCCAATTTTGTGTTGGGGGGGCCCCCCCCCAAATA 

TGGGGAAAAAAGGGAAAAAAACCCTCTTTTATTGGCGAATAACACGGTCT 

TTTTTGTTGGGGGAGAGGGGGGGGGGGTTCTAACATTTTTTCCnTCCCG 

GGGGGGGGTTTTAAAAAAATTAAACCCCCCGGCGGGAAGAAAAAAAAC 
>Sequence 3494 

CCGGGCAGGTACCACCCCAACATAAGGCAAGCAGAAAATCTGCTGTCACC 

ACTACGGCTGATCCTCTTTTGCAAGTGCCACCTCCCGGCTGGAGGCCAAC 

CAGCACAGTCCATTTCAACATCTGCAAGCACAAAAAGCACAGCACTTAGG 

AAGAAGAAAACATTTGCATGACCTCAGCTATCATCATTGCCTGAGTCATT 

CTGGCTAACCAGGAGATCTTGAGTCTCTTCACTTGCCCAATACCTTACTG 

TTACAGCTGGTATTTGACAAAGCCAACACACTAAGGCTCTTTCTAACCAA 

GGAAATCTCAGTATCTACATCTTCCCGCCCACCCCCATCAGAGCTGGTGT 
GGTACCT 

>Scqucnce 3495 

>Sequence 3496 

AGGTACTTCCTGCTTGCCTCATGANAAGTGGTCCTCTGGAAGCCCAGTGA 

GCTCGGGTAGTGTTCTCTCATGATGTNGTATAGACTGTTGCCTTTGAACC 

TTCACGTCTCACAGAGTGTGGTCCTAGAATTCACACCCACCATGAAGTAG 

AGCTCACAGTTCACAGAACAGAGGGTCTCAAAGACAATGTGATTCTGGCC 

ACCTCTTTATTCTCTGTGTCTGCCATCACCGACTGCGGAGGTCTAAATCC 

TGGCACAACCAGAGTGAGAATCATGAAGTCATTGTCTGAGGCTCCAGCAG 

CTGTGTAAATGTGATCACCAGCCACCTCCCAGCCTGTCATGCCCTTGTAC 

CTGCCCG 

>Sequence 3497 



Page 707 
of990ofTabIe4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



TTATTGGACATAGTTGTGGCTGANGGAGCTCGACGCGCGTTATGGACTAG 

TTGTGCCTGATCGTATCTATCTGGTGTGTGCCTCACAAGTGCGATCTGGT 

CCTCCAGGTTCCTGTTTTGCAGGCGGAGCTGCCGGGCCTCTGCTTGCAGG 

GGTCTCAGAGCCTCCTTCATTTCCTGGATCTCACCTGGGTTCTCTGCAGA 

GCTTTGGTCCCAGCTTCTTTCCTCTCTAGGAGCCGCAGGAACTGAGGCTC 

ATACTCCTCCTCCAGGTCCTGGCGGCTCTCTGCCATGAGATTTTCAAACT 

GGGCAGAGAGTCGCCGGCTTTCCTGGAGAAAGTGCCCATCCCTCTGGCTT 

GGAGGGGCTTCTAGTTGTTGCCGCAGCTGCTCCTTCTGCTTCTGATAGGC 

ATCCCGGAGCAGGGCCAGTTCCTCTGAGAGCTGGGTTGCCCTTGTCCCCG 

CGTACCTGCCCG 

>Sequence 3498 

>Sequence 3499 

CCGGGCAGGT ACCCGG CCAGGATTTrTTTGTTAACATTTAAGATTTCTAC 

TAAATTGTTGCTTTTTTATGTGGCGTGGTGATTGTGTGGTCCCAGCGCTT 

TGGGAGGCCAAGGCAGGTGGATCACTTGAGCTCAGGAGTTTGAGACCAGC 

CTGGCCAACATGGTGAAATCCCATCTCTACTAAACGTTCAAAAATTAGCT 

GGGCATGGTGGTGCACACCTGTAGTCCCAGCTACTCGGAAGCCTGAGGCA 

TGAGAATCGTTTGAACCTGGGAGGCGGAGGCTGCCGTGAGCTGAGATTGT 

GCCACTGCACTCCAGCCTAGGTGACAGACGGAGACTCCATCTCAAAAAAA 

AAAGAGAGAGAATGTGTCCTGTGTTACCTGGCTTAGGAAATAAACAAGGA 

CAGAGAGAGGGAGGGTGGGAAAGATATAAAGAGAGAGAGAGAAAGAGCGT 

GAGAGAAAGAGAGAGCATGAGACCATGAGTTTGAAAGAATGAAAAGGAAG 

GAAAGAAAAGAGGCCGGGCGCATTGGCCCACGCCTGCAATCCCAACACCT 

TGGGAGTTATCAAAGGCAGAGAAAATATTGCTCCTGGGAATATCCCACCT 

ATGG GA AATAA TAGCACTmCGGCCGCAGGAATTAAAAAACCAAATTTT 

TTTTG AA ITTl 1 GGC A A ATTC AGTTAAAATTTAGGG ATCAGCCCCGG A AT 

CCCAGGCAAACACCCGACGAGGGTTTAAGTTTTCCATTTTCAAAATCTAT 

ATTTTGATGTTTTAGGGTGAACATTGACCC 

>Sequence 3500 

AGGTACATTAGAAAACAGGACTTAGGCCAAACAAACAATACTGGATACTG 

AATACAAAACAGTATGATTTATATTAAAGGTTTCCAAAGGTTGCCTGCAA 

AGGAGAATATTACTACTAGTCAGCAGGAAAAAAATGCATTCAGAACCCAA 

GCAGAAACCGCCAAATGTAATTAGGTTAAGAAAAGTTACCCTTGGGCAGT 

GTATTAGTTTTCTATTGCTGTGTGACAAATTACCCCAAATTTAGCAGTTT 

AAAAAACAATACCCATAGCAGTTCTGTAGCTCATGAGTCTGGCACAGTGT 

GGCTGGATTCTCTGCTCAQGGTCTTAAAGGCTGAAATAAGGGTTGGCAGG 

ACAACATTCCTTCATGGAGGCTCTGGGGAAGAATCTGCTTCTAAGTTCAT 

TCAGGTTGTTGGCGGAATTCAGTTCTTTGCTGGCTCTCAGCTGGAGGCCC 

CTCTCTCACCTCAAGGCTGCCTGCATTCCTTCTTATGTGGTCCCCTCCAG 

CTTCAA ACCAG CCTTCCTGCTCTTTCTCATGCTTCATATCTCTCTCCCGT 

CCTCCTGTTTTAGGGGCATATGATTAGCTCAAGCCCACAGATATATTNTA 

AGGTTGATTGTGCGATAGAACATAATTGCAGGAGTACCTGCCCCGGCGGC 

CGCCCGGGCAAGTACAGTATTTTTATGATTTTTACACATCATGAATATTT 

ACCAATTCAAATCCCAAAGCTTTTTGAGTTTTCTGTTACCAAGAATCCCT 

ACCCCACTAAACTGGTAAAAAAAAAAAAA 

>Scquence 3501 

CCGGGCAGGTACCATGGAAAAAATTGCAATGAAACAATATACCAGCAATA 

TTAAAAAAAGGAAAGAAAATTATTGAATACTACCTTCGCCATTTAGAAGG 

AGGCATAACCTTTGTGCCCCATTGGACTCCACCTTCCATCACGCCCTCTT 

CAGAGACATCTTCGTCATCCTGCAAGAAACAAGCAGCGTCCATGGCTGTT 

GTCATCCCAGATGCTGTCCTCAAGGAGGGGCTGAGTGGCGATGCCCTCAG 

CAGCCCCAGTGCACCTGAGCCCGTGGTGGGCATCCCTGATAACAAATTAG 

ATGCTGACTACATCAAGAGATACCTGGGCGATTTGACTCCGCTGCAGGAG 

AGCTGTCTCATTAGACTTCACGGGTGGCTCTAGGAGACGCACAAGGGTGA 

AATTCCAAAAGATGAGCATATTCTTCAGTTCCTATGTGCATGGGATTTTA 

ATATTGACAAAGCCCGAGAGATCATTTGTCAATCTTTGGCGTGGAGGAAA 



Page 708 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



CAGCACCAGGTAGACTACATTCTTGCTACCTGGGCCGGTCCACAGGTTCT 

TTATAATTACTACACGGGAGGCTGGCATCATCACGACAAAAATGGGCGGC 

CCCCTTACATGCTCAAGCTGGGGCAGATTGACACCAAAAGCTTGTGAGAG 

CCCTCGGGGAGGAAGCCCTGCTGAGATACCTTCTCTCCCTAAATTAAAAA 

GGGTAAGGCGATGCAAAAAAAATACAAAGTCTTTGGTGGCCTATCACTAA 

TGACCCTGCTGTGGACTTGGAAGGCTGAACCT 

>Sequence 3502 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCAGAGAAGTTTCCGGGACTGTCCCCACGACA 

GTCCGGTTTGTAGATTCCCTGATCTGCAATTCTTCCCGTTCCTTCATGGA 

TTTGAAGGCTCTCCTTTCTTCCTTGAATGACTTTGCATCCCTCTCGTTTG 

CTGAGAGTTGGGACAATGTTGGATTACTGGTGGAACCAAGCCCACCACAT 

ACTGTAAATACACTCTTCCTGACCAATGACCTGACTGAGGAAGTGATGGA 

GGAGGTGCTGCAAAAGAAGGCAGACCTCATTCTCTCCTACCATCCGCCTA 

TCTTCCGACCCATGAAGCGCATAACCTGGAACACATGGAAGGAGCGCCTG 

GTGATCCGGGCTCTGGAGAACAGAGTCGGtATCTACTCTCCTCATACAGC 

CTATGATGCTGCGCCCCAGGGCGTCAACAACTGGTTGGCTAAAGGGCTTG 

GAGCTTGTACCT 

>Sequence 3503 

ACGTACTTATTGTCCATCTGCTCGAAAATGATGAACTCCTGGGTCTGATA 

GTGGGCAAACAGGGAAAAAAGTTGGGACATGCTGCCTGTACCCACATGGT 

TGCCTTGCTGGTCCATTCCTGGGACATGAGGCTCTGTGACTTGAGAGCCT 

CGCTTGGAGCCATGGCTCGTTCATACAGCTCTTGTATACCGCTTCCACGT 

GGAAGATCCATCTCCCCACTGTCTTTTCTGACTCACATGGGGACACGCCG 

GTCCACAGGATAAGACACCTGTCAAATGTGACAAATCTGGCACGGGACTT 

AATACTGATCATGCCTGGAGGACGCCTGTCTACTCAGTTTITrnTGGTG 

GGGCGGGGGGCGGTGATAGGGTCTCGCTCTGTCACCAGACTGGAGTACCT 

GCCCG 

>Sequence 3504 

AGGTACGAGAAATACTGTGGTAGACAGTAGTAGCTCCCCAAAGATGTCCA 

CATCCTAATCTTTTGGACTTGTGCTTATGTTACCTTGCATTGAAGAAGAG 

TCTTTGCAGATGTGACCAAATTAAGGAACTCGAAATGGATAGATTAGCCT 

GCATTATCCAGGTGGCCCAATGCAATTGAAGAGTTCTTAAAAGAGTTAGA 

GAAGGAGAAGGGAAGATGAAAGCAGGGAGTCAGAGGATGTGATTTAGATT 

TTAAAATGCTATTCTGCTGGCTTTGAAGATGGGGAAGGGGGTCATAAGCC 

AATGAATGCAACCAGCTTCTAGAAGCAAAAATGGAAAGGAAACGGATTTT 

CCCCTAGAACCTCCAGAAGGAATGCATGTCTGTTGACAGCTTGATTTTGG 

CCTAGTAAAACCAATTTTAAACTTCTGAATTCTGGAATAGTAAGAAAAGA 

AATTTCTGTTGTTNTAAGCCACTAAGTTTATGGTAACTTACAAGAGCATC 

AACAGGAAAGTATTACAAATCKjTAGCTAAAGATTTTGTCGTGATCATTAG 

CTCCTGTACCTG 

>Sequence 3505 

AGGTACGCGGGATCGCACTGATTTACACTCACAACACCCTAGGCTCACTA 

AACATTCTACTACTTACTCTCACTGCCGAAGAACTATCAAACTCCTGAGC 

CAACAACATAATATGACTAGCTGACACAATAGCTTTCATAGTAAAGATAC 

CTCTTTACGGACTCCACTTATGACTCCCTAAAGCCCATGTCGAAGCCTGC 

ATCGCTGGGTCAATAGTACCTGCCCG 

>Sequence 3506 

>Sequence 3507 

>Sequence 3508 

AGGTACATTGCAAGTGCTTGTCACCTACACAGTATTTAGTAAATACATTG 

TGATGTGAGAATCGCAGAAGGGAGAAGATACGAAGGAAAGAAGGGAATAA 

CCTGACTGTGGGTATTTTAAGTCTAGCAGTAATACCCACTCTACTGAATC 

ATACTCTGATTTCTAAAGTTTTATTAGTTCAACGAACTTTGTAAATATTA 

TATTTATGTGGGACTGTATACTCTCCACCCCGACCACCAAGAAATTAGGT 

TGGCTACGTGTTTTCTATCTTAGACTTCTGGAGGAGAAGGAGCACGGATA 

ATAAAGAGGAAGCAGAATGGCTATAGGGATATAATGTCAAGAGGAGAGTA 
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TTGGTTCTAGACTGATTATGATATACCTCCTGGAGAGCCCTAGTGTGCCT 

TATTCTGACTGTCTGTAATCCTAGCTCTGCCTCCATTTATATGGAGCTAT 

CTCCATGTTCCAACCAGGTACCATGCCCGGCAGNCGTTCTGACAAGTACC 

AAAAAGACGTGTGAAAACCAATACTACCACTGGCAACGTAATAGCCAAAT 

TAATTGCCGCTTCCAATGAATGACGTAACACCTTTGTTCGTCTCAATCAA 

AATGGGTTTAATTAACACCATCACATTCTTTCCTCTTCCATAATCAAATG 

AAATCTAGTGGGCATTCTGGATAGCTGGAACAAGCTTAAACTTAACCCAG 

ACAACTTGCAATTTTAAGGAATTTCTCACTGGTGATCTTATTAGATGCTT 

AAGGAAAGCCCATAAGGAACTTCAGTGGCCCATGGTTCCAACCGGACAAA 

AAAACTCTTCTTGCGGATTCCCCAATAAATCCTAAGCTTTTCTTTGTTTT 

TTTCAGGACAATCAAGGG 

>Sequence 3509 

CCGGGCAGGTACAGAAAAGCAGAACATGACAAAGCCATTAGAAATACCAA 

GCATGTCTCCTGGAGGGTAAGAGGACAGTGAGCCCTTGAAGCAAGTTGGG 

GGGATTGGGAATGATTTTACAGGATGGTCAGAGTTCGAAAGATGGGTAGG 

AATTCAACAGGAGTGAGAGGTAGAGCACAAGCTTAGCTGAAAGAACAGCA 

TAGAGAAAAGACAAGTTATTGGTTACTTGAAGAAGAGTTAGTGAAGAGCC 

TCAATGCCTAGCTAGGCAGCTTTATACCTAATTTCAGTGGGTGATGAGGA 

CTACTAAAGGTAACTGAGTAGGGAAGTGACATCATGATAGCTATAATGAC 

TAGGCTGGGGCAGTGGGATATCAGTCCAGTTAGCAGATCAATAATCTGGA 

CCACTTTGAGGAAAAGCANAGGCATCGTAGAGAANAAGACCTTAATTTCA 

GGCCTTAV1 l l 1 AGTG AAAATGTCTG AATTTGTGGGGGGTGTGTGTGTGT 

GTGTTTTTGTNTAAGAGAGAAAAAATGACAGAAAGTGCGTTAGAAAAAAG 

AAGAAGAAGACAATTTGGGTCTTGGACATTACCTTATAAAATTGCTGAAA 

TGAAGACCAAGCTCTAGCTTTCATGATTTTATACTTTGGGGGAGGGGGGG 

GAATGAACTTGACCACTTAACCTTTTTGGTCTTATCCATTTCCAGGGTTT 

GGAACCAAGCTGGGAGGAAATAAAAAGCllTTTni TTTACCCATGTTCA 

AATTAGACGGGTGGGTAGTTTTTTGAATTTTGGGGCACCATAAGACGTGG 

TCGTTTAAAATATGAAACACGGCTGGAGTATTAAA 

>Sequence 3510 

CCGGGCAGGTACAAGTAAGTATTGGTTCCCCTGAGTTCTGTGAGCCACTC 

TAGCAAATTAATCAAACCCAAAGAGGGGATTGTGGGAACTCCAACTGGAA 

ACTAGTTGGTTAGAAGTTCTGGAGGCTGGGACTTGCAACTTGGGGAGGGG 

AGAGGGTGGTCTTGTGGGACTGAGCCCTTTACTTGTCGGATCTGATGTTA 

TCTCTGAGTAGATGGTGTTGGAACTGAATTGGAAGACATCTAGCTGGTGT 

CCACTGCTTAATATGTGGGGAGAAACCCACACACATTTGGTCACAATTGT 

CAAGTCTTCTTAATGAACCTAATCACAAAATAAGAC 

>Sequence 3511 

CCGGGCAGGACGCGGGGACCTCAGAGCTGAGCTGGGCATGAGTAGATGCT 

CAGTAAGTGGTGCACAGGGTTGGTCCCTATGGTGGAGGCCCCCTAACACC 

GCCCAACCCCCCTCCATGTTCTCACAGCTCCACGCACTGAGCACGGGCAT 

GAAGGCCATGATGTCAGAATTCTGCACCCAGGGAGCTGAGATGTGCCGCA 

GGGCCTGTGGCGGACATGGCTACTCAAAGCTGAGTGGCCTGCCATCACTG 

GTCACCAAATTGTCGGCCTCCTGTACCT 

>Sequence3512 

AGGTACCGTGTTATGCAAATTAAGCACTTTTCTTCTAAATTCACATGAAC 

TTTTAGAGACGTAGACTATGTTATTGAAGTAACTCATCCTAAGTGTCTGT 

AGTGATTGGAGATATTCTTGCTTATCAAATTGAAGTATTTATAAGTGAGT 

GACGTGATGTCTGAGATCTATCTTAAAGTAATCCAGTAGGGCAAAGATAA 

CTTGAGATTGGCCAGTrCTTGATAATTTTTGAAGTAGGCTGATGAGTACG 

CGGG TAGCCACCTCATTTTACAG AG TTG A A ACTG AGGCTC AG AG ACTG A A 

AGTTAAGCCTGAGGTTGCAGTCAATAAGAGGCAGAGCTGGAACTGAAACC 

TACCTGTGTCTGACCACCAGTTCGTGTTCTGACGGCAGGCTAGTCTGCAT 

CACAGAGTGTGGAGTAGATGGTGCATGCCTGCTAGGATGGGCTAGGTATC 

ACTGTAGGTAAGAAACAGCCCCAAACTATGGAAATGTACCTGCCCG 

>Sequence 3513 
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ACGTACGCGGGGAAAAGAGTTGGTTACAGATTCATTCTGTGTCTCATGGC 

GCTGTGCTCTCTTCCCTAGAGAGGATCTAGACTTTTCATCTGTTTACACG 

GGAAGAAGTAGTTCAGTTTATGGTCTCATTTCTCATATAAACTGTGAAAA 

TTCTCCACGGCTTCACATGCTAGTTCAGAAGATATTGATGCCTTGAGAAT 

AAAGCATCTGGTTGTAACTCCAGCAGTTTTATATTTAAAGTATACCTAAT 

ATAATTGTCAACCACATTACTTTAGAAAACATAAACAAAAGATAGTTACA 

CATATTTATTTAAAAAATGGTGACCGGGTGCGGTGGCTCACGCCTGTAAT 

GCCGGCACGTTGGGAGGCCGTGACTGACAGATCACTAGGTGAGGAGATCG 

AGACCATCCTGACTAACACAGTGAAGCCCTGTCTCTACTAAGAATGCGAA 

AAATTAGCCGGACGTGGTGGCACGCATTTCTAATAATTTCTCAGGCGATG 

CTGCTGCTGGTGGTCCTTGGAGCTTGCTCTGAGTTGCAAAAGGAGAGGCC 

TTTGATGGGAAAAATTGGAAGAGAGCAGTTGGATAGAAGGTCAAGACATA 

ACAAGGTCAAGAGAATGCATTATATTGCTTTTATTTCTGGGTATGCTTTT 

ANCCAGAAAAGAAGAAGGAANAGATANCCNGAATTATAGATTTAAGATCT 

ATCCTTAACAAAGAGAAAGAGTGTTGAACAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

ATACCGGCCCGGGCGGCATTCCCGGGGTTATTTTGGGCCCTCCCTCCAAT 

TTAGGAGAGGGTTTCCCAAAACCCCAAAAAAAACCCCCCCCCAGAGGGTG 
CC 

>Sequence 3514 

AANCCTGCAAACATTACACTTCTGTGGGCTNTCTTGCGACAGAGGGAAGT 

CAAAACAATGCCACTGATGCACAGCCAGGCAACACCTTAAGTCCTTGCCA 

CAATTCACACTCCAGAAAGGCAGAAGTGATTTACAGAGTCCCAATTGTGG 

ATTCCAGTCAAATTCTGGAAGGGATCAACCCGTCTAAAAGGAAAGAACTA 

CAGTGGCCCTGATAAATAAATCCGTTAAAAACCTGGGACAAATACGGGGA 

GGGACTGGACCCCCCTTGAGGGCCTTTTAGGGCAGGGTGATTCCCCGCTG 

GTGCCCTTTTCACAAAAATCCGGTTCTTGCGCGGC 

>Sequence 3515 

AAAATAATGTCCCCCAATCCAAAAAAATTCCCCCCTGGAGGGGAGCCACC 

GTCCCAAATGTGTGTTACACTTAAAAGAAGGTTAAAAGGATCCTCTGCTA 

GTAAGCAAAGTCAAATGAGATTCTGCTTANGNNNANAGTGGGGGGGTGGA 

CTGGGTGTCCAGGACGTGTGTAAATTATTAGATATTTCTCCTTTGNCGCT 

AAACATCTANTTAATACTTATTCCGTCATNN>rrrTTTGTGTTGAAGATGT 

GNGTGNTTGACAGAAGTGANCAGGCCCATCGATTGGATTATTATNTANCC 

CCAAAGGGGGGATNNTTTACTCCCCTTTATTTTCCGCTTTATNATGTTAT 

GATGTCNCHWITNCTNNNTTTGNNT^ 

TTCACTACGTTTGAATNTTATATTAGGTNGATTAGAAGCTACTACTNTNG 

AANTAAACAGAATTTGTCTTTGTTTGTCTCC 

>Sequence3516 

AGGTACGCGGGATAGTTTTTTCCCATTAAATTCTCAAGGAACACTTGGAT 

CTTTAAGCACGGAACATAATCATGATGTTAAAAACAGAGAAAATAAGGCT 

TTATAAAGTTAATGATTATCATCAGTATGAATTTAAGGTTTGTTTTAATT 

TCAAGATTTGATTTTTTATACGTGTAATTCTATTATCTACCCAAGCAGAT 

CTGTAGTGGTTCCAATTAGACTTCTCAAACAGCAAATTTATCCTGATTTT 

ATTTGAAAAGCCTCTTGGATTGATAGTATAGTAGCTCAGGCATTGGAAAC 

TTTCTGCAAACTGTTTTGGGTTTGCAGGCCAGATGGTCTCTGTGGCAGCT 

ACTCAGCTCTGCAATTTCAGTGTGAAAGAAGCCATACACAGTACCTGCCC 
G 

>Sequence 3517 

CCGGGCAGGTACCACCCCTTCTTGATGATTAATTTAGTGACCTCGCTTAA 

TCTCATCTGCCCAAAGGACGCCCTTGGCAATTGCTACTGGACCTGCACTA 

ATCATGCAGCCTGTGTCAGCCAATCATCTGAAGGAAAGATAAATTATCCT 

CTGTCTCAGGAGAAGTGTTCTTCCACTGAACCTGAACCAGGAAGAATATG 

CCATAACTGTGTCAGCAGGCATCTTATAACAACTAGAGGGGGCACCATCC 

TCGGGATGAAGTTAATGCTATGAATGATAACAGGAGAAACATAGTTAAGT 

CCTGAATGATACTGCTGTTCAGCCTGAAGTCTGTCCTAATTTTCTATTTA 

TTGTTACATAAGAAATCCATGTCCTTATATACCAATTTGACCCACGTCTT 
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GCAACAACTGGAAAGTAAAAGCATTTAATTGGTCTATCATTCATATAGAC 
ACCAACTAAACCTGATTTTCTTCCCTTGAATAAGCAAAGAAACTAAGTTA 
AAAAAAAAACAAAAACGCCCGCGTACCT 
>Sequence 3518 

AGGCTAAGGGGAATTGGAGCTCCGCGGCGGCCGCCCGGGCAGGTCCGCGG 
GGGAGAACATGGACGTTAATATCGCCCCACTCCGCGCCTGGGACGATTTC 
TTCCCGGGTTCCGATCGCTTTGCC 
>Sequence 3519 

AGGTACGCGGGGGTGGG TCCAGG AGGCAG A ACTCTGGGTGTCTCACCATG 

GCCTGGATCCCTCTACTTCTCCCCCTCCTCACTCTCTGCACAGGCTCTGA 

GGCCTCCTATGAGCTGATACAGCCACCCTCGGTGTCAGTGTCCCCAGGAC 

AGACGGCCAGGATCACCTGCTCTGGAGATGCATTGCCAAACCAATATGTT 

TTTTGGTACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACCTGGGCTATGAGTATGTCAC 

TGCCATCCGGAATCTACGGGAAGGCACATGCCCAGAAGCCCCAACAGATG 

AATGCAAGCCTGTGAAGTGGTGTGCGCTGAGCCACCACGAGAGGCTCAAG 

TGTGATGAGTGGAGTGTTAACAGTGTAGGGAAAATAGAGTGTGTATCAGC 

AGAGACCACCGAAGACTGCATCGCCAAGATCATGAATGGAGAAGCTGATG 

CCATGAGCTTGGATGGAGGGTTTGTCTACATAGCGGGCAAGTGTGGTCTG 

GTGCCTGTCTTGGGCA GAAAA CTACAATAAGAGCCGATATTGTGAGGATA 

CACCAAAGGCAGGGTATTTTGCTGGAACAGTGGTGAAAAAATCAGCTTCT 

GACCTCACCTGGGACAATCTGAAAGGCAAGAAGGTCTGCCATACGGCAAT 

TGGCAGAACCGCTGGTGGGACATCCCCCTGGGCCTGGTCTACAATAGGAA 

CACCCCCCGAGATTTGATGAATTTTTCAGGGAAGGGGG 

>Sequence 3520 

CCGGGCAGGTACTACGCTTCCCCTTCCGTGATAACCAAACCCCCACAAAC 

CACTCCAAATACTAAAAATAAAATAAAATAAAGTATGGGGTTCCTAGGGA 

ACTGACTTTGCCAGGACATACTTTTCGTTGGGGCGGAATGCACCGAAAAT 

CATTGGTAGGAAAAATAATTTri"rrriUGAGGAAAAATTTGGAAACCTTT 

TTCCCAAAGGGCCCGCAAGATCCTAAAAAAAGCAAGAGGCCGCGCAGAAA 

CCGAGGATCCCCCTCACAGGCGACACCCAGCGCGACCTCCGCTAGGGTCC 

TGACAAAGAATGTCCACTTCCC 

>Sequence 3521 

AGGTACT1 rTTTTTTI ITTT ITA ATTGC A ACTGCTTTTTTGCCGTGCCTC 

TCTTACAT ACCCA AAATTGATTAGTTCTGAACAAGACAAGACTGTCATAT 

TGTAAAGACTTTGGTATGTGATACCATAAAATACTGATTGGATAGCCATC 

CTAGTCACTTACCAATACTGACTATAAGTTAACTCTTAATTCTAAGCTAT 

CTTAAAATGCATATATATACTI'CriGCATGGAAGAGCAAAACAAATTCAA 

GTTGTCATGCCTGATAATTTCAGATGCCACCGTATAGCAAAGGGTGAACA 

TGTTTTTTCAACCCTTTAACTTTTTACGGTGTTTGAAGACCAACTACTCC 

TTAATATTTATCAATGGATTAAAAAGTTAAAGATTTTTGCAAATTTATCA 

ATTTGGGTTTTTGTACCTGCCCG 

>Sequence 3522 

TGTGGGTGAGTTGGCTGCCGGTGAGTTGGGTGCCGGTGGAGTCGTGTTGG 

TCCTCAGAATCCCCGCGTAGCCGCTGCCTCCTCCTACCCTCGCCATGTTT 

CTTACCCGGCCTGAGTACCTCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGTTTTGAGGA 

GAAGGATCAGCTATCCAGCGACTGTGAGCATGAACAAGAGCCAAGCCTAG 

AGACATAATCATCTTGACCCTCTGAGTTACAGGATTCGGCTTATTTTCTT 

CTTCTTCTAAAACTCGGGCAAAATGGCTGAGCTGCCAAATTGGACGACCC 

TCGCGGCTTTCCCGAGAAAGCTCTAATACCAAGGACACACAAGCTGGGAA 

GAAAG 

>Sequence 3523 

AGGTACTCCTCATACTAGGGCTGGTGGCGGCTATGGGATGAGGCTCCTCT 
GCCTTTGGAAAGGAGAGGAAGAGTGGGAAGGACTGCATCTTGTGGTTTGA 
CAGTCAGCTCAGCAGTAGTACCTGCCCG 
> Sequence 3524 

CCGGGCAGGTACCAAAAAGACTCTCAAAAACCAATACTCCCACGGGCAGG 
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GGAATAGCCAAGTTTGTTGCGGTTTCCAATGAATGACATCAGCCCTGTGT 

AGGTCTCAATCAAAATGGGTTCAGTTAACACCATCAGTTTCTTTCCTCTT 

CCAGATCCAGTTGAATTCTTGTGGGCATTCTGGATAGCTGGAACAAGCTT 

AGACATGAACCCAGACAACTTGCAAATTTCAAGGAATTTCTCACCGGTGT 

ATTTCATAGGATGCTCAGTGAAAGTAGCATAAGGAACTTCAGTGGACCAT 

GGGTTCCAGCGGGACAGAAGAGACTGCTCCTCCGGACTCCCCCAGTAGAT 

CCTAAGGCCTTCTCCTTGTCTCTTGTCCAGGGACATCCCAGGGAAGGTGA 

ACTTGCCCAGGCAGATGCGATAGGCAGCGCTCAGAGGAATCCGCTGCAGC 

TGCACACAACTCAGCATGATGAAATCGTATTTGCAGATCAAGAGAGTCTT 

GTCTGTGACCAGTAGAATTCTCTCCTTCTCATTGTTCCAGTGGTCTATCT 

TTGTCAAGAGCCAGAAGCCTTGAATGGTCTCTCCAGAAGTCTCAGCTACG 

TGACCTTTTCAGTCTTCCATGGCAGTCTCAATGGCCCCCGGCCGAGGTAC 

AGTCCACTAGCACGGCAGCTATAGTGTGGGCATCTAAGAGTGCCCTGTAA 

GCATGTGTGGCCAGGCTAGGGCCATGGGAGAAGCA 

>Sequence 3525 

AGGTACGGCATCATCACCATGTGAGGCCTGACGACCCCTAAGCTCCGGGT 

ATACCCGCACAAAACCCTCTACGTCCCTAATCGGAAGGTGAATTCTATGT 

GCTGGGCCTCACTGAATCACTTGGATTCCCACCTTCTGCTGTGCTTCGTG 

GGACTTGCAGATACTCCAAGCTGTGCCGTGCTGCTCCCAGCGTCGCTGTT 

CATAGGTAGCTTCCCAGGAATGCGTCGGCCTGGCATGCTTTGCAGTTTCC 

AGATCCCTGATGCCCGGTCCTGTGCCTGGTCCCTGAGCATCCACGCGTAT 

CACTCTTTCAGTACCTGCCCG 

>Sequence 3526 

AGGTACAGGAAGCAGCAGAAAGGCCCTCGGAGCTCACTGGGTCCCCAAGC 

AGCCCATTCCTGCCTGGCAACACAAAGATCCATCCGGAGGGCGGCCAGAG 

GAGCAGGGGGTAAAACTCTACAGGGAGAAGGAATTCTCTAGCTGAACTTT 

GTAACCATTTGAACAGGGCAAGAAGCCTCCTGGCCAGAACTCAGGGGAGG 

GCGCGAATCTGGCCTGCAGACTTCACAGGCAGGGGGAGGAACTAAAGCCC 

TTTTCTCTGGGGGCTGG G AGATGG ATAGCATTCAGC AAA TTTTCAAGCCA 

TTCTCACCCTCCGCCTAAAAACTGACTCTGTTACGGGGGCATAGTGAGAG 

TGAGACCAGCCCTTCAGTTTGCGTGGGAGCTGGGTGAGGCCAGTGACTGT 
C 

>Scquence 3527 

CCGGGCAGGTACCTGGCTTTAACTTCATATCATCAAAAGAGGCACTGAAG 

AACTAAGAAAATCAGTCTTGAATCACCAGTGTCACCCCTCCCTAATCCCC 

TTGCAGCTACAATGTGGTGCTGAAACATTTCCGTGTGCTGGGGAGAGGGG 

AGTGCAGCAATGGTGAGGTATTGAACTCAGTGCTGCCCTGTTATAGCAGA 

AAGTAAAACCAAACCAAACTCAGCTGATGCCCACCCACAGAGGGAGCATT 

TAAACTAGTCTTACTACAGTCACACAGTTCTAGTGATGATAGCCAAAGAC 

AGGCTTGTGTCACCACATCCCAAGCTTCAGGTGGCTCACAACAAAGAAAG 

AGAGACCCTGTTTGTTTGGGAGAAAGTAAGGAAATAGAACAAGAGTCTCT 

GCCAGGTAATCCAAAGAACTCTTACAGATGTTGTCCAAGACTATCAAGGC 

AGTATCTCTACTAGTCTGCAGGACCACAACATTGGTGGGCTTTTGCCCCT 

AAAGTAGATACAGTGTAAATCAACACACTCGAGTTTTTGAAATATCTGGA 

AAAGTCTTGGCAAGAAGAATCGTTTACCTCTGACCGTT 

>Sequence 3528 

AGGTACACCTCAGTCCTACAACCAAGAACCTACCCATAGAACTGAAGCAG 

GAAGCTGTGTCCATGCTCCTGACATGAGAAAGTCTTGCCAATGGGGAAAG 

ACAGGGGAAAACAGAGACTAGCTCAAGTCACAGGGTGAGTGTGAGCAACT 

TACCCAGGGAGGACGTAAGTGCCAGGTTCTCCAGAGTCACATCACGGTAC 

CTGCCCG 

>Sequence 3529 

AGGTACAGAAGTTAAACAACAAGAGAGATAATCTTGAAAGTGGCAAAAGT 
GACTTATCTCACTTAAAAGAGTCTCAATAAGGCTGACAGCTGATTTCTCT 
TCAGAGACCATGGAGGTTAGAAAACAGGCATGACATATTCAAAGTGCTGA 
AGGAAAGGCTATCAAGCAAAAGTTCTATCTGCAGAAAAACTCCTCCAATT 
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TTTAAGGAGAAATTAAGGCATTTCCAGATAAACATAACCTGAGAGAATTT 

TCCACTAGTAGACCTGTTCTACAAGAAATACCAATGGAAGTCCTTCAGGC 

TGAAATAAAAGGGTATTAGATCACAATTCAAATCCACATGAAGAAATAAC 

ACTAATAAGGTAACTGCATAGGTAAATATAAAAGACAGTATAACTGTATT 

TTTGTTTGTAACATTTTTTCTTCTGTCTGATTTAAAATACAATGACATTA 

AAGCAATAACGATAAAACTATGTGTTTGGCTAATAGTGTATTCAGAAGTA 

ATTTGTGT AACAA TAACACAAAGAAAAGGGTAGAGAACAAAACTATTTAG 

AACCAAGATTTTATATACTATTGAAAATAACTTGGTATTAAATCTACCTA 

CATTGTTATAATTGGGATAATATTAATACCACGGATTAAGAAACCACTAA 

ATGCCTTCTAATAGAAATACAAGGGAATTAAATGATTCATTTTAAATACC 

GATTTTTATAAAAGAGGCCATTTTTGGAGAGGCCAAAAGACACCTTTGAA 

ATCAATTACCAATGGTGACATAATCTACCTATAGGATTATTAATGAAATG 

ATTAAAAC 

>Sequence 3530 

AGGTACGCGGGGGGCGCCATTTTGTCTCGGCAGCGGTGGCCGTAGCTCCA 
TCGCATTTTATGTTTCTGGCGAGAAGGGAACGGAGTTTTCATCAGGTAGA 
TTGGTTTTTGT 
>Sequence 353 1 

AGGTACCAGGCTGTAGATTTGATAAGCTAGATGCAGTAGACCGAAACCAT 

CCAAAACCTGTTTAGCTTCTTCCTCCATTGGAGTTTATTGGGACAAACAG 

GAGAGCCAGCCATTGTCTCCAGTACGCGGTATTCAATTTAAATGTTGCTA 

ACCTTCCTTTCCCACTGGCTCTGTATAAAAAACTTCTGGACCAAAAGCCA 

TCATTGGAAGATTTAAAAGAACTCAGTCCTCGGTTGGGGAAGAGTTTGCA 

AGAAGTTCTAGATGATGCTGCTGATGACATTGGAGATGCGCTCTGCATAC 

GCTTTTCTATACACTGNGACCAAAATGATGTTGACTTAATTCCAAATGGG 

ATCTCCATACCTGTGGACCAAACCAACAAGAGAGACTATGTTTCTAAGTA 

TATTGATTACATTTTCAACGTCTCTGTAAAAGCAGTTTATGAGGAATTTC 

AGAGAGGATTTTATAGAGTCTGTGAGAAGGAGATACTTAGACATTTCTAC 

CCTGAAGAACTAATGACAGCAATCATTGGAAATACTGATTATGACTGGAA 

ACAGTTTGAACAGAATTCAAAGTTGAGCAAGGATACCAAAAATCACATTC 

TACTATACAGTTGTTTTTGAAAGGCTTTCCACAAACTAACCTTGGATGAA 

AAGAAAAAAATCCTCTTTTTCCTTACAGGACGTGATAAGCTGCATGCAAG 

AAGCTTACAGAAAATGGAAATAGTATTTTGCTTGTCCGGAACTTTCAGGG 

AAAGAAATCACCCACATCAATACCTTGCATAAATTCTCTCCCTCCCTAGA 

TTCTACATGGAAAGAAGG 

>Sequence 3532 

CCGGGCAGGTACT1 rTTTTTTTTTTI rTTTTTTTTTGAGACAGAGTTTCG 

CACTGATTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCGATCTCGGCTTACTATA 

GTGTCTGCCTCCCAGGTTCAAGCAATTCTCCTGTCTCAGCCTCCCAAGTA 

GCTGGGACTACAGGCTGCACCACCACACCCGGCTAATTTTGTATATTTAG 

TAGATATAGGGTTTTGCCATGTTGTCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACC 

TCAGGTGATCCAGCTGCCTCAGCCACCCAAAGCACTAGGATTATAGGCAC 

ACACCACCATGCCCTGCCCCAGGCTGGTCTTTGATTCCTGGACTCAAGTA 

ATCTGATAGCCTCGGCCTCTCAAAGTGGTGGAATTACAGGCATGAGCCAC 

TGCATCCAACCTATTCGGCTTCTCTTGTCTTACCCTTGGTGCTAAGCCTG 

CCCCAGCTAAGGCCAGGGCACTTAGAAATGCTCGGGGTTTCAAGTTAAGT 

TGGAGATTAACCCATGGCAGATAACCCCCAGTCAGGGGGTACCT 

>Sequence 3533 

GACCACAGGGTGTGCCACCACACCTGGCTAATTTTTTAAACATTTTGTAG 

GGATCTTCCCTTCCTGGCCTCCCCAGGCGCTTGGAATACAGGTGTGAGCC 

ATCG CACCCGGGCAGAAGTTCTTAGTTTCAATGAAGTCAATTCATCAGTC 

TTTTCCTTTGTGCTTGGTATATTTTGTATTACATTTGAAAAGATTTTA 

CCAAGGTCATAAATTATTCTCTTAAGTrATCTTTTAGAAGTTTTATTATT 

TTGCCTTTCACTTTTAGATCTACATTCTATCTGATTGATTTGTGTGTGTG 

GTGTGAGGTAGAGTCAAGATTCATTTTTTTTAAGTATGAAGATCCAACTG 

ACCCTGCAACATTTATGCAAACATTATCTGTCCTATTCCAATTGCATGGC 
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AGT ATTG CTTTTGTC ATAAATC AACTG ACTG AAT ATGCGTG GTCTGTTTT 

CTAGTACCT 

>Sequence 3534 

AGGTACGCGGGGTCCCAAGATGGCGTCGAAGATAGGTTCGAGACGGTGGA 

TGTTG CAGCTG ATC ATG CAG AAGCCCG ACATCCCAGTGCCTTACCTGTAT 

TTCGACATGGGGGCAGCCGTGCTGTGCGCTAGTTTCATGTCC1TTGGCGT 

GAAGCGGCGCTGGTTCGCGCTGGGGGCCGCACTCCAATTGGCCATTAGCA 

CCTACGCCGCCTACATCGGGGGCTACGTCCACTACGGGGACTGGCTGAAG 

GTCCGTATGTACCTGCCCGGGCGGCCGTTAAACATGTGTCACTGGGCAGG 

CGGTGCCTCTAATACTGGTGATGCTAGAGGTGATGTTTTTGGTAAACAGG 

CGGNGTAAGATTTGGCGAGTTCCTTTTACTTTTTTTAACCTTTCCTTATG 

AGCATGCCTGTGTTGGGTTGACAGTGAGGGTAATAATGACTTGTTGGTTG 

ATTGTAGATATTGGGCTGTTAATTGTCAGTTCAGTGTTTTAATCTGACGC 

AAGCTTATTGCGAAGAGAAATGTTTTAATGTTACTTATACTAACATTAAT 

TCTTATTATTGGGGGAAAGGATATGGTCAAATTGGGTGTGAGGATGGTTA 

AAATAAATGATTGGGAATTATATTAGGAATTAGGAATATGATCTTTGACA 

CCTATATTTAATTTGGTTGTTGGTTAAAGAGTATCATATTGGTGTTAAAA 

TTTGATTAATGTTCATTGTACAAGGATTAAGTTCTTTGACTTATAGGTAT 

GTTGTGATATTTCACCATTA 

>Sequence 3535 

CCGGGCAGGTACCACGGTTTGTCGGTTTGTCGCTGGCCCTGAGTCGCTCC 

TAGGGATGGGGTGAGTGAAATTGATGTGGAGTGGCCCACTCTTGCCGCAG 

ACCTCTGGGAGCCTACCTGGGGAGACCCCATGATTCTCATGAACATCTGA 

GCTGGCAGGAAGAACTTCCTGGAGAGTTGACAGAGATGGAACTCTAGCCT 

GCATGGAGCCCAGAGGGTTTGTTGTGGGAACAGTTGCAGTGGAGCATGGC 

TGTGGATATCCATAACACCATACTCCTCTAGGCAGCTCTAGCCTTTGTTG 

GCTGCCAGACCTGGACAATAGAGGGCTGGCTTGCTTGTGGAATGGGACCA 

GTC 

>Sequence 3536 

AGGTACGCGGGGGGAGCAAGCAGGAAGTGAACTGAGGGCCACCCTGGGAG 

GAAGCCGACTAGGCGAATTCACTTACTGACCGGCCTGGGCTGCTCTGAGA 

CATGGAGGAAGCCAGAAGGTGGCTCGAAAATTCTGGTGGAAGAACGTGAA 

GATGATTGTCCTTATCTGCGTGATTGTTTTTATCATCATCCTCTTCATTG 

TGCTCTTTACCACTGGTGCCTTCTCTTAAGTAACAGGGAACCTCTCCCAC 

CTGCCCTTCTCTTCAGGGACAACCCTCCATAAATGTGTGCCAAGAGGGTC 

TCCTTTCCTGTCTTCCTCTACAGAGAAT 

>Sequence 3537 

CCGGGCAGGTACACCGGCATGATCATAGCTCACTGCAGCCTCAAATTCCC 

GGCTTCAAGTGATCCTCTCAACTCGGCATCCCAAAGTGCTGGAATTACAG 

GTGTGAGTCATCATGCCTGGTGGGTGTCTATCTTATAAAAAGCACTAAAC 

TTAAAGATTTAAAGGTGAGAGCCTGTATTAGGCCATTCTCATGGTGCTAT 

AAAGAACTGCCCAAGACTGAGTAATTTATAAAGGAAAGAGGTTTAATTGA 

CTCACAATTCCACATGGCTGGGGAAGCCTCAGGAAACTTTCAATCATGGT 

GGAAGGGGAAGCAAACATGTCCTTCTGCACAAGGTGGCAGAAGAGAGAAG 

TACCT 

>Sequence 3538 

AGGTACGCGGGGTCATTATTACCCTCACTGTCAACCCAACACAGGCATGC 

TCATAAGGAAAGGTTAAAAAAAAGTAAAAGGAACTCGGCAAATCTTACCC 

CGCCTGTTTACCAAAAACATCACCTCTAGCATCACCAGTATTAGAGGCAC 

CGCCTGCCCAGTGACACATGTTTAACGGCCGAGGTACACGTCTCTGTCTG 

GGCCTCGGCCAGGGTGCCGAGGGCCAGCATGGACACCAGGACCAGGGCGC 

AGATCACCTTGTTCTCCATGGTGGCCATTGCCTCCTCTCTGCTCCAAAAG 

CGACCCCGAGTCAGGGATCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 3539 

ATTCGCCTACCCCGCGTGGGAAGGGCGGATTGGTGTATAGGAGCGCACAT 
TCCCGATTCATATGTGAACTGAACACGCGCGACCTCGGTCCTTACGGTTG 
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CTGAGAAGCGGTATAAGGATTACATCTGAGGGGGGTGAAATCGGGTAATC 

TACAGAAATCAGGTGAGTAACGTCAAGAAAAAAACATTGTGAGACAAAAG 

GCCATGTGAAGAGGGCCAGCGAACACTGTAAAAGGGCCACGATTGTATGC 

GATATATTCAATGAGATACGGCCCCACCTGACGAGACGATACGAAAAATG 

GTCGTATGAGACATGACGTGAGGTGATACCAGAGGTGATAGAGGAGAGCC 

GAGGGGTGTTCTCATGGGAGGTGCCGTCGAGGCCTATATTGTACGACCCT 

GTGAGGAACCAGATGAGAGGTGTCACTTTACACTAGGGTGAGGGGGCCTT 

TTATGATATA 

>Sequence 3540 

AGGTACT 1 1 1 1 1 1 1 T TTTI I'l l TITITlTmGAATCGATCTCTTTTAATT 

ATTACGCCAATTTTGAGTAGTCAAAGTCAGAGCAGTCAATCTGTGTTGTG 

AGCCGAGGCACAACTGCTGAAGCGTGTCTGATGTGTGCAGGGCGACGCCG 

GCACCTAGCCTATGGGACTAAACACTGCGCTGGGGAGCTGCCCAGCGCTA 

GGATGCACGCAAAACCCTCGCGAACTGTCTCACAATTACACTGACTTTGT 

GGACGGACTGCAACTGATTTTAGATAAACGCCACCGAGTGCCCCACGAAC 

TGTGT 

>Sequence3541 

AGGTACACTTGGAGGAAGGCCAAGCAGGCGACTTGAAAGATAAGTGCCCC 

ATTGACCTTTTACTTAGAGTTTTATATGTTGGCTTACTTCTGGGTTCCTA 

CAACCCTTCTCTGATTCTTCCCTTGTGGTTGGTTGTCCATGTGTGTGCAG 

TGGCCTGCTAGTCCTTGGGAGGTGAGCATGTGCAGTGTGTTTACTGGAGT 

TGTACCTGCCCG 

>Sequence 3542 

AGGTACAGGACACAATGCCCCCAGAAAAGTAACAGCCGTCATTTATGCTA 

GAAAAGGAAGTGTCCTCCAGAGCATAGAGAAAATAAGTTCCTCTGTTGAT 

GCAACAACTGTTACTTCACAACAGTGTGTTTTTAGAGACCAAGAACCAAA 

GATCCATAATGAGATGGCATCAACATCAGATAAAGGTGCCCAAGGAAGAA 

ATGACAAGAAAGATTCTCAAGGAAGAAGTAATAAGGCATTACATCTGAAG 

AGTGATGCTGAATTTAAAAAGATATTTGGCCTTACTAAGGATTTGAGAGT 

GTGCCTTACTCGAA 

>Sequence 3543 

AGTACAGTGGTGTCTGCCTGTAGTCCCAGCTGGTTGGGAGGCTGAGGCGG 

GAGGACCCCTTGAGTCTAGGAGTTAGAGAACAGCTTGGGCAACAAAGCGA 

GACTGTCTTTAAAAAAAATACACACACACACACACACACACACACACACA 

CACACAGACACACACACACACACACAAAGACTGAAATGGAAATGAGCCGA 

GATCGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCGACAGAGTGAGACTCTGTCCCA 

AAAAAAAAAAAAGAAAAACATAATGTCCCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACC 

TTTTCATAGAACTTGGCTTCTATGTGAGCACATCTTACCTGAAGTTGTTT 

CAATGCATTAATTCTTCTTTTTACTGCTTTAGGTAAAGTTTCGATGTAAC 

TGGAAGGGGTGAGAGGGACATTGACAAGTCCCTCCTGTAAAAGCTGACAA 

A ACTCG AGGATTCTGCATCACCTGATCTGAGAGCTATTCTGGTTACTTGC 

ATTTTTAAGCAGCTTCCACGGAATTTGAAGGAACCCCATCTGAAAAACTG 

TGAACTGGCCATCTGAAAGGTTTTATGCCCTCACGCCTACTGGGGGAGGG 

GGCGGGGACCCTAAGCTTCGCTAGCTTTGGGGCTGCGCCCCCCGGGTACC 

TGCCCGGGGGGCGTGTTAAAAACAGG 

>Sequence 3544 

AGGTACAGGCTGTGATACATGTGGCGATCGATCTTCTTAGATTCACGGTA 

TCTTCTGAGCAGCCGGCGCAAAATCCTCATTCTCCTCATCCATGTGACCT 

TCTCTGGCATTCGGGCATTGGCTGTACCTAGTCGATAGTCGCTGGTTCAA 

ACAGTGAAAAAAATATGTTGGCTTTGACAGTTGGGACAAATACCAGATGG 

GAGATCAAAATGTGTATCCTGGACCCATTGATAACTCTGGACTTCTCAAA 

GATGGTGATGCCCAGTCACTTAAGGAACACCTTATTGATGAATTGGATTA 

CATACTGTTGCCAACTGAAGGTTGGAATAAACTTGTCAGCTGGTACACAT 

TGATGGAAGGTCAAGAGCCAATAGCACGAAAGGTGGTTGAACAGGGTATG 

TTTGTAAAGCACTGCAAAGTAGAAGTATATCTCACAGAATTGAAGCTATG 

TGAAAATGGAAACATGAATAATGTTGTAACTCGAAGATTTAGCAAAGCCG 
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ACACAATAGATA 
>Sequence 3545 

TTTACTTTTTCTTGCTTCACGGACATGCTGCGCTATGTTCGGTCTGATTT 

TGGCAAGCGTG TTTC AATTAATTTTAAGGCTTGTATTACTTTTATTCACA 

TAATTGGGGGATTTTCCCGTGAAATAACCAGTAATCGTGGGGCCTTTCAT 

GGAACATGACTTTAAAATGTGCGATTTGTGGGGATATTTTAAGGAATTGT 
CTCAG 

>Sequence 3546 

AGGTACCCCCTGCTTGCTCAATAGATCACGACCCTCTCACGTGGACCCCC 

TTAG AGTT GTAAGCCCTTAAAAGGGACAGGAATTACTCCCTTGGGGAGCT 

CGGATTTTGGAGACGTGAGCCCGCCATGCTCCCAGCTAAATAAAGCCCTC 

TCCTTCTACAACTTGGTGTCTGAGGGGTTCTTGCCTGCGGCTCATCCTGC 

TACAGACCCATATTAAGAAACATCATAATCAAACCATCAAAGCTAAAGAC 

AGGAGAATACTGAATGCCCCAAAGAAGTAACTCATGATTTTGAGAAATCT 

TCAATAAGATrAACAGCTGATTTCTAATCAGAAACGATGAAGGCCAGCAG 

GTAATAGCCTATGTAATCAAAAGTGGTGAAAAAAATTCTACCAAGAATTA 

ATATATGCGGAAAAAACTATCCTTCAAAATGAAGGATAAATCAAGATATT 

CTCAGTAAAATAAAAAGTGAGAGAGTTCACTGCTAGCACACCTGCCCTAC 

AACAAATGCGAAAGGGAGTCCTTAGGGATGAAATAAAATAACACTGGACA 

GTAACTCAACTCCCTATGGAAAAATAAATGCCAAGAAAGGTATAAACATA 

GGTAAGTGGAAAAGACACTATAAAGGCATTTTTGGCITGTAATTCCTTTT 

CTTTTTAAAACCTAATTCAAAAGACAACTGCTTAAAGCAGTNACTCCAAA 

TCTAGGTGATGAGAACATATATCTAAAGATTTAAACTGTGACAATATTAA 

ATAATAAGGACAGGCCTTAAGGGCAGGTGGACAAGGGGCAAGGTTTTGGA 
>Sequence 3547 

AGGT ACGCG GGGGGCGCCATTTTGTCTCGGCAGCGGTGGCCGTAGCTCCA 
TCGC ATTTT ATGTTTCTGGCGAGAAGGGAACGGAGTTTTCATCAGGTAGA 
TTGGTTTTTGT 
>Sequence 3548 

CCGGGCAGGTACACATAGGTATAAACAACATAAAACTGACTTGGAAGCGA 

TTCCTCAGCAGTGCCCCATTGATCTGCCCTGCCAAGTGACTGGCTGCCAG 

TGCAGGGCTTACCTTTATGTCCCCTTGAATGGAGCCAGCCCATTCGCTGC 

AGGTGCAAACACTTTGCTGATCAGCACAGTGCTGCGCCTGGCTTTACATG 

CAATACATGTTCCAAGTGTTCAGGATTCCATAGCTGCTTCACTTGTGCTT 

GTGGTCAGCCTGCATATGCCCATGACACAGTAGTGGAAACTAAGCAAGAA 

AGATTGGCTCAGGAAAAACCAGTGGGACGGGACATTCCTTATGCAGCCAT 

GGGAGGATTAACTGGTTTCAGCTCGCTGGCGGAAGGCTACATGCGGTTAG 

ATGACAGTGGGATTGGTGTACCT 

>Sequence 3549 

GGGCCGGAGAGGGGCTGACCGGGTTGGTTTTGATCTGATAAATGCACGCA 
TCCCCCCCGCGAAGGGGGTCAGCGCCCGTCGGCATGTATTAGCTCTAGAA 
TTACCACAGTTATCCAAGTAGGAGCCCGCGTACCTGCCCG 
>Sequence 3550 

CCGGGCAGGTACTTTACTGCACCCAGCAGACTTTCAACAACTCATTGATC 
CAAAGATACATGCACAGTCTGAGCACCAGCTATGGTGCTCATAACTTCTT 
TAAGACTTGAACCCTTTCAATCTGTGTGATTCATTAAA 
>Sequence 355 1 

AGGTACAGCAAAACCCACCTGTGTAAACACACACAGCAAAGTGATGTAAG 

AAGTTTCCATATAAAGGGCTGCAGTATGGAGAGGTAATGTGCAGGCTGGT 

TTGCGGCTGTAGGGGCCACCTTGCTGCAGCTCTCCACTGATATGGTACCT 

GCCCG 

>Sequence 3552 

TTGACTTAGGCGTTCGGCTTGCCTGAGCGTTTCAAGTCATAAACGGGGGT 
TCACGTTATTAAAGAATCGGCCACCCCCGGGAAAGGCGTTTGGTATGGGC 
CCTTTCAGGCTTTCCCTCCTAAATCACTTGCTCGGCGTTTGCTTAGGGAA 
CGGTTTCTCTCATCTAAGGGGGTATC 
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>Sequence 3553 

AGGTACAGCATTTCCTGGAGGATCTCTGGAGCGATATAGTCTGGCGTGCC 

ACAGAATGTGGCCGTGGTGACACCATTGCAAATCCCCTGCTTGCACATTC 

CGAAGTCTGCCAGTTTACAGTGACCCTCGTGGTCCAACAGGACATTGTCC 

AGTTTCAGATCTCTCATACTCAGCCTATACCCTATCCTGCAGTCTAGCAC 

CCATCTC 

>Sequence 3554 

AGGTACGCGGGGGCTGAGCTCTTGGAAGACTTGGGTCCTTGGGTCGCAGG 

TGGGAGCCGACGGGGTCTCACTCCATTGCCCAGGCCAGAGTGCGGGGATA 

TTTGATAAGAAACTTCAGTGAAGGCCGGGCGCGGTGGCTCATGCCCGTAA 

TCCCAGCATTTTCGGAGGCCGAGGCTGGAGTGCAATGGTGTGATCTCAGC 

TCACTGCAACCTCTGCTTCCTGGGTTTAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCT 

CCCGAGTAGCTGGGATTACAGGCATCATGGACCGATCTAAAGAAAACTGC 

ATTTCAAGACCTGTTAAGGCTACAGCTCCAGTTGGAGGTCCAAAACGTGT 

TCTCGTGACTCAGCAATTTTCTTGTCAGAATCCATTACCTGGAAATAGGG 

GCCCGGCTTAGCGGGTTTTTGTGTTCCTTCAAATTTTTCCCACGCGTTCC 

TTTGCAAGCACCAAAACCTGGCTTCAGTCACAAGCCGGTTCAGAATTCAG 

AACCAAAAGCAATGGCAGGCAACCAGGTACCCTGCCCGGGCGGGCCGTTT 

TA 

>Sequence 3555 

AGGTACAAGTTCGGCTTTGAGCTTCCTCAGGGGTAAATATCAGCTAAATG 

CATCTTTGAACTTTTCTGTCTAAAATATOTGCCCTCCTTTGATCACTTA 

CTGTTCTTGGAGAGCGTTTTAAAATTrrCATTTTCTTGACACAGGCCTCT 

GGGAACATCCTTCAAAGGAAAATATGGGTGTGTAGACTACTGGGTGAAGG 

CTTTTCTTGACCGCCCGAGCCAGCCAACTCAAGAGACAAAGAAAAACTTT 

GAAGTAGTGGATCTGGTGGATGTCAATACCCCTGATTTAATGGCACCTGT 

GTCTGCTAAAAAAGAAAAGAAAGTTTCCTGCATGTTCATTCCTGATGGGC 

GGGTGTCTGTCTCTGCTCGAATTGACAGAAAAGGATTCTGTGAAGGTGAT 

GAGATTTCCATCCATGCTGACTTTGAGAATACATGTTCCCGAATTGTGGT 

CCCCAAAGCTGCCATTGTGGCCCGCCACACTTACCTTGCCAATGGCCAGA 

CCAAGGTGCTGACTCAGAAGTTGTCATCAGTCAGAAGCAATCATATTTTC 

TCAGGGACATGCGCATCATGGCCTGGCAAGAGCCTTCGGGTTCAGAAGAT 

AGGCCTTCTATTCTGGGCTGCACATTCTTCGAGTGAATATTCTTACTGGG 

GGTAG 

>Sequence 3556 

AGTCTACTCGCTTATTTAGATATGNGTGTANTTGTGTGTCGTGAGTCAGT 
CTTACGTCTTGCTCTGATACTAGTANACTATAAGTATTANGTGATGTATA 
TATACGTCGATGATTCATATATATATGC 
>Sequence 3557 

CCTGCCAGGTACGCCGGGGCTGAAACCCGCAGTAGGAAGACGCTCTATGG 

ATTTGTCCCGGACTAGCGAGATGGCAAGGCTGAGGACGGGAGGCTGATTG 

AGAGGCGAAGGTGTCTTGAAAACTACCCCTAAAAGCCAAAATGGGAAAGG 

AAAAGACTCATATCAACATTGTCGTCATTGGACACGTATATTCTGGCAAG 

TCCACCATTACTGGCCATCTGATCTATAAATGCGGTGGCATTCGGAAAAG 

AACCATTGAAAAATTTGAGAAGGAGGCTTCTGAGATGGGAATGGGCTTCC 

TTCAAGTTTGCCTGGGGTCTTGGATAAACTGAAAAGCTGACCGTTTATAC 

GGTGTATCACACATTGATATTCTTCTTTGCGGAAAATTTTAGACCAGTCG 

CGTTACCTTGT 

>Sequence 3558 

CCGGGCAGGTACGCGGGTAGGGAAGCCTGTGATGACTACAGACTTTGCGA 

ACGCTACGCCATGGTTTATGGATACAATGCTGCCTATAATCGCTACTTCA 

GGAAGCGCCGAGGGGCCAAATGAGGCTGATGGAAGAAAAAAAATCTCTTT 

TATTCTGGAGGCTGGCACCTGATTTTGTATCCCCCTGTTGCAGCATTACT 

G AAATAC ATAGG CTTATATAC AATGCTTCTTTCCTGTATATTCTATTG GC 

TGGATGCACCCCTTTTTTCCGCCCCCAGATTGATAAGTAATGAAAGTGCA 

CTGTAATGAGGGTCAAAGGAGAGTCAACATATGTGATTGGTCCATAATAA 
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ACTTTTGGTGTGATACTTTTCAAAAAAATAATAAATTTGATATATTTTTC 

CATAGTATTAGTTTAATATGAATAAGGTCCTTTCGGCCCGTTTTAAAACT 

AATGGAATCCTCCGGGCTTGCAGGGATTTCGATATTCAAGGCTTATCGAT 

TCCCGTCCAATCTAGAGGGGGGGGCCCCGGACCCCAAAATTTTTGTTCCC 

TTTTA AGGG GGGGTAATAGGCGCCGCTTGGCGAAATATGGGAAATAAAGT 

GGTTCTTTTGAGAAATATGTATTCCTGGTAAAAGATTTCACACATAAATA 

TGAGCCCGGGAGCTTAAAAGTGTATAAGTCCGGGTTGGTCATATGAATGT 

GACTAACTTACATTTAATTGTGATGGACTTATAGCCGGTTTTATAGTGTG 

GAAAATTGTTGGCCAACTAGATATATGAAATTGCCACACGCCCGGGAGGA 

>Sequence 3559 

AGGTACTGCGAGGTCACCTTCATGGATTAGCATCCTGCTGTGAGCTGAAA 

GACTGAACAAGCAGAAGCATAAGCCAAACCCATCCCTCCACGCTCCCCAC 

TGTGCAGATGGACTTACTGAGGCTCCAGCATACACTGCTTGCTCAGCACT 

TTATCTATTTCAGGCCAAAGTGTCAGCAGAACTGATACCCACAGGGCATC 

CAAGTCCACATCCAGACCCAGTTCCCTCTGCGGCCCTCTCTTAAACCGAG 

CCGCTGACTGCTGATGGTGAGTTCCCAATCATGGGCTGCACTGAAGGTGC 

CAGAGGCCTGGGTGGGCATGAAGCCTGGTGGGTATGGAGTGAAGGGGATT 

TGGGAGTGGCATCTAGAAGGTCAGCATGAAGGGCAAAGAGGAGAAAAAGA 

ACCCATGGCTTGCAGCCAGCAGGGGAAACGGGCCCAATGCACAGACGGGG 

CCCCTAGTGAAACCCATCCAGGCCAACTGCCCTTAGTGTAGAACTGAGTG 

GAACAGGACAAGACTGATAAGGGAAGAAAATGAGAGAAGCTGATTGGGCA 

GGGCCCCAATGCTTCTGCCTTGCAGGAAGCCACGCTGGGTGTGCCAACGG 

AAAAACAAAGACCTTCCCCGGC 

>Sequence 3560 

AGGTACAGTAAAAGCAAGACTGGGCTTAAGCAGGTCTGGACGGCACAAGT 

AAACTGCAGGGATTAACAGCCCAGACTCCCCTACTGCTTGTTCCTCCTTC 

TTGTAAGTTTTCTAGACCCACATTTAAGGCCTCATAGGGAGGATCCTAAG 

GCCAGTTAGCAGGACAGGAAAAAGGCACGCTTGTTTATGGATGGACATGC 

GCAGTGTGCTGGCACCGGCCAGAAGTGAGAAAAGGCAGCCCCACTCAGGG 

ATGGCCTGAAAGAGAGGGGTGAAGGGAAATCTTCCCAGTGGGCAGAACTC 

TGAGCAGTACCTGCCCG 

>Sequence356l 

AGGTACAAGTTGTCTTTATGCTGCGAGATAAGTCCTCTCTTGGTTTGAGC 

TCCCACCnTTTCAGTGAACTCTTACATTTTGGGGGATCTGCTCTTGTAAA 

GGACATCCTTTCTGGTCTTTGATTACTTGAGAAAAGTGAGTGAGGTGGGG 

CCAAGATGGTTGACTAGAAGCAGCTAGTGTGTGCCACTCTCACAAATAGC 

AGGAAGAGTGCTGAGACACTAGCTCTTCAACCGGAACATCCAGGTGGACA 

CATAAGGATTCATCAGTGACATAGTGTGACCTTCGGATCACGGAGAAGAG 

TGAGACAGATCAACCATTCAN 

>Sequence 3562 

AGAAGGTCCCGGCAGCAGCAGGAAGAAGACGGACCCCGCGATGAGGGCGG 

CGGGCAGGAGCACCTTCATGTTGCGTTCGGAGAGGCGCAGCATCCCCGCG 

TACCT 

>Sequence 3563 

CCGGGCAGGTACATCAGGGGTGAAGGGAGGGTTTTCTAGATTATTGGGGG 
AGGGTAAAATTGGGATTTTTTTGTTGTTCCTTTTTTGATGGGGTGTGGGG 
GTATAGTACCTCACTCCCACGCCCCCGGGTGGACAGCCCCCCGCGTACCT 
>Sequcncc 3564 

CCGGGCAGGTACCATAGAACAAGGCTTCCTCCAACAGGCCGAGAGTTAGA 

TGCAGGCATCCATGGCGCAGTCGAGCAC 

>Sequence 3565 

AGGACGCGGGGAAGCGGAGCAGGTGCTGCAGAAGTTTGTTCAAAACAAGT 

GGCTGATTGAGGAAGGGGAGTTCACCCTGA 

>Sequence 3566 

AGGTACCAGAGGAGGAGATGGACGATCAGAGCCATGCACCTGTTTCCTGC 
ACCCCCTGCGCACTGGTTCTATGAACACAAAGAGTCTTACCCAGTAAAAG 
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AGTTTGAGGTGTATCCTGAGCTGATGGAAAAATACCTATGTGCCGTTCCC 

TTGTGGGTTGGACCCTTTACGATGTTCTTCAATATCCATGACCCAGACTA 

TGTCAAGATTCTCCTGAAAAGACAAGATCCCAAAAGTGCTGTTAGCCACA 

AAATCCTTGAATCCTGGGTTGGTCGAGGACTTGTGACCCTGGATGGTTCT 

AAATGGAAAAAGCACCGTCAGAGTGTGAAAACCTGGCTTTAACATCAGCA 

TTCTGAAAATATTCATCACCATGATGTCTAAGAGTGTTCGGATGATGCTG 

AACAAATGGGAGGAACACATTGCCCAAAACTCACGTCTGGAGCTCnTCA 

ACATGTCTCCCTGATGACCCTGGACAGCATCATGAAGTGTGCCTTCAGCC 

ACCAAGGCGGCAGCCAGTTGGACAGTACCTGCCCG 

> Sequence 3567 

TGCGGCCGAGGTACGCGGGGGCGGCGCACTTCCGTAGAGGTGGACATGGC 

GTGCGAGTTTCGCCGCGCGT7TGCTTGCCAGAGTAGTCCAGAGTGTTGAA 

TCTTCCACCAGAAAACTTGATCACATCAATATCTGCAGTTCCAATTTCCC 

AAAGAGAAGAAGTAGCTGATTTTCAGCTTTCTGTGGATTCTTTATTGGAA 

AAAGACAATGACCGTTCAAGACCAGATATTCAAGTTCAAGCCATGAGACT 

AGCAGAGAAGCTATGATAGGATGCAGTGGTGAGTGAAATCAGTACCTGCC 

CGGGAAGTTACACGAACTGCTCTGAGCTTTAGTCCtTATTTCAAACTTGT 

ATTGCATATACTTTTGTACCATTTAATAGGCCGTAAACAAGATGGGCGTC 

TCGGGTAATAACGTAAATGCTTTTGGGGACCCAACGTTTTTCTTGGCCAG 

CTTCTGTGGGAGGTCGAACTGACATGGGATACCCTGCTTGTAATTCGAGG 

GGCATGCGCAACACGTTGGAAGGGATTCTTGGGCGGTGGCATTCAAACCG 

GGGGATGATTTAGGGAATGGCATTCCTTGAGCTGTGAAGCCCTTACATGG 

TACAATCTGATTACCAGGGGCCTTCTTTTGCTTGAAACTTGGAAAGGGTA 

GGTCCGGAAGCATATTTTTTAAAAGAAATCTCTGTACGGAAGGCTTTCAC 

GTGTTTTTGTACGGTGGGTGACCCCCGGGCGCCTTTAGAAACTATTGGGA 

CCCTCCGTGACCTCGCGGAAATTCATAATTCAACGTTTTGATCTACCTCA 

ACTACTTAAGGGGGGGTCCGGGGGCCACGCGTTTCTTGGCCTCTTAAAGA 

AGGGTAATAGGGGTCGCCTGGCTAATTAAGGAAAATAGGGGATTGCT 

>Sequence 3568 

ACATCCGAGGCTGCCGCCGAGGGCTGCCGATGTACGTGGATGGCCGCTAG 
GGGGGGGGATAGTTACCTTTGGCATAATTCTGCCTCTGAGTCGTCTTGAA 
GAACTTAGGGTATCTTGGCTATACTAGTGGATTATCCTTGAGCTGTATGG 
CTCTTTTCCTAATTGTGGTTATTGACAAGAAATATCAAATTCCCTGCATT 

GTTCCAGAGCTAAATTCAACAATAAGCGCTAATTCAACAAATGCTGACAC 

GTGTACCTGCCCGA 

>Sequence 3569 

CCGCAGGGAATGCAGCTCCTGACTCCAAAGAGACCCTTCCTGTGCTCTTG 

GGGAAGAGAGGGAGAAGAGTAAAGAGGACTTTGTCTTGCATTGAAGTCCT 

CTTTGATGAGTGGGGATTCCTAGCTCCCAGAAACCATTTTTAGAAACACC 

CTGGGCGCAGAAGGGAACCTGCTGCCATGAAGGAAAGGACCCAGTAGTTG 

CGGAATACGTCACCTGCTGACTAAAGATCCC'ITGAGCCTTGAATAACCAG 

CAGCAATATCCAAGTAGTATACCATGGGCCTTGGGTGAGAACTCTGAACT 

TTTAGGCTCCAGGTGAGACCCAACATATTGCCAGCTGTGGGGGCTATAGT 

GAGAGACTTCTTTTGCTTGAGAAAAGCTGAAGGAAAAAATAAAGCAGTAT 

TTGCGCTTGACCTGCCCG 

>Sequence 3570 

AGGTACTTTTJ'l 111 1T1TI riTAAATTCTCATGACTTTATTTTGATTGG 

GTTGTTCCTGACGGAGTGGGTGGAAGGTTATGGATGTTTGTATCGAGACC 

TTTTTTATCTTCCGGAGACACGATGCTACCGTGCATAACACAAACAGCAC 

CGATAAAATGTATTAATAGGAAAGAGTGCCAGGGAATCAAGACATTAAGG 

CAGCATCCCACTGGGAAAGCAGCTCTTCAAACACGTCCTTCAAGCGCGAG 

TGGCAGACTCCTTGCTGGGAGGGCTGAGTGCACTTTGCTACTTGACCTTG 

CCACTGTCTCTCCCGGGACTTCAGTTTTCTCACTTTTCGATTCATTGCCC 

CGCAACGGTCCCCGCGTACTTGCCTC 

>Sequence 3571 

TTGGGAGATATACAAAAATTATCCTCTAAATAGAGGTGGGAAACCCCCGC 
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GACTTTTAAATACCAGCGTTTCCCTCGGAAATATCTTGGGCCTCTATTGT 
TGGACCTTGCCCTATTCCGAATCTGTCCCCTTTTTTCTTAGGG 
>Sequence 3572 

CCGGGCAGGTACTGTTCTGGTTCCCACTCAGAGATCTCTCGTAAGATGCA 

ATCTATCAGGCAATGTCTACCACACACACACATGCGCGAGTGCGCGCGCA 

CACACGCACACACACGCAGAGGAAGACAGACAAATACCTCAGACCAGATT 

ACTATCACAGCTAAAGTCAGACTTAGAAAAACTCAGAGGAAACACACAGA 

TACTTTCTCATATTCTAACTACCAACTTCTCCCAAGGTCAACATTCACAG 

GAGTCTAGCCAACTCCAGAGACTCACTGGCATCCTGTGGTATATTTGGGT 

TAAACAGCAAGCATGATGCTCCTCTCTCCAACTTCTAACCAACAGAAATT 

AACCAATGACTCCCTTCCTTCCAACACCATGATTTTACACATGCCAACCA 

AAAAGAGCCACACCAAGGACAAATATGGAGCCAGGAGTACTCTCGGCCGG 

TTCTTAGAACCTAAGTGGATTCTCCCGGGCCTGCAGGAAATTTTAATTTT 

CAAGCCTTATCCGATACCGGTCAGACCTACAAGGAGGGGGCCCCGGAACC 

CC A A CTTTTAGATTCCCTTTA A GGGA 

>Sequence 3573 

CCGGGCAGGTACGCGGGCTTCCACCATGTGAGGACACAGCAAGAAGGGGC 

TGACTCTGAACCAGGAAGCTGTGCTGTGCTCACCAGACACTTTGATCTTG 

GACTTCTCAGCCTCCAGAACTATGGGGTTCTGCTCTTGTCACCCAGACTG 

GAGTGAAGTGGCACAATCTCGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCGGGTTC 

AAGCGATTCCCCTGCCTCAGCCTCCAGAGTAGCTGGACTGCAGGCGCACG 

CCACCACTCCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACC 

ATGTTGGCCAAGATGTTCTTGATCTTCTCACCTTGTGATCCGCCCACCTC 

AACCTCCCAAAGTGCTGAGAGACTAAGACACCTTTCTAGACAGAGAGGAA 

GCCGATGGCAGACATTCTCAGATAGGTTTGTAGCTATTGACCTGGCTGCA 

TCAAAGGAGAAGAAATCCCTTAAAAATGACAGCTTCTATGAGATTTACAA 

TCAAGAAGGCATAAGAACAACTGCTGGCACTTCAGAACTATGCCGAAAAT 

AAAATGTCAACCGCTGGGAGAAAAAATTCTAAGTGAGCAACCAAACCAGT 

GAAAAAATATTACCAGTAGAGCAGGCACCTGGGACAGGGAAATGG 

>Sequence 3574 

CCGGGCAGGTACCTAACCAGAATAGATGAGGCAGCAAGAGAATGGCGCTC 

GGTGTGTGGGGTAAGGGGAGTCAGGAGGAGGACGGGCTGCTCGTGAGACA 

GGGTAGGATGGACTGTGCCTGGCTTCCTCTCAAGCCCCCAGGCTGCTACC 

CTTGGTTCTAGCCACCTTTCCTCCCACCCTCCTTCTCATGCAGGCTGCCA 

AAAATTGCACTTTGGGTCTGAGATTAGGAGCGCCTGGCCATGTCTGAACC 

CCGCTCCTATCTTAGTGGCCGCAGGTGGCTCCCAGGA 

>Sequence 3575 

CCGGGCAGGTACTT1 rTTTTTTTTTTI 1 1 1 1 1 T nTAACTTTTCTTTCTG 

TTGGAAACAAAAGAGTTGTCTTAATTTTTAATCTGAATTCTGATTATACA 

AGTAAATTCATCACAGTTATTCAGACCATTTAAATAGGATCATAAACACA 

TTCAGCATTCTGCTCTTGCCCAAGGTGTCAGGCACCATGCTAGAGCCCCA 

CAATGTCACCCTCCAAGTCTCATAGCAAATGCAGATGAGACTTTTTGCAT- 

TGATTATGAAGCCTTCTATGACATCTGCTTCAGAACGCTAAAGCTGCCCA 

TGCCCACCTAGAGTGACCTAAACCTCCTAGTATCTGCCACCATAAATGGG 

TTCGCCACCTGCCTGCGATTCCCAGGCCAGCTGAATGCTGACCTGTGGAA 

GCTGACCATGAACATCATCCCATTCCCCTACCTGCACTTCTTCATGCCTG 

GCTTTGCCCCACTGACCAGCCAGGGCAGTCAGCAGTACCTT 

>Sequence 3576 

GACAACCAAGTTCCGCTTATA1TACTCATACTACTCACTCTCTTGATTAT 
GTTGTTATATTTATGACATGTGTTTAAAAGGACATATACTTCTCTAATAT 
ATACTATTCATTCAGGAAGAATATGTAATTTATAGGTG 
>Sequence 3577 

CCGGGCAGGTACCTTCCCCGAGATGGTGGATAAACTTATCTTGCTGGACA 
CGCCGCTCTTTCTCCTGGAATCAGATGAAATGGAGAACTTGCTGACCTAC 
AAGCGGAGAGCCATAGAGCACGTGCTGCAGGTAGAGGCCTCCCAGGAGCC 
CTCGCACGTGTTCAGCCTGAAGCAGCTGCTGCAGAGGTTACTGAAGAGCA 
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ATAGCCACTTCAGTGAGGAGTGCGGGGAGCTTCTCCTGCAAAGAGGAACC 

ACGAAGGTGGCCACAGGTCTGGTTCTGAACAGAGACCAGAGGCTCGCCTG 

GGCAGAGAACAGCATTGACTTCATCAGCAGGGAGCTGTGTGCGCATTCCA 

TCAGGAAGCTGCAGGCCCATGTCCTGTTGATCAAAGCAGTCCACGGATAT 

TTTGATTCAAGACAGAATTACTCTGAGAAGGAGTCCCTGTCGTTCATGAT 

AGACACGATGAAATCCACCCTCAAAGAGCAGTTCCAGTTTGTGGAAGTCC 

CAAGCAAT CACTGT GTCCACATGAGCGAACCCCAGCACGTGGCCAGTATC 

ATCAGCTCCTTTTTACCAGTGCACACACATGCTCCCAGACCAGCTGTAGC 

TCTGGGCCCTGAACTATGAAGACCTAGTGCTTCCAGACTCAACACTGGGA 

CTCTGAGTTCTGGAGCCCCACACAAGGCCGGGTTGGTGGGACAGGCTCAC 

TAGTCTGGAGGCCACCTTAGATGGTTCCCGGGGAGGGCAGATTCCCACTT 

TACATTGGGCCCTAAAGGGGAAACAAATTGGGTTT 

>Sequence 3578 

AGGTACATAAATCCATTGGCCTGAGAACCACACCCTTATCCCCCAAAGCA 

GCTGCAACAAGCACTGCCCAAAGAGAGTCTGGGCTTACATATGCCTAACC 

CTGCCCCTACCTGATGGTCTTTCTTTACCAACCCTGGTAGCCAAAGGCAA 

AGAACATATTCTCCTGGGAGCTCTAGGACCTCACCCATAGCCTGATTATC 

CCTATGCTACCACAGCTGATGCTCTTTTGAAAGCACAATATCCTGGAAGG 

ATGCCAACCAGCACAAAACTAGTGCAATAAACAAAACTACAACTAAGGAC 

CCTCAGAGAGTCAATTTCACTCCCCTACCACCTCCATCAGAACAGGTGCT 

GCTATTCGTGGCTGAGAAACCTGAAGACAGTTCACATCACAGGATACTGT 

GTAGACACCCCCTAGTA 

>Sequcnce 3579 

AGGTACTTTNTT 1 1"! 1 i'l'l i I'l iTi't'ITl l'l ATTTTAACAGTCTAATGAT 

ACCTTTTGCTCCACCTTCAAAAACTGAGCCAGTTCTTCCACAGTTAGGTG 

ATCTTTCTTGTCACTGTAGCTCAAAAGTAACAAATAAAGGTCTCGTCTCA 

AAGACATCATTTTGTAAAAAACACAGAACTCTTCAAATGTCAAAGTTCCC 

TGATTCTCATCTGTGTCGGCTTCCTGAAACATTTGTCTGACTTTTCTTCG 

GGGCAGATTAACATTCAGTTTATGCATCAGCTGATGTATCTCTTCAATAT 

TCAGCAAGCCGTCACCATTCTTATCAGCTTCCTCAAAGGTCTGCTTCACC 

CATTGGTCATGGGTCCTCTGCCTTTTGGCAAGGGAGTCTTCATCACTGAT 

GCCAGCCATCAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 3580 

AGGTACAAGGCAAATACTGCTTTATTTTTCCTTCAGCTTTCTCAAGCAGA 

AGAAGTCTCTCACTATAGCCACCACAGCTGGCAATATGCTGGGTCTCACC 

TGGAGCCAGAAAGTCTCAGAGTCTCACCCAAGGCCCATGGTATACTACTT 

GGATATTGCTGCTGGTTATTCAAGGCCCAAGGGATCTTTAGTCAGCAGGT 

GACGTATTCCGCAAGGACTGGGTCCTTTCCTTCATGGCAGCAGGTTCCCT 

TCTGGCCCAGGGTGTTTCTAAAAATGGTTTCTGGGAGCTAGGAATCCCCA 

CTCATCAAAGAGGACTTCAATGCAAGACAAAGTCCTCTTTACTCTTCTCC 

CTCCTCTCCCCAAGAGGAAGGAAGGGTCTCTTTTGGAGTCAGGAGCTGCA 

TTCCCTGGGGTTGGGGAAGGGGTAGTACCTGCCCG 

>Sequence358t 

AGGTACAGATGGCTTCCAGGAACAGGCTCACCAATGAATGAAGGAGAATG 

AATACAATGATCATGATGAAAAAAGATTTAAATTTCTTGTTGATTTGGCA 

TAAAATGTTGAAACCAACAAAGACAACATAAAACTCAGAACAGGTCCCTG 

TGATGAGAGCATCAAAGCCTCGCGTGGTCACCAGTGTGGCCCATCCAAGA 

AGCATGTAAGGTCAGGTCCCACATGAGAAAACTTGACACAGCCATGCCCT 

GAACTCTTCCTGCTACCATATCAAAGAAATTTGATTGAAGTTTGTTTTCT 

CTATAGAATATGGCATTGCAAAATCCTTGTTGTACCTGCCCG 

>Sequence3582 

CCGGGCAGGTACTTTTrTTn 1 i\ T TT TTTT1 TI m 1TGGGGGTTCACA 

TTTATTGTAACTTGGAAGCCCACCCTTCTTCCTACTCCTGGAGCTGTCGT 

CCCCAAGGGCTCAGGAATTAGCCTTGCTCCACAGCAAACAGCCCAGAGGC 

CCCACCTGGGCAAAAGCAAACAAAACAGATACGTTCCTTTCCGGCAGGTG 

CAGATGCTCTGCCCAGGCCTGCGGAAGCCAGCTCCGGTCTGTGTGTAAAT 
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CCTCCCCAGGACTTCCGGCCCACCAGCTCCACCCGCGTACCTCGGCCGCC 

CGGGCAGGTACTTTGCTrATTTGTGAAAGAAAAGGAATTTGAATCCAGGT 

CTGGGCACCATCAAAGCCTGAGGGCTTCCCCGTGTTGCTGGGTAAATCAG 

CTAACTTACCAACCTGGGAGGTTGGTGCTATGCTGTTTCCATTTTATTAT 

GGAGAAGGCAAGAAGGTAAGTGGCTTGCCTGGGATCGCATAGCCAGTAGT 

TGATACAGTCAGGACTAAAATCTAGGGCTGGCTCCAGGCTGGCC 

>Sequence 3583 

AGGTACATTACCCTTAGGCTGACCATTCCCTTGCGGGGGCGCAAAACTGC 

TTTGAGGAAATGTCCCCAGGAGGAATAAACTAGAGGACGCACCTGCTATA 

TCACCATACTATGGATAATACAGCTAATGAAGTGGTGGCAGAAGCTTGGC 

CGTGTGAGTGCCCCAGGGTAAAAGTCTCTCTTCTGTCCAGTCCAGAGCAG 

AGACTTCTGCCCCGTGGACAGCAGCCTGCCACCAAGACTCAAGCAACGTA 

AGAGTCATCTGCCCAGACTGGCTGGCAAAGCAAGAAGCACCCAGCCTTCC 

TATAGGCAGAAGAGTGGAAATCTGACAGTGGCCTGCCATGTACGGACCTG 

CCCGGGGGGT 

>Sequence3584 

A AAAAA AGGACGGAACCCGAAAGGCTGCTGTAATTCTTGATATCATAAGA 

TATTTTCCTATTGATACATAGATAAAAACTAGCCTAAATAACATAGGGCT 

CAACTAGAAGGTCTATAGTAATCAACAATTTGATAGAATTATTTAAGAAA 

CTCATATTAACCATATTACTGGTAACATAAGATGTACA 

>Sequence 3585 

CCGGGCAGGTACAGAGTCTTTTGCTTCCTCCCACCCCTAGGGGGAAAAAC 

TGCTTTGTGCTTTGGGAAGAGGGCTCTGAAACCCGGGGACAAAAGACTCT 

GGTCATTACTATGNGGGAGCCGGGAGGATGGGCTGCAGCTGTGGAGGAGG 

GTTTCAGAGGAGGAGAAGGCTTGATTTCCTATAGGCCTAGATAAGCTCAG 

AGGCAGGTGTGAGACAAGGGGTGGATAAGTAAAGCAGTTGAGGCAGGTGC 

TGCTATCCGGTGCATACGCTTCTATrGCCCTATAGTTAAAATTAACGCAC 

TTATAGTAACTATACTTCATCTTGAGTGGCTAATTTGACCAAAAATGATA 

TAGATATGCGAGAAACAATTTATAAAATATGAGGAACTAGTTATAAGGAT 

ACGAGATAGGTATACCCCCCTACGGATCACGCTCAGGAGATTTATTATTT 

ATTCAAAACCTTCTATTACCATTACCTTACTCTAAACCATATTATGGAGT 
GGTCG 

>Sequence 3586 

CCGG GCAGG TACATTTTTC1 1 i 1 1 1 1 11 rTTTTTTGTGGATGGGGACTTG 

TGAATTTTTCTAAAGGTGCTATTTAACATGGGAGGAGAGCGTGTGCGGCT 

CCAGCCCATCCCGCTGCTCACTTTCCACCCTCTCTCCACCTGCCTCTGGC 

TTCTCAGGCCTTTGGTTTTCCAACCCTCTTTCCTTTGAAACCCTTCCTCC 

ACAGCTGCAGCCCATCCTCCCGGCTCCCTCCTAGTCTGTCCTGCGTCCTC 

TGTCCCCGGGTTTCAGAGACAACTTCCCAAAGCACAAAGCAGTTTTTCCC 

CCTAGGGGTGGGAGGAAGCAAAAGACTCTGTACCT 

>Sequence3587 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTT^ 

GCTTTAGCATCGACCTCTGGGAAAGGGAGGGCCCATTTTGGGGGGGAAAA 

AAAAAATTCCTCTTATTTGTGTTGCGAGCCGAGGCACGGCTGCAGAAGCG 

TGTCTGAGGGGTCCGGGGGGGGGGGGGCCACCCAGGCTCTGGGACTAATC 

ACCGTGCTGGGGACGGCACCGCGTCAGGATGCAGGCAGATCCCTGCAGAA 

GTGTCTAAAATTCACACTCCTCTTCTGGAGGGACCTCGATGGTTTTAGGA 

TAGAAGCCCCAGGGGACCCCACGAACGGGGTCGTCGAAACAGCAGCCCTT 

ATTTGCACACTGGGAGGGCGTGACCCCAGGAAAACCACAATTCTGGCTTT 

CACGGGGGCCCCTGGACCTTGGCC 

>Sequence 3588 

CCGGGCAGGTACCACATGCCTGTAATCCCAGCTACTTGGAAGCTGAGGCA 

GGAGAATCTCTTGAACTTGGAAGGCGGAGGTTGCAGTGAACCAAAATCAC 

GCCACAGCACTCCAGCCTGGGAGACAGAGCAAGGCTTAGTTTTAAAAAAA 

AATCAAATATTGGGGTGGATTCTGTTTATAGGAAATATTCAGAATTGGTA 

AGTCCATAAGGACAAAAACCAGATTGACAGGGGCTGAGATGAAAAAGAGA 
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ATGGGGTATGGGGAGTGACAGCTTGATAGGTATGGGTTTTGTTGGGGGGA 

GATAATGAAAACATTTGGAACTAGGAGAATTACCTGACATCAGGAGTTCA 

AGACCACTGAACTTGAACCTGGGTGACAGAGTGTAGACTTCTTTTTATAA 
AAAAAGTAATT 

>Sequence 3589 

TGTCGTCAGATGTCAGGCTGCTCAGCTCCATGTAGGCTGTGTCTGTAGAT 

GTGTCCTCGGTCATGATGACTCTGCCGTGGAACTTCTGTGCGTAGATTGT 

TTCACTATCTTTAGGATCAAAACCTCCCATCCACTCAAGCCCTTTTCCAG 

GAGCCTGTCGCACCCAGTGGCATGGATAATTCAGTGAGGGTGTATCCGGA 

AACCTTGCAGGAGACCTTCACTGAGGCCCCAGGCTTCTTCACCTCAGCCC 

CAGACTGTACGT 

>Sequence 3590 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGTGCCGTAATGGCGTTCTTGGCGTCGGGACC 

CTACCTG ACCC ATCAGCAAAAGGTGTGGCGGCTTTATAAGCGGGCGCTAC 

AACCACCTTTTGTCGTGGTGCGTCCAGAGAGACAAATACCGATACTTTGC 

TTGTTTGATGAGAAGCCCCGGGTTTTGAAGAAACATAAGGAATGAAAAGG 

GATATGGCGAAGGCCGGCCAGCTGCTGAAGGAGGCCGAGGAAGAATTCTG 

GTACCT 

>Sequence 3591 

AGGTACGCGGGCAACTGTGTTGAAATCAAACCTGCCGCAACAGAAATTGT 

TTTTATTTCATGTAAAATAAGGGATCAATTTCAAACCCTGCTTATGATAT 

GAAATTATTAAAACCTAGTCTATTGTAGTTTTATTCAGACTGGTTTCTGT 

TTTTTGGTTATTAAAAATGGGTTTCCCTTTTTTGGCTTATTAAC 

ATAAAATCATAAAAAATAAAAGTTACTCTGCTCCGTGGCGGCCCGCTTCT 

A A GA A CTTAGTTGGATCTCTCCCGGGCTTGCAAGGAAATTTCGATATTCA 

ACGCTTTATCCGATTACCCGTTCGCACCTTTCGAGGGGGGGGCCCCTGGT 

TACCCCAGCCTTTTTGTTTTCCCTTTTAGTTGAAGGGGTTTAAAATTGCG 

GCCGCTTTGGGCCGTAAAATCATTGGGTCATTAGGCTTGGTTTTCCCTGT 

TGATGAAAAATTGGTTATTTCCGCCTTCACAA 

>Sequence 3592 

CCGGTCAGGTACGCGGGGACATTCACAGGTGAGCCCAGAGCGGCTCAAGC 

GGACTGGGGAGAACTTCTGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGC 

CCTGTATGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCT 

CTCATAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCC 

TGGAATCTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGAAGGAGGTGAATC 

CATGCATTAATCTTCAGCTCACAAAGGAAATACTACATAAGAAGCATGAC 

CACAGACTCAAGACGGACATAATTGGATTTTTTTTGCCATGGCCTGGAAA 

GAAAGGTACCT 

>Sequence 3593 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTITTTrTTTTTTGAGACGGAGTCTC 

CACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGGGATCTCGGCTCACTGCGAGCTCTGC 

CTCCCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGCAGCTGGGAC 

CACAGGCGTCCGCCACTACGCCCGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAG 

ACGGGGTTTCACCGTTTTAGCCGGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCGTG 

ATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCAC 

TGCGCCTGGCCCTTGAAAAAATCTTAAATTCCTCAGCCACAGCATGTTAC 

ATACCTTTTCCAGTGTTGTATGCATGGGTTTATTTACAAGATTTTTGAAA 

AGACAAAAAATAAAGTCCTGACAAACGGATCAATGAATGCTTGGGGTTTG 

AAAGCGGGGGCAGGGGCGGTCTATAAAGAGACAGCCCGAGGGAGATTTTT 

GGGGAGGGTTGGACTGGTCTGGAACTTGATGGGGGGAATGATACCGGAAT 

CTATACATGTGGTAAAATGGTTAGAAATGGTTCCCCAAAAATGGAAGGTT 

TACTGGCCGATAATCTAAAAACAAAATTTAAAAATATTTAAACCGGTTAA 

AAGGGTTTTTTTTTTGAAAAAACTTGAAGGGGCCTGGTTTCCAAAGGGGG 

AATTTTCCGGGACCAATCCCCGGTTTTAAGAGAAAAAAG 

>Sequence 3594 

AGGTACGCGGGATTGTCAGTGTCATTATAAAATAGAGGAGATAGTTTTAA 
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ATGATTGATATTTAAAAGGCTAGGAAGATGCCAATTGACCAATTAAGTTT 

ATCAAGGTCATAAAGGGACTAGAAAGTATATGTGGGTTAAACTGCAGACA 

GTCAATACTCATCATTCTCAGATTTTGTATTTACAACTTCACCTACTCAC 

TAAAATGTATTTGTAGCCCTAAAATCAATGCTCAGGGCACTTTTGCAGGC 

ATTCCCAGATGTGCAGAGCAGTGAAAAATGCCTGTCACCAATGTGCATGT 

TCCTGGCAAGGTCAAACAAGGTGACTCTGCTCTCTTGTTTCAGCTCTAAT 

GCC GTAAA TACTCATCCTTTTTGAGGTCTACTGCATGCCATGTTTTTTTT 

GCATTTTTGTGCATTTTGTTGGTGAGTCTACTGTTGAGATGGCCCACAAG 

CATAGAGCCCCAGTGCTGTCTATGTTCCTAAGTGCAAGAAAACTATGACG 

TGGCTTATGGAGAAAATATGTGTGTTAAAGAAGCATCCTTCAGGCCTGAG 

TTACAGTGCTATTGGCCATGAGTTCAATGTTAGGGAATTGGCAGTATACA 

TTAAATAAGATGTCTTTAAACAGAAACATGCATAAAACAGGTTATATATT 

GGTCATTTGTTGAAAAGTTGCGACCAAGAATGTAACCGGTATAGGTTATT 

GGCTGATGCACACAGCAGGTCAATACACCCAGACACTGTATTGT 

>Sequence 3595 

CCGGGCAGGTACTGGCCACGACTGCATGCCCGCGCCCGCCAGGTGATACC 

TCCGCCGGTGACCCAGGGGCTCTGCGACACAAGGAGTCTGCATGTCTAAG 

TGCTAGACATGCTCAGCTTTGTGGATACGCGGACTTTGTTGCTGCTTGCA 

GTAACCTTATGCCTAGCAGCATGCCAATGTAAGTGCCTTCAGCTTGTTTG 

GGGGAGAC 

>Sequence 3596 

CCGGGCAGGTACAGCCAACATATTTCTCTTTTTGGCCAAACCCTGACCAC 

ATGCCACACGCAGATTCACTGTGCCATCAGCAAGATTGACATTGAAAAAG 

ATATCCAGGCTGTAATGGAAGAAACTGCAATTTTATCTACAGAAAACAAA 

TCTGAGTTCCTGTTAACGGATTACTTTGAAGAAGATCCTAACAGTGCAAT 

GGATAAAGAGAGACGAAAGTCTTTACTAAAACCAAAATTATTGAGACTGC 

AGAGAGACATTGAAAAAGCCTCAAAAGACAAGGAAGGCCTGGAACGAATG 

CTTAAAACGTACCTCGGCCGAGGTACGCGGGGAGAACAGTGCCGTGCTTT 

TCCACAGAAGGTTAGACCCTGAAAGAGATGGCTCAGCACCACCTATGGAT 

CTTGCTCCTTTGCCTGCAAACCTGGCCGGAAGCAGCTGGAAAAGACTCAG 

AAATCTTCACAGTGAATGGGATTCTGGGAGAGTCAGTCACTTTCCCTGTA 

AATATCCAAGAACCACGGCAAGTTAAAATCATTGCTTGGACTTTTAAAAC 

ATCTGTGGCTTATGTAACAGTAGGAGAATAATAAACAGGAGNGGTAGTTA 

CTGCCACCCCCCCCCCCTATTATGAAAGGTTANATGCTTTAGGTTCGAAC 

TACAATTTGGTCATTAANGATTTGAGGATGGGAAGAGAGGAGATTTCAAA 

GGAGACATAAATCACCAGCTGATCCCTACACCCCACGAAGCGCTTCAT 

>Sequencc 3597 

CCGGGCAGGTACGCGGGTGATTGCGCCACTGCACTCCAGCCTTGGCGACA 

GACTAAGACGCTGTCTCAAAAAAACAAAAACGACAAAAAAAAACAAAACA 

GAAAAAATAAACTAAGGCAATGACAGTCCCTGGCAAATGCTGGGAGGGAG 

GCAGCAGTGGTCAGGGAAGGTAACCCTGAAGCAGGACTTGTAAAGTAAAT 

AAGATTGGGAGGCCAAGGTGGGTGGATCACGAGGTCAGGAGTTCGAGACC 

AGCCTGGCCAACATAGTGAAACCCCGTCTTTACTAAAAATACAAAAAAAT 

TAGCCAGGTGTGGTGGTGGGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTG 

AGGCAGGAGAATCTCGAACCCAGGAGGCGGAGGTTACAGTCAGCTGAGAC 

CGCACCATTGCACTTCAGCCTGGGTGACAGAACAAGATTTCGTCCCAAAT 

TAAAAAAAACTACATGCAAGTACCT 

>Sequence 3598 

AGGTACGCGGGGGAGACACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGCGGGTAAAGTG 

GACTGGGGAGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGCC 

CTGTATGGTCCGGGTCTAAAAGCCTACAACAACTAAGACCAACCCAACTC 

TAAAAAAAAGAATGTCAAAATGGTCATGTTCAATTTTACATTCAATGGCT 

GGAATCTTTTCTTCACCATTGGAATGAAATGTGCCGAAGGAAGGGAATTC 

CTTCCTTAATCTTCAACTCACCAAGGAAATACTTCATTAGAAGGCCGACC 

ACAGACTCTAGACCGGCATAATTGGATTTTTTTTGCCATGGCCTGGAAAG 

AAAGGTACCTGTCCC 
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>Sequence 3599 

CCGGGCAGGTACGCGGAGATTGAAGTGCTGCGCCAGCGGGTGCTGAGAAT 

TGAAGGCAAAGACGAGGAAATTAAGAGAGCAGAGGATCTGTGTCGTCTGA 

TGAAGGAGAAACTTGAAGAGGAAGAAAACCTCACCCGGGAGCTGAAATCT 

GAGATTGAGCGGCTTCAGAAACGAATGGCTGAATTAGAGAAGCTAGAAGA 

GGCCTTCAGCAGGAGTAAGAATGACTGTACCT 

>Sequence 3600 

AGGTACGTGACTGGTTACAATCACTACCTGTGAAGGTCAACGTGCGTGGG 

CTCATGTGCCAAGCCCCAGAAAAGGTTCGTGGGATGGCTATTAAGGATCT 

CAATGCAGAACTGTTTGATTGTAAGGACAGTGGGATTGTAAGCACCATTC 

AGATAACCACTGCAATACCCAACACAGTGTATCCTGCCCAAGGACAGTGG 

CCAGCTCCAGTGACCAAACAGCCAGATATTAAGAACCCCAAGCTCACTAA 

GGATCAACAAACCACAGGGAGTCCCTCAAGAAAAACAATTACAATTACTG 

TGAAGTCTGTCACCTCTGATACCATTCATATCTCTTGGAAACTTGCTCTA 

CCTATGACTGCTTTGAGACTCAGCTGGCTTAAACTGGGCCATAGCCCGGC 

ATTTGGATCTATAACAGAAACAATTGTAACAGGGGAACGCAGTGAGTACC 

TTGCCC 

>Sequence3601 

CCGGGCAGGTACCTGGCTGGGGAGGCCAGGCTGACGGTGGTGCCAGTGTC 

TGAGGAGGAGGTGAGGGAGGCCCTGGTGCGTAGTCGCTACAAGGTCCGGG 

ACCTCCGCACCTATATCATGCCTGCCCACCTTCAGACAGGCGTAGATGAT 

GTCAAGGGCGTCTTCTTCGCCTGGGCTCAGAAGGTTGGGCTGTGAGGGCT 

GTACCT 

>Scquence 3602 

GTCTGGGATGCCAGTGGCCCTGCTAGATGCATCATAGATGAGGAGCCTGG 

GCGCCAGGCCAGGTTTCTGCTGGTACCTGCCCG 

>Sequence 3603 

CCGGGCAGGTAC rTTTTTTTTTTTTTT TTTTTTTTI 1T GAGACAG AGTCT 

TGCTCTGTCACGCAGGCTTGGGTGCAGTGGTGCAATCTTGGCTCACTGCA 

ACCTCTGCCTCCTGGGTTCAAGCAATCCTCGTGCCTTAACCTCCTGAGTA 

GCAGGGACTACAGGAATGTGCTACCACATCCAACTAATTTTTGTATTTTT 

Hill 1 G AGATGG AGTTTCGCTTTCGTTGCCC AGGCTGG AGTGTGGTGGC 

ATGTTCTCAGCCCACTGCACTCCAGCCTAGGCAACAAAGTGAGACTGTCT 

CAAAAACAAAAGAAAATGAAACAAAAAAACATTTAAAAAGTGCCCATGGG 

TGATGTTAGCGCAAAGCCACATTTCAGACCCACTGCACCAAAAGATGATG 

ACTCGGAGATTGAAATCATCATCTTAGAGCTCTGGGAGGGGAGGAGGGGC 

TTCTTCCAGGGTCCTACAAAGACTGGGAGAGAAACCCAGGGCACACGAGG 

CTGTCTACTCACCATCTTGGGAGCTGCCTACTGGTCCTCAGCCTCGGGGC 

GGACGATCAGAAACTGGCCTTGTG 

>Sequence 3604 

CCGGGCAGGTACAAGCGATTCTGCTGTCCCAGCCTCACAAGTAGCTAGGA 

TTACAGGCATGTGCCACCACATCTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCA 

GGCATGGTGGCAGGTGCCTGTAGTCCTAGCTACTCGGGAGGCTGAGGTGG 

GAGAATGGCGTGAACCCAGGAGGCGGAGCTTTCAGTGAGCCGAGATCACG 

CCACTGCACTCCAGCCTGGGCCACAGAGCCAGACTCCGTCTCAAAAAAAA 

AAAAAAAAATATTTTCTCCTCTTTAAAGATTTCATCTTCAGATAACCCCA 

TACTTATCCACATTACCCTACTGGCCTTTCTCTGACCGGATTGAAGATAA 

GAATTAAAATCATTTAAGQAGATTTTAGATCTATGTAAGACAGAGTAATC 

TGTTCCTAGTTTGTC TGAA TTTGTGTTTGTTTTCATAAAACATTGGTTTA 

TTAGGAGAGAAACATTTTAAATATTTGAAAATACATCTTCATTTAAAGCT 

AAGAGGTTAATTTCATTGTGGTAAACTGGGATGTGAAGACTTAAATTTAT 

TAACATTAATAGAAGCAAAAGCTTAAATTCTAAACCATTAAGATAATCAT 

TCTTTCAAGAATTTCAGTTGAGAACAAAAGTCCTTAATTAAGCCGGCCAT 

TCATTAATATTTACTTACGGGCCGGATACCTTTGAAATAAAGTCCTTGGC 

CCTTTTAAAAAAGGGGACCCCGGGCTGGGGAATTAATTAAATTTTTGAAC 

CCCGACCCTGGGG 
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>Sequence 3605 

AGGTACGCGGGGGACACCCTAGATCCCAAGATCTCCAAGGATTTGGTGGC 

ATACCCACTCCAGCACACAGAAGCATGAGGTTCATGACTCTCCTCTTCCT 

GACAGCTCTGGCAGGAGCCCTGGTCTGTGCCTATGATCCAGAGGCCGCCT 

CTGCCCCAGGATCGGGGAACCCTTGCCATGAAGCATCAGCAGCTCAAAAG 

GAAAATGCAGGTGAAGACCCAGGGTTAGCCAGACAGGCACCAAAGCCAAG 

GAAGCAGAGATCCAGCCTTCTGGAAAAAGGCCTAGACGGAGCAAAAAAAG 

CTGTGGGGGGACTCGGAAAACTAGGAAAAGATGCAGTCGAAGATCTAGAA 

AGCGTGGGTAAAGGAGCCGTCCArGACGTTAAAGACGTCCTTGACTCAAT 

ACCTGCCCG 

>Sequence 3606 

CCGGGCAGGTACGGGTAGTTTTTGAGCTGACAGCAGCAAAGGCACCATAA 

GTCAAAATATTGGTTTTGGTGGAGATGATCGATGTGTGTGTGTGAGAGAG 

AGCTATGTTTCTAACCAAGGGCCTAATGTTTGTTACAGAAATGATCCCAG 

AGACCTACAAGATGTGGGAATCAGCATAACAGGGCAATGCAGCAATTAAC 

CCCACATCGATTTCTGTAGTTCCTrTTTGTTTCATTTTCTTCTGTCTCAC 

CTCGTTAGAAAATTCCTCCCAGTCAGGGGTCGTCCAGTGCAGGACGGGGG 

ACCCAAGGGTCTCAAGCCTGCAAGTCCAGAAGGTGACAAACCCAGGAGCA 

CTGGGAGTTAAGCTTTCCTTGGGGAGGGAAGAGCCTTGATGTCCAGCACA 

CAGCCTGGCTATAAAGACACTAAGCGACCTACCCACTGTACCT 

>Sequence 3607 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCCGGGCGCGGTGTTT1 T T T TTTTTATTTTTTA 

AAAAT TAATAAA TTTTAATTTAAAAGATATTTAAAGATATAATTTTAAAA 

ATACTAI'IUU'IUTAATATTATNATGNATATAGATTTAATAGAATGAATTT 

TTTTAATAATTTTTGTGTAAATTAAATTAAATTTTNNATGAATTGTTTTG 

TGAAATGANNNGCTTTTGTGGATTAATTTTTATGTTTTTG^ 

T TATG TTAATAAAATAATTTTTTTTCATATAGATTAAAGGGGGTTTAAAT 

GT TTTCTG ATTGAGGTAAAATTTGGCTGTCCTTTTAACTGTTTCCAACTA 

AATTl'l I " 1 A AGCTGT1GTGG ATAATTATGGGGG AAAA AAC AATTTTTA AT 

GGAATTGAAATTCTTTTATTTAGTTTAAAGGTTCAAACTTTCTTTTCAAG 

AAAAAA ACCCTTCTAATTAAAAAAGGATTTTTTAAAAATAACCAAAGCCC 

1 1 I 1 1 I A AATTTC TAG A ACAAG AAAAGGGTAAATTAATTCTTTTTAATAA 

AGAAGGAT TTTTA CCTAAAAATTTTTAAAAGATTGGGAAAATCAAACCTA 

CCTTTCCGGTTTTAAAAAAAATGTACCCCCAGCTTCAGAAATCAATATAA 

A ATTATG ATTACCTCC A ACCTT AGGGGGGCC AGTACC A ACT 1 TTT I'll AT 

TTAAATA 

>Sequence 3608 

AGGTACAAAACCAGCTTCATlfATTTTACCCTCACAGAACAGCTGACTCTA 

GAATTCTGCTAATGATACACTGAAAATAAATATACGCCAGACTCCGTGGC 

TCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGTGGATCACCT 

GAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTAACCAACAATGGAGAAACCCCGTCT 

CTACTAAAAATACAAAATTAGCCAGGCGTGGTGGCGCATCCCAGCTACTC 

GGGAGGCTGAGGCAGGAGAGTCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGTGG 

TAAGCTGAGATCATGCCATTGTGCTCCAGCCTGGGCAACAAGAGCGAAAC 

TCCATCTCAAAAGAAAAAAAAAGAATAAATATAGTAAAGCGTGTGAACTT 

TGAAGCCAGGCTACTTGGACATGATCCAGTTTGATCCAGCCATTCACTAG 

CTGGGTGACTTTTGACAAGTGACATAACATCTCTGAGGCTCTACTTCCTC 

TCTGTAAAATGGAGAAAATACAGCATCTATATAAAGGGGTTATAATAAGG 

ATTAAATCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 3609 

AGGGACTNNN 1 1 111111 nTnTrrnTlTriTlGTTTGTTAGTTTGTT 

TTTGGTGTAAAAGGGGAATGTTGTGAAAGAGAACAGTTGGAAAACCCAAA 

AATATACAAATCCACAAATACTTAGTTTATGTCTATAAACAAAGAAAAAG 

CCTTTTACTTATCTTCAGAAATGAAAGTATAAGCACAAAGACAATTGATC 

AAATTATTAATTGGGGTCTTCTACTGGAGACTATGACCCATGTCATTTTA 

G 
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>Sequence3610 

AGTTCCAATCTATTTAAACAAGCAGAATAGCACTAGGCAGAATAAAAAAT 

TGCACAGACGTATGCAATTTTCCAAGATAGCATTCTTTAAATTCAGTATT 

CAGCTTCCAAAGATTGGTTGCCCATAATAGACTTAAACATATAATGATGG 

CTAAAAAAAATAAGTATACGAAAATGTAAAAAAGGAAATGTAAGTCCACT 

CTCA ATCTCATA AAAGGTGAGAGTAAGGATGCTAAAGCAAAATAAATGTA 

GGTTCTTTTTTTCTATTTCCGTTTATCATGCAGTCTGCITCTTTGATATG 

CCTTAGGGTTACCCATTTAAGTTAGAGGTTGTAATGCAATGGTGGGAATG 

AAAATTGATCAAATATACACCTTGTCATTTCATTTCAAATTGCGGCTGGA 

AACTTCCAAAAAAAGGGTAGGCATGAAGAAAAAAAANAAAATCAAATCAG 

AACCTCTTCAAGGGTTTGTGTTCTGATATGGCAGACAAGATACAAGTCCC 

ACCAGGAAATGGAGCAATTCAAAAATAGGGTAATGGGCTGACAAGGTATT 

ATTGCCAGCATGGGACAGAATGAGCAACAGGCTGAAAAGTTTTTGGATTA 

TATAGCACCCTAAGTCTCTGATGTAGGGAATCTTGTAGTCAAACATACGC 

TAAAATTTCAAGGGAAATCTTTTAGTAGTC 

>Sequence 3611 

CCGGGCTGGTTCTTTTACTGCCTCAGACCTAGAATCAGCCATTTCTCAAA 

GGTGTCCTTGTTGCTTCCAGTGAAAAAGGTATTTGGATGCTACAGTCTGC 

ACTGAAAGATGTTCATGGTTAAATGGCTTATCACTTCCCAGACTTTTCAA 

CACAAGATCTAGGAGAGATGTAGTTTTTCAAAGAAAGATGAAAATAAATA 

ATAAATTTGTGTTGATATTCCAATTCTAATAGAAGGTTATAGAGTTTTTA 

CTTATTTGATTTTATATtACATCTTTTTTCCCCTATGCTGAAAATC 

CTCCTAAATGATATTAACAGAATTATTTACTTTTCTGCATAATATATATA 

ATAGTTTCCAAAATCTACCAGTATTACAACTATTAGTAAAAATGTTAGAT 

GTAGTTAAATACAATTAGGCTTATTTATCTCATGGTGGTTTTAAAATCTA 

AGTTGCTTGCTGGGGTGCAATGGCTCATGCCTGTAATCCCCAACACTTTG 

GGAGGCTGAGGCAGGTGGATCACTCAAGGTCCAGAGTTCAAGAGCAGACT 

GGCCCATTGCGCCACTGCACTGCAAGCCGGGGTACAGAGGGAAACTCCTT 

CCGAGATAATATGTTTTTAAAAAGAGTCCCCCGGCCGCTTTTAACCTATG 

GATCCCCCGGTTCAGGAATTCA 

>Sequence 3612 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGTCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTGTCTAAAAAAGAAAAAGCAGAACGCCTGATGCACACAAATCTAA 

ATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTGGCATCACAAAATAAT 

1C1TTACTCCCCCCAAAAATCAAAAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCCT 

AATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTGTTTCC 

AGGTATAATTCTTTTGGGTAAAGTGAGGTATCCCGCGTACCT 

>Sequence 3613 

AGGTACACGGAGTACAAAAGAACCAAACACAACGGCGGGGAGGGAGGGTC 

TACCAATGAGTGTCAGTGTCTAGTGCTTCCGGGAGCCAACTGCCAGGCTA 

GGGACACTCAAGTCCCTCAAACTGTCATCAGCTCCTGCCAGACCCCACTC 

CAGCATGTCGAGGTTCATATGAGAGTGTTTGGGCCAGACTCCTCCAATCA 

GTGCACGCGATGGGCAGAGGAGGCTAGGGAATCCTGAGCCCAAAGCTGTA 

TTGGTCCATCCCCCTCAAGAAGTTGTTGGAGCTTTCAGAACGTTCCTCTT 

CTTGTGTAGACATGAGATACCGCTGTAACTTTACTCCATCACCAAAAACC 

TGTGCCCTGAGTCTAGTTTCTGCTCACCCCTTGAAACATGGGTGGGATTA 

AGGAAATGGCCAAGGCCAGCAAGAAAAACCTCCCTAGGTGGCCTTGGGCA 

TGCGTCTTTTAAAAAGGGGAAAGAAGAAAAACCCCCCCCACCGATTAAAG 

CCCCCAGGCCTGGCTTTGGGTAGGAACCCAAAG 

>Sequence 3614 

CCGGGCAGGTACGCGGGAGTGACTGCAAAGCCAGAAGCAGTGGCTCACCC 
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CTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAAGGAGGTGGATCGCTTGAGGTC 

AGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCTATATCTACTAA 

AAATACAAAAATGAGCCTAGAGTGGTGGTGGGTGCCTGTATTCCCAGCTA 

CTTGGGAGGCTGAGGCACAAGAATTGCTTGAACCCAGGAGGCGGAGGTTG 

CAGTGAGCCAAAATCGCACCACTGCATTCTAGCCTGGGCAACAGAGTGAG 

ACACCATCTCAAAAATAATAATAATAAAAAAAAGTGACTGCAGGGGACTG 

GG AAGAGGAAACACAAATCTTTACTGGGGAATGGAATTTCAAGTGTATGC 

ACCAACCCTTAGAAATCACAAAACATCTGACCCTTCTGAAAATAACCACC 

ATGAGTGAGACAGCTTTTTANTTTATTTATTTTNNTTGTACCT 

>Sequence 3615 

CCGGGCAGGTACCTTTTAGCTCTGCCTGGTTTATCGCCTTGTCCCCGCAG 

CCCCTGGCAGCCTCTCATCTACCCTCTGCTTCTGTGGGTTTGCCGATTCC 

GGGCATTTTATGTAAATGGAATCGTATGATATGTGGTCTTTTGTGATCAT 

CTTTTTACACTTAGCATGATGTTTTTCATGTATATTACGGTCGGGTGTGG 

TGGCTCACACCTGTAATCCCAGCGCTTTGGGAGGCTGAGGTGGGCAGACT 

ACTTGAGCTCAGGAGTTCGAGAACAGCCTGGGCAACGTGGCAAGACCCCG 

TCTCAATTCTTTTTTAATGGTAAAAAAAAAAAATTTATTAAAATTTCATC 

CTTATTGGATTAATTTGCCAATACTTAAATTTCTTTTATATTGCCAAAAC 

CACACCTAGCTTACTGGGTGCCACGTAATACAATCCTTTCAAAAAAAAGC 

ACAGGGCCATTGGGAAATGTGGTGCCTAAGTTGGCAAAATAGAACTGGAC 

CTGTTTTATAAAAAGGAAATGTTTTTGGGGCCCAAGAGAAGCGTACAAAA 

TATTTGGTGGTGTGGGATTGTAAAN 

>Sequence 3616 

AGGTACCTTGCAGGGCTGGGGTAATGTTCTTCAGGAGATTATACATGCCC 

CATGTCAGCATCCAATATATGATGCTGTTTCTACCATAGCCAAGATTCAA 

GAATCAAGGGGTGGAAATGGGAGCGGCACCAGTTGCCATTACCCCTAGTC 

ATCCATTAGCATAATTTTTGCTTCCTGTTCCTGTTCCTGTGGCCTTATGC 

TCTGCTGGTCTAGGGGTCTTAGTGGCTCTCTTCATTAATGTTGTCTGACA 

CTTAGGCCTT TCTGTC TGCAAACTTGAGTCTTCCTTGATGGACAACAGAG 

CATGGAATTATTTTTGGACCAGAGTCTAGATTTACCTAGTCTGTGGAGTC 

TAGAAGATTGCTGCGTAATATGGAACAAGTTACTTTGTACCTGCCCG 

>Sequence 3617 

GGCACAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGAAGGCTGAGGCAG 

GAGGATCACGAGGTCAAGGATTCGAGACCATCCTGACCAACATGGTGAAC 

CCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAAATAGCTGGGTGTGGTGGTGTGCAG 

CTGTAGTCCCAGATACTTGGGAGACTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACCT 

GAGAGGGGGAGACGGAGGTTGTAGTGAGCGGATATCGCACCACTGCACTC 

TAACCTGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCCCCAAAAAAATCACTACTCTA 

TACTTCTAAGAATCTTCTAAGAATCCCTGCTTCTTTTTAGTGCACATGAG 

CTTGGTTCCTCAGGCAATTATTTTATAATCTTCATTGCTGGCCATAATTG 

CAGTGCCACCAAATTACCACTGCATCACAAATGGATTTGTAAAGAATAGT 

CACCCATACTTATAAATGATTTGCTTATAAAAATATCTGGTAAAGCCGGG 

CGCAGTGCTCACGCCTGTAATTCCAACACTTTGGGAGGCTGAAGCAAGTA 

GATCACCTTGACTCCCGACCTCAAAACCAGCCTTGCCAACATAGAGAAAC 

CCCGTCTCTACTAAAGCACCTGGCCG 

>Sequence 3618 

AGGTACAGCTGGAAATCTGAGTAGTTTCAGGAAACACAGCATCATCATCT 

TCATTGTCTTTCAGATTTTCTAGAAATGTCTGAAACTCTTGCACAAGATT 

ATTCAGTTTGCTGACAGATAGTTTTGTCCTCTCTTTTGGGAACTTGTTTA 

TCCACAGGTTGGCTCCATTTAGAAGCCTATTAGCTATTGAGTCTGTGTTG 

TCAGAGCCAACGTCCATGTCCCAGGCCAGGAAGATGTTCAGTTTGCAAAA 

CTGTCTGGTTCGTCCTGAATTTGGTATTGTCTCTTCATGTGTTTCCTTAT 

CCTTTCAGTCCCCCATGCCCCTTGGATGGGAGGGAGAAAGTGGATGGAAG 

GACCCTTGGAAGGTGCGTCTTCCCAGGAGGTTGTGTCCTCACAGGGGGTG 

TCCTCACAGGGGAAATAGCCCACAGAGAGGATCAGGTTGGAATTGGATTT 

GGAGCTGTCGTCCTCTATGTCGCTGTTAGAGGATGAATATGCCATGGAGT 
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TCAAAGGCACAAATCTCTCTCAACTTGAGAAGCTTCAAAAAAGGAAAAAA 

NAAANNAAANAANAAAAAGGTTCCTGCCCC 

>Sequence3619 

AGGTAOTTTI 1 1 1 1 i \ TTTI 1TITIGAGACAGAGTTTCACTCTTGTCGC 

CCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCGATCTCGGTCCACTGCAACCTCACCCTC 

CCAGGATCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCACCTGAGTAGCTGGGATTAC 

AGGCGCCTGCCACTACACCTAGCCAATTTTTGTATTTTTAGAAGGGACAG 

CATTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGATCTCAGGTGAT 

CCACCCACCTCAGCCTCCCAAAGTGGTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTG 

AAAGTTCTCATTAGTTTTTTGTTTAAATTTTAAACATAAATTATGTTATA 

GCAAAAATTCCTAAGAATTGAAAACCACTTTATCAGAAATATCAAAATTC 

ACAAATAATCCCAAAATTTATATAGCTTTTTTTCCAGACTAAAATATTAA 

AGCTACTGAGAAGTGTTAAACTTCACTAAATAGGATTTTACCTAACATTT 

GGGATCAAAAGGTAGCCAGTGTCTGGCTAAATATTCCAGATTATCTAAAA 

ATTCACTTCACTTGTTTCATCCAA(nTATTTTTTTCATATCCTGAATTTT 

TAGAACCCATCCTTTGGTGGATTAATTTTCTTTTCCCCACTTAGACCTTT 

AATTTACTCTGCAAAAGGATTTTGGGACTTTTTTATTAAAACAAAGTTTA 

AAGGTTTATTTG 

>Sequence 3620 

TTTCATGTTAATACGTAAGTATATTATGTATTGATTTCTAGTCTCATAAC 

ATCGTAAATTTATTATTTTAAGCGAAAGGNNAAGGTGAGCTTTGATCACT 

ACTTAACGACATATGTAGCTCCACCGGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 

TTTATGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCA 

GCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAG 

CCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGGTTGAGG 

CAAGAGAATCGCTTGAACCCAAGAGGTGGAGGTTGCATTGAGCCTAGATC 

GCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTTCATCTTAAAAT 

AAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTTCTCTAA 

AAAAAGAAAAAAGGGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAAATTTGGCAAGT 

CGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAATTCTTTACTCCC 

CCCAAAAATTAATAAAAAGGTCAAATAGCAACTTTTCCTAATGGGGTTAA 

AATGTAATCACCCAATACATGTGTCCCCAACTTCTTTTCAGTTATAATTC 

TTTTGTGTAAAGTGAGGTATACCTGAAATGAGGGCAT 

>Sequence 3621 

AGGTACTTTTCTTTGAAAGCATAATTTTCCTTATTTTAAAAGATGTGGCT 

GTCTTCTCTGGTTGTGAGAGCAATACACTGGGTCAGGCATATAGTAGGCA 

CTCAGTAAATGTTTACTGAATTGAACTGATTGTTTGCCATGGAATTTTAT 

CATTGGATCAATACACACTTACTTGTTAAACCAGCTTTTATGAAAAACAT 

ATATGTAATACTATGAAAGTCAATTGCAGGAGACTAATCTTATCTGGAAT 

GTCAAGGGAGATTGCTATGAAGAAGTGATTTTTGAGCTATGTAAAAATGA 

TAGCTAAGGGTGGTGGCAATGGAGCTATGTGTGTGTGAGTAGGGGTGCCC 

TTGAAGTAGAGGCAAAAATATGTGCAAAGGCTCTGAGGCAGATATAGGTT 

TGGCACATTAAACAGCTGATTAAAGGCCAATGTAGCTGGAGAACGAAGTG 

GGGCAGAATGGTTTTAAGAAATAAACAGGTTAGTAATAATATCAGCTTTT 

CAAAACTCTCTCTGGCTGTTATATATGTATAAAAAAAGAGCTC 

>Sequence 3622 

CCGGGCAGGTACCAGGTAAGCGGGGGAAGCTACATACAATAATAATGCAT 

TCTCTTATTTA AC ATTCGC AGTTA AC 1 1 1 I l l'l 1GAGACGGAGTCTCTGT 

CGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCGATCTCTGCTCACTGCAAGCTCCGC 

CTTCTGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGTTTCCCGGGTGGCTGGGAC 

TACAGGCGCCTGCCACCAAGTCTAGCTAAATTTTTGTATrTTTAGTAGAG 

ACGGGGTTTCACCATGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCGTG 

ATCCGCCCGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCAC 

CGCTCCCGGCCCAACTTCTTTTTTTAACTCCTGCAAAACCACAACACAAA 

GTCAGGTTTGTTGTGCTTAGACCATTTGCTATTTCTTAGCAATCCTACTC 

TTTATCCACAAAACCACATCCTCATTACAATCAATTATTTATCAAGTGGG 
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ATCTCAAAAAATCACATTCCAGATTACTATATGTTAGTTTG 
>Sequence 3623 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACAGTCTGCTGGTGGGCAGAGAAGACAGAAAC 

GACATGAGCACAGCAGGAAAAGAAAGTTGTCTGACAGAAGTTTGATGAGA 

GGAATTTGACTCAGAAGACTGAAATATCCTTTAACGTTACTATAAAATAT 

CTTACAAAATACTCATTGATTTCACAGCATTAGAATCATCAAGGTAATCA 

AATGCAAAGCAGCTGTGCTATGGGAGGTAAAGAAACCCTTTTCCATTGAG 

GATGTGGAGGTTGCACCTCCTAAGGCTTATGAAGTTCGCATTAAGATGGT 

GGCTGTAGGAATCTGTCGCACAGATGACCACGTGGTTAGTGGCAACCTGG 

TGACCCCCCTTCCTGTGATTTTAGGCCATGAGGCAGCCGGCATCGTGGAG 

AGTGTTGGAGAAGGGGTGACTACAGTCAAACCAGGTGATAAAGTCATCCC 

GCTCTTTACTCCTCAGTGTGGAAAATGCAGAGTTTGTAAAAACCCGGAGA 

GCAACTACTGCTTGAAAAATGATCTATGCAATCN 

>Sequence 3624 

CCGGGC AGGTACTTTTTTT I rTTTTTTTTTI IT nT lTGGGGAGCCGGAG 

CCTTGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTCAGCTCACT 

GCAACCTCAGCCTCCCAGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAA 

GTAGCTGGAATTACAGGTGCCCACCACCAGGCCCAGCCTCCCAAAGTGCT 

AGGATTACAGGCATGAGCCAATGCACCCAGCCCTCAGTCTCTTCTTAACC 

TAGCAAACTCCTACTCAGCCATAGGTCTAGCTTATCTGTCACCTTCCTAC 

TTTCCTTGGCAGTTGCTCTCTCAGCAATCTCACAATAAGCTGTATGCATT 

TCTAACTAGAACACTTACCAGACTGTACCT 

>Scquence 3625 

CCGGGCAGGTAC 1 1 ITTTTTTTTTTTTTTTI 1 TT TI nTl CCTGGGGCCT 

GGTGGCTGGTGACCACCACAGAGGGAGGATCTTGCCGGTCCAGGATATTT 

TTGCTGTATTTCAGGTATTTCCGCAAAGTCGCAGGGCACTCCTCCTCCAG 

GTAAGCCTTGGCCCGCTGCACGTAAACTGGTTCTGCCTCCCACTTCTGCT 

TGGTTATCTGGGCTGCTGGGTCGAAGGGGACCCAGGCTGGGATTTCTTTG 

TTGAATTCAATGTAGTCCTTTCCATCATAGTAATATTTCCAGAATGCTCC 

GCTGCTTCTGTTATTCTCGATCTCACAACCAAACCTTCCCTGCAATACGT 

GAGACCCTGAAAACTCCCCCGACCCCACAGAGAGACAGTCAGCCTGGTGA 

GAAATTTA TCAAA ATAACTCTTAGTCTTGCACATTGGGCAACCCAAAAGA 

AATAAAGGTTTTTGCAATTCAAGCATGCAATCCCTTTATCAAGACAAATA 

GGTTATTACTCCAATTTATACAACAGACAGAGAGGGGCTAACTCAGTTTG 

GTTTGGCATTTCAGGTTTGTCTCAGATGAAATATGTTCCTCCTTAAAAGG 

CTACAGCCTGGGCGCTGTGCTCATGCCTGAAATCCAACACTTTAAGAAGC 

TAAACCAGTGGACGCCCGACCCCAGGGGCCCAAACCACCAGGGGATTTGG 

GAAATCCCCCTTCAAAAATACAAAATTCCCAATTGGGGCCAGCCT 

>Sequence 3626 

AGGTACTTTTTGTTGTATTTTGTTTTTT^ 

AAAATTCCAGACTTTTATGAATTATATGTTCTCTTTAATAAAATTCACGT 

GATTCAATTTAAGGTTTGTAAGAATAATATAAAACATTCTTATTCCTGGC 

TGGGCACGGTGGCTTGAGCCGGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGT 

GGGCGGATCATGAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCTAACATGGTGA 

AACCCCACCTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCTGGGCGTGGTGGCAGG 

CACCTGTAGTCCCACCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAA 

CCTGGGAGGCAGAGCTTGCAGTGAGCCGAGATCACGCCACTGCACTCCAG 

CCTGGGCGACAGAGCAAGATTCCATCTCAAAACAAAACAAAAAACAACAA 

CAAAAAATTCTTATTCCTTACCTGAAAGCAAGTTTTGGCTTTTCTACGAA 

TTTCACTTATTTTAAAATCACATTTATCTTTCCTAAGTTGTTTTAAAACG 

ACATGGGACTAAATCCCAAAACTAAAAATGAAAGGTGAGTTATAACATGA 

GTTACTATTAACAGGTATAAAAGAACCAAACGCAAGCTATACAGTCAACA 

GAAGAGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTCCCTGCCGGGCGGCCGGT 

CTAAACTAGGGATCCCCCGGCTGCAGAATCGATTTCAACTTATGATCCCG 

CGACCTCAGG 

>Sequence 3627 
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GCCGAGGTACTGTGATTATGTAGGAGAATGCCTGTGTTATTCACACTGCA 

GAGTAAAGTGCTGTGACTTAAATGGTTTGGATGTTTGTCCCCTCCAAATC 

TCAAGTTAAAATGTGATTGCTGGCTGGGTGCGGTGGCTCACACCTGTAAT 

CCTTGCACTTTGGGAGGCTGCGGTGGGGAGATCACCTGAGGTCAGGAGTT 

CAAGACCAGCCTGACCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATTCA 

AAAAAATTAGCCAGGCGCCTGTAATCCCAGCTACTCGGAAGACTGAGGCA 

GGAGAATCACTTGAACCCCGGAGGCAGAAGTTGCCGTGAGCCAAGATTGC 

ACCACTGCACTCCAGCCTGGGCGACAGGGCCGAGACTCCGTCTTTAAAAA 

GGTAATTAGAGAGAAAGAGTACCTGCCCG 

>Sequence 3628 

AGGTACGCGGGATTGCAAGCCTGTCCCCAGTCTCCCCACTGCTGCTATGC 

CTGAAAAGAGCCCCAGCCCCGTCTCCAAAGCCCAGGGTTCGCCTCTTGCT 

GAAAGAGCAACGTTCCCAGGCTGAGGACAAACCCAGGACTGCTCAGGCGG 

AGAGATCCCTGCCCCCACGTTCACCACTGACAACCCAACTCCATCCTCAG 

TCTCCGTGGCTTCAGATCTGGACTCCGCACCCTCCTCCACCTCCACCTCT 

CTTCCCA GAGA CCCTCCCCACATCATGCTCAGTGCTGTTTCTGAAGACCA 

TCTAGACTTTTGTGTTCTCTGGAACATTCTACTCACCTTCAGCTGCAGCA 

CATTTCTTCAGCCTCTCCACCAAGCTCTTTAAAATGAAAGGCAGTTACTG 

TCTTCCCTTGGACAATAATGAATGTATCTACTGTATGTGCAGACCATGTC 

NAGAAGTGGCTGGGTTAAGAAAAAAGAGGGTTTTTGTAAAGCCTGTTTAT 

111 1 1 1 AAGTCAGTTTTG AGCATTTCTATTTTACC ACCCTTCAC ATGGTT 

TTGGGGAACCCAAATTGTATCAAGGTCTCATGCCAAAACAAGCCAAAAGT 

TGTTTTCC TTACC TTCTTTCTCCATGCACCATGAATTTCAATGATTGTTT 

CAGTGTCATTTTTAAATGTTTTCTTGTGACATGTACCCTCCCG 

>Sequence 3629 

CCGGGCAGGTACGCGGGCTGGCCTCTAATGGAGTCACTATGACAAGAGCA 

GCCCCTGCCTCTGGGGGGCTCACAGCTCACTGGAAGACACTAGAATCCTG 

TTCTAGAGCCTGGGTGAGGAAGTCTTGGGATTCCCCTGGGAAATGGAAAA 

CTGTGCAGCAGGACCCTATGTTGCTTCCCTCTGACCTGCAGCAGAGACGT 

GAGAGGTGATTTCAATCATAAATCTCTCAATTCACTACCCTGAACGTCAT 

GGCCAAA TGGAAA TTTCAGAAGAGATTTTTATCACAGTCCTCAGATATGG 

AGATCTGCTTTTTTCGTCCCAGCTTTCTTATACATTCAGTCTTCAGGTGT 

GAGGATTCGGTTCATTCCTAAGCATATGATGTGGTGAATGAAGTCTTTGC 

TTCACAGAAAGATCCATTTAGGGCAGATAATTTCCAGTGGAGCCTGACCA 

CGTTGCAAACACTGCTGGATTCTCCCGCAATGCGTCACCCCCCAAAAGGA 

CATGAGTCCTGCCTTGTTTGCCAAGGCCTGTTAGCCATTAAGGCCTTGTT 

AAATGGGCAAAACAAGGG 

>Sequence 3630 

AGGTACGGAGGAGTTCCTGGAAGCCTTCATGGATCTGAGCCTCCGGAATC 

TCCGTGAGGTTGAAATTCAGGCCCTCCAGGATTTCATCGTGAGTGTCAGC 

CTTGGTCCCCAGGGAGAGCATTGCAAAGGCTGTAGCGATGCTCACTGGGG 

AGAAGAAGATATTGGTGCTGTTGGACTGGTGTGCCAGCTGGCGGTATAGG 

CTGAAGGCGAACTCAGCCAGGTTGGGGGTGATCTTGTTGAAGGTTGGGTG 

ATCCTGATCATGGTGGGATGTATCTGTCTTCTGGGCAACATCTCCCTGGG 

GATCCTCAGCCAGGGAGACAGGGACCAGGCAGCACAGGCCTGCCAGCAGG 

AGGATGCCCCACGAGACAGAAGACGGCATTGTCGATTCACTGTCCCAGGT 

CAGTGGTGGTGCCTGGAAGCTGAGGAGACAGGGCCCTGTCCTCGCCCGAT 

TTAAACAGTGGATCCAGAGGGGCAACGGGGGAAGGTTGTTGTGAAAATTT 

ACCCAGGGTCACCCCATTTATTTGGGGGAGCAAACAGGGGGTTAATTTAC 

TGGGTCCCCCACTCCCCACAT 

>Scquence3631 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 
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CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATn'ATITGCATCACAAAATAA 

TTCTTTACTTCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTTC 

TAAAGTGTTTAAAAAGTAATCACCAAAATACATGTTGTCCCCCACTTTTT 

TTCCGGTTTAAAATCTATTGGGTAAAGTGAGGTTTACCTGAATGAGGGAA 

TTAAAAATTGACCCTTATACCG 

>Sequence 3632 

AGCATCCACACGTGAGTTTGAATTGTAAATATGAGACAGGTTATGTATAC 
TAATGAACAAGTGGTATAATTATATACGTTTAATGTCGCATTAAAAATAT 
ATTAGTATACTTTACAATTTATGTAAGAAGACTAC 
> Sequence 3633 

GGTGCGGCAGCTCACACCCGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCGG 
GCAGATCACAAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCCAACACGGTGAAA 
CCCCGTCTCCACTAAAAGTACCTGCCCG 
>Sequencc 3634 

CCCACTCGACCATTTTCTTACTATTGCAAACTTCTCrCTATTTGATGTTA 
CGTTTCTGTGCATTATTACAGTTTGTGCTTTTTTCTTTGTAGATAGGTAT 
GAGGCTGCGT 
>Sequence 3635 

CCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 rTTTTTTTTTTTTTTCTGATGGGGTCTC 

ACTCTGTCTCCCAGACGGGAGTACAGTGGCACGATTATGGCTCACTACAG 

CCTCAACCTCCAAGGCTCAAGTCATTCTTCCATCTCAGCCTCCCAAGGAG 

CTAGGACTACAGGAGTGTGCCACCACGCCCAGCTCATTTTTTl T ATTTCT 

TGAAGAGACAATAGAGTTTCACCATGTTGCCCAGGCTGGTCTCTAACTCC 

TGCGCTCAAGTGATCCGTCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGCATTGCA 

GGCGTGAGCCACCATGCCCTGCCTAATTAAGTCATTTAAAGAGTTTTATG 

AGAACTGATAGAGGCTAAATTACCTCAGTGGGACAATTCAGAATAAGACA 

ACTCCTAAACTGCTTGGCTTAAGAGGCCAGCTGGTTGGCTTTGTGTAGCC 

CCCTTCAAGCCTTTTGGCATCCCAGTCATTGCTTAAGGGGAAGGGAGAAC 

CCATTAAATCAAGGACCTGTCCCTA 

>Sequence 3636 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAA 

TTCTTTACTCCCCCCAAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCCACTTTTC 

CTAATGTGTTTAAAAAGGTATCACCAAATACATCCCGCGTACCTT 

>Sequence3637 

AGGTACAAACCCAGTTTGTTTTCAAAAAATCACAGTGGCAATGCAACTCA 

TCACTCTAGAAAAGCAAGCTTAGGCTACCTGAAAGATTTTCCCTTGGAAG 

TTTAGCGTATGTTTGACTAACAAGAATTCCCTACATCAGAGACTCTAGGT 

GCTATATAATCCAAAAACTTTTCAGCCTGTTGCTCATTCTGTCCCATGCT 

GGCAATAATACCTTGTCAGCCCATTACCCTTATTTTGAATTGCTCCATCT 

CCTGGTGGGACTTGTATCTTGTCTGCCCTATCAGAACACAAACCCCTGAA 

GAGGTTCTGATTTGAT I I ( TTl 1 1 I11CTTCATGCCTTCCCTTTTTTTGG 

AAGGTTCCAGCCGCATTTTGAAATGAAATGACAAGGTGTATATTTGATCA 

ATTTTCATTCCCACCATTGCATTTCAACCTTTTAACTTAAATGGGTTACC 

CCTTAGGGCTATCAAAAAAACAAACTGCATTGATAACGGAATTGGAAAAA 

AGGAACCTACATTTATTTTGCCTTAGCATTC 

>Sequence 3638 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 
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AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTrGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAAATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGGCTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACT 

TCTCTTAAAAAAAGAAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATTCTAAA 

TTTGGCCAGGTCGATTCAATTTAAAGGATATTTATTTGCCATTACAAAAT 

AATTCTTTACTTCCCCCCCGCGTACCCTGCCCGGGCGGGCCCTTTAAAAC 

TAGTGGATACCCGCCGGCTTGAAGGAATTCGATTTCAAACTTTTCGATAC 

CGTTGACCTTTAAGGGGGGCCCGGTrCCCAGCTTTTTTTTT 

>Sequence 3639 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGGGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATTGAACTTCT 

CTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACAACAAATCTAAATTTGG 

CAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAATTCTTTA 

CTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCCTAATGTG 

TTTAAAATGGAATCACCAAATTCCTGTGTCCCCAAATTTTTTTCCGGTAA 

TAATTCTAATGGGGTAAAGGGAGGTATCCCTGAAGG 

>Sequence 3640 

AGGTACTT 11111 tTlTl TTTI I ITIGAGATGGACTCTTGCTCTGTCGCC 

CAGGCTGGAGTGCAGTGGCACCATCTCTGCTCACTGCAACCTTCGCCTCC 

TGGATTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGGGTAGCTGGGATTACA 

GGCACACACCACCATGCCCAGCTAATTTTTGGATTTTTAATAGAGACACA 

GTTTCCCCATGATGGCGAGGCTGGTCTCAAACTCCCGACCTCAGGCGATC 

CACCGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGCA 

CCCGGCCCAGATGAATAGATTCTTGCGACAAGTATCCAAATGTTGGCTAA 

TTAAAAGCAACTGGGCTTTCAGTCCACCACAGGCTGCTAGTTCCTCAAAC 

TGTGACCAAGTAAGGCAAGCTGTGAACTGTTGGCCAACCAAGCTGTTTCT 

GGATTTCACCTCCTTTTTTTGCCTGGGAAATCTGGTTGGCCATACTGCCG 

TGTGGTGTCTCTCCCTGTTTTAAGGGAGTTTCG 

>Sequence 364 1 

CCGGGCAGGTACTGAGGCTGCAGGTTCTGGATGATGGTGAACTCGTCTAG 

GGTCTTGGGCTGGGGGCACTTGATGATCTCGGTGGTGTAGCGCAGCTTCC 

AGCCCCGGCTGTCCCCCGACTCATCTGTCCCGCGTACGCGGGGTGGGAAG 

AAAGAAGGGGCCAAACTGGAATGTGGAGGAGGCCCGTGGGGGAATAAAGG 

CTACTTTGTCCAGCCCACAGTGTTCTCTAATGTTACAGATGAGATGCGCA 

TTGCCAAAGAGGAGATTTTTGGACCAGTGCAGCAAATCATGAAGTTTAAA 

TCTTTAGATGACGTGATCAAAAGAGCAAACAATACTTTCTATGGCTTATC 

AGCAGGAGTGTTTACCAAAGACATTGATAAAGCCATAACAATCTCCTCTG 

CTCTGCAGGCAGGAACAGTGTGGGTGAATTGCTATGGCGTGGTAAGTGCC 

CAGTGCCCCTTTGGTGGATTCAAGATGTCTGGAAATGGAAGAGAACTGGG 

AGAGTACCT 

>Sequence 3642 

AGGTACTTTTTnTITT n m m HTli 1 TTTTl TIT TTl TT T TCCAA 

AAAAAACACTGTTTATTCAAATGACAGGCAGGAAGCGGGGGCACCAGCAG 

GGGGGAAAGGGCAGGGACTTAATCAACGCAAGCTTATGACCCGCACTTAC 

TGGGAATTCCTCGTTCATGGGGAATAATTGCAATCCCCGATCCCCATCAC 

AAATGGGGTTCAACGGGTTACCCGCCCCTGCCGGCGTAGGGTACCTGCCC 

G 

> Sequence 3643 

CCACTCAGAACATCCACTATATTATATTAATAAGTAATATTAATGTGAAT 
TACATATATAATCGTCACTGGAGGTTTGATAATATCTTCATACATCAATC 
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TCTACAAGTCAGTGTGATAAGATGNGAGCGTATCACGTCGTAAATACAGA 

CTAGAGTCTAAAGGACGTAATCTGGCAGTCTTCCACTCGTCGGGTGTGCG 

GACCGATTGATACCATGACCGCATGTGCACGAGGAAACGAATGCGGTCTA 

TGCTCAAGCGAACGCTTTCACTTAGGCCAAACACACGTATATATCTCATT 

GCCTGTCGCGCCACGCGTCTCATCATCCATACTAAACTTATGTTACGGAT 

TATCGTCTCTGTGCTCATGCCAAACATAATCTATCTAACTAGTACTTAAG 

CGTCTACTCGACATATACTTCATAATAATTCACTTACCAACATGTGCGCG 

TATAGCTCCTCGTGTGATTCACATCCATACATACACATGCATTATATCCT 

CTTTATTTATATATTACACGCATCTGAAATTTATTCGGGCAAACATCATG 

GTACATACTAAAAATATATAGTGAGCATGTAAAGTATCGGTGGATACATC 

GATGCTGTAGAGACATTACTCATGTATTTTTACAGCATTTGTATAGTGGA 

AT TCGAA AGCTAGATCTTTATTGATAATTCACGTGGAGAAAGCCTTTTAT 

TATTTTTGGAAACTTTTCTTCTCAAAAGACAGAAGTAAATATATATTGGA 

AAAGCCCCTGAATTGCACCACAAAAATCCTTAAATATTTGGCCAAGATCC 

GATTCA AAAT TTAAAAGGGATTATTTTTATTTTGGCCATTCAACAAAGAA 

AATAAATTTTCCTGTTTTAACCTCCAGAGCGGGGAAAAAATATTCCAAAT 

TAAA AAAAA GGTTTCCAAAATAAGGCAAACCTTTTTTTCCCCTAAAATGC 

GTGTGTTTTACAACAATGGTTAAATTCTAACGACAAATTAACACTTGGTG 

GTTTCANACATAAACATGTTCCTTTGCGCAAAGATTAATAAAATTTCTTA 

ATTGGGGGGTAAAAAGGTGGAGTGGTATTAACTTTGGAAAGGTTGCAGGG 

CCACATTTAATAATAAAATTTG 

>Sequence 3644 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACACAATTTTAGrAATAAGCTTCAAAACCCAT 

CACTCCACTGAATCCAGGGATGCCAGAATTGAGAGTCCATAGGACCCGTT 

TAACGGATCCCACATTCAGTATACGGTTTTTTGTATGCTTTGAGGGAAGG 

AAGGTATTTTCAAATGCAGCTTC 1 1 1 1 rTTTTTTTTTCTTGCTCTAOTTA 

GGGCTGATTTTACCACTGGGCAAATTGCATACATTTGGATCCATGCCACG 

CTAAATACTGTTTATTTTGGAGATCTGTCAGAGGCTAGCACATGGAAGAC 

AAGGGGATTCTGGTTTGAAAAGGCGATTCTCATCCAGACAGATTCAGATG 

GAAAGGAGCGGGGTGGATTAAAATGCGCCGAAGTGACAGCGTCTCACCCT 

GTCACGTTGGCTGGAGTGCAGTGGCGAGATCTCGGCTGACTGCAAACTAG 

ACTTTATGGGCTCAAGCGATTCTTCTGCCTCAGCCTTCTAAGTACCCGGG 

AACATAGGCGCTTGCCCCCACATCCGGCTTATGTTTTTGTAGAGA 

>Sequencc 3645 

CCGGGCAGGTACGCGGGTAAGGAGCGGGTGGCAGCTGCCCTGGAGAACAC 

CCACCTCTTGGAGGTTGTGAATCAGTGCCTGTCAGCCCGCTCCTGAGCCT 

GGCCTTTGACCCCTCAGCCTGCATACTGGTATCCTGGTCCCAGCTCCTGC 

CAGGG CTGTTA CCGTTGTTTTCTTGAATCACTCACAATGAGAAACTAACA 

TTTTGCTTTTTGTAATAAAGTTAATTTATATTCAGTTCACAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAGTTACCT 

>Sequence 3646 

AGGTACTTGGCAATCTAAGACACACTGGGAGACTGTAAGAGGAATTAATA 

TAG AA AAGCTCTTAATTATAATA ACATTTGG A AG A A ATTTTTCCTTTGTT 

TTGTAAAGTGGCTAAGGTTGTAGGAGTGTGTGGTATTTATTACCTTTTAA 

ATGAACTGTAAATTTGCCTTAGAAATTTGTTTAAAAGGCTAGCAAGTGAG 

ACCCTTGAGGATGATCATATACTAATAAAGATTACCAAAAGAAACTTCTT 

GTCCTGTTAGGTCAGTGTTATGATTTAATGGTTTTAATTACTTAACCAAT 

TTTAAG AATT GACAATTTTTAAAAATATTTTTFrrCTACCATTCTAAAGT 

AAT GTCT TTTGTTGTGGGTTTATGTGTAACTACAGGATTTTGGAACATAA 

ACATTTTGAAGGATAGTCAATGGTATTTAGTCTTGGATATAAAAATAGAG 

AAAATTTATAGCTTTATGTTATTAAAATAATTTATTACACAGAGTGATTT 

GAGGGTTTCGCAGAGTAAATTTTGTTGGCTCATGGGTTATTAGCCTGGAT 

TACTTAAAACAATATGTTGATTTAAATGTTAATTCCCACTAAATTTTTAT 

ATTGGTAAATCCTG TGAAATTA TATTGGTTGGAAATGGTTAAGACCCCTC 

TGGAATTATAATGCTTTTTTTTAATAGGTTTGGTGGGGTGGCTTTTAATG 

GTCTGCTTAGCATAATGGAAGACACCGGGAACTTGTTCCTGCTTTCAAAC 
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CTGTTAACCTCTTTATGAGCATC 
>Sequence 3647 

AGGTACCTAAGCCCCTCTCACAGGTCCAGGTGAGGGGCAGGCAGGGCTGG 

GTATAGAGTGGAGTGAGGCCCTCTCCTTGGGTTAAAATTTAAAGGGGTGC 

CA AAAAAA AAAAGAGCCTCAGTAATCAAGGTAAATCATATTGCAATGCAG 

TAi 1 1 n lAA AAATCAGAGTTATTGAAAAATTCCACGATGAATACAGTAT 

CAAAATTTTAAGTCAGGCTTTGTCTGGG1TGGTGTCCAGGTGTGAAGGAT 

CTCAGGAACAGGCAGCACACTATTTCTGAAACCTGGCCTTGGACTTCAGT 

GAGCGCAGGGCAAGGAACACCACGGCCCTGGGGCCCTCGCTTCCCAGGGC 

TCCGCTTGTGACTACTCTGACCTCTGGGTTCAGAATGCCCAGACGTCTAT 

CCCTCATGTTCCGGTAGGAGAGGCCTGGCTGTGCACCCCTGGAATGGTAT 

TCTGCTGTCCCAAACCTGAGAACACCTAACTAGTTAGACCCCTATCTTTG 

ATAGACCCCCCTCAATTTCACCATTTCCCAAACAGCTTGTAAAACCTAGG 

TGATGAATGGCTTTAAAAAAAGGCAGGTTAAACAAACAGGTTTAAAAAAG 

TCCTGATAACGTATGTCTGTTTCAGGGTTAACAAATAATGCTTGAAAAAT 

AATTTCTTTAACACTTGGTTTTATAGTTTGTITTTTTCACTAACAGGCCA 

AATATGTTTCCGTAATAAAGGAACCGTTATAACCTTAATAAACTTTTTTT 

TTGTTCTTTAGATGCAATACATTCAC 

>Sequence 3648 

AGGTACCAACAGATTTCTCACGGTGCTCCCAAAACTGTGATGTTTGGAAA 

TTCTCTGCCCTCAGGGATCCCTGACCGCTTCTCTGGCTCAAAGTCTGGGA 

CCACAGCCTCCCTGACTATTTCGGGCCTCCAGCCTGAGGACGAGGCTGAT 

TATTACTGTTCAACATGGGACTACAGCCTCAGTGCTCAGGTGTTCGGCGG 

AGGGACCAAGCTGACCGTCCTAGGTCAGCCCAAGGCTGCCCCCTCGGTCA 

CTCTGTTCCCGCCCTCCTCTGAGGAGCTTCAAGCCAACAAGGCCACACTG 

GTGTGTCTCATAAGTGACTTCTACCCGGGAGCCGTGACAGTGGCCTGGAA 

GGCAGATAGCAACCCCGTCAAGGCGGGAGTGGAGACCACCACACCCTCCA 

AACAAGGCAACAAACAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 3649 

AGGTACCAATATATCCTGTAAGTGCCAGCATTGATGCCACTGGGGAAGGT 

GCAGGTGAGACTGACTGATGCTCCAGGAGATGCAGAGAGGGAAGCCGGCT 

GAGTCAGCACAGCCTGCGAGAGGGAACCTGTGCAGTGAGAGAGGAACAGG 

AGGAGGAGAGGAGTCCAGGCCATGGTGGACACAACCTCTTACCCCCGCAG 

TCCCCGCGTACCT 

>Sequence 3650 

CCGGGCAG GTACC CCCTACCCAAAGGTGGGTAGTCCCAAAGTGTGGCTGA 

GTCCAGGGTTTTTATGGGCTCGGAATGGGGGAGTGCATGCTGATTGGTCA 

AAAAGCACCATTCAATTGGCTGAAAGGCATGGAGGAAGTTCTCACTGCAG 

TTGG GGACTTTATCTAGAACTGGCAGCTTGGTTTTCAGGCTTTAATTTGT 

CTTTGGTTTGAAGGTTGGGTTTCACCAGGGACCCACCCCTATCTGCCTAG 

GAAT TTGT CTCCCTTCTGCTGCTATCACTGATACAGATAGGCATAGGGCT 

ATGG TTTTATCTGTGGTATTTGGCTGTTACAGAGAGGTTATGACCTACAA 

TTTTCTGTCTTTTTAGCCTGCGCCTTTCCTGACTTTCAGGCTAGACAGAT 

CAGGGGTTTGTTGATGCTTTTn'I"ri"riCTTTTGCTTCTGTAGGTGTTTC 

TGGGCTACGTGAGGCAAAAATAAAAACAGAGAAACTCACCACAGTGTTTT 

TCCTTGGA TCCCAT GATGCCCAGATGCTCTACTTTTTCCnTTACCTTTC 

AGAAGGTGTTTTTATAACATGTAAAAATCCAGGTTTTCGTTGTACCT 

>Sequence 3651 

AGGTACATATCCTGCTTCTCCAGTCATGTAGTCCTGTTTTCTGCAGTGCT 

TAAATCTTTTCCCAAAGTAAGTGGATTCATCAGGGTTATAGTTTGTGAGA 

AGCCATTTCAAGTTGTCCAATGTGATATATATACATATATCATCATCTGC 

TTTCATGAACCAATCCATGTATTCCAGATAATGGTCATGAGCATATAGAA 

AAGCTTTAACTATTTTCCAGGACAGTTGGTTTCTGTCTTCTTTGGTGTGT 

AATCCCACAGTATAGAAGTCTTTATTTTCTTTTGAGCTCATAAACAACGC 

TTTATTGCAACCCTGGGCCCATGTATCTCTGATGCGTCTGATCTTTTTTT 

TCTAGATTTTGAGGTCCTGCCATAATCCAGCAAAGAATTTTCATCTTTTG 
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ATAGAGTTTGTCAGTGACACCTGTGTTCTGGTATTTATGAAGACTAGCAT 

TTGCAATCAACTTCATCAGTCTTTTTAGATGATTCTGCCCAGTATCAATC 

TGAAGGCCTCACGTAAGAATAATTATTAATGGGCAGGGAGTGGTGACTCA 

CACCTGTAATTCGACGCCTTGGGAGGCCCAAGCAAGTGGATCACCACGTC 

AGGAAACCCATATAATCCCGGCCCACATGTAGAAACCCCGTCTTCCCTAA 

AGTTTAATAACTGGCTTATTAAAATTAGGTTCCTGCCAGGGCGACCGTTT 

AAAACATGTGAATTCCCCTGGCCTGGATGAATTTCTTTACAGCTTATGAT 

TCCCTAACCTCTTGGGGGTGGCCGTGCCTCATTTTTTATCTTTCT 

>Sequence 3652 

AGGTACGCGGGGGCCGCCCGCTTGCTGCACGGCAGCCGTGGGACTGGCAC 

AGGCTCCTCGGCAGCATTATGGGCAGCTGGTAGAGCGGCCACTTCTGAGA 

GCCGGATGGGCCTTCCGAGTTCCCACCGCTCCGGGTGTCCTCCCCAGTGC 

GCCGCGA l ri I iGTGTCCAAGCCCCAGAGTCCCTCTGAGACCAACCCCCA 

GCCAGCACAGACTTCCTGCCTTCCCAGCTCGGAAGCGCCCTCGAGAAGTG 

TCTAAAGGAGACAGTTGATAGCCAAACAACAGTTTTGGATTCACTGACTG 

ATTATGAAAGAAGCAGTAGACTGGTATCAAGAATCAGTCAGCAAGGAGGC 

CCTCACCAGACGCCAGTGCCATGTTCTTGGACTTCTCAGCCTCCATATTC 

ATGAACTAAGTnTTGGAATCCTTAGGCTTCCACGTGTGGAAAGCCTGAG 

CTAACCTACTGGAGGATGAGCCATTCCCTGGAGCAGATTCAAGCCATCCT 

AGTTGAAGCCTTCCTAGGGCAAACAACCGTTCAACTACCAGACATTGACC 

ATTCAGCCTTTGGAACTTTAGCACAAAGACAAAACAGACCCAGACCCGAA 

GAAGTCCCCCGAATAGGGGAAACTTTTCAAAAGAAAACTTAAGCCACTAA 

GTTTTATGGGGTTTTGTTCTGGAGCAAAACCTTAGCATTCTGGCAATTCC 

AACCGAATTCTTTTTAAGGATTGGACCTTTTTAGCCAGCATTm 

GAAACCTGGGCCTGGTTCCTTTTTTTACAGAATCACTTT 

>Sequence 3653 

AGGTACTT TT 1 1 ITTTTTT1 rTTTTTTT T TTI rTTT TTTTI r TTTT TTTT . 

rTTTTTTTTTTTTm 1 CCAGG A AAAAAAGTTTATTTAATAACCCACAGC 

AAAATTTCCACCCAAGTTTTTTTAAAGGAAATCACCGGGGGGGGGCAAAC 

AAA CAGGG CTTCCTTTATTCTGCCTTTAGGATTTAAAAAGTAAAAAACCG 

GTTGTTTTTGAGGGGGATACCAGCAGCTTCATCAGGGCAAATCCCAAATC 

CCCGAATAACATAAACAACGGTTGCAATTTGCACAGTTCTGTGGGGCGAA 

AACCCCCAAAAAAAGGTTTTTGGATTGGCGCCCCATAGGCAGGCCTTATA 
CTTAT 

>Sequence 3654 

GCCGCTCATTCTGTGTATAGTGTACTTACTATATGATTTTATATATCTGG 
TTAATTTTATATTTTCGTAAGATATCTAATATTTGTGCTATTCAATAATC 
GTATTTTCTTATTTAGTATTGGC 
>Sequence 3655 

AGGTACACAAGAGAGGCCAGCCATTAAGAATTGTTATCAATACAATAAAA 

GGGAATACTTGGCCAGAGATCCTCTAGATAAGTAGCTAAAATGTGATCAA 

AAGGAGAAAGAGGAAGAAGCAAATACACAAACGTTTTATGGGTCTTAATA 

AAAATAAAGACATCTCTGAACAAATGATAAAATCCCTTCCCTGAAAAATT 

TCAAATGAGATTCACAGAAATGCAGAAGCAGAAGAAACTTTAGATTTAGA 

AACATCTCATTTGGGCTGGGTGCAGTGGCTCACGCTTGTAATTCCGGCAC 

TTTGGGAGGCCGAGGTGGGCAGATCACTTGAGGCCAGGAGTTTAACACCA 

GCCTGGGCAACATGGTGAAACCCCATCTTTACAAAAAATACAAAAATTAG 

CCGGGCATGGTGGCATACGCTTGTAGTCCCAGCTACTTAGGCGGCTGAGG 

CATGAGAATCACTTGAAACCCAAGAAGTAGAAGTTGCAGTGAGCTGAAAT 

CATGCCAACTGCGCTCCAGCCTGGGTAACAAGAACAAGACGTTGTCCCAA 

ATTTTATTTTTTATAAAAAAAAAATAAAGTCCCTGCCCGGGCGGCCGTTT 

TTAAAACTGTGGGTCCCCCGGCTGGAGGAATTCGTTTTAACTTTATTGTT 

CCCGGGACCTTTAGGGGGGGCCCCGTCCCCACTTTTGTTCCCTTAAGGAG 

GGTAATGGCCCCTTGGGGTAAAAAGGGGCTAAATGGTTCCTGGGGGAAAA 

GTTTC 

>Sequence 3656 
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AAGCTGTGTGTTTTTAAGATGAAAAAACCAGACACACAGTTGACGTCAAC 

TCTTTCTGGGAATTACTCTCTTGAAGCCCAGAATGTGTTTTCATATTAGA 

TCTAAACAAATTATAGGTTCAAAATATCAAATGTTTCCTTCCCCAAGAAA 

ACAAAAGCCCTCACCCAACTCTCATTAGGGATTGGCCGGAGCACAGGCCG 

TTCTCTGTTCCCGCAGTAAAACACACTGTTGCCGCCCACAGCCAGGGGGC 

TCTCTGGCAGTCCTCCCGCGTACCT 

>Sequence 3657 

TTACTGTAAGGCGAATCGGAGCTGCACCGGGGTGGCGGCCGCCCGGGCAG 

GTACGCGGGGTTTGGAGGGCTTTGGGCCAAGGCGCAGCTGGGTGGTCATT 

CGCGCACCAGGGGTTCACCACAGGCCTGGGTGGTGAGCAGCGGCTATATA 

GTGAGAAGCAGGCCAAAGACAGCTCGGGACAGCCCTCACATTTGAGGAAT 

GCCAGGAAGAC TAAGG ACAGTGAAAGAGGGCTTGGGAGTTATAGCCAACC 

ATAAGCTAACACTTTTCTGGGATGAAAGGAAGAAAAAAAAAAAAAGTACC 
T 

>Sequence 3658 

CCGGGCAGGTACACCTCACAAATGATAGTGGCTGAGAGCCAAATGATGAG 

CTTCTCTGTGTTATGTCTACCTAGCTGTGATTATATCAGGCACAGGATTG 

CGCGCGTGTGCTCTAATCCCACTGTGTCATGCAGGATTTTTACCTCGGCC 

TATGCCTGCCTGGCAGCAACACAGCCATGTTCCTTACACTCCGCCCCCTA 

GGCCAAGGGGGTCCTCTTAATGGGAACTCGTGCACATAGGGGAGCACCCT 

GGACCCATAGGCCACAGCAACAATAAAGAGAGCAACAACCTACTACTAAT 

ATTCCTGCTATGCTACCTATGATTATAAGAGCCCAGTGTAGGCCAGAGCC 

CAGAGACACCCACCATCTCTGCAGGCGGTCATCAGTAAGGTATTCAATTG 

CCTTAATCTCCCATGACATGACACCCCCTGCAAAGCTGCCACTATGTTCT 

GGTGGTTGTCAGGGATGAATGTACCT 

>Sequence 3659 

AGGTACGCGGGGCTTGCGCTAAACCAGCTTGTCGGCGCCATTTTGTCTCG 
GCAGCGGTGGCCGTAGCTCCATCGCATTTTATGTTTCTGGCGAGAAGGGA 
ACGGAGTTTTCATCAGGTAGATTGGTTTTTGT 
>Sequence 3660 

AGGTACACTGAGCAAAGGAGACAGGGTCATTTATAACCTGATGTGTCCAC 

TCTACTGCTGTGTCCAGTTTCCACTGGCTGGAACGGGCATCCTGTTTTCA 

TTACTATAGCCT TGAA ATATAGTTTGGGCCATGCGTGGTGGCTCGCGCCT 

GTGATCCCAGCATTTTGGGAGGCCGAGGTGGGTGAATCACGAGGTCACGA 

ATTTGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTATGCTAAAAAT 

GAAAAAATTGGCTGGGCTCAGTGGTGGGCGCCTGTGGTCCCAGCTACTCG 

GGTGGCTGAGGCAGGAGAATTGCTTGAACCCGGGAGCCAGAGGTTGCAGT 

GAGCTGAGATCATGCCACTGTACCTGCCCG 

>Sequence 3661 

CCGGGCAGGTACCTTGCAAGGCCCCACACTCTGGCTCTTGTTATCTCTTT 
GGCCTCAAATCCCACTACTCCTTTCCTTCCTCGCGCAGCTCCGCTAGCCT 
CAAACTTGCTGTAAGTATGTATCTTTCAGGGACTATATATTGACAGTTCC 
CTTTGTGTGGGCAACTCAGCTTCTAGATTTAAGTGTTGCTGCCTCACTTC 
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TAGATTTGAAAGTGCGAAGAGTATCGAAGAGCGGAAAGAACAGACCCGGA 

ATGCCAGGGCCGAGGTGTTGCGCCAGGCTAAAGCCAATTTTGAAAAAGAA 

GAAAGGCGTAAAGAACTTAAGCGACTTCGGGGTGAGGATACATGGATGCT 

ACCTGATGTGAATGAGAGAATTGAACAGTTCTCACAGGAACACTCTGTGA 

AGAAAAAGAAGAAAAAAGACAAGCATTCAAAAAAAGGCAAAGAAAGAAAA 

GAAAAAAAAGAGCACTAAAAAAAAAAAAATAAAAAAAAGGTTCCT 

>Sequence 3663 

CCGGGCAGGTACTTGCAATGGGGCCACCATGTTTTCTCCCATTAGCCAGC 

CCCATTCATCATGGATGCTATGAGTCAGCCAGGGGGCAGGCTTGCCATGG 

GTTTTGTGACACCCCCATCCAAAGCTCACCATGTTGCATCCCGCCCATTG 

TCTGTGGGACCCCAAGTTTCTAGCCATGTCCAGTTCTTCACAAAAGCTGG 

ATGCACATGCCAAGGCAAGCCATCCACAGCTGCTGCTGGAAGGGTGGTGC 

AGATCTAACAGTTGGAGACATTGGCCACCTCAGCATAGGTGTGAGCCCAG 

TCGACAATGTTGTTGGAGCATGCCAACCTGTGGCCGAGCAAATAACTCCC 

AAGAATTTGGCAGACAATTCCGGCCCTTGGACCTTGGATTTATTGATGGC 

CCAACTGCACACTGCCAAATGCTGTCACAAGAGGGGCACCACCACTTCTA 

AATCTCATCCTGATGACTACACCAATTATCAGGTTCAAGCCCCAGCTGAG 

GTCTGAAGAGAGTGGGTTGATGAGGGGCAGGGAGCTGGAAGAACACTTTG 

GAGACAGCAGGTAGATGAGACACGGCTTTATTCAGCCCCCGCGTACCT 

>Sequence 3664 

GGCGGCCGAGGTACCACGATGTATAGAGCAACACTGGGGTAAGGTCACTG 

TGGGATGGTTACCTGCTGAGACCTGTGCAAACGTAACACATGCCACCATG 

CCAAGGATGTGGCGGAACAAGCAGCCCTACCAAGGCTGGGCCCCCATGGA 

CTTTGTGCCTGCTGGGAG 

>Sequence 3665 

CCGGGCTGGTACGCGGGCTGGCTTTCATGTGAATACAAAGGTTACAAAGT 

CTATATTTTACCATCATTAATACTGAATATTATATTTCAATAAGAATCTT 

TAGAATTTTAAGAGAAATTTGAGTATTAAAAAAATTATCTAATATACCCA 

ATTAGAATCTTTTCACATGAGACTACAGAGAAAGATTTGTATTTGTAACA 

AAAAATTAGCTGGGCATGGTGGCAGGTGCCTGTAATCCCAGCTACTTGGG 

AGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACCCGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGA 

GCCGAGATCATGCCATTGCATTTCAGCCTGGGCAACAAGAGCGAAACTCT 

GTCTCAAAAAAAAAAAAAATAAAAAAAAAGGTTCCT 

>Sequence 3666 

GTAGCTCCACCGCGGTGGCGGCCGACGTACTTT T T l I I I riTTTTTTTGT 

TTTTTGAGTTTTAATGTATTTATTACATAAACAAGTTACACATAAGAAGA 

AAATACTATGAATACAATAGACAACACAAAGGACATAGGAAATAATATAA 

TGTCAGTGAATATATATAAATGTTTAATCTCACTAGTTAAAAAAAAAAAG 

CACATTGAAAGAATAGTGGAGGCCAGGTGCAGTAACTCAGGCCXGTAATC 

CCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGTGGATCACAAGGTCAGGAGTTCGA 

GACTAGCCTGGCCAACATGGTGAAAACCCTTCTCTACTAAAAATACAAAA 

AATTGCTGGGCATGGTGGCGGGCACTTGTAATCCCAGCTACTTGGGAGGC 

TGAGGCAGGAGAATTGTTTGAACCCGGGAGACCGAGGTTGCAGGGAGCTG 

AGATCACGTCACTGCACTCCAACCTCGGTGACAAGATGAGACTCCATCTC 

AA AAAAAA AAAAAAAAGATTGGTGGAATACCGTTTCACCCATCTTATCTC 

TAATTTTTTAAAAATAAGAATGTCCAATGCTGACAATCATTCTGGTGACA 

GGGTAAACTAATATAATCTTTTTGAAAAATAATGTATTAAATATTCAN 

>Sequcncc 3667 

GGGTTAATTAACTCGTTGGCCTTGGCCTTTCGGTTGGGGAAACGGTTTTA 

TTTTCCTTAAAGGGGGGAATACGGTTTTCCCCAAAAAACGGGGTTCCCCC 

GGAAAAAAATTTGTGGAAAAAGGCCCCAAAAAGGGCAAACCCTCAAAAGG 

CCCCTTTTTGGGGGTTTCCAAAGGCCCCCCCCC 

>Sequence 3668 

AGTACCAGTTGACCAAATTTTACCAAAAAGCATTTGACACAAGAAATAAT 

AGCTCAGGATGAGGGAAAAGAAAAAGATTGAGAGATTTGTGCCCCCAACC 

ATTTTCTCAAACTCTAAGAAAGAACACGCTCTCTCTAGCCAGGTCTGAAG 
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CTCAACTCTCTTATTGCCTCACTTTCACGTATACCTCACTTTACACAATA 

GAATTATAACTGGAAAGAAGTTGGGGACACATGTATTTGGTGATTACATT 

TTAAACACATTACGAAAAGTTGCTATTTGAACTTTTTATTGATTTTTGGG 

GGGAGTAAAGAATTATTTTTGTGATGCAAATAAATATCCTTTAATTGATC 

G ACTTGCC A A ATTTAG ATTTGTGTGC ATC AGGCTTTC 1 ' I T I T fl ' 1 C TTTT 

TTTAG AG AAGTTC AATATAAG CTTITCTTITCTrTGTTTCTTTCTTTTTT 

TATTTTGAGATGGAGTCTTGCTCTGTCGCCCATGCTGGAATGCAGTGGCG 

CGATCTCGGCTTAATGCAACCTCCAACTCCTGGGTTCAAGCGATTCTTTT 

GCCT TAACT TCCAAGCAATTGGGACTACAAGCGTGAGCCACCATTCCCCG 

CTAATnTTGGATTTTTAGTAAAACCAGTTrCAACATGTTACCCAGCTGG 

CTTAAACTCCTGACCTTAGGCATTTTCCCGCCTGGGTTTCTAAGTACCTC 

CGGCCGGCGTTTTAAATATGGATCCCCGGGCTTGAGAATTGATTTA 

>Sequence 3669 

CCGGGCTGGTCGTCTGTAATGTGACTGGCAGGCTGGAAAATTGTATCTTA 

AGAATGCTGTGAGGGCCGGGCACGGTGGCTCACGCCTATAATCCCAGCAC 

TTTGGGAGGCTGATATCACAGGCATGAGCCACCATGCCCATCTGCAAATC 

CAGTGTTCAAACAATTCCACACTGTAAATACAGCTCTCAAGATTGAAGGT 

GTCTTAAGCAGCAGAGTCTTTATTATAATACAAACAAGGGAAATAGGCGG 

CAGGCAGGCTGTCTGATTTGTGACTGGCAGGCTGGAAAATTCTATCTTAA 

GAATGCTGTGAGGGCCGGGCACGGTGGCTCACGCCTATAATCCCAGCACT 

TTGGGAGGCTGAGGCAAGTGGATCACGAGGTCAGGAGATCGAGACCATTC 

TGGCCAACAAAGTGAAACCCCATCTCTACTGAAAATACGAAATAGCTAAA 

A C ACGGG AA AA GGGTG AAATGGTTCCTT 

>Sequence 3670 

AGGTACGCGGGGGAGTCTCGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCG 

CCATCTCGGCTCACTGCAAGCTCTGCCTCCGGTGTTCAAGCGATTCTCCT 

GCCTCAGCCTTCTAAGTAGCTAGGATTACAGGCGCGCGTCACCACGCTTG 

GCTAATTTTTGTATTITTAGTAGAGCCGAGGTTTCACCAAGTTGGTCAAG 

ATGGTCTCAAACTTCTGACCTCGTGATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAG 

TGCCGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCC 

>Sequence 3671 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACCTAGAGTCAGATGTATTATCCAAAGGCCTG 

CTTCTGAAGCCCCTCTTGCCTCCTCTCTCTGCAGCCTTCTTGAAACACAT 

CCTAAGCGTCTGAGTGCTGCAGATCCAGTGGGGTCCGGACACTGGGCCCC 

GCAGGCGAAAGCACG 

>Sequence 3672 

AGGTAC1 1 llliririTTl'irrirrnTlTTTTGGGATrATTTCTGAAGA 

GTGGTCAGCTAACTriTCTTTTCrTrCCTTITTTCCAAGACGCGATCTCG 

CTCTATCACCTAGGCTGTTGTGCAGTGGCATGATCTCAACTCACTGGAAC 

CTTTGCCTCCCAGGTTTAAGCAATCCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGC 

TGGGA7TATAGGCACGCAGCACCACGCCCGGCCAATITTTGTAATTTTAG 

TAGAGATGGGGTTTCACCACGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACC 

TTGTGATCTACCCGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGA 

GGCACCGTGCCCGGCCTATTTCTTAAGTTACTTAAAAAGTTCAGGGTCAT 

TCGTATGTCG1TAC AAAA CAGTCAGTGTAAGATTTTGGCTAGATTTGTCT 

CAGCTGTCCACCTCTTTTATTACAAAAGCAACCAAATGTTCAGCATATTA 

TAATCCATCCTTCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 3673 

AGCCCTGAACCCATGTACACTCTCGGCATTGGGAACTCTACCGCGGTGGC 

GGCCGAGTTACGTGTAAAATTAAAATGTCTTTTGTAAATCACTGAGTCTT 

CCTGTGTATTTTTGGTTAGAGATCTTTGGGGGCTTGGATGGAGGAACAGG 

AAAAGAGGAGCCAGGCTTTTTTGGAAAATTGGCGGCAGCGGTGGCATACG 

GGAAACTGAAATCTrTATCTAATCTCATCCTTTGTATATTCGTCTTGGAT 

TTGCTGAAGAAAATTAAAAGGTAAATTTTGCTGTGAGCTCACTGAACTCA 

AATTGAAAGGGAACATATGCTGTTTATTTTTGTGAAGGACATTAATTGGG 

TGTGACTGGCAGGGTTGAGACCTGAAGTTCCTCTTTTAGATAAGGAAAAT 
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TTCCCTTGGTGAGAAATCTCTAGACTAGTTATGATAGATTCCTAACCCCC 

AACCTTGAAAGGTAACTTAAGGCTCCCTCCTCTAAGGGAAGGGCTGAAGA 

AAAAATTAAACAGGCAACTGTGCCTATGAAGATTTGCGAAAAAAAAAAAA 

AAAAACCGTCCTT 

>Sequence 3674 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCATGCGGGCAGATTGCCTGAGGGCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGTCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAA 

TTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCC 

TAATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTCTTTC 

CAGTTATAATTCTATTGGGTAAAGTGAGGGTATACCCTGAGTGAGGGCAA 

TAAGAGAGTTGAGCTTCAGACCCGCCCTGGAAGAACCTTTTCTTTTTAAA 

AGTTGAGGAAAAGGTTGGGGGCACAATCCCCTCAATC i 1111 11 nT CCC 

TATCCTGGGCCTTTATTTCTGGGCTAACGGCTTTTTGGAAACTTTGTCAC 

CTGGTC CTGG GCGGTTTAAACTAGGGGATCCCCGGCTGGCAGAATTCAAT 

TCAAGCTTTTGATACCGGGGACTTGGGG 

>Sequence 3675 

CCTCGTTTGTGTGGTTATTGAGGGGAtAAGGAGGAGTTGGAGGGAGAGGT 

GTGGTTGTTTATGTGTTTAATATGAATNTGGACGGGGCGGTATCGACTAC 
TT 

>Sequence 3676 

ACACCACGATCGCGNGACGTCGTGAATTGTCANGACGTGTGTCCACTTAG 
GGCGAGAGAGAGGCGGGGTGAGAGTGACGTGAGAGAGTTTAGAGTGTCGC 
GTGTTGACACAGANTNTONAAGAAGGGGAGA 
>Sequence 3677 

CCGGGCAGGTACTGGTCTGTGGCCTGTTAGGCACTGGACTGCACAGCAGG 

AGGTGAGCAGGGAGCAAGCTAGCACTAGGGCCCAAGCTCCGCCTCCTGTC 

GGATCAGTGGCAGCATTAGATACTCATAGGAGCACAGACCCTGTTGTGAA 

CTGTGCGTGTGAGGGATCTAGGTTTCGTGCTCCTTACAAGAATCTAATTA 

ATGCCCGATGAGTTGAGGTGGAACAGTTTCTTCCCAAAACCGTCTCAGGA 

AACCTGTCCCTGGTGCCAAAATTTGGGGGACCTCTGACGTAGCACACTAT 

CTGGCACATACCAAGCACTCAGAAAATATCCCATTTCTCAAAACTCAGTT 

CCAGTGTCAAGTCTTAATAGTATATTGATCTTGGAACTCCAAGGTAGTTG 

GGCCTCTCTTTGTGCCATAAATGTGCCTTGTACCT 

>Sequence 3678 

CCGGGCAGGTTGAGGCTGCAGTAAGCCAAGATGGCGCCGGTAGGGTGCAA 

AAAAAAAAAAAAAATGTTTTTTTATTTTAAACGCTTATAAGGTAACTTTA 

TAGACTAAGGTAAGCTGGCCGGGTGTGGTGGTTCATGACTGTAATCCCAG 

CATCTTGGGAGGCCGAGGGGGATGGATCGCCTGAGGTCAGGAGTTCGAGA 

CCAGCCTGGCTAATATGGCAAAACCCTATCTATACCAAAAAAAACAAAAA 

TTAGTTGGGCATGGTGGCGGACGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCT 

GAGGCTTGAGAATTGCTTGAACTGGGGAGGACAAGGCTGCAGTGAGCTGA 

GATCGCACAACTGCCCTCCAGCCTGGGCAACAGAGCAAGACTCCATCACA 

AATTAGAAATAATAAAATGAAAAAAAAAGGTTCCTT 

>Sequence 3679 

AGGTACACACAAAGGAACTGATGTCAAGGCCCTTTCTATGACGGGGGGCC 

ATTCTAGCAAGACACTACCACTCTCTATTTATCTTGGGATCTACAGCCAC 

ATGAAATACAGACACATCGTTCCCCCAAGTCAGGCCAGTTTTAGGCCATT 

GAGTTATGGGGAAATGATTAATGGGATGAATGAAAAACAAATAAAATAAA 

TAAATAAATAAATACACTAAAGCCTTATTAGCCAGGCGTGATCACATGCC 

CAACACTCCCCTCCATCCCAGCACTATGCACAGTTCACGGCTCATATGCA 
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AAGTGGAAGACACGTGGGACAAGAGCAAAGCACAAGTGACACATGGTCCC 

TCTCTAACACCTCAGCACACCAACCCTGACGCTCCCATCACAGATGCTGA 

TCATTCTTCCACGGACCCCCTTTTATAATAATCCTCATTCACATTTTCTA 

GTTTCTGAGGGGAAGAGAGAAAAGAAAAAGGAAGAAGTGGAAATGCCGAA 

CCCCAAGAGTAGGGCACAAAAAGGAAGGCGAAGCAAAACCAGCAGAGGGC 

AAGTAAGCCCAAGGAGCATCGGAACCAGTCAATCAGGGAAGTTTTGGGCA 

CCCTGGGGC1TAAGGGATCTAAGGGGTGAAATTTCCAAATCAGACACAAG 

GGTTCAGGAGGATAAACCAAGTTCCACTTTTCCGGGCAGCCAGGAATTCA 

GCCACCTCGGGATTACCGGATTATTGTCGCAAAGCAGCTTAT 

>Sequence 3680 

AGGTACGAAACCTTC GTGGTGA CGGGGACTGTGGAGCGGGGCAAGAGGGG 

CTCATAAAAGAAAAA'I riUl'l'lTTTGTTTTNTCCATTGGGCATGAATGTG 

ATGGAGCCCGGGATGCAAATGCTGTCATCAAAGTTGGGGCAGGTGATGTT 

GGAGGCGGACGAGATGAGCTGGTTGTGGATCTTCACGCAGCTGAAGAATG 

TGCAGTTGTTCTTCGGGTCGCTCTTGAAGTCCCCGGGCTTCAAGATGACG 

TGCTGGTTGTCGGGCCGTTTGATGATACAGTGCGTCTXjTTCACACTTTTT 

ACAGCACTCCCCGGGGGTCTTCATGATTTCGAAGCCAGGGCTGCAGGAGG 

TGTTGCAGGGCACGTGGGTGCAGGCGATGACCTTGAGCAGGGTGTTGTTG 

TCCACCTTGTCCGTGCCCACGCAGTCCTGGCACTTGGAAGAAATTAACTG 

GAAAAACGGGCTTGTACCTTCCCTGGCGGGCCCGCTTTTAAAATAAGT 

>Sequence 3681 

TCAAAGAAATTTAAATTCAAACCTTATTTAATAACCGTCTAACCTTCAAA 

CHjGGGGGCCCGGTTTCTCAAACTATTAAGTTAAAAAAAGGGAAGGGTTTA 

AATTGACTATTCTTTGCCTAGAAAAATTTTGGAAAAAACTTATTATCCAT 

TGGGGAAAAAATTGTTAATCCCTTTTTAAAATTTTCTAAAAAATAATTTC 

AAACCCTTGGGACCTAAAAAATTTTAAAAACCTGGGGGGGTGCCTTTAAA 

AA AAAGGA AGCTCAATCCCAATTAAATTTTCTGTGGGGATATAACTTGGG 

GCGi 1 1 1 I AAAAAGGGGGAAAAAATTTTTTATGCCAAAAAGGGTATAA AT 

AAAAAAAAGGCCAAATTCCCCAAAAAAAAAAACATTTTTATATTTAAAGG 

CCATTTTATAATAATATTTAAAAAATAAAATTAATTTGCCTTTGGAAATA 

T TTGGTT TGCGGAAAAACGGTTTTTATTTTAATAAAAGGGGGGTAATATG 

GTTTTTTCCAAAATAAAGGGAATTACCCCAAGAAAAAAAAATTTTAAAT 

>Sequence 3682 

GGGCCTTAATAAAGTATACTAACCTTACATTTAATTGCGTTTGCGTCTTA 

CTTGCCCCGTTTTTCATTCTGGGAAACTTTGTCGTGCCAAATTGTTTTTA 

ATGAAATTTGGCCAAACGCTCCTGTTAGAAGGCGTTTGCCnTATTTTGGG 

GTTTTTTTCGGTTTCTTTATTAATTGACTGGTTGTAGGTGGCTAATACAG 

TTTGGAAAATCCTGTTTTAGTTTTCTTTAAAAGAGCGGATTATGTTTTTC 

CAAAAATTTAGGGATAACCCCGGAAAAAAAATTTGAGCCAAAAGGCCCCC 
AA 

>Sequence 3683 

AGGTACTCAGGAGGCTGAGAACACAGGCCCCTTCTCTGCCCGAGGAGGTG 

TATGCAGGCAAGACATTATTCTCTTCTTTATGTTTGGCTNGTGCCACAAC 

AAAACAGCCCCAAACAGATTGCCATGAGCATGCTAGCCTGGCTTGGTGTT 

TGACGATAAAATCAGACTGGTAAGTGCAGTCAGTGTTCAGGAAAGAATCT 

CCAGGCTCTTCTCCCATGACCTGGTTTTAAAATCAGCATTCATACAGCTG 

CTTACCATCTCTCTGTCCTCTGCAGATGACCCGGTCCTAGGCAGGGACCA 

AAATTCCTTGTCAGCTGAGGAAGTCCTGAAGAAACATCCTGAAGATGATG 

ACTGCACTGCCATCGTGGGCAGATGCAGCTTCCATCTACCTGAGGGCTGA 

AAGGGAAAACCTTTCACACACGTGAGGAAGGCGCAACTCTGTGGAAAGGT 

CACTAGAATGGGCGCGGCAGCAAATAGGGCTCCAATGCACGTTTGGCGTT 

AACTGGGTCCAAGGAGAGCATGGGCCTTCACAGCAAGTTTGCTCTTATAA 

AAATAAAGCCCTGACTGGTTTTTATCACAGTTAGACCGAAAAAGGGCTCT 

TGGTTTTCAGTTATCCAGGGAAAAAACAGGGATATCCTCTGAAAATAAAT 

GTTGTCTAATGGTGGGATTAAACTCTGTAAGGGTAAGAAAGCTTCCATAC 

CGTGGTGGGGGGGCCTGCATTCCCCTCCCCAGTCCAAATCTTGAGGC 
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>Sequence 3684 

CTCGCAGATNCCACCTCCCCCNCCTGACACATACTACGAAAGATAATATA 

GTATATACTGTAGTAAATTTCATTCAACATTATTACATTTTAGATGTATT 

TCTCCAAGTNCAGGTGTAGTATTTTAACTTCTCTCATATAGCGAATAGGA 

GCTCCTCCCCGGTGGCGGCCGACGTACGCGGGATTCCCAGCAGTTTGAGA 

GGCCGAGGTGGGCGGAAGGGATCNCAAGGAAAGAAAATTTTTACCATTCT 

GGCTACTACAGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAAAAAATTAG 

CTGGGCATGGTGGCAGGCACCTGTAGTCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGG 

CAGGAGAATGGCATGAACCTGGGAGGCAGAGCTTGCAGTGAGCCAAGATC 

ACGCAACTGCACTCCAGCCTGGGGGACAGAGCAAGACTGTCACAAATTAA 

AAAAATAAAAAAATAAAAAAAAGT 

>Sequence 3685 

GGATGACCCTTTGAhn^T(>JCC>INNTTTGGGAAAGATTCGGAGCTCCACCG 
CGGTTGCCGCCGAGTTTTCCCCCACTAATTCGCCGAGCCGCANACTCACG 
GGCGGGGTTTTACCACCCAACCACCAACTCCTCGCGTACCT 
>Sequence 3686 

TCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACAGAGTAGGAAGGAAGAAATAAAACT 

ATCTTTGTTTGAAGAGGACATGATTGACTATGTAAAAAACCTGAAAGAAT 

TGACCAAAAATACTCCTGAAATGAATAAGCAATTACAGTAAAGTTGCAGG 

ATATAAGGTTAATATATAAAAAGCAATTGCTGTTCTACATACCAGCAATG 

AACAGTAGAATTTGAAATTGGAAACACAATACTATTTGTATTAGCACCCC 

CAAATACTTAGGTATAAATCTAACAAAATATGCGCAAGGTCTGTATGAGG 

AAAACTACAGTAATCTCATGAATGAAATCAAAGAATTAAATAAATGGGGG 

ATATTCTATGTTCATGGATAGGAAGATTCCATACTGTCAAGATGTCAGTT 

CTTCCCACCTTCATCTATAGACTTTTTTTTCTTAGATGGAGTCTCGCTCT 

TTCACCCAAACTGGAGTGCAATGGCGCCATCTCAGCTCACTGCAACCTCC 

CCCTCCCCCGGTTAAGGGATTTTCGGCTACTCAGGGGGCTGAGACAAGAA 

AATCGCTTGAACCTGGGAGGCACAAGTTGTAATGAGCCGATAAATATAAA 

AAGTTTTAGAGTACCTGCCCCGGCGACCCG 

>Sequence 3687 

AGGTACCATCAAGATGGTTTTAGTTTAAGTCAGTCTCCTAAGTATTTATG 

AAACACCCACTCGGTTTTCAGTAAGTGTGGTGAACTCGGTGTTTTGCCTC 

TTTCCCTGAACTTAGCGGTAGGTTCGGTATTAAGCTGCAGTGCTGCAGTG 

TGGATGGTGCCCTGCTTAGCAGATATTACAGTGCTTCTGCTGCTTGTTGA 

GCCTTGGCCTGGGGGTGTTTGAGCCAAA 

>Sequence 3688 

ACGAGGTACCTTTTCCTGCAGCTGCGCCGTATGTCTGAGTGACTAAGGGG 
CAGTCGTGAGAGGCAGAGTCCAAGATCTCATTGGTCGTTTCCAGACTGCC 
GTCCAGCCGGTGCTGATTCATCAGGGCACACTCCCCGCGTACCTGCCCG 
>Sequence 3689 

CCGGTCAGGTACTTTTTTA \ I HT l"l "1TTATTTATTTTGCGCGTATGCTG 

CCTTACTTGGATGCGGTAGCCGTTTTTCAAGCTTCCTTTACGGAATTGAA 

CCCTGATTCCCCGTTACCCGTGGTCACCATGGTAGGCACGGCTACTACCA 

TCGAAAGTTGATAGGGCAGACGTTTGAATGGGTCGTTAACACCCCCGAGT 

ACCTTGGCCGTTC TAAA ACTATATGGATACCCCGGGCCTGCAAGAATTTG 

ATATTAAGCTTTATTTTATACCGTAAAACCTTTTAGGGGGGGGCCCGGAT 

ACCCAAATTTATTGTTCCATTTTAATGAGGGTATAATTTGCACACCTTGG 

GATTAAAAATATGGGACAATAATTTTTTTTACTTGTGTGAAAAAATGTTA 

TTTCCCGTTTAACAAATTTCAAAAACAATATTATTTAAAACTGTGAATAA 

AATTAAATTTTATAAAATCCTATGGGGGTCCTATAATGAAGTGTAACTTA 

AACTTAAAAATTAATTTGATTTTTGAGAATTAAATGTCACATTTTTTCAA 

ATTTAGTTAAAAAATTlTTATATTTAATAGTITGATTTrAAATAAATTTC 

GGCCAAAAAATCATATTATAAGATGATAAGATTAAATTATTTATGAGAAA 

ATTTTCTCATATTAAAATAGTTAAATAAATTATATGATCTATAGATATTA 

TTATATTACTTAATAATTATATTAAATATTACATAAAAAGATGTTTTATG 

AGATTTTTCATTATATTTTATATAATATATATAATATAAAATATATTAGA 
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CAAl l H l lATAAAATTTAATATAAATATATATTAGATAATATATTATAT 

AATTATTAAATATATAATGTAATT 

>Sequence 3690 

CCGGGCAGGTACTTTGTGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGCCCAGGCT 

GGTCTCGAACTCCTGGGCTCAAGCAATCCGCCCACCTTGGCCTCCCAAAG 

TGCTGAGATTTGTATTGCCTCCTATAACAGCCTACTATGGTAAGATATCT 

GGCAGAGTCACAAGCCCTCCCAGGGTTCACGGCCACCTCTCTCAGCTGGG 

GGAGTGCCAAAGCCACACCGTGAGAGCAACACTGGATGGCAGACA1CGCT 

GTGGCCAGCTTTGGGAATTACAGTCCGACATGCTGACTGCCAAGGAAATG 

GGCCTGCTCATTACTTTTCAAAAAGAGGAATGGGGTGCAACCATTTATTC 

ATGACAATATCTGGAAAGATAATCTTGTGGCTTTTACAACATTTACTCAA 

GGTTTTCTTGGGCATTTTTAACCCGGAATAATCACTTAGGGGCAAAAAAA 

TTGCACTGGATTAGGCTGCAATGATCAATGTTCTTTACTTTTAAACCTAT 

TTATATTAGAAAAATTTTAAGTTTTCCAAAGTTAAATAGAAAAAGGGATT 

ATAAAACTCCCCCAAATGCTTCTAACAAGTTTTCCACAAATAAGAAGGTT 

GGGAGA GAATC TTGGGTGCCTCATTTAACCATACCGGGTACATTCCGGTT 

AAATCCATTTTACTTTCAAAAAATATACCAAACTGTCGAGTTCCAAATAT 

CCTCCGTCCITAGTTTACTAATAGAATTGTGGGGrrCTCTTAAATGTTAC 

ACACTACTTAAACACCGGTTTAGAAACCAATAATTCG 

>Sequence 3691 

AGGTACCATAGACCCCCTCCCATACTATGGGGACTCCCAGGCACTCCACA 

AGAGCTAGGTGAAATTGAGTTAAAATGACAGCTATAGACCATAGGAAAAA 

TTGCTCAAACAATTTCAGCCTGGGTAAATGAGAGGTGCCCCATTAGCTTA 

TTCTACCCAGTTCACCCTTTCTCTCCAGGTGATCAAGTGTGGATCAAGGA 

TTGGAATGTAGTCCCCTTGTGACCACGGTGGAAAGACCCCAGACCGTCAT 

CTTGACCACCCCCACAGCTGTAAAGGTTGAAGGAATCCAAGCCTGGATCC 

ACCACAGCCATGTGAAACCTGCAGCCTCTGAGACCTGGAAGGTGAGACCA 

AGCCCAGACAACCCCTGCAAAGTGACTCTGAGAAGGACGACAAGCCCTGC 

TGCAGTCACACCCAGAAGCTGACTCATCTATGCACAGCCAAAGCATGAGG 

AAACTCATCGTGGGACTTATTCTCCTTAAAATTTGGACTTATGTAATAAG 

GACTTCCACTGATTTTCCCCACATGGAGGACTGTTCCCAATGTATTCATC 

AGGTCACTGAGTAGGGCAACAAGTTAAAACAGTTTCTGGTTTATAGGTAT 

TATTGGTGCGGGACAAATCAAGATGGGAGAGACCAAACAAATGAGTTCAG 

GAAAGGTCTTTATTAAAGATGACACTTGGGCTAATAGGAATAGTGTCCTG 

GCCCGG 

>Sequence 3692 

AGGTACI 1 1 rTTTTTTTTI 11111 111 r TTTTTT GAGAGAGTGTCTCCCT 

GTGTTGCTCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGTGATCTCGGCTCACTGTAACCT 

TCACCTACTGGGTTCAAGTAACTCCCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTT 

GGACTACAGG CGTG CACCACCACACCTGGCTAACTTTTTGTATTTTTAGT 

AGAGACGGGGTTTTGCCATGTTGCCCGGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCT 

TAAATGAGCCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAACTGCTGGGATTACAGGCACG 

CGCCACCGCGCCCGGCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 3693 

AGGTACATCAGGGCAGTTTCTAGGGCCAATCTCTCTTCTTCTTGACCTTC 

TTGGAATTTGTAAGTATCAGTAATATCCATCATGCCATCTCCTCCAATTT 

GTTTGGTCACAATTAATTTCCCAATGTGGGTGGCATCCACATTTTCCACC 

ACATGAGTGCCATCTTTCTTAGCTGTAATGTAAATGAGGTCGCTGTTGAC 

CTCTGCAAAAACAAAAGGTGCATCAAATTGGAAGCAGACATGGCCGTGCT 

TGATGGCTTGAACCGAGGCGGGGCCACACCGATACATGCCATCGCTATTT 

TCCTGGGGGGTGCTGTCCACAGCTTGCCAGCCTCCAAATCCAACAGGAAG 

GTCAGGCCTTGTCATCCATGCTTCATTCCAGCAGTGGTAGTTTCCACACT 

GAATCCTTGGTGAGTTTGGAATTCACGTTCCCATCTTCTTCCAGGAAGAT 

GTCCCATTTGCAAATTGGCATCATTATCATGGGCAGAGAAATAATTGGTA 

ACAATTCTTGGCGGTATTTCCAGGCCTCGTAAAAATGGGTTTAAGACACC 

CGCCAAAACCCCACATTGGCCATCCCGGACTGGATCTTAAGCCTCCGGAT 
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TTCCAATAAAAATGTAACGCTTTCATCCCAGCCCCATGGGGGACCCCCTA 

AGCAT 

>Sequence 3694 

CCGGGCAGGTACGCTGGATCCCAATTCCCCACGGGACTTCATTGACTCCT 

TTCTCATCCGCATGCAGGAGGAGGAGAAGAACCCCAACACGGAGTTCTAC 

TTGAAAAACCTGGTGATGACCACGTTGAACCTCTTCATTGGGGGCACCGA 

GACCGTCAGCACCACCCTGCGCTATGGCTTTTTGCTGCTCATGAAGCACC 

CAGAGGrGGAGGCCAAGGTCCCATGAGGAGATTGACAGAGTGATCGGCAA 

GTAACCGGGCATCCCAAGTTTTGAGGGACCGGGCCAAGATGCCCCTACAT 

GGAAGGCAGTGATACCACGAAGATTCCAAAGATTTTGGAGAACGTGAATC 

CCCAATGAATTTGGCCCCGAAAAGTCAAAAAGGGACACCAAGTATTTGGG 

AATTATTTTCTTTCCTAAGGGGCACCCTAAGTGTACCTTGGCCGATTTAA 

AACCTTATGGATCCCTCGGGGCTGCAGGAATTTCTATATTTAGCCTTTTT 

GATTACCGCGAACCTCAAAGGGGGACCCTGATTCCCAATTTTAGTTTCCT 

TTTATTAGGGTTTAATGAACTGTTTGGCTATAATATCGGTATTTATTTTA 

TTCTTTTTTCCCAATTTTTTTTTGT^ 

TTCCCCCCCCCATTTTGAGGTTCCCCCCCCCTCTTTTC 
>Sequence 3695 

GGCGCGGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGG 

GCAGATCACCTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGCCAACATGGCGA 

AACCCCATCTCTACTAAAAAAAAAAAAAAAAAATTAAAAAAGTACCT 
>Sequence 3696 

CC GGGC A GGTACTTAAGCCAATTTCTTTGAATA A r i rTTTTTTT ACATTT 

TTATTTTAAAAATGAGACAGAGGCTGGGCGCGGTGGCTCACACCTGTAAT 

CCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGCGCATCACTTGAGGTCAGGAGTT 

TGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAAACCTGTCTCTACTAAAGATACA 

AAAAAAAAAAAAATTAGCTGGGCATGGTGGTGCATGCCTGTGGTCTGAGC 

TGCTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACCCGGGACCCGGGAGG 

TGGAGGTTGCAGTGAGCCGATATCGTGTCATTGCACCCCAGCCTGGGCGA 

CAGGGCGAGACTCCGTCTCAAAAAAAAAAAACAGAGAGACAGAGTCTTGG 

TATGTTGCCCTGTCTCCAACTCCTGGGCTCAACTGATTCTCCTACTTCAG 

CCCCTGGAGTAG CTGGG ACTTACAGGCACACACCACCTTGGCCGGCTTAT 

TTAAGCTAATTTCTTTTGGCACTCTGTAGTCTCCCACATTTCAGTTCCTT 

ACATTTATTCTCCTTTTCCACCCCTTTTTTTACCCCGAAGGATATTGGCC 

ATT TTCTTT TGTTTTCCGGTAATCTGTGGGGATTTCCCCCCCCCCCCTCC 

CCCTTTTTTTC 

>Sequcnce 3697 

CCGGGCAGGTACGCGGGAGAGGAGAGTAGCTTTTGCCATCAGTCACTTTA 

CAAACCATTTCAAGGAAGGACAACCTCTCTGGCTCCTGACACAAGCCAGG 

CCTCGGTGCTTTTATCTGTTGTGGTGGTTTTTCTTCTTTCCCTTTT^ 

AGACTCATGACCAAGACAACCTAGGGAGTTTGTCTTGCTTGCCTTTGACT 

ATTTCCTTAATCTAACCATGCTCTCTAGGGCTGAGCAGAGACTAGACTCA 

AGGCACAGGTTTCTGGTGATGGAGTAAAGTTACAGCGGTATCTCATGTCT 

ACACAAGAAGAGGAACGTTCTGAAAGCTCCAACAACTTCTTGAGGGGGAT 

GGACCAATACAGCTTTGGGCTCAGGATTCCCTAGCCTCCTCTGCCCATCG 

CGTGCACTGATTGGAGGAGTCTGGCCCAAACACTCTCATATGAACCTCGA 

CATGCTGGAGTGGGGTCTGGCAAGAGCTGATGACAGTTTGAGGGACTTGA 

GTGTCCCTAGCCTGGCCGTTGGCTCCCGGAAGCACTAGACACTGACACTT 

ATTGGTAGACCCTTCCTTCCCGCCGTTGTGrrTGGTCTTTTGCACTCCAT 

GTACCTT 

>Sequence 3698 

CCGGGCAGGTACTAGATAAACATGCATGTAACGCAGGACCCATGTTCACT 
GAGAGGTGAGATTTCACATTTACATGTAAGACAATTAGGCCCTATATGGC 
CAAAGGTGAGGCGCGGCCCGGGAGTCACTCCAGTCACATCCTCCATAGAC 
CAGCAGAACCAGTCCGTGGCCAGTGGTGTCTTATCAGGAGGAAGTTATGG 
AAAGTGACGCTGTAGTTATGGCCGTGAAATGGGGGGTCAGTTAGTGCCTG 
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GCAGCGAGCCATCACTGTTTCCATACCGCTTGTCTCAGGCCAGTGCCTGC 

TTAACTGCTAGAGGAAAAGAAAACCCAAGCCTTATTCTTTAACTGTAAGG 

GTGTGTGACTTAACCCCGGCCTGGCACGGCCTTAGGTCCTGATTATAACT 

CGGCGTCTTATTGCCGCAGAGTCTGTCAGTCTCGTGATCTCCACTTTAAC 

ACTAATGTTGGTCAGTTGTGTCTAAACTGAAAAAGGGTGGCAGTATAACC 

CGGTGTGTCCAACCTTCCATTCTTTTATGGGCGGAAACTCAATTTTTAAA 

GGTTCTTTGGGGTCCCCTTGGCCAAAAGGGGACCTCGTTCATTCGGCGGG 

GGGCTTAAGAATTTATTCTAAGTTAACCACATCAG 

>Sequencc 3699 

GCCCGCCTTCCTGTAATTTTTGTCATTGTGCGATGTTTTATTATTATTAT 

TATAATACTTTGGATTGTTTTGCTATTTTATAAATAAAGAGAGACCTCAT 

TTTAGGATGGTATATAATATTTTTATTACTACTTACTATATTTCGAATAG 

TAGCTCCTCCGCCGTGG CGGCC GCCCGGGCAGGTACGCGGGGTTTAGAAA 

TGAAACAGTTAACACAATTTTAAATGTAGAAGATCATGCTGATGTTTTGG 

AATAACATTCAAAACCAAGTTCTTGATTTCTGTCTCTTCACCTTCCCCAA 

TATGTTCGGTTCTGCAAGATTACCCGCTTAGTAAAAAGCGAGCTCTTGTT 

CTCTGAGTTGCCTCATGCTCAAAAACCTTGACGGACAGCCACTTGACTTC 

TTTATATTTTCTCTACATATTACAGGCCAGACTTCAATCTTGGCACATTC 

CTGTTTCAGTTCGTAAACTTCTAATGATATTATTCCAGGCTATGTCAACA 

CAAGTTTCTTTACACA ACCTA GCACCTGACTGCATTTATATTGGTAGCAA 

AGGCCACAGGTTTACCTTTTTCACCGAGACCAATTGGCTAATAAGCCCTT 

CTTCTACTGCTTTTCCCTGGCTTTACAATITTCCCACCCTTTGGCCCCAA 

C1TAACAAAACTTCTTTTTTCCACAACAAGCATGCCACCCAGGGGGGAAT 

TTC l i ill AAAAG GG A A TAA AGTCC AGCCTTC ATTATTCTTCTCCTTCTG 

GCTTAAAAATCCCTTTTGTGGGGCTTTCCCAATCTTCAACTTAACAATAA 

ATGTTTCCAATATTTTCCTTGAACTTGTGACCATTAAAGGGGTTCCTGGT 

A ATTTTG ATTGCGTACCTTCCCAAACCC tTTTTTT r ITCCTCAG AAAGTA 

TATCCCCATTTTGAAAAGTTATTTTTTTCAAAAAAGACAGCTAGGATGGG 

GGAG 

>Sequence 3700 

ACCGGGCAGGTACAGGGTCCCAAAATGCGGTGACTCAGCTTCACCAGCCC 

ATCTCTGATCTCATTGCCAAAAATGTCTCTTCGGTCATGAATGAGGATCC 

AGCCCAAGGTATGACCTTTAACCAACCAGCGCTTGGCCAGCCCTCCGCAC 

GACATGATGGGGACATCTGTGCTGAAGGTGGCCAGTAGGTACATATTTGC 

TATCCGAAAACACCATGTCTCCATAGATCTCATCAGCTAAAATGGGGACA 

CACTGGCCCTGCAACCACTGTCAGAATCTTCTGAAGATGACGTTTGCTGA 

ACAC TGACCCACAGGGGTTTGATGGATTATTGACAATGAGACAAGCTGTC 

TTTTCATTAATTAGATATTCCAGTTGTTTCAGGTCAATTTCCCAAGATTT 

TTTTGGCAACAAAATTGTAGAATTTGACCTCAATTCCCATAGACTCATCC 

AGATTCTTGTTGAGAGAGAAACCAGGTCTTGGAACCAGGATGTTTTGCCC 

TGGGTTGGCCCACACATTTAAACAAAGGTCAATAGCTTGGCTGCAGGGAA 

TTCGTAAAATGACGCCCTTAAGTTTTAGGGGGCTTTTATAACCCGCTGTT 

AAAAACAAACTCTTCCGGGCTGATGGAACCCGTTTTC 

>Sequence3701 

TTACTACTTTGTAAATATTTTTTATTATGGTTTTTTTCTrGTTTTTATAT 

AATTAGTTAAATAGTATATAATCGTTATTATTATATTCAGCAATGGTATG 

GTTCCATTTTATACTACTCACTATTATGCGAATTGTAGCTCCACCGCCGT 

GGCGGCCGCCCGGCCAGGTACCTGTGGTCTCAGCTACTCGGGAGGCTGAA 

GTGGGGAGGATCGCTTGAGCCCAGGTGGTCGAGGCTGCAGTGAGCTGTGT 

TTATACCACCACACTCCAGCCTGGGCCGCATAGTGAGACTTTGTCCAAAA 

CAACAACAACAACAACAACAACAACAAAAACTGTAGCTTCCATTTTGGGT 

GTACTCTATTGCTCTGTCTTGGATCATTCACTCTGGGAGAAGCCAGCTGC 

CAAAGGCATTCCTTCAGCGAGGCCCACATGAATGGTAACAGGCACATGAG 

TGAGCTTGGAAGCTGATCCTTTCCTAGTTGAGCCTTGATGACTGCAGCTG 

CGGCTGACACAACAGTAGCTTTTTGAAAGATCCTAAACCATAACTAACCA 

GCTAAGTCTTCCAGATAACTGTCCTGCAGAAACTATGAGATAATAAATGT 
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TCATTGTTTTAGCTACTGAGTGTTGGGGTTATTTGTTGTACCTT 
>Sequence 3702 

AGGTACAGTTGGCCCAAAATGAAGAGCAGGCAGTAGTAGAGGATTAAGGG 

CAAAGTGCCTTGTTGTTAGGCCTGTCATGAAGATGTGGGGTGAGATCTGT 

CTTGGGCAACAACTGATATTAAGCTGAGGTCTGCAGTCTCAACTTGCCAC 

TAGCTTAATGTGCCTCCCATGGGGCACAGCTACTGAAAGCTGATGCTGCC 

CAAGCATTTAGGGAGATAATTATGCCACTTGGACCACACTGGTGCGACTC 

TAACCCCAGGGCTGGGGCCAGAATGAGGTAAAGGAGGCACCACGGGGGTA 

AACCCAAGGAAGCACTCTCTTGGCACCTGCAAGCAAGCACCAACTTAAAT 

GTATGCCCCAGGTGCCTCATTTGTCTCACCCTAGCCCTGGCCCTGCTAAT 

CCGGGGCACACCCCTTTTAGGATAACACGGACTAATTTGGACACTTTCCC 

CAAACCGTAGCCCAATTAGACATGATGGTGGAAAAGGTCTAACTAAAGAC 

ATTGCANGGGAGATGGCCGCGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTCT 

GGGAGGCCGGGGCGGGCGGACCACAAGTCAGGAGTTTGAAACCAGCTTGT 

CTCAATGGCTGGGTGAAACCCTGTCTCTCCTAAAAT 

>Sequence 3703 

CCGGCATGTACTCGGGCGGGAAAGGCTGAGACAAAAGAGAATTCATTCTG 

CTGTAAAGACAAGCAGGAGGGTCGACATGGACTGAAATCACCCTCTGCAG 

CTGGGAGGGCTCTTCTGGGCGTCCGGGCAGCTGCAGCTGAGAGGACTTTC 

ACACCATAAGGAGATTTCTGTrTTTCTTTTTGGCTGTTAATGCTTGTCTA 

TAACATTGGAGCCATCACAAGAATGTTCATTTGGAATGAAGGCTGCAGGC 

ACTGGTTGCAGACGTCTTTATAGGCAGTCACCATGTTGTCAAACCTTAAT 

AATGCACCTTATGTATTAGTCACAATAAAAATCAGAACTCCTAAAAAAAA 

AAATAAAAAAAAAAAAAAAAGGTCCCTT 

>Sequence 3704 

CCGGGCAGGTACTTAAGCCAATTTCTrrGAATAA I 1 1 T T T TTT T TTTACA 

I' l u 1 i'l ATTTTA AAA ATGAG ACAG AGGCTGGGCGCGGTGGCTC ACGCCTGT 

AATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGCGCATCACTTGAGGTCAGGA 

GTTTGAGACCAGCCTGGCCGGCATGGTGAAGGCCTGTCTCTACTAAAGAT 

ACAAAAAAAAATTGGCTGGGCATGGTGGTGCATGCCTGTGGTCTGATTCT 

CCTGCTTCAGCCCCTGGAGTGGCTGGGACTGCAGGCACACACCACCTTGC 

CTGGCTATTTAAGCTAATTTCTTTTGGCACTCTGTAGCCTCCCACATTCA 

GTTCCTCACATTTATTTTACCTATAATTTCTTCTACCAATTCTCCTGTAT 

TTTCTCCTTTTCTTTTGCTTTCCTGTTCTCTGTGGTGTCTTCCTTTGTCT 

CTCTTTGCCTCCTCTTGCCTCCCCTATCTTT" 1 ' 1 T n'CTTTTAGGTTGGGT 

TTCCTTTTTTTCCCTTTAGGTTTTCCCTTAGGTCTTCATGGGCGTTGCTT 

TGCCTCACTAACAGTTAACATAAAGACGTATTTCTGGTTCTTTGACCT 

>Sequence 3705 

AGGTACH 1 1 1 1 iTl ill C 1 1 JTTTTTTTTGAGACGGAGTCTCTCTCTGT 

TGCCCGGGCTGTAGTGCAGTGGCACGACCTTGGCTCACTGCAACCTCCGC 

CTCCCAGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTTAGCCTCCAGAGTAGCTGGGAC 

TACAGGCGCCTGCCACCACGCCTGGCTAATTTTTrrGTATTTTTAGTAGA 

GACAGGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCAATCTCCTGACCTTGT 

GATCTGCCCATCTCGGCCTCCCAAAATGCTGGGGTTACAGGCGTGAGCCA 

CCGTGCCCAGCCCCAAGATACTGGGCTTTTACAGGGGAATGGCCACATCG 

AGGGTCAAGAAAATTACTGTAAGTGGTAGGATTTGGCTTATGATAATGTG 

TGTGTATGTGCATATACCCAAGCTCACAATACACATGCCATTTATCTTGT 

AGAATTAGAAAAATGACATGTTTTCCTGAAAATGAGGGAAATAAATGATC 

AACGGGGTAGGAAGAGTGGTGGAAATATTGTAACAGATTTGATCACAGTC 

AAGTGTGTTTCTTTTCCCATTCCAGAAAAAAACTAAACTTGACAAAATAA 

GGAAGTTTCCCTTTCCTAGTCCCGAAAAAACTAAGTGG 

>Sequence 3706 

GCtCTACCGCGGGGGCGGCCGCCAGGTACTTTTCTTTTTTTTGCTTTCTA 
TTTCCTGACATGGAGTTTCACTCTTGTGGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGT 
GCACTCTCAGCTCATTACAACCTCCGCCTCAACGGTTCAAGCAATTCTGC 
TGCCTCAGCCTCCAAAGTAGCTGGGATTACAGGTGCCTGCCACCACGCCT 
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AGTAATTTTTTTGTA I'l'l I TAGAAAAGACTGGGTTTTGCCATGTTGGCCA 

GGCTGGTCTCAAACTCCTGACCTCAGGCAATCCACCTGCCTTGGCCACCC 

AAAGTGCTGGGATTCCAGGTGTGATCCCCTGCACCTGGCCCACCAAACAT 

ATrCTCATTTGGTATTTAAAAATGTCCCTAAGAAGAAGTATGTTTCATAA 

AGCACGTCTACACTGTATATCTAGGATGACATCCTTCACCAAACCTAGTA 

CCTGCCCG 

>Sequcnce 3707 

ccGGGCAGGTAcmrrirrrrrni 1 1 1 n 1 1 1 hi'iiiggggtitgaga 

cagagtctcgctctgteacccaggctggagtgcggtggcatgatctcgcc 

tcactgcaagctctgcctcccaggttcatgccattctcctgcctcaccct 

cccaagtagctgggactacaggcgcccgccaccacck:ccggctaattttt 

tgtatttttagtagagacggggttttgccacgttagccatgatggtctca 

atctcctgacctcatgatccgcccacctcagcctcccaaagtgctgggat 

tacaggcgtgagccaccgtgcccggccttagaacctcatgcatcttatta 

agagatgcattttcaataacattttatatttaaaagtatttttcaaaatg 

cttaacatatttgttttaactgactgtatactaaaaataaaatgtagaat 

aaaattttaatacccagagacttacaaacatatatgttctaccccatgaa 

caatatagcac attacatttactatcttatattttgctgc i" rttttccat 

ttaacatagcatgtagatttttccaggtcagaatacataaagctatctca 

ttttaagagcttttttatcccgcgtacct 

- >Sequence 3708 

AGGTACAATTCATCCAGAGACAAATTCCTCTTCAGCTGTGAGCCTATGAA 

ATTATACAGTTATATGCTTCCAAAAGACAATAGTGGGACAAACAGGATAG 

ATATTCCCACTCCAAAATGGGGCAACAGGAAAGAACAAAGGGCTAACAGG 

TTCTAACCAAATCCAAACACCTCAGATAAACAACAAAAAACTCAGTAGGG 

CAAA CATTAAACCCTGAAGCTTGGGTGTAGTCTTTTACTCCCATTTCTCA 

TTTTCTGGACACACTGGGGTGGAAGTTGGACCCCCAAGGCTCCAGGCAAC 

CCTACTTCATCACATTGCTGGCTGCATTTCTTGTGTGTTGGAGTTGCATG 

CCTTTGGGTCTCCCAGCCTGGAGTTGCACCCTGGTGGCTCTACTGGTCTG 

GGGTCTTGGGATGGCCCTGCCTGGGCAACTCCACTAGGAATTGCCCTGAT 

GGTGACTCTCTGCATTGGCCTCACTCCCACGGCTGTGGATATTATTTAGA 

TACCTTACTCATTGTTAAAAACAGGAACTAATATTTCCAATGAGCATATC 

GCGAGACAAATACTTTATATATTCTGGGTCTTTCAATCCTTCAAGTAAGG 

ATAATTTTCATTTACAGAGGAAGAAACCAAAAGCTCAAAGAGGCAAGTAA 

ATTAATCAGGACCGAAACACAGGATTGTAAAATAAAAATAGTTTGTCATA 

GTTTACCATTTGGCATGG 

>Sequence 3709 

AGGTACCCGTCTAGCAGCTGATGTGGGTAAAGCTGGAGCTGAAAGGGAAT 

TCCGAGGCCTCGGTGACTGCCTGGTTAAGATCTACAAATCTGATGGGATT 

AAGGGCCTGTACCCAACAGAGGTGGCATCAGCAGCAGGGCGGCGCCCAGG 

AGGGGCAGCAGCCTCACGCGGGAGCTCTCCATCGTTCTGAAACTCGTCGT 

tCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence3710 

AGGTACGGATGCTACTTGTCCAATGATGGTAAAAGGGTAGCTTACTGGTT 

GTCCTCCGATTCAGGTTAGAATGAGGAGGTCTGCGGCTAGGAGTCAATAA 

AGTGATTGGCTTAGTGGGCGAAATATTATGCTTTGTTGTTTGGATATATG 

GAGGATGGGGATTATTGCTAGGATGAGGATGGATAGTAATAGGGCAAGGA 

CGCCTCCTAGTTTGTTAGGGACGGATCGGAGAATTGTGTAGGCGAATAGG 

AAATATCATTCGGGCTTGATGTGGGGAGGGGTGTTTAAGGGGTTGGCTAG 

GGTATAATTGTCTGGGTCGCCTAGGAGGTCTGGTGAGAATAGTGTTAATG 

TCATTAAGGAGAGAAAGAAAGAGAAGTAAGCCGAGGGCGTCTTTGATTGG 

GTAATAAGGGTGGAAGGTTGATTTTATTCGAATGGGAAGGTGATTCCTAG 

GGGGGTGTTTGATCCCCGTTTCGTGCCAGGAATTGGAGGGGAAATGCTGC 

TAGGGCTGCAATAATGAAAGGGCAGATGAATTGAAGGGTAAGAAATTCTT 

GAGGGTGGGACTGGCTACTTAATACTCTTTTCGATTCTTTGAATTGGGTT 

GTCCCAATGTATGGC 
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>Sequence3711 

CCGGGCAGGTACATACTTTTGACAGGCACTGAGTGGCACTGTGCCCTGCC 

ACTGTTGCACCAGCAATATTCCACCCGGTTGCTTCTGAGCACAGGGCGCA 

GCCATGACTGATGTTGCTGGTATATCATCTGCGTTTTTTCATCTCTGCAG 

ATCACTATGAGAAAAGACAGGCCAGCCTCATCAGAGTATGACTCAAAATG 

AAATGCCTCACTACCCTTGCACCTACTGAGAAAACTCCCTCACTTGCTTT 

CTATAGACTCCATTGCATACTCCCTTATTGAAGAGACACAACTGGAAGAC 

AACAAGATAATGAATACTGGCCAAACACGGTGACTGATGCTGGTAATCCC 

AGCACTTTGGGTGGCCGAGGTGGGTGAATCACCTGAGCTCAGGAGTTCGA 

GACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCATCTCTACCAAAAATACAAAA 

ATGAGCCAGGCATGGTGGCAGGTGCCTGTAATCCCAGCTACTCAGGAGGC 

TGAGGCAGGAGTATTGCTTGAACCCAGGAAGTGGGGGTTTGCAGAGAGCC 
GAGATTGTACCTT 

>Sequence 3712 

GGTGCAGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGGACTTTGGGAGGCCAAGGCGG 
GCGGATCACGAGGTCAGATCGAGACCATCCTGCCAACACGGTGAAACCGT 
CTCTACAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTTCCTT 
>Sequence 3713 

CCGGGCAGGCACGCGGGAGCAGCATCCCTCTACAAGGTGCATTTAACTAT 

AAGTATACTGCCTGCCTATGTGACGACAATCCAAAAACCTTCTACTGGGA 

CTTTCACACCAACAGAACTGGGCAAAGAGCAGACCGCCGACGATGTAAAA 

CCGGGAAATTAGGGCATACTGCCCTGATGAATGCTGACTCGTAAATCCCC 

CATGCAAAAAACAAACCGGTTNTTTATACCGATTGGAAAATCCCCAAAGG 

GGTAGCAATAAACGGGAAGGCCCCTCGGCTGGAAATGCCCACAACGCCAG 

GGGAGAAATTTCCCTCTTAAAGGAAAACTTGGGCATGGGAATATTCCTGG 

CCCGGGGGGCCCTAATAAAAATAAAAACTCCCTTAAACAGCAGAAAAAAA 

AAGAAGCACACTAAAAAAAAAAAAGAAAAAAGGACCCCTCGGGCCGGGGT 

CCTAAAAACCTAGGGGGAAACCCCCCCGGGGCCTGGCAGGGAAAATCCGA 

ATAATCAAAAGCCTAAGACGAAAACCCGGGCCAAACCTACCAAAGGGGGG 

GGCCCCCGGGAAACCCCAAACTATTTGGGATCCCCTTTCAAGAGGAGGGG 

GTAAAAATGGCCCCCCCCCAGGGCGGGAAAACCAAGGGGGCAAAAAACCT 

GGGAGCCCCCGGGGGGGAAAAATGGAGAAATCCCGGCGCCAACAAAATCC 

CACCACCAACCAAAACCCAAGCCCCGGAACCCAAAAAAGGGGGAAAAGCC 

CCGGGGGGGGGCCCCAAAAGAAAGGGAACCCAAACC 

>Sequence3714 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAATTGGCCGAGGAGAAGCGCGAGGGCTACGAG 
CG TCTCCTGAAGATGC AAA ACCAG 
>Sequence 3715 

ATTCATGGCGTTGGGGAGGTCCTGCTTGTTGGCGAACACCAGGAGGACAG 

C ATCCCGG AGCTCGTCCTCGGCCAGCATCCTCATG AG CTCCTTACGGGCC 

TCGTTCACACGCTCTCTGTCATTGCTGTCCACCACGAAGATCAGGCCTTG 

TGTGTTCTGGAAGTAGTGGCGCCACAGGGGCCGGATCTTGTCCTGGCCAC 

CCACGTTCCACACAGTGAAGCTGATGTTCTTGTACCT 

>Sequence 3716 

AGGTACTCTTT T T T rTTTTTTTTTTI 1 ' ITl' G C AATGA AAATA AATGTTTT 

TTATTAGGCAGAATCCAAATGCTTTAAGGCCCTTCATAATATCCCCCAAT 

TTAATAGTTGGACTTACGGGACCAAGGAACCTTTTATTAAAAATTGGACC 

GCCAGAAAAACCAAGCTTAATGGAATCTTTGGGGGCCAAGGGCCTTTAGC 

CCCCACCCAACCCCCCCTTTTTTTGAAAGGGGAGCCTTCCCCTTGGTGGG 

GGGTGAATTTCTTTTGCCCAAAATTGAAGGGCCCCAGCCCCCCCAAGACC 

CAAGCACCGTTTGCCCCAAGAAACCCTGGAAAATTTTTTTAGGGAATCCA 

CCTTGCCAGCTTTTGGTACCAAATGGCAAGCTTTACTTTTAGGGGTGGGC 

AAAAAGGGGGCCCCTTTTGGGGGTTTTTCCAAGGTTGAAGCCCAAGGCCC 

CTTTACTTTAAAAGGGCCCCCCAAACCCCTTTTTrnTGCCCATATAAAC 

CCTTTTTACCTTTTAGGGGTTTGCCCCCTTTAACCACCTTTTAAGGGAAT 

GGGGCCAAAATTCCCCCCAAAAGGGGCTTTCAAAAGAAAACCCTTTTGGG 
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GCCCCAAGGGGGTTTGAACCACCCCGGGGGGCTTTGCCCCCAGGGGTCTT 
TTACCC AACA AA ATT T ITm CCCCCGGTTTA ACCTTTTTCCCC AAA AAG 
GGGGCAATAAACCGGCCAAAAC 111 1 1 11 T1TAGGGGGGCCAAAAAGCCC 
CCCCTTGGGGGGCTTTG 
>Sequence 3717 

CCGGGCAGGTACTTTTI 1 1 11 ITlTllTlTlTTTTTTTrGGGGAATCTTT 

TATTATTTCCAACTGAGACAAACATTTTTCCAAAGACAGGGCCCCAGTCA 

TTGTCATAAGCATGTTAATATGTCTATTTTGCAGAAAAGAATATGCTACA 

AGTCATGCAATTCACATTTTCAATAGCATTCTGACAGAAATTAAAGACAA 

TTCCAATTGTGTCAAACATTTAATGAATAGTAAGTTCTACTTTCTGCCCT 

TGGGTATATAAATGGGGTCTTTCAGTGAAGTGGTGAAAAACAGATCATGT 

GATGGCTGCTTTTTAACAGTGCCCACCGTTCCAATGACAGTCAGCCCCTT 

TGGCTGAATTTCTCAGCTATCTTCTGTAGTTCCAAATCCATTGCAGCCAA 

GTTTTCGAGT rCTTr TTTTTCGTCCTTTGTCAGGACTGTCTGGGTCACCC 

TGTCCTTTTCATTTTCTGCCTCCTGGTGGGGGCTAACCGGGTTCTTAAAA 

TCATAGAAGTTTGGAAACTCAGCTGACTTTTTTCCTGTAATGAAGGAGCT 

GGGCCATTGGGCCCCCCCTGCATATTGCCCTTTCAGGTCCAACTTGGGGA 

CCCTGTAAGG 

>Sequence3718 

TCAAAAAATACTCTCTAAAAAATTAACTACTAACTGAAAATATAACAGTA 

CCATGATTCATCATATTATTTCCAATACATATATCAGAAAATGAAAACAT 

TACTTACCTACTCACTATAGTACGAATCGAATCTCCACCTCACCGGCGGT 

GCAAGGCACGGTACCCCGGGATGGGTTCCCTTTGGGTCTGCTTGCTTCCT 

TTTTCTTACTTTGAAAAACCTGGGGGTAAATTCCTAAGAAACCTAAAATA 

ACATATGCCCGGAACCGGGGCCGGCTTTGAACCCCCTCCCTTTTCCCACA 

GGGTGGGGGATTGCCGTTGCCAATTTTAATTCAAAGATTCAAAAAACTCC 

AAACTCCCGGGTCAAGACCCCTTTTTTCGCGCCCCCCGGAGCGCCTTTTT 

AAAAAAATAAGTTGGGATTCCCCCCCCGGGGCCTTTGCAAAAGAAAATTT 

TCCGAATTATTCAAAAACCTTTAATATCGGAATAAACCCCCGTTCCCGGA 

ACAACTTATCCACAGAAGGGGGGAGTGGGGCCCCCCCCCGGAAAACCCCC 

CCAAAGCCTATTTI TITTG GGTTTrCTCCCCCCTTCCTTGTTAAACATCT 

GGAAGAGGGGGGATTTTAATACATATTTGGCCCCCCCGCCCTTTTTGGGG 

CGGTTAAAAATAACAAAATGGGGTGCCACAATAATAGCGCTTTGTGGTTT 

TTTCC CCTCT GCGTGGCGTGGGAGAAAAAAAAATTTTGGTTTAATAATCC 

TGGCCTTTTAACAAAAATATTTCCCCACCACCCAAAACCATTAAACCTAA 

AATCCCCCGGGGGAAAACCACAAAAATAAAGAATTGGTAATAAAAAACCC 

CCCTC TGCG GGGGGGGGGCCCCTTAAAATTTGAAGAATGGGAAAACCTCA 

TAACATTTTACACAATTTTAAAAAATTATGGCCGTTTTTGGGAGGCCCTT 

CAAA ATTGGG GCCCCCGCGCTV1 rnn-lT'CCAAAATTCCCGGGGAAAAAA 

AAA AC 1 11 1 1 CCCGGTGGCCCCA AA ACCTTGTTC AATTTAAAATAAG AA A 

ATTACGGGGGCCAAAAACACCCCTCCCCCTTGGAAAAAAAAGGCCCCCGA 

AA TTTGT GCGCTCAAATTTAGGGGGCCGCCCTTCTTTTTTCCCACAATTT 

TACTTTT GGGTA TTAAACTTTGAAATTTCTGCCTTTGTGGGCCTAATGGA 

TTCCTITATrTTAGGCTATTTCCTGTTTAAAAAACACGTGAATATTAAGA 

CTTTCAACATTTTAAAAAGGGCGGGGGCCAAAAATAACCCCGCTTATTTT 

>Scquence 3719 

CCGGGCAGGTACGCGGGACCCCATGGCGTTATTTATTTATTTTTTGAGAG 

GGAATCTTGCTCTGTCGCTCAGGCCAGAGTGCAGTGGTGTGATCTTGGCT 

CACTGCAACCTGTGCCTCCCGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTC 

CAGAGTAGCTGGGACTACAGGGGCATGCCACCACGCCCGGCTAATTTTTG 

TATTTTTAGTAGAAGCGGGGTTTCACCATATTGGCCAGGCTGGTCTCAAA 

CTCCTGACCGTATGATCTGCCCACCTCGACCTCCCAAAGTGCTGGGATTG 

ATTACAGGTGTGAGCCACTACGCCCAGCCCCCATGGAGCTATTTTTATTT 

AAAACACATACATTATAACTCTATTGATCTGATTACAAAAGCGCCTATTT 

TGTTAAAATGTTTTATTGTGATAAAAATTCAAAAATTATTAATGTTAGCC 

AACAAAATTCAAGCAAAACATAAATGGTGTAAAGTAAAAAGTGAAAGATT 
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rTTCT^AGTCCCTCTCACCACTCCCATTCTTCAAGAATAACTTAATTTGG 

GGTGTGTCTTCCCAGAGGTGGTCTGTTTGAGTTTATATATTAATATACCC 

ATTTTTCCTTTTTGAATCCCCCCCCTTTGTTTTAGGTTTTTT^ 

AGGGATATTATATGTACCCTGCCCGTTTAGAACAGTGGACCCCCGGCTGG 

AGGAATCGTTTTAAGCTTAA 

>Sequence 3720 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTGCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTT 

CTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAAATTTG 

GCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTTGCATCACAAAATAATTCTT 

TTATTCCCCCAAAAATTAATAAAAAGTTCAAATAGCATCTTTTTTCCTAA 

TGGGTTTAAAATGTATTCACCAAATACATGTTGTCCCAACTTCTTTTCAG 

TTATTATTCTATTGGGTAAAGGGAGGTTTACCCTTAAGGGAGGCATAAGA 

AGATTGGGCTTCATACCTCCCCGAAAGGACGTGTTTTTTCTTAGAGTTTG 

AGGAAATGTTTGGGGACACAAATATCTTAAATATTTTTATTTTCCTATCC 

TAAACTGTATTTTCTTGGCTAAACTGCTTATTTGGAACTTAGTTAACTGG 

GTCTTGGCCGGATGGCCGTTTTGACTAGTTAACCCCCGACTTGTATATTT 

GTTTTATACTTTTATTCTTCTACTTTG 

>Sequence3721 

AGGTACin t i n 1 1 n 1 1 tttttctttttttc r tt i i 1 1 1 t i ti r nrr 

mill 1 1 1 Tri rrinUl'lTnrmCCCAAGCCCCCAGGAGGGCTTTAT 
TT i T T T ITT 1AA ACATCCTGTTCTGC AGGCTTCCTTGGC 
>Sequence 3722 

TCGCAACGCCAAAGGTGAAGAACCAGCTCAAGGAGACCACTGAGGCAGCC 

TGCAGATACGGAGCCTTTGGGCTGCCCATCACCGTGGCCCATGTGGATGG 

CCAAACCCACATGTTATTTGGCTCTGACCGGATGGAGCTGCTGGCGCACC 

TGCTGGGAGAGAAGTGGCTGGGCCCTATACCTCCAGCCGTGAATGCCAGA 

CTTTAAGATTGCCCGGAGGAAGCAAACTCTTCGTATAAAAAAAAGCAGGC 

CATCTGCTTAACCCTTGGCTCCACCATAAGGCACTGGGACTCGGATTTCT 

CTATCTGATAGAGGTATTTTCTGTGGCCCTGGGAGCTGACTGTCTTTTCC 

CCTACCCCCAAGGATGCCAGGAAGACGTCCACCATTAGCCATGTGGCAAC 

CTTTACTTCTATGCCTCACAAGGTGCCTTTCAGAGAGCCCCAATTCTGGT 

TTTCCACAAAATAAACCTAATGGCCTCAGCAAAACCTTTCCTAAGGGCTG 

AAAGAACACGTGTTTCCTGCCGGTCGGATCCGGTTTAAAACTCAGGGGAC 

CCCCGGGTTCCAGGAATTGTTCCCTCAGCTTAGGGGAACCTTTGAACTTT 

GGGGGGGCCCGGGTACCCCATTTTGGTTCCCTAAATGGGGGGTTCCTTTG 

ACCCTTTGGGGGGGTTTTGGTCCCACG 

>Sequence 3723 

AGGTACTCGAATTTTCATCCGAAGTGGGTCATCAACAGGCCCCGAGGTGA 

TAATGCTGGAAGGCGTGCCACCCGGATCCGGAGTTTTTGGAGCCAGCCTT 

ACCCTTGGGCTAAAGGCACCCGGAAGGAATGTAATAATTAGGCCGGAATC 

CTT7TTCCGGAAGGAGTTGTCCCTTCTAGGGAAGGCTGGATTAGGCCTTG 

CGGTTTCTTAAGGGCCTAAGGTCACCCTTACTGGGAAAGGGCCCCCCAAA 

ATGCCCCCATGTAAAGGGGTTAAAAAGAAGGGCCCCTGGTTTTTCCCCCA 

ATTACTTTGCCCCGGCCGGGCCCTTTTTTTAAAACTCTAGGGGAATCCCC 

CCCGGGTCTTTAAGAAATTTTTCTATTTTAAAGTCTTTTTGGTATCCCCT 

GAAAACCCCTTAGGGGGGGGGGGCCCCTGTACCCCCAATTTTTTTGGGTT 

CCCCTTTTATGGGGGGGGTTATAATATTGCCCCCCTTGGGGATATAATAA 

TGGGGCACAAAAACAGTGTACCCCCTGGGGAAAAAAATGTTTTTACCGGG 

TCCCCCAAATTTTCCCCCCGAAATTATTTCTATCCCCCGGGGGCTTTTTA 

AAAATTTTATAAACCCCCCGGGGGGCCCCCCTAAAGGGGGGGGGAGTAAA 

TCCCCAACATTTTTTTTGGGATTTGGCTTTTCTTTGGGCCCTr'fl'"l'rriC 
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AATACGGGGGAAAAACCCTTTTTGGTCCCCCATGTTTGTTTATATAAAAA 
TGTGGGAAAAAACCTCCTGCGGGGAGGGAGGCr n ' l i M l ATTTTATTGG 
GGGCCl J n i lCGCTATTTTTAGTATTAAAAAATAAAATCTGGGGGCCTC 
CTGAGAGTCTTTCTTGTTTGGAGAAAAAGGGCGGATTAATGCACTCG 
>Sequence 3724 

AGGTACTTTTTTTTTTTTT1 ITTTTTTm 1 111 GAAAA AACATGCCTTT 

TAGGGGTTTGGCCTAACAAGGAGTGCTACCTTTTCCCTATTAACCAGCGA 

CATT TTAATGAAGTCATCTATGGAGGGGTGGAGGTGAGGAACCTGTTTCT 

TTTTCCATGTGTCTAGGGCTACCCAAACTCAGCTTGCTTGGCTGCTCCCT 

ATGGCCCGAGCACATTGAGCTAAGGGAGGTCTTCACCCAACTGCTCAACT 

TCTGAACCTACAGGCCTCCCCAACCCCAGGAAAAGTCAGGGCCCAAGGCT 

GGACACTGTGGGGAGAAGAAGGGGTGAGAGACAGAAACCGAAAGAAGGTG 

TTTGATGTTTGCAAACCCTTCCATTTGCAGAGCTGAACCTTCCAAGCAGA 

GCC^GGGGGTGCACAAACATTTTTTTTAAGAGGGGGAGGCTGCGTTGGC 

11 1 1 1 CTTTGGGCCCCAATTGGGTTTTGGGCTGTCCCCAGCACCCGTTTG 

GCCCCTTACCAAACAGTATTTAAGGAACCCTTGCGGCATTTCACATTTTC 

TGGGAAGGGGCTTTTAAAAATGGCTCTCGGGAAACAATAAACTTTAAATA 

CTTAATTCCCTTCCCCTTCAATTTACTTTTTTATGATTTTGTTCTTGGAA 

TAAAATTTTTTTTTTAT 

>Sequence 3725 

AGGTCAACTCTTCTGCATTATAATTCGACATATTACCTCCACTTTCCATA 

AGATAATATATTATAGAGATCGTCnTTTCAATTACTTCTTCTCAGGTAGT 

CACTGGGGGGGGGGTTTTTCTATGGGTTTCAGGTGAATCGGATCTCCACC 

GCAGCGGCGGGCGCTTCGCATTACTTCTTTTGCAGGTTGCATGCCAGCCA 

ATATTCCTCTGTGCTGGGAAGGGAAAGTTTGAGGATGTATCAAGACCATA 

GCAGTGGATCTCACTGCTCTTGCCTACTCAGGGCTTTATCTACACATTGA 

TAGCCCCTCAGAGGAAAGGCACCAGCCGAAGAGTCGACACTGGCTCTGGG 

CTTGGATGCTGCCTCTGATAAACGCTGGGCACTCTGACCCTGAAGCCAGG 

GAGGGAGTGCTTGGCAGCTGCCCCCGCGTACCT 

>Sequence 3726 

GAGATT AATACT TGTAAAATTATTATGATTTAAGTTATATCTAGCGATTT 

ATATATGTTTITATATTTCTTATAATTTATTATTATATTATCCATTTTGT 

TTATTATAGGGGGGGGATATTTAGGGTTAGGCTATTTGTAGCTCCACCGC 

GGTGGCGGTCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTGGCGGCGACAACCCATTCT 

AACGTCTGCCCTATCAACTTTCGATGGTAGTCGCCGTGCCTACCATGGTG 

ACCACGGGTGACGGGGAATCAGGGTTCGATTCCGGAGAGGGAGCCTGAGA 

AACGGCTACCACATCCAAGGAAGGCAGCAGGCGCGCAAATTACCCACTCC 

CGACCCGGGGAGGTAGTGACGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAG 

GTACCTT 

>Sequence 3727 

AGGACGCGGGGGTAATTAACTGATTGAATTCAGGCAAATGAGACATCATG 

AACTTCAGTGGTTATTGATATTTCAGGGTATATACCTGAAATGCCTAGAG 

GATACAGATTTCTCATTTCATTCTTTGGTCTTTCATTTCTCTATATACAG 

AAATGAAATGACACTTCTGGGAGGCAGTAGAAGCAGGAAGTCAATGAATT 

GAGTAGAGGGTCCCATTCCCTCAGGCTGTCATTGATCAGTGACAATTTAT 

AAAAACAAACTGCAAAGTCTGTGGCAAGTGGCTGCCTGCTTCCTAGAAGG 

AGCCCATGAAGGTTAAACTCTGTGGTCGGTATTTGCAAGCGCCGGGCGTG 

GTGGCTCACGCCTGTAATCCTAGCACCTTGGGAGGCCAAGGCAGGCGGAT 

CA CCCG AGGTCAGGAGTTTGAGGATTTGCAAGCAAAAGGTCCTCTCCTGA 

GTCTTTCCCAGATACCCAGCAGTGCAGAGGCTAGCTGTGGAAGGTTGCAG 

TGGGACAGGAATGTATTGTATGCCTTGCCTTACTTGTCACCATTGAGATT 

TCCAGAGAAATGGGCATAACCTCTCTTAACAACAACAGCCGAAAGGCAAA 

TACAATACCTTAGGGGTGCCACCAAAGGTTATAAGGTCCTTGGCCGGGGG 

GCCGTTTAGAAAATAGGGAT 

>Scqucnce 3728 

AGCGTCTGCGGGGGCCGCTTCCACCCTCAGCGGATGATAATCTCAAGACA 
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CCTTCCGAGCGTCAGCTCACTCCCCTTCCACCCTCAGCTCCACCCTCAGC 

AGATGATAATATCAAGACACCTGCCGAGCGTCTGCGGGGGCCGCTTCCAC 

CCTCAGCGGATGATAATCTCAAGACACCGACTACGGCGGACTAATCTTCA 
ACTCC 

>Sequence 3729 

AGGTACTCAGACTCACCCCCAACTGCCATCTTCTCCAACCAGCCTGTGAA 

CATGAGAGTAGAGGAGGACAATGACAGCCCCTCAGTAGTGTCCCCAACTC 

ACCAATGGACAGGGAAATCATGGTTTTGTTTGGATTTGGTTTCACCTTCA 

TGTTGTCCACAATGGCTCGGATGGGGTTGAAAGTTTTCTTGGCCATGTCT 

GAGGGCCTCACAGACCACCTGGCCTTTCTGCCTTTCATTTTTCCCGGCAC 

AGAGCTTCTCCCACCAACGTTGACATGCACGTCCAGAATTGAGGGGAGGT 

TGCCTTTGCTGCTCATCTGAATCATGTATGGGTCCATCACTAGCGAAGCC 

TTCCAAGTAAAGGAGAAAGCAGCCTCCAAGAAGCCAACCCCGAAAGCTCC 

CTTAGCTCTTCTTTGACAGGTTACAGGGGCCCCCGCGTACCTGCCCG 
>Sequence 3730 

AGGTACCAGGCTAAGTAGTTTGTATTGTGGGAGTTGTAAAAAACACTCTG 

GCTGGACTTGCAGTTGATGGTGGCCCTCTCGCCCAGAGACACAGCCAGGG 

AGTCTGGAGACTGGGTCATCACGATGTCCCCGTCGGCACCAGAGATCCAG 

AGCAACAGAGAAATGAAGACCTGGGTCTGCAACACCATCTTGCTGCCCCT 

GCCTGCCTGTTGTAGCTCCCCCGCGTACCTGCC 

>Sequence3731 

AGGTACGCGGGGCCCAGGTGTGTTGGCACATATCTGTAATCCCAGTTACT 

CGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGTGTGAACCCAGGAGGCGGAGCTTGCAG 

TGAGCTGAGATTGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGAGACAGAGCAAGACT 

CCGCCTCAAAAAAAAAAAATGTTCAGGGAATCACAAGAAAATAGAGATAG 

AAAATTAAATGAAATTTAGAAAGCAATCCATGCATGTAGTGAGAAATTTG 

ACAAAGAAATAGAAACAAGAAAACAAATAGAAATCCTATCTATAAACAAT 

ACAGTAACTGAACTGGAATAACTCATTGGAAAGCTTTAGCAGCAGACTTA 

ATCAAATAAAAGAATTGGTGAGCTTCAGGACAGAACATATGAAATTACCC 

ATTCAGAGGAGCAAGAATAAAAAAGGGTAAAGAAGACCTACAAGAATTGT 

GGAATACCATCAAGCAGACTAACCTCTGCATAATAGGGAATCCTGAAGAT 

GAGGAAGAAAAGGGTGTAGAAAGCATACTTAAGCAAATCATGGCTGAAAA 

AGTCCCAAATCTAGAGAAAGATGACACTGTCTAGGTACCTGCCCGGGNGG 

NGGTTTAGAATAGTGGATTCCCCCGGCTGGAGAAATTCGTTTTAAGGTTT 

TTGGTACCCGGGCCCTTAGG 

>Sequence 3732 

CCGACTAACTTCCTTTAACACTAACTTGTTATAATCACTTTGTTCTACGT 
CTCTTATAATTATAAAAATTTCTATACTACATTCCAAATTTCTTATCNCA 
TACACAGAGAAGTGGTGAACGGGATCGTATACACCTA 
>Sequence 3733 

AGGTAC1 1 1 1 i i 1 1 i 1 1 TiTTTTTTTl I I I I ITGGTAGCGTCGCTTCTGT 

CCTACITTATTTATTGGTCAGGGCAATCACAAAGATGTGCATAGGCTCAA 

AGAAAAGAGACATAACCCCGACCACGCGATGGAAGAAGTGACGCGGTCAT 

GTTATGAGAGGAGTGTGTXjGGATGGGAGATAGGGCTGAGGCCACCTGCAG 

AAAACAGCATTTGCTACAGGCTGTCATGGAAGCGCAGGATGGGGATTTAG 

CCTACCTGAGGGGTCAGCTAGCAAAGGCCTTTGGGAGGAAGTGACGATCT 

TTGGCTGAGGATGTTAAGGGCTAAAAGGAGAATGAGGAAGAGTTTCAGGG 

AGAGGAATCAATGAAACAAGTTCAGAGACGCTGTTGAGTTGGATGGTTTG 

CTTCAAGGTGATGCCAATCCATATTGGGCAAGGTGGATGGCGCCTGTTAT 

TAGAGAAAGTCCCATGGGCTATGGGGCGGGATTTTTTTGCCAACCTCCTT 

TGAAAAGGAGGCCCCTTCACTTAGGGGGGTTTCCATTCACCGCGGGGCTT 

AACAGGGAAAGTGGCCGCCAATCCCTTGTTTTAAAATTTGGGGCATAGGG 

TGAAAAACTTTATGGCCAAAAACACCCCTTTTTACCTCGGCTCCATTTGG 

CAGGATAAAAACTTGTGGCCCCTTCTTTCCGCACAATTTAAAAGAAGATT 

GAAAAAAACACTAATCCCGGGGGAGGGTCCCCCCCATTTTTTTGGTAG 
>Sequence 3734 
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TATACCACTATCGATACTTTTATTTCTATCTTCTACATCTACATCTTTAC 
TTCATATAACTGTTAGTAAAATTTTAGCATATTTTCTTTTAATAATTTAC 
TCTCAGTAATGATAATCATAGGGGGGGTTGGGAGGGG 
>Sequence 3735 

CTCCTCCTTCCTCTACATTTTATGATTTTCGTGTTTTCGTTAATTATTCT 
ATGTTTCTTTCCGATAATGTTATATTAAATAATTATATATATTAATCCTG 
CTAGATATAGGGGGGTGGGGTTTACAACTGGACTATATTCT 
>Sequence 3736 

AGGTACTTTTCTTTTTCTTTTCCTGGATTCCCCA(XGAATATTCACTTTT 

CTGGATGTATTGATTCAACTAGGCATCATACGTGACTGTAGAATTGCAGA 

TATTGTGGACACGGCCATGCCTATCACCATTTGTATAGCTTATTTTAACA 

ATTGCCTGAATCCTCTTTTTTATGGCTITCTGGGGAAAAAATTTAAAAGA 

TATTTTCTCCAGCTTCTAAAATATATTCCCCCAAAAGCCAAATCCCACTC 

AAACCTTTCAACAAAAATGAGCACGCTTTCCTACCGCCCCTCAGATAATG 

T 

>Sequence 3737 

AGGTACT1 rTTTTTTTTTTTTTTTTI 1 GAGACGGAGTTTCACTCTTATTG 

CCCAGGCTGGAGTGCAATGGCGCGATCTCGGCTCACTGCAACCTCTGCCT 

CCTAGGTTCATGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCCAGTAGCTGAGATTA 

CAGGTGCCTGCCACCACCCCCGGCCAATTTTCTGTATTTTTAGTAGAGAC 

GGGGTTTCATCATGTTGACCAGCCTGGTCTCAAACTCCTGGCCTCAAGTG 

ATCTGCCCTCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAATAATTTTCACT 

TTCATGGTGCTTATAATACACTGGATGATGTGACCAAGGAAGAATTGGAC 

CCAGGTCATAAATGATC 

>Sequence 3738 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGTCAGGCCTCAGAAAGATGGCGTCCTCGGAG 

CAGGCAGAGCAGCCGAGCCAGCCAAGCTCTACTCCAGGAAGTGAAAATGT 

GCTGCCTCGAGAGCCGCTGGGACTTGCTGTGCTGCTCAGGCTGGAGTGCA 

GTGTGCAAACACGGCTTACTGCAGCCTTCACCTTC 

>Sequence 3739 

AGGTACAAACCAGCCCAGGTTGTAAGGACTAAAATAAATACCTGCTCTTT 

AATGCCCAGGCACTGACAAACATCCACAAACATCAAGACCATCCAGGAAA 

ATATGACCTCTCTAAATGAAATAAATAAGGAATCAGGAAACAATCCTGGA 

GAAACAGAAATATGTGTGCTTTTAGACAAGAATTCAAAATAGCTGTGTTG 

AGCAAACTCAAGATAACACAGAGAAGAAATTCAGAATTCTGTTAGATAAA 

TTTAACAAGGAGATTGAAATAATGAAGAATCAAGCAGAAATTCTGGCATT 

TAAAAATGCAATTGACATATGTAAGAATGGATGAGAGTCTCTTAATTCAG 

AATTTATCAAGCAGAAAGAATTAGTGAGCTTGAAGACAAACTATTTGAAA 

ATACAGTCAGAGAACACAAAGAAATAGAAAAGAATGAAGCACACCTACGA 

GATCTAGGAAATCGCCTCAAAAGGACAAATCTAAGAGCAATTGGTTTAAA 

GTGGAAATAGAGAAAAAGATAGGGGGAGAAATCTCATTCAAAGGGATAAT 

CACAGAGGACTTCCCAAACCTGAAGAAATATATTGATATTCAAGTAGAAA 

AAGTTATAGAACACCCAACAGATTTACCCACAAAAGACTACATCAAAGCA 

TTTAATTATTAAACTTTCAAAGATCAATGAAAATAAAtGCTTCTAAAGTG 

GCAGGAAAAGAAACCAATTCTTCCAATGAGCTTTATACCTCGGCGC 

>Sequence 3740 

AGGTACGCGGGGGGCGGTGGTTGGGTGGTAAGATGGCGGCTGTGAGTCTG 

CGGCTCGGCGACTTGGTGTGGGGGAAACT 

>Sequence 3741 

AGGTACGCGGGATGAAGATTATGAATTGTTAGGACAGCCAGGGCAAGATA 

GACCCTGTCTCTACAAAATTTTTTTCTAAATTAACCGGGCATGGTGGTGC 

CTGCCTGTAGTCCCACCTGTGTGGGAGAATCACTTGAGCCTGGGAGGTCA 

AGGCTGCAGTGAGCCATGATTGCACCCCTGCACTCCAGCCTGGGTGACAG 

AGTGAGACCCTGGCTCAATAAGAGGGGGAAAAAAAAATTGTTAGGAGCTG 

GGTGCGGATGCAGCCTGCAATCCCAGCTACTTGAGAGGCTGAGGCCGGAG 

GATTGCTTAAACCCAAGAATTTGAGCGTAGCCTGGGCAACACAGCAAGAC 
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CCCATCTAAGAAAAAAATGTTTTTTAAATCAGCTTAGCCCAAAGGGGTTG 

TGAATGGGGAGGTATAAAAAGCAAAGATTATTTTTTGGCTACTAAGCCAA 

GAACTTACAGGGATT1 II rTTTI TAGTCCC AG A ACCTGC AG ATACCCTGC 

TACTTGCTTCACGTGGATGCTCAGTGCCCAGCAGCCATCTTAATACCATT 

AACCAGTTTAAAAAATACCTTCCATGTGGAGGAAAACATGTCTTTTTCTC 

GCCTCAACTTATCCACATGAAATGTGTGCCCATGGCTTGGGCCCATGGCT 

TATGCCTGTAATCCAACACTTTGGGAGGCTGAAGCAAGCAAATTGCTTGA 

GGGCCGGATTCGAGAACAGTTrGGCAAATTGGGAAACCTATCTTTACCAA 
AAA 

>Sequence 3742 

GCTTACTATCTGGTGTATGGCAGCTCGACCGTGGTGGCGGGTCGCCCGGC 

CAGGTACCAGGACGCCCTGGGGGCCGAGAGTTCTGCCTGGTCCCACCTGA 

TCACTCTGTCATGACCTCAGTTCATGTGAACCTTTCGCCCACCTTCGTCT 

CAAACCCAGCCCTGAGCCCCTACATGCTGGGGTGTGTGCATGGACCGCTT 

GCTGGCTTCCGACAGCAGGGGAGCCCTCTGCTATGCCGAACATGTCAACT 

ACACAGATTCACATGAGGTCGTGACTGAAATGACTTCCCAAGGGAACTGT 

CCTTGTCATCCTTTTTAAAAACATTAAATGTCAGAAAGACGATATGAGAG 

CTCAGACTGCTCCCACGTGGGGAACTGAGAGAGAGAGGCCCATTACCTA 
>Sequence 3743 

CCGGGC AGGTAC 1 i 1 1 1 1 1 11 1 11 1 1 11T1T1 GGTTAAAGATCTAGCCTG 

AAAATCCCATTACAAAAACTGCCTAGAACACAGTTTACCTTTCTTGGAAA 

GATGAAGA ACCAA GTTAATCCAGAATACACTCAAATCCCCTGGCTCTTGA 

AAGTCTCAGTTTTCAACCTGCTTGGAGATTGTTTAGACAAATCTCTAAGT 

CTTAACTAAAATTCATTTTCAGGTATTATATTAAGCCAAGATAAATAGAA 

AGTGTTGGAGGTCGTAAAAAAAAAAAAAAAGACAAAATAAACCCACTACC 

TTCAAGGGTTAACAACTACTAAAACTATACTTATGGCCCTTCATCACTGC 

ATTTGCTAACCCAGCTTTCCATTAACAAAAAATGCCTCATGAAATGGACA 

CCTTGGAGAAAATAAGTGCACCCCAATAAGTGCACAAAGCAGCTTGACTC 

TTGCTGATTTCCAGGATGACTGATGAAAATGGGCCATCAGTTGTTGGCAT 

TTTCATACTTCCTTTGACAACATGCTGAAGGCTGGGCGCGATGGCTCACG 

CCTGGAACCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAAGCCGGTTGGATTGGTTGAAG 

TTAGGAGTTTAAGGACCAGTCTGGCAACAGGGCAAAACCC1 1 1 1 [TTTTT 

TAAAAAAA 

>Sequence 3744 

GGTGCAGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGGACTTTGGGAGGCCAAGGCGG 
GCGGATCACGAGGTCAGATCGAGACCATCCTGCCAACACGGTGAAACCGT 
CTCTACAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCT 
>Sequence 3745 

CAACATACTATCTTCATACTCTAATTTTAACACTTATCTGCATTTTGGTC 
TACATTTCTACTTTGTATATATTATGATGATTTTTAANNAACCCAGTNAA 
TGAGTGAGCAATG 
>Sequence 3746 

CCGGGCAGGTACGCGGGCGGGGGGTGGACCACGCCGCCCTCCATCCGTGC 

TGCATGAAAAACATTCCACGTGCCCCTTGTCGCGCGTCTCCCATCCTGAT 

CCCAGACCCATTCCTTAGCTATTTATCCCTTTCCTGGTTTCCGAAAGGCA 

ATTATATCTATTATGTATAAGTAAATATATTATATATGGATGTGTGTGTG 

TGCGTGCGCCTGAGTGTGTGAGCGCTTCTGCAGCCTCGGCCTAGGTCACG 

TTGGCCCTTAAAGCGAGCCGTTGAATTGGAAACTGGTTTTAAAAACTCTG 

GCTCAGCCTGTCTTGGGCTGACCCTTTTCTGAACGTCTCGGCCCCTCTGA 

TTGTTCCCGATGGTTCTCTCTCCCTCTGGCTTTTCTCCTCCGCCTGGGTC 

CATTTGACCCGTTTCAATTGGCTCCTTTCTGAACCGTCCCTGCCAATGCT 

CCCAACTGTTCCTTGAACTTTTGGGTTCCCGGGGGCACTAGAAATTAATT 

TTTGGGGGGTGGGAACTTGGGGGTCTCCAAATTTTCCAAAATGGGTTTTT 

TAAAAAATTTGGGCCCAAATTAAAAAAAGTAAAAGAATTTTTTTTTTCTC 

CCACCCAATTTGGAGGGTTGGGGAACCCTTAAAAAATTGTTTTAACTGGG 
>Sequence 3747 
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AGGTACAT AT GGTA TACAGGCTCTATAAATCAGGGTCTCCTCCCCCCACC 
TTM 1 1 1 1 AAC TTTTG AGAACACCACAAACACTGCAAAGATATTTGACAA 
TTTrCTCAGGTTTTTTTTTTTr 

CTGGAGTGCAGTGGCGTGGTCTTGGCTCGCTGCAGCCTCTGTCTCCCGGG 

TTCGAGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCACAAGTGACTGGGATTGTAGGCG 

CCTGCCACCATGTCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTGGAGACGGGGTTT 

CACCATGTTGGCCGGGTTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAGGTGATCCACC 

TCCTTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTAGAGGCATGAGCCACCACACCT 

GGCCTATTTTGGTGGTCTTGAAGTAAATAAGGAAAAAAATTTTCAAAACC 

AGTTAAATTGTTTATTGCTGCTCTTGGATTTATGACAGCTGGTATTCCTG 

AAGCCCAAC GCTTTCCCTA CAGTGGGCTGGCACACTGACCAGCTCACGTG 

CT AGAG ACCATTTTT1 1 1 i 1 1 I'll GGACGCCTTAAATTAGTTTGACTTGC 

CGTTTTCCTTGTAATTTTTAACTATTTCACCACTAATTGCGGG 

>Sequence 3748 

CG AATTAATTTT AGGCGAATTGGAACCTCCACCGCGGGGCCGGCCGAGGA 

CCTTTTT 111111111 11 T 1 " H Tl GG AGTGGG AGTTTTACTCCTGCTGCC 

CAAGCTGGAGTGCAATGGCACGATCTTGGGTCACTGCAACCTCGACCTCC 

CAGGCTCAAGCAATCCTTCTGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGACAACA 

GGCATGAGCCACTGCGCCCAACCCCTTAAATGAAATGTTTAAAAGATAGA 

AGACAATAGGCCTTCCTTATTCAAGACTTCACTGTCCTCAGTTTCAGTTA 

CTCATAGTTCAAAAATATCAAATGGAAAATTTCAGAAGTAAACACTTTGT 

AAGTTTTAAATGCTGCACCATTCTGAGAAGCATGGGGAAGTATGTCCTGC 

TTGCAAGATAAATCATCCCATGGTCCAGTGTGTACCTGCCCG 

>Sequence 3749 

AGGTACCAAAAAGACTCTCAAAAACCAATACTCCCACGGGCAAGGGAATA 

GCCAAGTTTGTTGCGGTTTCCAATGAATGACGTCAGCCCTGTGTAGGTCT 

CAATCAAAATGGGTTCAGTTAACACCATCAGTTTCTTTCCTCTTCCAGAT 

CCAGTTGAATTCTTGTGGGCATTCTGGATAGCTGGAACAAGCTTAGACAT 

GAACCCAGACAACTTGCAAATTTCAAGGAATTTCTCACTGGTGTATTTCA 

TAGGATGCTCAGTGAAAGTAGCATAAGGAACTTCAGTGGACCATGGGTTC 

CAGCGGGACAGAAGAGACTGCTCCTCCGGACTCCCCAAGTAGATCCTAAG 

GCCTTCTCCTTGTCTCTTGTCCAGGGACATCCCAGGGAAGGTGAACTTGC 

CCAGGCAGATGCGATAGACAGCGCTCAGAGGAATCCGCTGCAGCTGCACA 

CAACTCAGCATGATGAAGTCGTATTTGCAGATCAAGAGAGTCTTGTCTGT 

GACCAGTAGAATTCTCTCCrTCTCATTGTTCCAGTGGTCTATCTTTGCCA 

AGAGCCAGAAACCTTGAATGGTCTCTCCAGAAATCTTAACTTCCTGACCT 

TTCAGGCTTTCATGGCAGTCTTAAGGCCCCCGACCGCTTAGAACTAGTGG 
ATCCCC 

>Sequence 3750 

CCGGGCAGGTACCTGGCCCATGTGTAACTTTATGGGTGACCCAAAATTGT 

GTGAAATAGCTTATTAACACTCATATTTAACTGCTAATTCCTAAATGAAA 

AATTCTAGGTCGGGTATGGTGGCTCACACCTGTAGTCCCAGCACTTTGGG 

AGGCCGAGGCAGGTGGATCATTTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGTCTGG 

CCAACATGGTGAAACCTCATCACTACTAAAAATACAAAATCAGCTGGGCA 

TGGTTGCGGGTGCCTATAATCCCAGCTACTTGGAAGGCTGAGGTAGAAGA 

ATCACTTGAATTTGGGAGGTGGAGGCTGCAGTGAGCCAAGATAGCGCCAC 

TGCACTCCAGCCTGGGAGACAGAGCGAGACTGTCTCANANAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAGTCCCT 

>Sequence 375 1 

CCGGGCAGGTACGCGGGGATTCCGCAGACCTTCTGCAGATTCTGTGGTTA 

TACTCACTCCTCATCCCAAAGAATGAAATTTACCACTCTCCTCTTCTTGG 

CAGCTGTAGCAGGGGCCCTGGTCTATGCTGAAGATGCCTCCTCTGACTCG 

ACGGGTGCTGATCCTGCCCAGGAAGCTGGGACCTCTAAGCCTAATGAAGA 

GATCTCAGGTCCAGCAGAACCAGCTTCACCCCCAGAGACAACCACAACAG 

CCCAGGAGACTTCGGCGGCAGCAGTTCAGGGGACAGCCAAGGTCACCTCA 

AGCAGGCAGGAACTAAACCCCCTGAAATCCATAGTGGAGAAAAGTATCTT 
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ACTAACAGAACAAGCCCTTGCAAAAGCAGGAAAAGGAATGCACGGAGGCG 

TGCCAAGTGGAAAACAATTCATCGAAAATGGAAGTGAATTTGCACAAAAA 

TTACTGAAGAAATTCAGTCTATTAAAACCATGGGCATGAGAAGCTGAAAA 

GAATGGGATCATTGGACTTAAAGCCTTAATACCCTTGTGCCCCAAAGCTA 

TTAAAACGAAAGCATTCTTTAAAGAAAAAAGAAACGAAAAAAAGGGACCT 

TGGCCGTTAGAACTTGGGATCCCCCGGCTGGAGGAAATCATTTAAAC 

>Sequence 3752 

CCGGGCAGGTACTTT1 1 1 1 1 rTTT TTTTTl 11111 rTTTTT T TGGCAATG 

GGGTCTCACCCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCATTCATAGCTC 

ACTGCAGCTTTGAACTCCTGGGCTCAAGTGATCCTCCTACCTCAGCCTCC 

TGGGTAGCTGGGACTACAGGCACATGCTACTGTGCCTAGCCAACATTAAC 

ACTTTTAAAAAATGATCAAAACATG.GGAACCTAAAGGCTCAACAATAGAA 

CTCACAATAAATTCCAGTGTCAATATAATGGAAATTTACATAGGCATTAG 

AAGTTTTATTTACAATTAATTGTTGGCAAATTCTTAACAAATATTCATAA 

AATCAAGTTGAAAAAACAAATGACAATCATTTAAATAATAATCTCAGAAT 

ATTTTTGATTAAAGGAGCTATACAAATTATATGTATGTACATACATGAAA 

AGAAAATGAGACATTTTAATAGTAAAATATTTCCAAATGCCATACCAGTA 

GTATTGGTTTCTTTTTACAGAAATGGATATCATTTTAAAAAATTGGGAAA 

TACCCTTAATATAATCCTAAAAGGATTTTTGAGAAAATTAGGGTTCAAAT 

TACCGTTTACTATATCTTTTACCTAAGGGAAAAAAAAAAAGTTCCGCGTC 

CCTTGCCGTTTAA 

>Sequence 3753 

CGCTCGAGGTTACCTAGTTTTACTCAACAGATTTAAGAAAAAATAGGCAG 

ACAAAAAAAACAAAATTTTTAAGGCAGCTCCAGGGATCGAGGGGGAATAA 

GCAAAAAAAGGATTCGCAGCAAGAAATTTTTGGTGACCCCTCTCAAATCA 

CATATTTCCCCTTCAAAGACTTTCCTATAGAAAATAGATAACACCGGCTT 

CTTCTTCCAGAGCCAGGATACTCTAAAGCCTTCAAACTTCTTCTTTAAAT 

GGCC CTTC ACTTTTCAAAGGTATTACCCTTCACCTTTTTAACGCCAATTA 

TGAATTTTATTAACCTGGGAAAAAGGAAAATTTGGGGGGACCACCATGGT 

ATTTTGGGGGGATTAACCAATTTTTTAAAAACAACCATTTTTAATGGAAA 

AAAAGGTTTTGGGCTAAATTTTTGGAAAACCTCTTTTTTTAAATTTGGGA 

ATNTTTTTTTTTGGCGTGGGGGGAAAGTTAAAAAGAAAAATTTAAATTTC 

TTTAGAGCGATTGGCCAAAAATTAAAAAATTAATTCCCCTTTTTAAATTT 

TGAAATCCCGAACTTTTGGCCCCAAAAATITrTAAGAAATTTTTAGGGGT 

J^G^ ^T^^AAAGGCCCTrCTCC Cl TT1 TT T TTTT T T TACCTTTTTTT 

1 1 111 A AAGAAAGAAAAAATTTCCAAATTAATTAAAAGCCCTTTCTTTAC 

CTTTTTATAACTTTATGGGTGATTCCCTTTTTCCTTTTTCCCTTTTTTAA 

TTATTTGGAAAAAAATTTGAGAATTTTCCTTTrTGGCA 

CCCCCCAATTTTCCTGTGGGAAAATTCGCCAAATGTGGGCCGTCTGAATT 

CTCTTTTG AGATA TTTAAAATATAGACAAAACTCGTTCCTAAAACACTAT 

ATCGGTGGTTTTCTAAAAATACCTAAATTCTTTTTTATTGGTGCCTTTTA 

AAAACCATTCTCCCAAGACACTGATATATTGGAAAACCTTCAAAAAGCGA 

CGTTGAGCCCCCATCCACTAGGGCCTCGGAAGTTAAAAATTTTTTCGGAC 

CTTATCATCTAATTTTTTATATACAAAGAGTATTTTTCTACCCATATTTA 

TGTTCCCCTGCTCTG 

>Sequence 3754 

CCGGGCAGGTACAGGCAGGGCTGGGTAAAAACAGCGTGCCACCATCTGTC 

GTGTTGCTTGCTGCACTCTAACCAAGCCTAACCACAGCTCGCATTTCTAG 

GTCAAAATCTGAAACATGGCCAATGAGAGAAGACTAAATTGAGAGGGCGC 

CATTTTTCTTTCATTGCCCTGGACCTTCAATTTCTCCTCCTCTGCCTAGG 

GTTTCATGATCATTATAAATTTAGGCAACAATTTATGGGTTTTGGAACAA 

ATGGTCCAATGGCCAGTCCAGTACCCGGCACAAGGGCTGTTCATGAAAAG 

GGAGACTTACTGGGAGGTGCAAGACAGTGGCATTTTCTCCTCTCCTCTTG 

CTGCTTAACACAGCCCTGGATTGCAGCCCCGAGGCTGAGACCAGACAAAG 

CCCGGGAGGCAGAAGGATGCTCCAAGAACCAACACTATCAATGTCTTTGC 

AAATTCTCACAGGAATTCCTGGGGGTCCAGCTTTGGAACTGGGAAACCTT 
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TTTTCGGATCCGCACTCATTCCAATTGAGCCCACTTCCCCTGAAGGTGCC 
AGTACCTG 

>Sequence 3755 

AGGTACTTGACCCCACAGCCATCTGGGATGAGCCGGTTTTCAGCCACCAT 

GTCTTCAAATTCATCAGCATTGAACTTGGTGAAGCCCCACTTCTTTGAGA 

TGTGGATCTTCTGGCGGCCAGGAAACTTGAACTTGGCCCTGCGCAGGGCC 

TCAATCACATGCTCCTTGTTCTGCAGCTTGGTGCGGATGGACATGATAAC 

TTGGCCAATGTGAACCCTGGCCACAGTGCCCTGGGGCTTTCCAAAGACAC 

CTCGCATGCCCGTTTGGAGCCTCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 3756 

AGGTACGCGGGGGGCGGTGGTTGGGTGGTAAGATGGCGGTTGTGAGTCTG 

CAGCTCGGCGACTTGGTGTGGGGGAAACT 

>Sequence 3757 

CCGGG CAGG TACGCGTTGGTGACCGGGGTAGAGCGCTCGGGTGAGGAGCT 
TTTTGCTTTTGCAGGTTCGAGGCGATTCGAGCTCCAGCTAGGATGATCGA 
GGTTGTTTGCAACGACCGTCTGGGGAAGAAGG 
>Sequence 3758 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCGGGGGGGGCAACCGC 

GAAGACAGAATTTCACAAACTTTCAGCTCCAGCAGNTTCAAGGAAATGTC 

AAATGACAAGATGGAAGACCGAGTGTCAAGAGCTAAGACAACAAAAAGGC 

CCCCAAAATTTGTTTTCAAGAAAACCAATGAAAAAAGCAAGCAATCAGAA 

CGTGAAGTCCAGGATCATGGATGTGCTTATCTTCACAGTCACTGCTGGGT 

CCTGAAGTTCTCCTCTGGCCCAGTGCCAGCTGCGAAGCCCTCTGCCAAAG 

GGCCAGAGGAGGCCGGTGATATAGAGCTCTGATTACCCACCCGTCAGGGC 

ACCGCTGAAGGTCACTGAATACTTACTGTGCACCCGAAAAATAAATCCTG 

CGAGTTCACGCCCGCGTAGTTCGCCCCCTGATTTTGAGCGACTCCTTTCG 

CATGGGATCTACAAAACCGAACTGCCTTAAAGACCTTTTTCACACGGACG 

TGAAAGTCCCAAAACTGACAAAATCCCATCCTGGCAAAGTGCACGGGTCT 

TTTAAATCTAACACAAAAAGCCCTAGAAAGATTCTTTAAACCCCCTGTCC 

CTG 

>Sequence 3759 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGGCATTGAGGCAGCCAGCGGAGGGGCTTCTG 

CTGAGGGGGCAGGCGGAGCTTGAGGAAACCGCAGATAAGTTTTTTTCTCT 

TTGAAAGATAGAGATTAATACAACTACTTAAAAAATATAGTCAATAGGTT 

ACTAAGATATTGCTTAACGTTAAATTTrrAACGTAATTTTAATAGCTTAA 

GATTTTAAGAGAAAATATGAAGACTTAGAAGAGTAGCATGAGGAAGGAAA 

AGATAAAAGGTTTCTAAAACATGACGGAGGTTGAGATGAAGCTTCTTCAT 

GGAGTAAAAAATGTATTTAAAAGAAAATTGAGAGAAAGGACTACAGAGCC 

CCGAATTAATACCAATAGAAGGGCAATGCTTTTAGATTAAAATGAAGGTG 

ACTTAAACAGCT TAAA GTTTAGTTTAAAAGTTGTAGGTGATTAAAATAAT 

TTGAAGGCGAACTTTTAAAAAGAGATTAAACCGAAAGTGATTAAAAGACC 

TTGAAATCCATGACCCAGGGAGAATTGCGTCATTTTAAAAGCTAATTAAC 

GCATTTACTAAACGCAAACCAAAAAGGGAAGATTAATTGGGAGTGGTAGG 

ATGAAACAATTTGGAGAAGAAAGAAATTTGAAGTGGAAAATGG 

>Sequence 3760 

CTTAACTAGTTTAAGAAAAAAACTTCCACAACTTCCCTTGGAACTGAAAC 
ATAAAAAGAATGCCATTGGTGGTGTTAACTTGGTTATTGCACCTTATAAT 
GGGTTCCAAATAAACCATTGCTTTCAAAATTTACCAATTAAACATTTTTT 
TCCG G ATTTC A AG 
>Sequence 376 1 

AGGTACTCGGGATGTCCCTGTCTGACAGCGGGGTNCCGAGAAAAGAATTT 

TTTTTTTTCTTATCTCGCAGCTGGAGATCTGAGAACGGACAGACTGCCTC 

CTCAAGTGGGTCCCAGACCCTCGAGTAGCCTAACTGGGAGGCACCCCCAA 

GTAGGGGCAGACTGACACCTCACACGCCCGGGTACTGATATTTCATTTTT 

TTA GT CTT A TTGGTTTAGTG TTC AC AATA ATCTTTTATTCTCTTTCTG AA 

CATTATTTTCTATAGGAAAACTGAACAAACTACTCTTAACACTCTGTTCT 
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TTTTAAAAATGTTTCTGATTTTTTTGAT^ 

TAGAAATGAAAACGGTAACAATTTTCTTCTTTTCCCAACACTTTAGTCAG 
AGAATAGAATAAAAGCTTTGTGTTAGCAATTTACCTTCAATTTTAAAGAA 
ACTGGAAATTTAATTGATGTGAGTACCTGCCCG 
>Sequence 3762 

AGGTACT I H I I J J 1 J im 1 1 1 Ml nTTTGriTGCTGCAAACCTACTT 

TATTATGCACCGGGATGTTTCAAGTATCACAAACCATTACAAAGCAATAT 

AATCACCCTCCTTCCCCCTTACTGCTTCAAACTATTGGGGTAAAAATAAA 

TAAATAAAGCCCTGGCGTGGTGGCTCACGCCTGTAATGCCAGCACTTTGG 

GAAGCTGAAGCGGGTGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCGAGAGCAGCCCG 

GACAACATGGCGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAGTTCGCGTGGGN 

NTTTNTNCTAATTAATTGTTTGGTATAACAAAAACCTTTTACAACAGTGA 

AATTTTGTGAAAATATGGTTGTATTGAATACTACTGAAGGAATTGAACGG 

AGATATATGAATGGGTGATCATGAAGGGGCCCATTTTATAGGTTTATTAA 

ACGTA AATGTT TTAAATTTCCTGAAGATATATAAGAGCATTAGAGATCAC 

TATAATTTTTTACCAAAAGTTAATCTACCTTATGGATTCTTAAGATATGT 

TTTGTTGTTGATTAATAGATTAAATAGTTCATTGACATTATTTGTTCATT 

TTGATAATTAATAACATTAACTAATTTTTGTATATTTGTTGCAGTATTTA 
ATTCTTAACG 

>Sequencc 3763 

AGGTACGCGGGGGAGTCTCGCTCTGTCACGCAGGCGGGAGTGCAGAGGCA 

CCATTTTGGTTCACTGCAGGCTCTGCCTCCGGTGTTCAAGCGATTCTCCT 

GCCTC AGCCT TCTAAGTAGCTAGGATTACAGGCGCGCGTCACCACGCTTG 

GCTAAi i l l I GTATTTTTAGTAGAGCCGAGGTTTCACCAAGTTGGTCAAG 

ATGGTCTCAAACTTCTGACCTCGTGATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAG 

TGCCGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCC 

>Sequence 3764 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGGCCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAAGTAATG 

ATTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCACCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATtAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAA 

TTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACnTTCC 

TAATGTGGTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTCnTC 

CAGTTATAATTCTATTGGGTAAAGTGAGGTATACCTGAAATGAGGCAATA 

AAAAAAGTGAGCTTCAGACCTGCCTGGAAAAAACCGTTTCTTTCTTAAAA 

TCTGAAGAAATGGTTGGGGGCACCAAATTCTCTTAATCTTT 

>Sequence 3765 

GGCCCCGGGAACCCAAACTTTTTGGTCCCCTTTTAATGGAAGGGTTAAAT 

TGGGACCCTTGGGCCGTAAATCATGGGCCAATAGCTGGTTTCCTGTGTGG 

AAAATTGGTAATTCCGTTTAACAATTCCCCCACAAACATTACCAGCCCGG 

GGAGCCATAAAATGGTAAAACCCTGGGGGGGGCCCTAAAGGAGGGGGAAG 

CCTAAACTAAACAATTAATTTGCGTTTGGAGCTCAATTGCCCGGTTTTTC 

CAAACGGGGAAAACCCTTTTGTGCCCAGCTGGAATTAAAGGAAATGGGGC 

AAAACTCCCCGGTGTAAAAGCCCGTTTrGCCATATTTGGCCGCTTTTTTT 

CGCTTTTATTAGGTTAAAATTGGAATTACTTTGGCCTTG 

>Sequence 3766 

CCGGGCAGGTACCTGTGGTCTCAGCTACTCGGGAGGCTGAAGTGGGGAGG 

ATCGCTTGAGCCCAGGTGGTCGAGGCTGCAGTGAGCTGTGTTTATACCAC 

CACACTCCAGCCTGGGCCGCAGAGTGAGACTTTGTCCAAAACAACAACAA 

CAACAACAACAACAACAACAAAAACTGTAGCTTCCATTTTGGGTGTTCTC 

TATTGCTCTGTCTTGGATCATTCACTCTGGGAGAAGCCAGCTGCCAAAGG 

CATTCCTTCAGCGAGGCCCACATGAATGGTAACAGGCACATGAGTGAGCT 
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TGGAAGCTGATCCTTTCCTAGTTGAGCCTTGATGACTGCAGCTGTGGCTG 
ACACAGCAGTAGCTTTTTGAAAGATCCTAAACCATAACTAACCAGCTAAG 
TCTTCCAGATAAC 
>Sequence 3767 

CCGGGCAGGTACTTTT 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 rTTTTTT TTTC GAGACAGGGTCTC 

ACTCTTTCATCCAGGCTGCAGTGCAGTGGCGCTACCGCGGCTCATTGCAA 

CCTCCACCTCCTGGTCTCAAGCCATCCTCCCACTTCATCCTCCCAATTAG 

CTGGGATTACAAGCTCAAGCCACCAAGCCTGGCTAATTTTTAAATTTTCA 

GTAGATATAGGGTTTCGCCACATTGCCCAGGGTGGTCTCAAACTCCTGAC 

CTCAAGGGATCCACCCACCTAAACCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCA 

TGAGCCACTGCTCTGCCnTTTTCCCCTTTTTTAACCTGAAAGTATCTTTG 

CCAATTCTGTAATTTCTTCAGGTATCAAAAATCATCTTCCCAATAAGACA 

CAGCAGTATATAACCTACTATATATmACTTATTTATTTTATTTATA 

CAATAAGCCCAATTTGAATGTAGAAGATTTTTATATAACATAATATCAAT 

AAATAATTTCTTATGTACCTT 

>Sequence 3768 

TACCAATGCGACTCTATAGATGAATTATGTATATGTAtCTCTTTAGTAAT 

ATCATTATGTTGGACTGTTTTAATCGAGTTACTAATTTTATGTTCNTNCT 

ATAGTAAGTGAGTGGTAGGGGCGTTAACTACTAGTTTATGGCAACTCGAC 

CAGTCCCGCCGGGCGGCGGGCGGCCGCCGGCGGCTATGGTGACTCTAGAT 

AACCTCGGGCCGATCGCACGCCCTACCGTGGCGGCGACGACCCATTCGAA 

CGTCTGCCCTATCAACTTTCGATGGTAGTCGCCGTGCCTACCATGGTGAC 

GACGGGTGACGGGGAATCAGGGTTCGATTCCGGAGAGGGAGCCTGAGAAA 

CGGCTACCACATCCAAGGAAGGCAGCAGGCGCGCAAATTACCCACTCCCG 

ACCCGGGGAGGTAGTGACCAATAAAAAAAAAATTTAAAAAAAAAATAGGT 

TCCT 

>Sequence 3769 

AGGTACTGCTATAGGGAGAGAAGAAAGGTGGTTTCAGCTCAGGGCAGTTC 

TGGGGAAGGAAAAAGAAGACCTGATCTATGAATGGCAGAGTGCAGGCAGC 

AGCCCAAGACACACTCCACTGACTTCAGATGTCAGGTTCCTTCCCACAAA 

CTCTGAACTATCCTGCCTACCTCGCCTCCTCCTGATTTGTATAGAGAAGT 

GGTCCCAACTGTCAGGCATGTGTCTGGCCACTCTCTACACCTCACCAGCC 

TTCTCTCACTGGACTCTCCATTTCCCTTTCATCCCCTGAGCTTCCTGGCA 

CCCTTGTCCCTGCCTCCCCTTCTCCAGGACTCATCTCCTGTAACCCTTCA 

ACTCCAGTTCTCCCAGTGACACAGAGCCAATTCTATCAATTCTTACTAGC 

AGCCTGCTAGTCTCCAGAAGAAATACTCTTAGCAAAATCTGAGATAAAAT 

CTAATCCCTGCCTAGGCCTAAAACCATGAAATATTATCAAAACTCTACAT 

AAGGCTTACAAACTATTAAGACCAAAAGCACAAATACAGAGATAGATGCA 

CTCTCTTCCAATACTTNNN l T ri T1T1 1 1 J I rTTT T TTTTTTT GACATCA 

AATGGGTCCCTTTAATTTTGAAACAGCCGGAAAAGGACCCTTTCCCTTAA 

AGGAAAAAA 

>Sequence 3770 

CCGGGCAGGTACGCGGGCCACCGGGCGCGGTGGCGCGTGCCTGTAGTCCC 

A AGTATC TGAGACCACTGCCATGAGCCATCATGCTCAGCTAATTTTTTTT 

ATTTTTTATAGGATGGGGTCTCACTATGTTGCCCATGTTGCTCAGGCTGA 

TCTCAAACTCCTAGGCTCAAGCTAATCCTCCTGCCTTGGCCTCCCAAAGT 

GCTGGAATTACAGGCATGAGCCACCTTGCCCCATCTGAATAAATAGGAAA 

TTAATGTTCACTTCCAGCCCTAGACTGGAAGCTCCTGAGCCCCAGTGCTG 

TGTCTGTTTAGGATCTATTGCTTAACAGATTGATGACCCTCACATAGGAA 

GTTCAGTACCT 

>Sequence 3771 

A GGTAC TTTTTI IT 11 1 m 1 1 rTTTTTTTTT I'GGTTTCT A A A A A AC ATG 

CCTTTTAGGGGTTTGGCCTAACAAGGAGTGCTACCTTTTCCCTATTAACC 

AGCGACATTTTAATGAAGTCATCTATGGAGGGGTGGAGGTGAGGAACCTG 

TTCTTTCTTCCATGCGTTTAGGGCTACCCCAACTCCCCTTGCTTGTCTGC 

TCCCTATTGCCAGAACTCATTGTGCTCAGGGCGGTCTTCTCCCACCTGCT 
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CAGCTTTTTAACCTACAGGCCTCCCCTACCCCCGGAAAAGGCAGGGTCCA 

CTTGCTGG ACTCCCG TTCATCCCAAAAACCTTTCACCTGTACTTCAGACA 

TCnTTGCCCTTTTTTGCAAGCCCTCTATCTTACCCTTTCCAAAAATCCCC 

ACGCCCCTCTCAATCCCTATTCCTACTGTGGAGTCACCAGACACTTCGTT 

CCAATCTGGGGCGTTCTGCCTCCATTGCCTTTTTTATCGTCGCCTTTCCG 

ATATTTTCCGGGTCTCCCTCAAATATCCTCCATTTTTCGTTATTTTTCCC 

GTATTATTTGAATTACCTCTTACCCTTTTTGATATACCCAATATCCCTGG 

TAACCCTCCCTTTTTACCAACAACTCCTCTTTGTCTCCCCTTCTCCTTTC 

GCTCTCTAAATTTCACCTTTCCCTTTCCATACTTCCATTTCTCTTTAATC 

ATGTTCCTCTCTACCCCTATTACTCTGC 

>Sequence 3772 

CCGGGCAGGTACTTTAAGAGACCCAAGCCGGCCAAATGGCTTGAGGTAAG 

AATTTTAAAACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAA 

ATACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCT 

TGGGAGGTTGAGGCAAGAAGAATCGTTTGAACCCAGGAAGTGGAGGTTGC 

AAAGAAGCCAAGATCGGCCCATTGCACTTCAACATTGGCCACAGAGCAAG 

GACTCCATTTTAA AATTAA GGAAGGAAAGAAACCCAGGAAAAGAAAAGGC 

TTTATATGGAAACTTTTTTTAAAAAAGAAAAAAAAGGAAAGCCCTGATGC 

ACACAAAATTAAAAATTGGCAAGGTCGCTCCAATTAAGGGGATTTTTTTT 

TTCCCTTCACAAAAAGGGATTTTTTAACTCCCCCCCAAAATTCAAATTAA 

AGGTTTAAAATGGCCAACTTTTCCCTAAAGGGGTTAAAAATGGTAATCCC 

CAAAATCCCTGGGGCCCCCAATTTTTTTTCAGGTAAAAATTTTATTGGGT 

TAAAAGGGGGGATTCCCCTGAAAGGGGGGGCATAAAAAAATTGGGCTTTT 

AAACCCTCCTTG A AAA AA ACCG 1 1 1 rTTT T TTA AAAATTTTGAGAAAAAG 

GTTGGGGCCCAAAATCTTCTAAAC rTTTTTTTTI I CCCTC AAACCGG AGT 

rTTTAI i i i i I l GGC ACAAATTGG11TTTGGAAAAATTTTGACCCTGGGA 

CCCTGGCCCGTTTTAAAAACAGGGGATCCCCCGGGCTGAA 

>Sequence 3773 

CCGGGCAGGTACT'lTnTnTCTTTTTTTTCl 111111 nTT T T T T T TTT 

AGACAGAGTTTTGCTCTTGTTGCCCATGCTGGAGTGCAATGGCACGATCT 

TGGCTCACTGCATTCTCCACCTCCCGGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCA 

GACATTTGAGTAGCTGGGATTACAGGCACATGCCACCACAACCAGCTAAG 

Ti I 1 1 1 IAi l ill AGTAG AG ATAGGGTTTCACCATGTTGGCC AGGCTGGC 

CTCAAACTCTTGACCTCAGGTTATCCTCCTGCCTCTGCCTCCCAAAGTGC 

TGGGATTACAGACATGAGGCACCACACCCAGCCTCAATATTTTGCTTCTT 

TAGTGTCAATATTTTGAATTCTTTTCCCAGGATTTTGTAAATTTCTTTTT 

GATTGGGATATGTTGCTGGAAAATTATTGTGTTGTTTTGGAGGTGTCATA 

GTTCCTTGCTTTTCATGTTTCCTGTGTTCTTACATTGGGATTTGGGCATC 

TTGGGGAACAGTTGCTTTTTCCAATTTTTTGAATTTTGCTTTCATAGGGG 

AGGACTTTTCCTGAAAAAGGATGCCTAGTGGTCATTGGGTAGGATGCTTT 

GGCTTTGATTCTGGGCATGTCCAAATATGGAATCCCTGATGAATTTCTCA 
ACTTG 

>Scqucnce 3774 

AGGTACCTTATGATGTGTGGGCCAGCAACTACGTAGATCTGATCACAGAA 

CAGGCCGATATCGCATTGACCCGGGGAGCTGAGGTGGAGGGCCGCTGTGG 

CCACAGCCAGTCGGAGCTGCAAGTGTTCTGGGTGGATCGCGCATATGCAC 

TCAAAATGCTCTTTGTAAAGGAAAGCCACAACATGTCCAAGGGACCTGAG 

GCGACTTGGAGGCTGAGCAAAGTGCAGTTTGTCTACGACTCCTCGGAGAA 

AACCCACT TCAAA GACGCAGTCAGTGCTGGGAAGCACACAGCCCAATTGG 

AACCAACCTTTTTGGCTTGGGTAACCCCCCTTGGGAAAATCCTTTGAAGG 

GGTAAAAGGCTTTAACAACCCTTTTCAATGGCCCCTTAAGGAACCCAAAA 

AAAAAAGGGTCCCCAATGATCCCTGTCTGCGGGTCCCAAATTCCAACCTT 

TTTTGACATTAATCTCAAGATTTTGGCTTCAGTGGAAAAAGCATTAATTG 

CCCCCATGGAATGAAACGGGGACCCACTTGGAAAAAAAACCTTTGCCCCT 

TTAATTTTTTGGGGGCTTAATATTGCKjGCCCCTGGTAATTTATGGGGAAC 

ACATTTCGGAATTTACCCAGTTTCCCCCAAAAAAAATTGACGGCCCACCC 
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AGGGGGCAAAACCCCTGGGAACACAATCCCATTTTTAACCCCTAGGGGCT 
AAAG 

>Sequcncc 3775 

AGGTACGCGGGAACGTGTCAGTGGTGGACCTGACCTGCCGTCTAGAAAAA 

CCTGCCAAATATGATGACATCAAGAAGGTGGTGAAGCAGGCGTCGGAGGG 

CCCCCTCAAGGGCATCCTGGGCTTCACTGAGCACCAGGTGGTCTCCTCTG 

ACTTCAACAGCGACACCCACTCCTCCACCTTCGACGCTGGGGTTGGCATT 

GCCCTCAACGACCACTTTGTCAAGCTCATTTCCTGGTATGACAACGAATT 

TGGCTACAGCAACAGGGTGGTGGACCTCATGGGCCCACATGGGCCTCCAA 

GGGAGTAAGAACCCCTTGGACCACCAGCCCCCAGCCAGAAGCTTAAGAGG 

GAAGAAGAGGAGACCCTTACTGGCTGGGGGAGNTCCCTTCCACACTTAAG 

TTCCCCCACCAAACTTGAATTTTCCCCTTCTTAACAGGTTCCATGGTAAA 

CCCCTTTGAAAAAGGGGAGGGGGCCTAGGGGAGGCCGCACCCTTGGCATG 

GACCCTTCCCCGGGCCGGCCCGTTTTAGAAACTAGTGGGGATCCCCCGGG 

GCTGGGAGGAAATTCGGTTATCAAGCCTTTTTGATACCCGGCGAACCTTG 

AAGGGGGGGCCCCCGTTCCCCAGCTTTTGGGTTCCCTTTAAGGGGGGGTT 

AATTTGCGCGCCTTGGCGTAAAATATGGGCCATAGCTGGTTTCCT 

>Sequence 3776 

AGGTACCATTGTCCAGGGAGCTCTGAAAAGCATCCTATGTCGCACCCCGG 

GAGAGTTTTACCACAACACTCTGAGCTTCCTCAAGGTAAGGGCAGCTCCT 

GCCCTCCACTTTGGGAGTTTGGGAGTCAGAGAATGCCGCCCGTGGAATTA 

GGAATAATTGGTTCTCCTTTCTGGAGCCATGTTCCAATATTAGGAGACGG 

CATCGGTGTAAGCATCCACACACACGTTTCTCACTTCCGGCCATTCTCTC 

TGCCCCTGGTGAAAAGCTTCAAGTAATAGAGCTTTTTCTTTTTCACTCCT 

TATGCCAGAACATCACACCTACGTTCCCACTCTTCAATGAGGGGGCTATT 

TTTAATGACTTGGC'ITITCTTTTACTTAAATTTTGATCCTTGATTTCTCC 

TTGCCTCTTCTTGTAGTCCAATGTTGATCTC 

>Sequence 3777 

ATTTTTTTTTTATTTTCTTTTTTATTm 
TTTATAATCGTITTTTTTTTACTTTCTTT^ 
GGTAAATCTTCTT 
>Sequence 3778 

AGGTACTTT'I I " 1" ITTTTC nTTTT 1" I'lTTAAG AG ATGG AGTCTTGCTCTA 

TCACCCAGGCTAGAGTGCAGTGGTGCAATCTCGGCTCACTGCAGTCTCCA 

TCTCCTGGGTTCAAGGGATTCTTCTACCTCAGCCTCCTGAGTAGCTAGGA 

TTACAGGCACATGCCACCGTGCCTGGCTAACTTTTTGTATTTTTAGTAGA 

GACGGGGTTCCACCATGCTAGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAG 

GTGATCCGCCTGCCTTGGCCTCCAAAAATGCTGGAATTACAGGCATGTAA 

TTCCAACCTTAGACACTCAGTTTAAACCCTCTTATCCTATCTTCACTGGA 

AGAGCAAAGCAATCTCCTACCTTGTTTTGTCAATAAGAAGGGAATATTAT 

TAAGCCCCAGTAATCCTGTTGATTACCATAGTGGGCATGTTTCTCTAAAA 

GTAAGTAGAATCTTTGGGGTTCCGATGGCAAGAATACAGAGTCATCAAGC 

TTTAAATGAAATCTGTTTGGGGAGGTAAAGCCCAATAAGTTCTTTGCTGG 

AGTTCTTAATTGTGAGACTCAATCTTGGATTTGGAAAAGGGCTCGAGGAT 

TCTGACTTTTAAGCTGAACCCAAAATGGGCAGCCCGAGTCGAATGGCTT 

>Sequence 3779 

AGGTACGCGGGGGGTGGGGCCTTTGTCTCTGGCGGCAGCCGGAGC1TCTG 

GTGTAGTCTTCACTGCTCTGTGTCTTCTGCTCCTAGAGGCCCAGCTTCTG 

TGGCCTCGTTACCTGCAGGTATTGGGAGATCCACAGCTAAGACGCCAGGA 

CCCACTGGAAGCCTAGAAATGTTGCAGGAATTGTGCCTTGGATCCATCCA 

TCCAGTCAGCTGAAACCAGCAGCCCAGGACAAGTGGGCCAGCCAACAGGA 

CCTAGACCATGCAACCCAGCTGATCCTACGATGGAACCAAGGTGCCAGTG 

AGATGACAACAGCCCTGCTCTGGTCACTCCGGAAGCTGACCAG 

>Sequence 3780 

CCGGGCAGGTACATATTTGTGTAATGTAAACTTGCTTGTGTTGATATGAA 
AACGTAGTTTGAAAACTGTACGCGGGGATTCCCCAGACCTTCTGCAGATT 
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CTGTGGTTATACTCACTCCTCATCCCAAAGAATGAAATTTACCACTCTCC 

TCTTCTTGGCAGCTGTAGCAGGGGCCCTGGTCTATGCTGAAGATGCCTCC 

TCTGACTCGACGGGTGCTGATCCTGCCCAGGAAGCTGGGACCTCTAAGCC 

TAATGAAGAGATCTCAGGTCCAGCAGAACCAGCTTCACCCCCAGAGACAA 

CCACAACAGCCCAGGAGACTTCGGCGGCAGCAGTTCAGGGGACAGCCAAG 

GTCACCTCAAGCAGGCAGGAACTAAACCCCCTGAAATCCAT AGTGTAGAA 

AAGTATCTTACAACAGAACAAGCCCTTGGCANAGCAGGAAAAGGAATGCA 

CGGAGGCTGGCCAGGTGGAAAACAATTCTCGAAAATGGAAGTGAATTGCC 

CAAAAATACCGGAAAAATTCAGTCTTTTAAACCCAGGGCATGAGAAGCTG 

AAAAGATGGGATCATTGGACTTAAACCTAAATACCCTTGTGGCCCGAGCT 

ATAAAACAAAGCATCCAAAANAAAAAAAAAAAAAAATG 

>Sequence 3781 

AGGTACTAACCAGTTGGGTTAAATTTATAATATATTGTAACTCATAATAT 

ATCAAATTGGAAAGTTTTGAAAGAGGCATAAAACACTTTCCTTCTCAAGC 

CAACTTTCTTACTTCTTmCCITCATTCATTGTGATACAAGAGTCCCAG 

TTAGTA AC ACC ATCG ATTTCTT rTTTTTTTTTT IGG AG ACCG AGTCTC AC 

TCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCATGATCTTGGCTCACTGCAACC 

TCCACCTCCTGGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCT 

GGGATTACAAGTGCCCACCACCATGCCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGT 

AGAGATGGGTTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGACCT 

CAGGCAATCTGCCTGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGCATG 

AGCCACCACGTCCAGCCTCAACATCATGTTCTTAATATTCATCTATGCTG 

ACATGTACCTGCCCG 

>Sequence 3782 

CCGG GC AGGTACTT TTTTTTTTTl GGTTTTGGTTTTTT AGGG A ACCTC A A 

TGTAATTTTAATGACCTCAGACCAGTGACAAGGGCAGACTGACCAGGGGC 

TGTGGGGGGATCCCAGAGCAACCTCGAGGGCGTCCCGGTGCTTACCACCT 

GGAAACTGGTGAGGTGGTGGGAGAACTCCTGGTGGACCCTAGTGGAAGCC 

TTCCAGTAATTTCTTGAAGCTGAGCGCTCAGGTGAGTAGGGCGACATCTG 

GTGGCCGGTTGTTGAAGGTCATTGCAAAGAGGAAGGAAGCCGAGGAGGGG 

AGCCTGCAGTGAGGGCGTCCTGGGGTTCTCCGGTTCTTACCACCCTTGGG 

CCACGCCGTCTAATTCACACCCCAGGAGTTGGTCAGGTTAAAAGGGCCGG 

TGCCCTCGTACCTTGGG 

>Sequence 3783 

CCGGGCAGGTACCAGGTGAACAAAGTTTACCAGAAAGCAGTTGAGACAAG 

AAAATAAGAGCTCAGGATGAGGGAAAAGAAAAAGATTGAGAGAATTTGTG 

CCCCCAACCATTTCCTCAGACTCTAAGAAAGAACACGCTCTCTCCAGGCA 

GGTCTGAAGCTCAACTCTCTTATTGCCTCACTTCAGGTATACCTCACTTT 

ACACA ATAGA ATTATAACTGGAAAGAAGTTGGGGACACATGTATTTGGTG 

ATTAC ATTTTAAACACATrAGGAAAAGTTGCTATTTGAACTTTTTATTGA 

nrn gggggg agtaa agaattattttgtg atgc aa ata aatatccttta 

ATT GATCGACT TGCCAAATTTAGATTTGTGTGC^ 
T ACt i 1 1 1 1 1 AGAGAAGTTC AATATAAGCTTTTCTTTTCTTTGGTTCTTT 
CTTTTTTTATTTTGAGATGGAATCTTGCTCTGTCGCCCCTGCTGGAGTGC 
AATGGCCCCGACTCGGTTAACTGCAACCTCCACCTCCTGGGTTCAAGCCA 
J ATCTCTTGCCTTAACCTTCCAAGCCATTGGGACTACAGGCGTGAGCCCCC 
ATGCCCGGGTAAATTTTTGGATTTC 
>Sequence 3784 

GCGTGGTCGCGGCCGAGGTACGCGGGCGGAGGGTGAGGTGGGAGGGTCTC 

TTGAGCTCTGGAGTTGGAGGCTGCATTGAGCTATGATCACACCACTGCAC 

TCCAGAAAAAATAAAAATGTAAAAGAACTTGAAGCCAGGACTTGGGGCGG 

GTGCTCTGAGTGCAAAAGACAGAAGATGCTGTTATCCAAGGGGTAGAAGC 

AGATTTGGGGACCCTGGACTTCTCTCTGCACTCAGCAGGATGTGTGACTT 

GTGAAGCCTGGCGTGAGACTGGCCCTCTGCCCTGGGGGCCTTTCTGCCAG 

GTCCCTGGCCCGCTGACTCACGCCCCCTTCCTTACCCAGGAGAGTCCCGG 

TTGCTGATCGTGGTGCTTGATTAGAGCCCGGGTTGGTGACAGCATGACCA 
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GCGAAGTGATAGAATACCAGAAGCAATTCTATTTCAAGGGCAAGACCTAC 

TGG AAAC AAAATCCACCCACGGTGGAACGGGATGCTTGGGGGGTATTGCC 

ACATTTTCCACATTGACATTAACAGCTCCCCGGAAGTTTCTTGCAAAGGT 

TTTGAAGGGAGGCAGGTCTTGCCTGCTCTTCAAGAAAAGCCTTGGATTTT 

TGTGGCACTGGCCAAATCATTTGGGGGTGCCACCTTTTAT 

>Sequence 3785 

AGGTACACTTCCTGAAGAAAAACAGTATCATAGGAACCATTTCAAAAGTT 

CTAGGAGCTAATCTTGAAACAGACCAAGCCTGGAGACCCAGTTGCACAGT 

TCCAGAGATGGCTTCAAGGTGGCGAATTAACAACCCGGCCATTGTTGAGA 

TGACGTCAGCCTGATGTCCAGGTGGACTGGGACCCAAGGTGGCCACCAGA 

ACAAGACACGAGGACATTGTGCCTGCCCG 

>Sequence 3786 

AGGT ACCCTC CAACACAACCAAAGGCTTTGCCAAGTGTTCCAGAAATGAT 

GTCCATTTTTGGCATGACTCCATCCCGATCCCCAATCCCTCCGCCTCGAG 

CCCCATAAAGCCCCACTGCGTGGACCTCATCCACGAAGGTGATTGCTCCA 

AACTCATGGGCCAGATCACACAGCTCTTCCAGTGGGCACACCGCCCCATC 

CATTGAATGGACAGTTTCAAATGCCACAATCTTGGGGACTGAGGGGTCAG 

ATCTTTGCAGCAGTTCTCTGAGGTGGCTGACATCATTGTGGCGGAAGATG 

T 

>Sequence 3787 

AGGTACGCGGGCTGATGGGAAAGACCTTCTTGGATATTAACAAAGACTCT 

TCTTGCGTCTCTGCTTCAGGTAACTTCAACATCTCCGCTGATGAGCCTAT 

AACTGTGACACCTCCTGACTCACAATCATATATCTCCGTCAATTACTCTG 

TGAGAATCAATGAAACATATTTCACCAATGTCACTGTGCTAAATGGTTCT 

GTCTTCCTCAGTGCGATGGAGAAAGCCCAGAAAATGAATGATACTATATT 

TGGTTTCACAATGGAGGAGCGCTCATGGGGGCCCTATATCACCTGTATTC 

AGGGCCTATGTGCCAACAATAATGACAGAACCTACTGGGAACTTCTGAAT 

GGAGGCCGAACCACTGAGCCAAGGAGCTGGTAGTTACGTTGGCCCGCAAT 

GGAGAAAACTTGGAGGTTCGCTGGAGCCAATACTAATAAGCCCAAACTTT 

CCTCACCTGCATAAAATCCCTTTGCAGGGGAA'ITCCCTGTTTATTGGCCT 

TATGCCTTCTTCTTAATTTATCCCCATACCTGCCCC 

>Sequence3788 

AGGTGATTCCCCAGACCTTCTGCAGATTCTGTGGTTATACTCACTCCTCA 

TCCCAAAGAATGAAATTTACCACTCTCCTCTTCTTGGCAGCTGTAGCAGG 

GGCCCTGGTCTATGCTGAAGATGCCTCCTCTGACTCGACGGGTGCTGATC 

CTGCCCAGGAAGCTGGGACCTCTAAGCCTAATGAAGAGATCTCAGGTCCA 

GCAGAACCAGCTTCACCCCCAGAGACAACCACAACAGCCCAGGAGACTTC 

GGCGGCAGTAGTTCAGGGGACAGCCAAGGTCACCTCAAGCAGGCAGGAAC 

TAAACCCCCTGAAATCCATAGGGGAGAAAAGTATCTTACTAACAGAACAA 

GCCCTTGCAAAAGCCAGGAAAAGGAATGCACGGAGGCGTGCCAGGTGGAA 

AACAATTCATCGAAAATGGAAGTGAATITGCACAAAAATTACTGAAGAAA 

TTCAGTCTATTAAAACCATGGGCATGAGAAGCTGAAAAGAATGGGATCAT 

TGGACTTAAAGCCTTAAATACCCTTGTAGCCCAAAGCTATTAAAACGAAA 

ACTTCCAATTTTAAGATGGACAAAAAGTCCTGCCCCGGCGGCCGTTTTAG 

AACTAGGGGAACCCCGGGCTTGAGGAAT 

>Sequence 3789 

AGGTACTTTTCCCCACACCAGCGGTGCCGACTACCACGACGCGGTAATCT 

CTGATCTTCCTGTGGGGCTTGAAGGCGCGGAGGATAAGCAGGGCGGGCAG 

AAGCCGCAACCGCTTCAGCAGCTTCTGTTCCTTGGAGCCAAAGCTGGCGT 

TACCCATCGTTGGGATTCGGAGGGGAGATACGTGCACAAGTTCTCCCACA 

CTTAGCTGGCAGCAGGAGACCCCTTTCTCGGAGGCACGAACCAAACAGCC 

TAGAAGACAAATGCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence3790 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

Page 764 
of990 ofTable4 



WO 01/51628 



PCTAJS01/00798 



Table 4 



GGGAGG TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTTTCTAAAAAAAGAAAAAAAGGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAA 

TTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCC 

TAATGTGTTTAAAATGTAATTACCAAATGCATGTGTCCCCAACTTCTTTT 

CAGTTATAAATCTATTGGGGAAAGTGAGGTATTCCCTAAATGAGGGAATT 

AGAAAGTTGAGCTTTAAACCTGCCTGGAGAGAGCGGNGTCTTTCTTCCCG 

CGTACCTTGGCCGCTCTAGAATAGGGGATT 

>Sequence 3791 

AG GTACC TGTTGCCATACCACACAGATGCTTTCCAATTCCTACCACAGGT 

AG 1 1 1 1 1CTTCTCTTAGCACAGGAATCTTGTTCAAACACAAGTGTTGAAT 

ATCAATTTGAAGTCTTTCAAACACTGAATTTTTCTTTCTGTGTTTTCCAT 

CCACCTTGAATCTTGTGGTCACCTITrCCACTAGGATGAAGTGAACTTTT 

TCAGCATCTTTTAAGGCAATATCAACCCAATGAGATAATTTTCCCTTTCC 

CGCTCCAAACTCAACAAAGCATCTTCTTGGACCAAGTAACTTTAAATTTT 

CAATGTTACCTGCTGTTTCAGGTGCTTGGTTGCAGAATCGCCATTTTTAG 

GGTCATTAAGTGCATCGTGTAATGCTTCACTTGCITTTCTCAATTTCTTA 

ATTAACTTTTCCAACTGCTCTTCAGATAGAGAAGAAATTGGAACTAATTG 

TTCAGGTATT TCTGT TTCATCTCTTAAGCCTGCATTAATATCTTGAATAT 

AGAAATCAGGTTTTGGTTTCTCTCTTGAGTTACATTTTTTCAAATGCCTT 

GCTAGTTGATCTTCATATACTGTGTGTTTTGGATCTAAAAGACACAGGAT 

TCTTTTCCCAGCAirrriiTCCTCAG 

>Sequence 3792 

AGGTAC'l I 111 L 1 1 1 1 1 1 riTTTl'l ri'ri'rri'l'GTTTTTGAGACAAAAAC 

TTGTTCTGTTGCCTAGGCTGGAGTACAATGGCACAATCTTGGCTCGCTGC 

AACCmGCCTCCCGTGTTCAAGCGATTTTCCTGCCTCAGCCTTCTGACT 

AGCTGGGATTACAGGCGCGTGCCACCATGCCCAGTTAATTTTTGTTATTT 

TTAGTAAAGACGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTAAACTTCT 

GACCTCAGGGGATCTACCTGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGACTACAG 

GTGTGAGCTACCGTGCTCAGCCTAATTTTTGGATTTTTAGTAAAAATGGG 

GTTTCACCATGTTGGCCCAAGCTGGTTTTAAATTTTTGACCTTTAAGTGA 

TCCACCTGCCCG 

>Sequence 3793 

CCGGGCAGGATACTTTTTGAAAGTGGCAGGCAGTATTTTATTTTAAACTA 

TGTATTGGTTATGATTCTATCTTAGGGCCATGAAATGACAAGCATTGGAC 

TGCTACTTGGTGTTTCTGCTGCAAAACTAGGCACCATGGATATGTCTATT 

ACTCGGCTTCTTAGCATTCGCATTCCTGCTCTCTTACCCCCAACGTCCAC 

AGAGCTGGATGTTCCTCACAATGTCCAAGTGGCTGCAGTGGTTTGGCATT 

GGCCTTGTATATCAAGGGACAGCTCACAGACATTCTGCAGAAGTCCTGTT 

GGCTGAAATAGGACGGCCTCCTGGTCCTGAAATGGAATACTGCACTGACA 

GAGAGACATGCTCCTTAACTGCTGGCTTGGCCCTGGGCATGGTCTGCTTG 

GGGCATGGCAGCAATTTGATAGGTATGTCTGATCTCAATGTGCCCGAGCA 

GCTCTAATAGTACCTTGGCCGTTCTTAAACTAGGGATTCCCCCGGCTGGA 

AGAATTCAA AATCA AGCTTATAGATACCGTCCACCTTTAGGGGGGGCCCG 

GGACCCCACTTTTTGTTCCCTTTTAAGAGGGGTAAATGGCCCCTTGGCTT 

AAAAATGGGTAAAGCGTATCCCGGGGGAAATTGTATTCGTTTAAAATTTC 

CCCACAACATACAGCCTGGGGCTAAAAGGGAAAGCCGGGGGGCCTAAGGT 

TAGCAAACCCCATAATTTGGTTGGGATTATTGCCATATTCGTAGGGA 

>Sequence 3794 

CCGGGCAGGTACCCGAATTTCATCCGAGTGGTCATCACAGTCCCCGAGGT 

GATGATGCTGGAGGCGTGCAGCCGGATCCAGGAGTTCTGTGAGCAGCACT 

ACCATTGTGCTGAAGGCAGCCAGGAGGAGTGTGATAAATAGGCCTGCATC 

CATTCTCCTGAGGATGTGTCCCATCTAGGGAAGGCTGGACTAGGCCTTGC 

GGCTCCTCAGGGACTCAGGTGGCCCTACTGGGAGAGGGGCCTCAAATGCA 
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CCATGTTAAGGGTTCAAGATTGTTCCTGCTTTTCCCCAAGTCCAACCACA 

CCCACACTCAAGATCCTCCrCATTCACATCGCAGATTCTCCCTTGCTTTG 

CGCTGCTA GAGTGACT CACTAATTCAATTAATCTGCCTGCCTTTTGTAAG 

ATTTCCTTCTTTTTTTCTTGAAAGTACCAGGTGGAACAAAG1TTACCAGA 

AAGCAGTTGAGACAAGAAAATAAGGACCTCGGATGAGGGAAAAGAAAAAG 

ATTGAGAGGAATTGGGGCCCTCACCCITTICTTCAACTTTTTGAAAGAAA 

CCGCTTTTTCTAGGCTGGGTTTTAACCTACTTTTTTATTGCCTACTTT^ 

GGATTCCTTATTTTCCCAATTGATTATAACGG 

>Sequence 3795 

AGG AACTACGTAATTTTTT 1 1 1 ITilTlTlGCCCACAGGGCTTTATTGGA 

GAGATACACAAAAAAGATTTTTCATTTATTTTCATAATTTCTTGATGGAC 

ATGTTTTTCTCAATGACCTTGTGCATGACCTTGGCTACTGCCATCTAAAA 

GTCCTACTGAGTGACATGGACTTACCGTTCTCGCAGGGCATACATGCCAA 

CTTTTGT GCACACG CCCT fTAACTTAGCCCCTGATGCTCCTGGCATGGAC 

TTAACAA ITTTTn C AGGTTG ATCCCCCGGGTTAGGTTAATCTTCCG AG A 

ATGAATTCTTAAAAATTGTCCAGCCGGGCCTTCTTATTGGGGGGTGGGAA 

TTAAA 1 I i 1 1 1 TG1TAAATGCCCCTGGGCGAAACAATTCCGAATCCAGGA 

TATAAATCCTATTAGTAGCCATGATAACCTTGATGGTTTTGGGGGGCTAA 

AAACCCTTTAACTGTGTTAAAAACTTCAGAATTTTGCGCTTTAAATTTAA 

TGTCCCCTTCAAAACCCCCCTTTCAACGTGAGGAACCAATTGAGTCAATT 

TCTTCCATAAAGATATTGTTGGACATGTTTTCCTTGCATAAAAAAAGTTT 

C CTTA ACAATTTTTGCCTTTACCTATAAATTTTTACCTTCCCGGGCGGCC 

ATTTTAAAATTGGTGTTCCCCGGCTGAAGAATTATATTTAATATATTAAA 

ACCTATAACTTATGGGGGTCTGTACAAATTTTGTAACCTA 

>Sequence 3796 

CCGGGCAGGTACTTTGAGGAAAGAGGCTGTTATTTCTTGTTAGAGGGATC 

TGGTCATCTTTTCTGCTCTGTTGTCTTTGTTTATGCTCTCTTGAGAGTCA 

TGGTTCCCTCTGCACCTTGGGCTTGGCCCGCTGCGGGGTAGCCCCTGTTT 

CCCAAGCATGGTGGGACCCCTGCTGTGCCTCCACATCTGTGTTCTCCATC 

TGCTCTGGAATGCCCTCCCTGCCAACGCACAGAGCTCTCCAGCCTCGGGG 

AACTTGCTGCTTTGGTTGGGAAATTCCCCTTTGGGATTAAGCGTTCCTGC 

CTTCCCGCAGCACTTTCCTAGCTCAGAGCCGGGCTCACAGACCGTGTGAG 

TGTCCTTGGGTACCTT 

>Sequence 3797 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAA 

ATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAAT 

TCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCCT 

AATGTGTTTAAAATGTAATTACCAAATACATGTGTCCCCAACTTCTTTCC 

AGTTATAATTCTATTGTGTAAAGTGGGGGATACCTGAAGTGAGGCAATAA 

GAGAGTTGAACTTCAGACCTGCCCTGGAAAGAGCCTGTTCTTTTTTAAAG 

TCTTGAGAAAAGGTTGGGGGCACAAATTCTTTT 

>Sequence 3798 

TTCGGGCAGGTACTAAAAAAAACTGGAGGGGAGGCCAGGCACAGTGGCTC 

ACACCTGTAATCCCAGCAGCACTTTGGGGGGCCAAGGCAGGTGGATCACG 

AGGTCAGGAGCTCGAGATCATCCTGGCTAACATGGTGAAACCCCATCTCT 

ACTAAAAAATATTTTTAAAAATTAGCCGGGCGTGGTGGCAGGCGCCTGTA 

GTCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAACCCGAGAG 

GCAGAGTTTGCAGTGAGCGGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCA 

ACAGAGAGTGAGACTGTCTCAAAAAAAAAAAATTGGAGGGAGTGGAAGTT 

ACATCAGATAAGGATACATGTAGAAAGCCTCAAAAATTAATAGACTAATT 
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AAAAGAATAATGGTTAAAATAACAAGAAGTCAGGCCAATTAATCAGAATA 

ATGAATCTAAAACTAGACCCAAATGCAAACAGGAAATTCAGTGTATGGTA 

AAAGCAGCATTTCAAATCATTGAGTAAAAGACAGATTTAGGCATTAATGA 

TATTGGAAATGGTAACATTTAGGGAGAAAAATGGGTCCCTAACTTATACC 

ACAACAGGATAAATTTAAAAGATAAA 

>Sequence 3799 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCCCTTTTCCGGTCGGCGAGGTCTTGCGAGTGG 

AGTGTCCGCTGTGCCCGGGCCTGCACCATGAGCGTCCCGGCCTTCATCGA 

CATCAGTGAAGAAGATCAGGCTGCTGAGCTTCGTGCTTATCTGAAATCTA 

AAGGAGCTGAGATTTCAGAAGAGAACTCGGAAGGTGGACTTCATGTTGAT 

TTAGCTCAAATTATTGAAGCCTGTGATGTGTGTCTGAAGGAGGATGATAA 

AGATGTTGAAAGTGTGATGAACAGTGTGGTATCCCTACTCTTGATCCTGG 

AACCAGACAAGCAAGAAGCTTTGATTGAAAGCCTATGTGAAAAGCTTGGT 

CAAATTTCGCGAAGGTGAACGCCCGTCTCTGAGACTGCAGTTGTTAAGCA 

ACCTTTTCCACGGGATGGATTAAGAATACTCCTGCAAGATACGCAGTGTA 

TTGCAACCTTATTAAAGTGGCAGCATTTTGTGGGGCCATCCAGTACCTT 

>Sequence 3800 

CCGGGCAGGTACGCGGGAACACGGTCAAGTTGCTGCTGCGTGTNTCCTGA 

AGAAAATTACCCTCTTCTCCACCTGCTCCCCGGCTGCCCGCACCTTCCGG 

GCCTTCGCGGCGAATTTCTTTTTCCCCTTGGTCCTTCTCCTGGGTCTGGC 

CATCTCCAGCGTTCCCCTGCTTTACAGCATCTTTCCTTGATCCCGCCTTC 

TAAGCTTTGTGGTCCATTCCGGGGGCAGTCGGTCCATCTTGGGCCCATAT 

CCCTGAGTCTATTTTCAGCCTCCCTGAGACCACCCAGAATTTCCTTTTCT 

ttctggggacccaggcttttck:tgtgccccttctggtgatctacatcatc 
ctgatggcgtaccttg.ga 

>Sequence380l 

ccgggcaggtacttt i' p i 11111 111 i t 11 t 1 itn tl t gaaatagggtc 

tcactttgtcacccaggctgaaatgcagtagtgtgattttggctcattgc 

agccttgacttcccaggctgaagtgatccttccgccttaaccttctgagt 

agctggggctacaggcatgcgccaccatck:tgggctaatttttgtatttt 

ttgtagtggtgggatttcgccatatcaccctggctggtctggaacccctg 

ggctcgggcgatccgctcgctttagcttttcaaagtgctgggattacagg 

CATGAGCCACAACXjCCCAAGCTGTAGCTTTTTTAAGGAGGAACATATCTC 

ATTTGAGACAAACGTGAAATGCCAAACCAAACTGAGTTAGCCCCTCTCTG 

TCTGTTGGATATATTGGAGTTATAACCTATTTGTTTTGATAAAGGGATTG 

CATGCTTGAATTGCAAAAACCTTTATi rn ri'IGGGTTGCCCAATGTGCA 

AGACTAAAAATTTTTTTGATAAATTTTTTAACAGGC^ 

TGGGTTCGGGGAATTTTTAAGGTTTACTTTTTTCAAGGAAGGTTTTTTTT 

TGGATCCAAAATTACCGA 

>Sequence 3802 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTTAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATTTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAT 

TTCTTTTACTTCCCCCCCAAAAATTAATTAAAAGTTCAAAATAGCAACTT 

TTCCTAATGTGTTTAAAAAGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCCAACTT 

TTTTTCCAGTTATAATTCTATTGGGTAAAGTGAGGGTTTCCTGAAGTGAG 

GGCATTAGAAAGTrGAGCTTCAAACCCGCCTGGAGAGAGACGGTCTTTTT 

TAAAGTCTTAGGAAAGGGTTGGGGCTCAAAT 

>S€quence 3803 

AGGTACGCGGGGGAGTCTCGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCG 
CCATCTCGGCTCACTGCAAGCTCTGCCTCCGGTGTTCAAGCGATTCTCCT 
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GCCTC AGCCT TCTAAGTAGCTAGGATTACAGGCGCGCGTCACCACGCTTG 

GCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGCCGAGGTTTCACCAAGTTGGTCAAG 
ATGGTCT 

>Sequence 3804 

AGGTACCTCCCAGTCTTCGGGAGGACTTATTAAAACAGATTGCTGGGCCC 

TACC CCAGAG TTTCT GATT CTGTAGATCTGGGGTGGGGCCTGATAATTTG 

CATTC1 1 1 1 i GTTTTGTnTGTTTTTAAAG ATGG AGTCTCTCTCTTTCGC 

CCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCAATCTTGGCTCACTGCAACCTCTGCCiC 

CTGGCGCCAAGTGATTCTCCCGCTTCAGCCTCCCTAGTAGTTGGGACTAC 

AGGTGCAGGCCACCACATCCAGCTAACTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGG 

AGTTTCACCATGTTGGCCAGCCTGGCCTCAAACTCCTGACCTCAAGTGAT 

CCACCCGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGACAGAAGAATCACTTGAACCC 

AGATGTTCGAGACCAGCTTATGCAACATAATGAGCCCCACTATTTCTATT 

TTTTTTAAACTAAAGAAAAATATTGAAGTAACAGTGCTAAAATAGTGAAT 

GGCATTCAAAAATCAGGAACTTGTGGCATGACATTTTTTGAAAAATTTTA 

AATTAGCTGGAGAGACTCGGTGTCTTCCGCTTTAAACCAAAATTAGTCTT 

TTGCACTTAATTAGTCCTAGACCAAAGAGACTTTGTTCAAAAGAGGTTAA 

CCn'GTTAATCCCTTCCCAATGCTCGGAAGGGGAAGCACTTTTTTAACCT 

TGGAAAATACATGGGGGGCACAAGGCCCCTGATTTTCCTTTAGTT 

>Scquence 3805 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTT 

CTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAAATTTG 

GCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATITGCATCACAAAATAATTCTTT 

ACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCCTAATGT 

GTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTCTTTCCAGTTA 

TAATTCTATTGGGTAAAGTGAGGGTTACCTGAAGTGGAGCAATTAGAAAG 

TTGAAGCTTTAAACCCTGCTGGAGAGAGCGGGTTCTTTCTTTAAATCTGG 

AGAAAGGTTGGGGGCACAAAATCTTTCAATCTTTTTCTTTTCCCCCATAC 

CTGAGCTCTTATTTTCTrGGCTAAACTGGTTTTTGTGAAACTTTGTTAAC 

TGGTACCCTCCCGGGGGGCGGTTTAAAAATAGAGGACCCCCCGGGTGTGG 
AG 

>Sequence 3806 

CACTACGTACACGTTNATATCCGAATCTATATTAGTAGTGGGGGGAACAC 

ACCATATATAATAATAGATATTATTATTTAGTATTATATATCTGATAATT 

ATATATCA 

>Sequence3807 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCT 

AAATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATA 

ATTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTC 

CTAATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTCTTT 

CCAGTAATAATTCTAATTGTGTAAAGTGAGGTATACCTGAAGTGCCCGCG 

TACCTTG 

>Sequence3808 

AGGTACGCGGACAAAAAATACAAAAATTAGCCGGGTGGGACACGCCTGTA 
ATCCCAGCTACTCAAGAGGTTGAGGCAGGAGAATAGCTTGAACCCGGGAG 
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GCAGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCACACCACTGCACTCCAGCCTGGGTG 

ACAGAG CGAGG CTCCGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAACAAAA 

AAAATTGTTTTAGCGCTGGGTTTCCCAAGGTGGGAGAGACAGACCCAGCC 

TGGAGCTGGCCCCTGGCCTGTGTGCTGACTTCTTGGGGTCCTCAAACCAC 

TGGATTTTTCTGTTGAGCCTGTACAAACCATGAGCAACAATCTCCTTAAA 

GTGGAAAAGTTATTCCTGATCGTTCCACCAAGCCAGTAGTTTTTTCTCCA 

ACTCTTATGTTAACCGATGAAAAAAAGGCTTGTATTAATGCAAAAACTGC 

TCTTCTAA i GGAAAAAAACAAACCAGAAAAAG AACTTTGGG AAAGGCCGC 

CAGGAGGAACGAAAGGAGAAACTGAGGAAGGGAAAAAAAGGAACAAAAGC 

CCCTTTTAGTTATTAAATAGGAAAAAAAAATTGTCCTGCCCGGGCGGGCG 

TTTTAAAAAAAGGGGA 

>Sequence 3809 

CCGGGCAGGTACCATTAGCATCATCTGGTCTGACCTTCCACTTTGCAGAT 

AAGGAAACTGAAAGCTAGGAAGAAGAAGGGATCCACACAGCAGGCCTCCA 

CTTCTTTCCTTCTATAATAGACTCTCnTGCAATAAAGAAAAATGCGTTT 

GACATACACATCTCCAATGTAAGCTGTATGCAGCAGGTGCAGTGGAATGC 

TACAGCAGTCACATACACAGCACTAAGGGACCCAGTGGCTGAAAGGGGGT 

CAA AAAA GACTTCATCTGAGAGGTGACTTGGACTAGGAGGGGCAAGTTAG 

AAGTTTTAAGGGAAGATGTGCCAGGAAGGCTAACCTCTCACCATAATACA 

TACCCCCCATCTAAGTCAAAAGTTGTTGCTGGGAAGCCACTATGTGGAGA 

CTGCACATCCTGGCCTCCTCTGCATCCAGGGGGGGCCACATGATTACCCT 

TGGCCAAAAGACGTGAGCAGGAGTGATGTGTGTCAATTTAGAACCAGGCA 

GGGTAGAAACAACCGGCCCTTTTCATCGTCCCTTTTCCTTGCCGCCGGCC 

CAAAACAAACTCTGAGGCTCCCGGGGAAGGCAGAACCCCAGGATTGAAAG 

GACCTGATCCCCTGCTTCACTGGGGGACCAACCGTGCAAACAAAAACCCC 

CCCCCGGACTGTACATGGAAATCTGCTCTGGGGGTAAAAATGGTGCCACA 

AAAGATCCCTTGGCCGTTTTAACAATGGTCCCCCCGGCCTCGGAAATTCT 

ATTTAGCTTTATAAACCCCCACCTCGGGG 

>Sequence 3810 

rCCGCGTATATACGGGGGTGGTGTTTTGATATAAAACTATGGTTTTTTCT 

GTTATAATTGCGGAGGGGTGTTTCCTCTATAATAACTTANCCNTCAGGGA 

GTTAGTGAGCGGTTT 

>Sequence38ll 

AGTTTCCCCCACACCAAGTCGCCGAGCCGCAGACTCACAGCCGCCATCTT 

ACCACCCAACCACCGCCCCCCGCGTACCT 

>Sequence3812 

AGGTACGCAAGAGCTCACCCACCTACCTGACCCACCACTGGCATTTCCAG 

AACCCAGGCAAGCCACCTGGAAAGAGTTGGTCTGCCTGGAGTAGCTAACA 

CTGGTGCTAGTATACATCACCTTGGTGCCCAAGAACGGGCATGCCCAGCC 

TACTGTAGCCACTGCTGGGACCCGAAGACTGGCCCATGTATCCCATTCCC 

CAACAAAACTTCACCACAGCTTCCACTAACAACCACATGCTAAGCCACTG 

AGTAAATCACAGACAAAAATGATGCTGTTTATAGTTGAAGAAATCATACA 

GCGATTACACTACTGCACATGCCCAGAATCAAAGCCAAAGCATCCTACCC 

AATGAACACTATGCATACATTTtCAGGAAAAGTCCTCCCCTATGAAAGCA 

AATTCAAAAAATTGGAAAAAGCAACTGTTACACAAGATGCACAAATACCA 

ATGTAAGAACACAGGAAACATGAAAAGCAAGGAACTATGACACCTCCAAA 

ACAACACAATAATTTTCCAGCAACATATCCCAATCAAAAAGAAATTTACA 

AAATCCTGGGGAAAAGAATTCAAAATTTTGACACTTAAGAAGCAAAATAT 

TGAGGCTGGGTGGGGTGGCCTATGTCTGGAAATCCCACCCCTTTGGGAAG 

CAAAAGCAGGAGGATAAACCCGAGGTCAAAAGTTTGAGGCCCGCCTTGGC 

CAAAAGGGTGAAACCCATTT 

>Sequence3813 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 
AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 
AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 
TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 
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GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTT 

CTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAAATTTG 

GCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAATTCTTT 

ACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGGTCAAAATAGCAACTTTTCCTAATG 

TGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTTCCCAACTTTTTTCAGGTA 

TAAATCCTATGGGGAAGGGAGGGTTTCCTGTAGTGAGGGAATAAGAAAGT 

TGGCTTTAAACCCTGCCTGGAAAGAGGGGGTTTTTTTTAAAATCTTGGGA 

AATGGGTGGGGGGACCAATTTTTTT 

>Sequence38l4 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAAGCTTATAT 

TGAACl'rCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGGCTGATGCACACAAATTT 

AAAATTTGGCAAGTGGATCAATTAAAGGATAfTTATTTGCATCACAAAAT 

AATTCTTTACCTCCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATCCCGCTAC 

CTTGGGCGGTTTAA 

>Sequence 3815 

AGGGGAGCTGCACCTCGGTGGCCGCAGTGGGAAAGAAATATCTGCTTGAT 

ATTATTCCTAAAATAGCTCTTTATTTCTTTATGTTGCCCTAGCCACCTTG 

AACTTTGGGCTGAATAAAACAGTCCTCAAAATGTTTTTGACCTAGTGGAA 

AAAAGCCATGAAGAGGTTACTATAGGCTGGGCATGGGGGTGCATGCCTGC 

AATCCCAGAACCTTGGGAAGGCCAAGACAAGAGGATGGCTTGAGCTCAGG 

AATTTGATCCCAATTTGGGGCAAAATGGTGAAAACCCCATTTTTACCAAA 

TGAGAGGACA'ITTCAAGTAAATAAAAAAAGGGTACCCTGGGGCCCGTTTT 

TAA AACTT AGGGGGAATCCCCCGGGGCTGCAAGGAATTTCGAATATCAAA 

GCCTTTTTCGATTCCCCGTAGAACCTTTAAAGGGGGGGGCCCCCGGTACC 

CCCATCTTTTTGGTTCCCCTTTAAGGGGAGGGGGTAAAATTGGCCCCCCT 

TGGGCCGTAAATAATGGGTCACATGCCTGGGTTCCCGGGGGGGAAAAAAT 

GGTTTTn CCGTTTTAAAAAATTCCCCCCCC AACTTTTTCCCAACCCGGG 

GAGCCATAAAAGTTGTAAAAACCCCGGGGGGGGCCCTAAAGGGGGGGGAG 

CCTAAACTTCAATTTTAATTGGGCGTGGGGCTTAAAATGGGCCCCGTTTT 

TCCAATCGGGGAAAAACCCTGTGGGGCCCCACTTTTTTTTTAAATGAAAT 

GGGCCCCAACCG 

>Sequence 3816 

AGGTACl i n I 1 1 IT11 1 ri l l rrm nTlGGCAACACTTGGGAGGCTG 

AGGCGGGTGGATCACCTGAGGTCCGGAGTTCGAGACCAGCCTGACCAACA 

TGGAGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAATTAGCTGGGCGTGGTGG 

TGCACACCTGTAATCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCC 

TGAACCCGGGAGACAGAGGTTGTGGTGAGCCGAGATCGTGCCACTGCACT 

CCAGCACTCCAGCCTGGGCAATGACAGCGAAACTCTGTCTCAAAAATTAT 

ATACATATATATTTTTTGGCCAGGCGCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCA 

GCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGCAGATCATGAAGTCAGGAGATGGAGAC 

CCTCCTGGTTAACACGGGGAAACCCCGTTTTTCTTAAAATTCCAAAAATT 

TGCCCAGCCTTGTTGGCCGGGCCCCTGGAGTCCCACCTTCTGGGGGAGGC 

TTAAGCCAGAAAAATGGCGTGAAACCCAAGAAAAGCCGAACTTTGCAAAT 

GACCTGAAATCGGGCCACTGGACTTCAAACTGGGGGACACAGCGAAGACT 

TCCGTTTAACCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTCCTTGGCCGGTTTAGA 

AACTAGGGATCCCCCGGGCTGC 

>Sequence38l7 

AGGTACAGAAACTAGGACTGTTTGCAGTGAGGTTGTTGAGGAGCCAAAGG 
CCCTCAGGGAGCAGACTGGGCTGTTTCTGGAAAAAGAACTGCAGAAGGAT 
AAATAAGGCTGCCACAACACGCTCATCTCTGAGCTGCATTTGCCCTCCCA 
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CAGTCTCCACTGCTGCCTCAGTTAGCAGGTTGCTTAGACATCGAAGCACG 

GGGCATGCCAGCAGCTCCAGTCCTGCATCCTCGCTTTTCTGGACAGCCCC 

AGCCAAGTCCAACAGCAGCAACCCCAGAGTAGACAGAGCCCCATGGCCAA 

TGAGCAGAGGATTGCTGACCTGGCTGCAGATGATGTAATGAAGGCACCAG 

GCAAACCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 3818 

ACACCGACCTGCACGCCATGATAGGTATTTATTCTTTAGAACiTCATTAT 
GTACAAACATGTGAAATATGATAGTCATCATAATTCTATGTAATATCTCT 
CTAATTTCATCCTCAGCCCAAGAGGGGGTAGGGAGAGAGTTAACT 
>Sequence3819 

ATGTACACAAGAGTTTGTCTGACGGGTAAAATGAGAATACTTCACACACT 

TTTCAA CACCAT ACAAGGCATTATTCTTCACACAGTAACATCTAATGTGT 

TCTTTTATTTTTGAAACAGCAGGAAAAGAGCCCTTTCCCTTCAGAGGAAA 

ATAAAAACTTTATCTGTTGCTTAAGCCAAACTCCAGGGAGGAAGGTGTAG 

TCCTCTGGGGAAAGTAGAGGGATTGGGGATGTATGGAGGAGAATGGACGC 

CCCTTCATAAACACTTCAGGAGGAAGGAATTGCAAGAGGTTTCTTGGGGA 

CAGTCACACAGCTTCCCGATCCTTGCCCCTTTTCTCACTGCACACTGTTC 

ACCCGCGTCACAACATGGGGACTTTGCCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGGC 

GGTTTTAAACTTAGT 

>Sequence 3820 

AGGTACAACAAATAACCCCAACACTCAGTAGCTAAAACAATGAACATTTA 

TTATCTCATAGTTTCTGCAGGACAGTTATCTGGAAGACTTAGCTGGTTAG 

TTATGGTTTAGGATCTTTCAAAAAGCTACTGCTGTGTCAGCCACAGCTGC 

AGTCATCAAGGCTCAACTAGGAAAGGATCAGCTTACAAGCTCACTCATGT 

GCeTGTTACCATTCATGTGGGCCTCGCTGAAGGAATGCCTTTGGCAGCTG 

GCTTCTCCCAGAGTGAATGATCCAAGACAGAGCAATAGAGAACACCCAAA 

ATGGAAGCTACAGATTTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGAAGTTGTTGTTGT 

TTTGGACAAAGTCTCACTTTGCGGCCCAAGCTGGAGTGTGGTGGTATAAA 

CACCGCTTACTGCGAGCTCTACCACCTGTGCTCAAGCGATCCTCCCACTC 

CAGTCTTCCGAGTAGTTTACACCACAGGGTCCTGGCCTGGCG 

>Sequence 382 1 

CCAGCAAATAGTGAATTGATATTACAATCTTGGTTATATGATAGTGCAAT 

AAGCCTTATAGATACAATGTTAAGACAAGTCCCCCAGAAGTGAATGATGC 

GGTGCAACACCATCGGCGAATGGGAGCTCCACCGTGGAGGCGGCCGTCCG 

GGCAGGTACGCGGGCCGGGCGCGGTGGCGCGAGCCTGTAGTCCTGAGCCT 

TCCAAAGTGCTAGGATTACCGGTGTGAGCCACTGTGCATGGCTTCCAGCT 

CTCCTCTTAAATAGTGGGTATAGTCTGCACAACAGGAACCATGGCGGGAA 

TATACACTTTTCCATAGCAAATAGCATACCTGACTCTCTGTGCTAATATT 

GCACATTTGTTAAACAATGAATGAATGGATGGATGGATGGATGGATGAAT 

GAATGAAACATATACTACTGATTATTTTATTCCAGAGTGCTCAAAATATT 

CGCTGCTGATATTTTGAGTGCTGACTGTAATTACTTTGATTAGATAAACA 

ACTGGAAATAATGCTGCTGAAAAAGGTTCTAAATAATGTGTATTTTACCT 

ATTCAAAAATTATAAAATAAGAGGTCCCTCGGCCCTTTTAA 

>Sequence 3822 

TGCCATTGGGGCCTTTTCCCTTTCCTGATAAAGACCCGTGGCCCGGGGTT 
TTGATTTGGGAAAGGCKjTTACTTCTCTCAAAGGGGGGTTTCGG 
>Sequence 3823 

GCGGGAGGCTGACGAGAGCCGGGAGGCGTTAGCGAAGGAAGAGAAAAACC 
GAAGACGAAGCCACTACAGCGTCGCAGCGCGGCGCGGCGTCTGCTTTATA 
GGAGAGGGCGCAGGCCCCCGCGTACCT 
>Sequence 3824 

TCCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAG 
GAGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAA 

atacaaaaattagccgggcatggtggctcacgcctgtagtcccaactgct 
tgggaggttgaggcaagagaatcgcttgaacccaggaggtgga6gttgca 

GTGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGAC 
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TCCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAAGCTTATA 

TTGAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATC 

TAAATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAAT 

AATTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTT 

CCTAATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATTACATGTGTCCCCAACTTTT 

TTCCAGTTATAATTCTATTGGGTAAAGGGAGGTATACCTGAAATGAAGCA 

ATAAGAGAATTGAGCTTTAAACCTGCCTGGAGAGAGCGTGTTCTTTTTTA 

>Sequence 3825 

CCGGGCAGGTACTTAAGCCAATTTCTTTGAATAATTTITITTTTTACATT 

TTTATTTTAAAAATGAGACAGAGACTGGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTAA 

TCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGCGCATCACTTGAGGTCAGGAGT 

TTGAGACCAGCCTGGCCGGCATGGTGAAGGCCTGTCTCTACTAAAGATAC 

AAAAAAAAAAAAATTGGCTGGGCATGGTGGTGCATGCCTGTGGTCTGATT 

CTCCTGCTTCAGCCCCTGGAGTGGCTGGGACTGCAGGCACACACCACCTT 

GCCTGGCTATTTAAGCTAATTTCTTTTGGCACTCTGTAGCCTCCCACATT 

CAGTTCCTCACATTTATTTTACCTATAATTTCTTCTACCAATTCTCCTGT 

ATTTTCTCCTTTTCTTTTGCTTTCCT 

CTCTCT TTGCCTC CTCTTGCCTCCCCTATCTrri ' 1 TiTCTTTTAGGGTGG 
GTTTCCTTTTTTTCCCTTTAGGTTTTCCCTTAGGTCTTCATGGGCGTTGC 
TTTGCCTCACTAACAGTTAACATTAAGACGTATTTCTGTTTCTTGTACCT 
>Sequence 3826 

TGTAA TACAGATT TTAAACGTATTCATTAATATTATTAATAACGTGTACT 

AATTA 1 1 1 1 111 T ATAT ATTTTT ATTTTTCCTTTTCTC ATTTGG GGGTTT 

ATCCTTTAAAACTTCTTCTATTTGTAACTTCACACGCTGTGGCGGGCGGC 

CGGGCAGGTACTGGAAACAATTCTTTTTTGGATTTAACCTrCCTCTACTT 

TCCTTATATTTTTCACTAAAATAAATGAATAAATAGACATAAATAAATGA 

ATAAATGTAGGAAGAAGGTCATATTTCAACACTAATTTTAGTAATGCTTT 

ACATAGGAGTCCTTATAAAATATTTACTTAAAATTCACAATTTACTAGAT 

GTAGTCATATAGATCTAACACAGCGCTTAGAGACAAACTTTATTGGGGCC 

TTAATGGATTTATAGGAATATAAAGTTATTACAACAAGAACAGGATGTCA 

CCAAAAGAGTTCACCTGGTCGGCTGCTGCAGGACCATCTCACAGGCATTG 

TTTGCTTTGGTAAGTTCACCATGATCCAGGGCATGGCCTTAAATTTCAGA 

GGTCTTACAACCCGATCTTGCCCATGTTTTTAAAATTCATCGAAATTCAA 

GAAGGGAAATCGGGCCTTATTACATCCATAAGACTTAAAAAAGCCCAACT 

TTCCAAGTTTCAGAACCCCCAGAAAAAAGCCGGGGAGCATTGGAAAATAA 

TCTTTTCATGGTTTCACCCGGGGAACTTTATTTGAAAGGCCCACGGAAAT 

GGAGTCCTACTGCAATCACTAAAAAACTGGTTAGGGGGGAGAAAAAAATT 

CTCTACTTTCCCGAAGAGAAGGTGCCACTTAGGCCGCTGTATCCGAAGAG 

GTCCGAGGGTAAAAACCCCCTCCTGGCCCTTTTAAATTATGGACCCCCGG 

CTTCGGAATTTTTTTCATCTTTGGAACT 

>Sequence 3827 

TCCACACGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCG 

GGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTG 

AAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCA 

CGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAA 

CCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAG 

CATGGGCGACAGAGCAAGACCCCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACA 

AAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAA 

AGCCTGATGCACACAAATCTAAATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATA 

TTTATTTGCATCACAAAATAATTCTTTACTCCCCCCCAAAATCAATAAAA 

AGTTCAAATAGCAACTTTTCCTAATGGTGTTTAAAAATGGTATCACCAAA 

TACATGGGTCCCCAACTTCTTTTCAGGTATAATTCTATTGGGTAAAGTGA 

GGTATACCTGAA GGGAGGGC ATAAGAGAGTTGAGCCTTTAAACCTGCCTG 

GAAAGAACGTGGT TTTTTT TTTAAGTCTGAGGAAATGGTTGGGGGCCAAA 

ATCTTTTA A AC1 FT T'l 11 1TTC CCTAATCGGGACTTTATTTTTTTGGTC A 

AAGGCTFTTGGGAAATTTTTAACCTGGTACCTGGGCGTTTAAAAATAGGA 
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ACCCCCGCCTGGGGGATTCATATAAACTTTAGTATCCTCACCTTGGGGGG 

GGGCG 

>Sequence 3828 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCACCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTTAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAGGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAA 

TTTCTTTACTTCCCCCCAAAAATCAATATAAAGTTTAAATTGCAACTTTT 

CCTAATGTGGTTAAAATGTTAlTCCCAAATTCCTGTGTTCCCAACTTCTT 

ttccgttataattctattggggaaagtgaggtttacctDaagtgaggcaa 

TAAAAAATTGACCTAAAACCTCCTTGAAAAAACCTGTTTTTCTTTAAATC 
TTGGGAAATGGTTTGGGGCCCAATTCTTTAAACI 1 n 1 Til TIT C CCTAT 
CCGGAGCTTTAATTTTTGGGCAAACGGTTTTTGGTAAATTTTTTACCCGG 
G TCCTGG GCCCTTTTAA ATAGTGGATCCCCGGGTG TGGG AAT TTTTTTT A 
GTTTTTTGTTCCTTTCCCCGGGGGGGGG 
>Sequence 3829 

CCGCCCGGGCAGGTACTTTNTTTTTTT rT l 1' I ITM T1 1 T GAGTAATATT 

AGAGTCACTGACAATGAGAAAAATGGAACAGTGGATTTAAAACATGAAAT 

GGCCCATTAAATGGGTCCTGAACTTGTTTTAAAACTCCAGATAATATAGC 

TTGGCTGTTTCTGTCTTTCCAAAATGTCAAAATTTGTCTAGGATTAATGG 

TTCTCTAAATCAATAGGATTTCATGTTTATAAATGGTTTACGGTTCCACT 

GGTTTTAAAATGTTATGAGCTCATGCATTATCATCAACGCTGAGCCTTTA 

CTGAAATTTACTGACATTTAGTATGGCATTCAGACCAAACATGGAAGGAG 

GACAGAGCGGAATCCTTCCAAGGCCTGGCCCAAAACGCAAAGGTTCCAAA 

GAGGGACAGGGTGAGTGGGAAGGGAAACAAAACTCTTAAATGCGAGATCA 

TTAC AGAAA AACGATTCATGGCCCGGGGGTTCTTTCCCAACTGCCCAACA 

AACCTTTTTGGAATTTCAGTTTGAAAAACAAATGTGGTCCTTTTCAAAAA 

CTTGGAGACAAGAGGGCTTTTAAAAAATTTAACAGCATTTTTCGAAAAAA 

TCTTTTAAAAAATAACTTATTTAAAAATTATTTTTACACCCTTTTTTTAT 

TCAAACTTTTTAATTGTTGGGAAATGTGCTTTCAATTGGCTTTGGCTTTC 

ACCCCTGGTTTGGATGAGGAATTTAATTTTGGGTGGCTTTATTGAAATTC 

CCAACTTTTTCCAAAAAACTGGGGTGGAT 

>Sequence 3830 

CTTGGAGCTCCACCGGTGTGGCGGCCGAGGTTACTTA T nTTTT TT T CTT 

i 1 1 1 1 1 11 TCCCGGAATCGGGTTTTACAATG AATGTTAACTTGCACCAGG 

AGGCTACCTTGGGCCCCCAGAGCCTTCTTAAAACCCTGGCACCCTGCCAG 

GGGAGCTCCAACTTTGCAGCCCAAAAAAAGTCATGTTGGCAGCTTATCAG 

GAGCCAGGGAGTTACATGGCGCCCTGGGGGTAATAATATTTTCCAGAACG 

CTCAAGCTAATAGTCCCATGATGGGCGATTGAAAGGACTGCAGGTATGCT 

CTTCCTTGTCCTTAGCCTTGGAAGTCTCATCCATCTTTTGGCAAAGGGCC 

ACATCACACTTCTGCTTGACCTTCAATGGCAAAATTGGGGACAACTTGCT 

TTTG TTTTAC TTTACCTAACTGCCGACAGAATGTATAGTTAAGCCAGGTC 

AGGCTTTTTAACTTATTATCGGGCTTTGAAATCATTTTCnTAAAAAAAA 

AAAAACCGG ATATG AACCCTAGAGGGCATTCTGGGCCCTTGACCACATTT 

TTATTTI'IM'CTTTTT TAAAA CCACCCCGGAATTTTGTTTCCTTAATACCT 

TGCCCGGGGGGGCGTTTTTAAAAATATGGATCCCCCGGGCCTGGGGAATT 

TGAATATAAGCTTTTATATCCCGCACCCCTAGGGGGGGGGCCCTGCCCCA 

AATTTTTGTCCCTTATAGGGGGGGTAAATGGCCCCGCTGGGAATAATAAG 

AGGAAAAACATGTCGCTGGGGAAAAATTGTTTTTCCCTAACATTTACCAA 

AAAAAATGAGCGGGGTGTATTATGTTAACTGCG 

>Sequencc 383 1 

CCGGGCAGGTACTTTATGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 
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AGTTTGAGACCAGCCCGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTG 

GGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGT 

GAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTTTAAAAAAGGAAAAAAATGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTTAAGGATATTTATTTGGCTTACAAAAATA 

ATTCTTTACTCCCCCCCAAAAATAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTC 

CTAATGGGGTTTAAAATGTAATAACCCAATTCATGTTGTACCCAACTTCT 

TTCCAGTTATAAATCTATTGGGGAAAGTGGGGGTATACCCTGAGTGAGGC 

AATAAAAAAAGTTGGCmAGACCTTACTGGAGAGAACCTGTTCTTTCTT 

AGAGTCATAAGGAAATGGTTGGGGGGCCAAATTCTTTTAATCTTTTTATT 

TGTCCCTACCTGGGCTCATATTTTATGTGCTAACCGGGTTTTGGGAAACT 

TTTGTTAATTGGGACATGGGCCGCTTATAAAAATTATGGATCCCCCGGCT 

GTAGGAATTATATTAAACTAATGTTCCCCGTACCTGATGGGGGGCA 
>Sequence 3832 

ATGTACTTTATGAGACCCATGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTT 

CTCTTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACAACAAATCTAAATT 

TGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATTACAAAATAATTCT 

TTACTTCCCCCAAAATTCAATAAAAAGTTTAAATAGCAACnTTTCTAAT 

GGGTTTAAAATGTTATCACCAAATACATrTTGTCCCAACTTTTTTTCAGT 

TATAATTCTATTGTGTAAAATGAGGTATTCCTGAAGTGGGACAATTAAAA 

AGTTGGGCTTTATACCTTTTTTTAAAAACATGTTTTTTTTT 

GAAAGT TTGGGG GCAAAATTTTCTCAATCTTTTTATTTCCCTATTCTGAG 

CTTrATTTTTTTTGTTAAAATGTTTTTTTGTAAAAATTTTTAA 

GATTTTCCTGTGGGGGTTTTTAAAAAGGGATTACCGGGGTGGGTATTTTT 

ATTTTAAATTTTTTTTACATCCTATTTGGGGGGGGC 

>Sequence 3833 

AACCAGGGTTTACCCAGGAGAGTCTTCTGGAGCTTTATCTGTTCTAACCG 

TGAAATAACGGAAACAGACAGGGTATGACCAGGAGAAGGGGGCATTTTGT 
AA 

>Sequence 3834 

CCGGGCAGGTACCAAGCAAAACACTTGGGTTATGTCGTGGCTAAATAAAG 

AACCCAGGAGGGGCTAATTAGCCACTTTATATAAAGTAAAAGTCACACCT 

CTAGAGCATCTTTTAGGGTAGCTGTGTTAGCCAAGGAGGTGTTTCTCTTT 

GGA GGCTTATG TTATCTCATAAATCTACAGCTTGAGGAGGAAAGTTTTTC 

ACCCCTTTTTTCTGGAAGGGTAGAGATATCCCTGAACTATATGTGGTATT 

GACTTGGGGGTGCAAGCGCAGGGAAGTGCTGGGTAAAAAAAGGCAAGGTC 

CCTGGTGAAAGCTCAACCCCTGGGCCTGTGCCCACTGGAACTTAAGTAGG 

ACAGGCACTTCTGGTTTAGCGCCCCAATGTTGCATTTTTCCAAGACCACT 

TTGGCCCGCCATACTCCCCATCATTTGGCTTATTATACCTTTGAGACCCA 

AAAGGGCACACCCAAAGCTTGCTGGGACGCAAGAAGAACCACCGTGGCTT 

AATAGCCAAAATGAGGTTTCCCCGAGCTTGGCCTTTAGAAGGATTGGCCC 

CCAACTGAATTTAGAACAAAGGGGATTTTAAGAAAACCCCGTTGTTGATG 

GGGCGGCCTAAAGGGAAAAACATTTTCCTTTACCTCCCCTGGAGGTTATA 

TCAIGITTAAAAGGGTCTTGIGAAAATTTTTTTAAAAAGATTTTTCTCTG 

GGCAAAAAAAAAGGGTTTAATATTATAGGGACCCTGGCCATTATAAAAAG 

GTGATCCCGCCTGGGGAATTTTATAAATATTCCTTG 

>Sequence 3835 

GGAAACACATTTTGTCTCCTGGGAGAGGCCCTGGTTAACGGGTTACACAC 
GACGGTTTTTTGGGTGGCTACAAAATATTTGAGTGGGGGGTAAATACCGG 
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TTTACrAAAGAAACGAGTTTGGTACGAGGCCCTTTAATAACTTATATCTA 

AAAAAAGTAGGTGCCATTACG 

>Sequence 3836 

AGGTACAGGT TATGG AAGTAGACACAGAACCACACTGCTGAGGTCTTCTA 

AAGTGCCTTCCTTTTCTTCACAGCCTGGCTTAGAGGTAGATCAAATCGAA 

TGGTGGGGGGGAGGAGGAATACAACTACTTATAAATGATATTCAATAGCG 

TTACTAGGATATTGTGTCTCTGTAAACTTITACACACGTCATTGCTAATA 

GCGATACCGACCTTTAAAGGAATAATAGTTGAAGACTTTACATATAGAAT 

GACATAGATGGATCGCAAAATGGATTAAAGGGTATTTTAAGAACATAGAA 

CATGAGCGAAGAAAAAGAACACATCCATACATATGTGGGTTAAAACAAAT 

TGTATTTTTAAAAGCAATGATTTGAGGAGAAAATGGACTTACAGAAAGTA 

CGCAGAAATTAAATACCACGATTTGCAAAGGGGCAACTGCTTATTAAGAA 

TTAAAAATATTACCGTTGAACTTATAACCAGTCTTCAAACCTTTTAGTTG 

TAAATAGCTTGGCATGTTGGAATAGAAACAGGATTCTAGAAGGGAGAATT 

TCTGTTTACAGAGAAGATATTTACTCACTTAGAGGTTGTAATATAAAAGA 

ATTCTTGAAAAATTCCATGTACACGCAAGGGGAAGAAATAGCCACTCCAT 

TTAGAAAAGCCCTACTTGTAAGCCTCAATTTTATTAAAAACTCCAGAACA 

AAAAAATTTGGTAAAAAAATTACAATTAGTGAAATTTGTCTTTGTATTAA 

AAACAAATATGGTGGGGAAGAAAAAACATTGTTTTTTAATCGAGATAATA 

TCCTTCTCCGACCATATAATTTAGAATATCTTTTTTGAGAAAAAGCAAAC 

TGGAGGCTTGTATTCTCTCTTTTTAAAGATATAGTAATATTTTCTTGGGG 

GTTTTGTGTGGAATTTAAAAATAAAAGCCTTTATTTTTAAAATATTAATA 

ACTCATAAGGTGGGAGGTTATAAATCTAAAATTTATAGACTCATTTTGAT 

TAGTGGGAAAAATGTTGCCTCTTATCTGAAATATTT 

>Sequence 3837 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGC1TGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAATAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTT 

CTCTAAAAAAAGAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATTTAAATTTGG 

CCAGTCGATCAATTAAAGGGATATTTTATTTGCATTACAAAATAATTCTT 

TACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATTACAAACTTTTCCTAAT 

GTGTTTAAAAGGTAATCACCGAATACATGTGTCCCCAAAATTTTTTCAGT 

ATACTCTATTGGGTAAAGTGAGGTTTTCCTGAAGTGAGGGCATTAGAAAA 

TTTAGCTTTAAACCCTGCTTGAAAAAGCTGTTTCTTTTTTAAATCTTAGA 

AAATGGTTGGG GCCCC ACATTTTTTAAAAA i' l 1 "I T 1T1 Tl C CCTCAf ACC 

GGAGGTTTATTATTTTGGTCAAAAGGTTTTTGGGGAAAATAGTTAACCTT 

GAGACTTCCGGGGGGGGGGTTAAAAAATAAGAGAACACCCCGCTGTGGGA 

G ATTA TGTTATCTTTATTTGACGCCTCGTCCCAGGGGGGGGGCCCCCCAC 

CCTTTG 

>Sequence 3838 

GGGTACAAACCACAACACCACGTCTGCTACGGGGAGTTCATTCCCAGCGA 

GCCAAGGGCTCTTCCCAAGAGCAGAGTTCATGGAGCGGAAAACAGCGGCT 

TTTTCTTTACTGCTTCCCTCTTTTAACTGAAAAATCGCAATATCTACCCA 

GCTATCTATAAGGGTTGCGTTGACAGCATTATGCTTCTGGCCAAACAGAG 

AGAACAAGGAACGTGCAATGTTCCCTTCGCCTTCGATGGGGCACATCGTC 

TGGATGCTGAATTTCATCTGCGTCTTCGGCACATTCTTCCAAATTAAAGT 

GAATCCCAGCTGATAGTCTTGGCGGGGCTGTTTTTTATTCTGTTCTCCAA 

AGCACTTGAGAAGGTTTTTCAGGCACGCTCTTGACCGAGGAGTGCGTGTG 

CACCGTGGACAGGACCCTGAAGTGCTTACAGAGCAGCCTGTGCAGCACAA 

AGCAGGGGAGAAGGGGAGGGGAGGCCGGGTTTGCTTTGATTCACCGATGT 

TCTTTTCAACGCCCCCTAATCCTTCCCAAGCACTGAATTTCAAGTCCAGC 

GCATTCCCCGGTCCCTGCCGGGCGGCCGGTCTTAAACTAATGGATCCCCC 

CGGCTGCAGGAAATTAAAATCAACCTAATCATACCGGCAACCTTAAGGGG 
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GGGCCGGTACCCACTTTGGTCCCTTTATGGAGGGTAAATGCCCCTTGGCG 
AATAAGGGAATAGCTGTTCCTGTTGAAAATGTATCCGTTACAATTTCACA 
AAAATACA 

>Sequence 3839 

TCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACTT TVT l T i 'I l ' l i M 1 1 i H rTTTTT 

TGGGCTGAGTGGGATTTGCGTGGCTGCAGTCTGGGCCCCGGGCAGTCACT 

AGCCTAGAGGCTTGGCAGATATGCCTGCCGCAAATTGCAAGAATTACGCC 

TTTTCACCTCCTCTGCTCTCCTCCCGGAGCCGGTGCCCACCCTCTTTTTC 

ACAAACCGCAGGGCTGGGGAGAGGGACTTAACCTTTGGCCTGCCTGCCTG 

GCTGTTTGGCTCTGCGCTTGCTGTTTTTGGTTTXiriTrCTCT^ 

CTTTCCnTrGTCTTTGCCAGCCACCTATGCTGCTGGTTTCTCCTCTGCTT 

CCCTCTCCCCTAGGGGAGGGACCGGCAGGAGTGGAGCTACTGTTTCTTTC 

C CTGA GAAGAAAGAAAAGGGGAGTTCTGAATATTTTTCTTACTACTGGAG 

GTTTTGTGTGAGGTTCAAACCCCCCCAACAATAGGGATTTTTCACCTTTA 

AGACATCCTAAGGGAATCCTTTTACCACCCCTGCGGGTTrrrCTCTCTTT 

TGGTTGGGCCTAACCCAAGGAAATGCTTTTCCCATCCCGGCTTTTTCCCT 

AGTCCCCGCCACCCAGGGAAAACTTTACCGGCTCCTGGGGGTTTATCCTT 

CTTGGTCTGGGCCCCAATGGCATTCCATTACTTGAGGATCTTTAACCTGG 

TTGGTGCCAATTTTTTrTTTTTGCCCCCATGGTGGGACCCAGGTTATTTT 

CACACCGGGGGGGCCAAATTTTACTTAG 

>Sequence 3840 

AGGTACAACTAAGGAGGTTATTTAGACCTATTGGCAATCCATAGGAAAAT 

AAAATAATCAAAAAATTGCTGCTTATCTTCAGTGAACAGAACCACAAGAT 

TAGGACTCAAAGCCATCTGAAGCACTTTCATGCTGGCAACGTTAAGGAAC 

AACATCCATGTGATTAACAAGAGCAGCCTAGTCCAGGAGGGTTGCCAACA 

GCAGGCAGAAGTGTGGCATATCTGGATAGGCAGTTATTGTTTTAACAGGG 

TCAAGATTAATGGGCAGGTGTTCCGCGATAATCCGGCTCCCGGCCCAGGC 

TCCCAGCGCACCCGCCTCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence3841 

AGGTACTl I 1 1 ll-l-Il^^nTl'lTlHHHTmATTTTmACTTOGGGAAA 

TTTATTAAAAAAAAAAAAAAGAAAAACAATAATTTATGCCCTTGGCAAAA 

TAAAAGATCTTATCAATATAAATGTTTCTTAGAAAATGTATGAAAAGATA 

ATATATATTAATAAATCAATATTAACATTACAGCAAAAGTAATAATGATT 

ATATAACAATGACAAGTGAAGATATTTCTGGCCCTTACACAGTAGTATTT 

CTGGAAGGGCTCTGATTCCTGCTTGCTCTAGTACAGGCGTGCTCTCACTT 

TAAGAAAGCCTGATGCCGCTGGGCGAGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAG 

TACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTGAGA 

CCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAAT 

TAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGGTTG 

AGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAAGAGGTGGAGGTTGCAATGAACCCAA 

AACGCGCCACTGCACTCCAACATGGGCGACAGAGCAAGACTCCCTTCTTC 

AAATTAGAAGGAAAGAAACCAGGAAAGAAAAGCTTATTTTGGACTTCTTT 

AAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGTTCCTGCCCGGCGGGCGTTTTAAAACTA 

AGGACCCCCGGGCTGCAGAAATTCATTTTAAGCITTTTCAGACCGGTTAC 

TTTAGGGGGGGGCCG 

>Sequence 3842 

AGGTACTTTTTi'I4Tl"l"IMUTll"l"l"l"lM w nTGGTTTTTTCCAGACACGGA 

GTCTTGTTCTGCCACCAGGCTGGAGTGCAGCGGCGCGATCTCGGCTCACT 

ACAACCTTCGACTCCGTGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGG 

GTAGCTGGGATTACAGGCACGTGCCACCACGCCCAGCTAATTATTTGTAT 

TTTTAATAGAAACAGCGTTTCTCCATGTTGGCCAGGATAGTCTCGATCTC 

CTGACCTCATGATCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAG 

GCGTGAGCCCCCACACCGGGCCAACTGGCTGATGATTTAAGTGATCTGGG 

CAAGAGGTAGACACACAAATTTTTACCAGCTCTTTGGGTAAGTCTGAGGT 

TAAAGACTGTTTTCTAAATTAATCATTCTTAAAGTGTGGTCCCTGGTTTA 

GCAGCATCGCCATCATTTAGGAACTAATTAGAAGTGAAAATTATTTGACC 
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TGCGCTAAACATGCTGAATTAGAAACGTTGGATATGGGGCCCAGTAACTT 

GTGTTGAACAAGCATTTTGAGTAATTCCAATGAATGCTTGTTTGAGAAAC 

ACTGCTCTTAGTGATATGGAGGCTCTAACCGGGAGGGACCCCTTTTTAAT 

TGGGGATT TGGG TCAAAGTCTTATGGAAACCAAACCACCCCCAAAGCTCC 

TTTGAAA i 1 i l iGAAAAAATTGGGAGACrTTTTACCCTTGCATAATCAAA 

ACTTTTTTTTCCCG 

>Sequence 3843 

CCGGGCAGUTACACAGTGGGCGCTGGGGACCAGGGCCAGAGAGTGGCCAC 

CTGTTAGAGCTGCATGTGTGTCTTGGGCCTGGTCTTCTTTCTCTGCTCAC 

TAATGACAGCTGTCCCAGCCTCTTGCAGGCTCTGGCCCACCACCTTGCTT 

GCTGTGATTTTTTTTTTTTTCCTCACACATGATAAGCTGAGGCAGGAGAA 

TCCGCTTGAACCCGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATTACGCCAC 

TGCATTCCAGCCTGGGCGACAGAGCAAGACTCCGTCTCANAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAGGTGACAAGCAGAGCAAGCGCATCTAGGTGACACCCGG 

AGATGGAATCGGGACGGCAGGATGAGCATGGGTTTGTGGCGAGAAAACCC 

GGGGCAATAATGACATACAATGCAAATTTGCCAGAGTCAGCAAAAAGCCT 

ATGTGGTAGAAATTGCCAAAGAACAGAAAAAQAGGGAAGGGTCAGCACCT 

AGTGCAGGCTACTCTGCTACTGACAAGCAGCCCGGCACATAAGGAGTGTT 

TCACTGGAAATGAAGGAAGGAGGAAGCAGGAGGGGAGATGCTGGGAGCCT 

TCAAATCCACACTTTCCCTGGAACACGAAATAAATCCCCATGGTTCTACT 

CTCTTCTTCACCTTCATGATTACAGTGAGCTTCTACCCTGGCTTTTAACC 

TATGTGCTAGGGCCCGAAAACAAATCTCCCGGTCCTGGGTAAAAATAAAC 

CAAATTCTTTTT 

>Sequence 3844 

TCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACTTCCTTGGTGGTCCAGATACTCTGG 

AAGTTGAAAGTGTGTGTGAATGGTCTCAAGCCATGCGGTGTTGCTTGTGT 

GGATGGTGACAAGTCCTGCTGGACGGAGTGGGTGGGTGCTA(XTGTGGTT 

CCATGGCCACCTCATACAGCTTAGGGCAGATCCTGACGTGGGTTTATATC 

AGCATGCCAATGCTAAGAGGAGCCTAAATTTCCATTAGGGAAGCAGCCAG 

GTAGGACGAAGTGAGTGAAGAGTGTAAGAAAGCTCCAGGGGTGGGGGAAG 

AGGAGTTAAGATCCTCCCCAGGGAAAATGAAACCTCAAGTGCGTGAGGTT 

AGGAATTTAAGCAAGCTAGGGAAAAACAGGATAGACAAGAAGTCTCTAGA 

ATTAAGAAGTTGAGTCTACCCAGCATTCAGTATGGGAAATGTTTCTAGTA 

AATTGGGAGCGAAGAAAGATGCAAGTGATCAAATTCCCCCTAATAAATCC 

TTTAGGGTTTATGTTAAAGATTGGGAAGATAATGAAACACCTAAATTCAA 

AAAGAAGTAGTAGATGATTAAGTATTGTTGCTTCATTTGAACCTAAGAGC 

CAATCCTCCAACCACAATTTGGTTGGGCAAAATTTGGGTCAGATGAAGAT 

TGAATCTGGCAAGTTTTAAAAATGTATGTAAATGACAAGCTGTAATTGGA 

A GACTA ATTTAAGAAGGCCTGTTGAACTTTGTTGTCCCCATCCATATTCA 

ATTTTTCTGCTCTCAAGAAAAAAAAG 

>Sequcnce 3845 

TCGACCGCATATATAATAAATTTTATTAATATTGTGTTTTGTGCCTAAAG 

AGGTAGATCACGATATNGAACAGTCAGTGACTCGTAAAATAGATATGATA 

ACAAATACACCCCCCACCCAGCCAGAGTGATACATGTATAACANCCAATG 

GGCTAAATTCCACTCCACCGCGGGGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACACTGT 

TCAGGCAAAGCGTCCGGGCAGCGTAGGCGGGCGACTCAGATCCCAGCCAG 

TGGACTTAGCCCCTGTTTGCTCCTCCGATAACTGGGGTGACCTTGGTTAA 

TATTCACCAGCAGCCTCCCCCGTTGCCCCTCTGGATCCACTGCTTAAATA 

CGGACGAGGACAGGGCCCTGTCTCCTCAGCTTCAGGCACCACCACTGACC 

TGGGACAGTGAAATCGACAATGCCGTCTTCTGTCTCGTGGGGCATCCTCC 

TGCTGGCAGGCCTGTGCTGCCTGGACCCTGTCTCCCTGGCTGAGGATCCC 

CAAGGAGATGCTGCCCATAAGACAGATACATCCCACCATGATCAGGATCA 

CCCAACCTTCAACAAGATCACCCCCAACCTGGCTGAATTCGCCTTCAACC 

TATACCGCCAGCTCGCACACCAGTCCAACAGCACCAATATCTTCTTCTCC 

CCAAAGAGCATCGGTTCAGCCTTTGCAATGCTCTGCCTGGGGACCAAGGT 

GACCCTCACGATGAAATCCCGGGGGCCCCGAATTCAACCTAACGGAAATC 



Page 777 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



CGGGGGCCCAAAACCTTAAGGCTTCCAGAACTTCTTCGGACCTTGGCGGT 

TTAAAACTAGGGATCCCCCGGCGGGAGAAATTCCAATATTAAACTTATTG 

AACCGGCGCCTCAAGGGGGGGCCCGGACCCCGCATTTGGTCCCTTAAGGG 

GGGTAATGGCCCCTTGGATAAAAAGGGACAAATG 

>Sequence 3846 

CGCAGATGCGCATGANCCCTTTGTANNTCCNNCCAATGNGGTAATTTCAG 

CTCCACCG CGGTGGTTGCCGCCCGGGCTGGTACl'l'i''l' l 'l'l'l'l'rrr r i"lTr 

TTTTTTTTGGAGATGGAGTTTCGCTCTGTCACCCAGGCTGCAGTGCAGTC 

CGCAATCGTGGCTCATAGCAACCTCCACCTCCCAGGTTCAAGCAATTCTC 

CTATCTCA GCCTCCCGAATA GCAGGGACTACAGACGCTCACCACCACGGG 

TGGCCAAC I I rTTTTTnTl GAGACGGAGTCTCACTCTGTCACCCAGGCT 

GGAGTGAAGTGGCATGATCTTGGTTCACTGCAACCTCCGCCTCCCAGGCT 

CAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAATAGCTGGGATTACAGGCATG 

CACCACCATGCCTGGTTAATTTTTTTATTTTTAGTGGAGACGGGGTTTCA 

CCATGTTGGCCAGGCTGGGTTCTTICi 1 TTTTTTTTTTTGGAGACAGACT 

TTTGCTCTTATTGCCCAGGTTAGAGTGCAGTGGGAGACAGAACAAGACTT 

TGTCAAAACAAAAACAAAAACCAAAACCAACCCAACCAAACCAACAAAAA 

TATTTACCCCCAAAAAATACCCTCCTGGTTTTTGGGCATTTTACCCACTT 

AAAAGGGGTTACCTTTATTGATTTCCCATTTTTTT^ 

CCAAAAAAAATTTTTTtTTNAATTTTCCCCCCGCCGGGTGGCTTCTATAT 

GGGGTGGGGGGCACCTTATTTGGATTGGGGGGGGGGTATTTTTTCCGGGG 

GGGGCCTCCGCCGCTCTTAAAG 

>Sequence 3847 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCATGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGTACAAGACT 

CCATCTCAAAATATAGAAAGAAAGAATCAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAA 

TTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCC 

TAATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTCTTTC 

CAGGTATAATTCTATTGTGTAAAGTGAGGTATACCTGGGGGGAGGCATTT 

AAAGAATTGGGCTTTCAAACTTGCCGGAAAAAAACGAGTTGTCTTTTTGA 

ACTCTTTAAAAAAACG 1 1 1 II 1 1 1 11 1 A AAAACCCCAACl l Tl' l ITIGGG 

GTTAAGGAATATCTTCAATTTATACCCCCCTGAAAACACTTTTGGAAATC 

CCGGGGCCGGTCCTTTAAATTmGGTTTTGTGGGCCTGAATGAATTm 

TTGGTTCCCCGTTCCTGGCGGGGGGG 

>Sequence 3848 

CCGGGCAGGTACTTAAAAGCTAAGGATTTTGGACTATACCCTTTAAAGTG 

ATACGAAGAGAATGTGACATAGGCAAATGATTAAGGAAGATTAATATAGA 

AGTTAATGGCCGGATGTGGTGGCTCACGCCTGTGGTCCCAGCACTTTGGG 

AGGCCAAGGCGAATGGGTCACCTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGA 

CCAGCATGGTGAAACCCCATATCTACTAAAAATACAAAGTTAACTGGGTG 

TGGTGGCACAAACTCCGTTTTAAAAAAAAAATTCAGAGTATGTAGACTCT 

GGAGGAAGTCTGGGTGGGATGTAATGAGGACCTGCTAGAATTTGGATCAC 

TTTCAATTGAAGTCAGGGTATTGTGCATAATAGAAAGTATTGGACTGAGA 

TATTTGGTTACCATGGAGGCCAATGCTTTTTTCATCTTATTAAATGTGAT 

GTGACTTTTTTCTTTGTACCT 

>Sequence 3849 

CCGGGCAGGTACGCGGGCGACTTCACTTATGTGCGTGTCTCTTCTGAGGA 

ACTGGATCGTGCCCTGCGCAAGGTTGTTGGGGAGTTCAAGGATGCACTGC 

GCAACTCTGGTGGCGATGGGCTGGGGCAGATGTCCTTGGAGTTCTACCAG 

AAGAAGAAGTCTCGCTGGCCATTCTCAGACGAGTGCATCCCATGGGAAGT 

GTGGACGGACAAAGTGCATGTGGTAGCCCTGGCCACGGAGCAGGAGCGGC 
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AAATCTGCCAGGAGAAGGTGGGTGAGAAACTCTGCGAGAAGATCATCAAC 

ATCGTGGAGGTGATGAATCGGCATGAGTACCT 

>Sequence 3850 

AGGTACGCGGGAACATCAAACTGTTAATCGAATGCAGGCTCCAGGGAGAA 

GCAACTTCCTGGGCATGCGTGTTAAGAGACAAAAAATGATGACGTTTGAT 

GACCACTCCACCAGAAAAGGGAAGAAAGCCTGAGGGGCCTACGTGGACCT 

CCCTAAACACACTGCGCATGCTCCATTCCAAACGGTATGGTGAGCACTGC 

GCATGCGGGAAACCCACCCTGTAAGGGAAGAATCCTGGGAAAGAGGCAAG 

CCTATGAAGTCCCAGGATCAAGGTTAAAGACCCTTTTTTTACTGTCTTCT 

TGTGCTCT CTTTT CTCTCTTGGACCTTCAGGCGCCTGCTTGGCTCTCTTT 

CAAGCGAATTTTGCTTTCTITCCTGTTCTAAAGCCTTTT^ACTAAACTTC 

CACTCCTGCTCTGAAACTTGCTCTCTTTTTCTGCCTTAACGCCCCTCAGT 

CGAATTCTTTCTTCTGAGGAGGCAAGGACTGAAGTTGCTGTGGACCCATA 

GGGATTCGCCATTGGTAACTCGGGGTAACTCGGCTCTCTTTCACTGCTGA 

CGTATGTAACAAGTTCAGTCTTTGGGGTGGGCGGCCCCACGGCTGACACC 

ACATGCCCCCAGAGAGGGGAAGACCAAAAATGACTTCTGACATCACCCTC 

GTCTTTGAAAGAAAAAATGTTGGGCTTCTTAAGGGGCCGGCCATCCTTAT 

TGTTGGGTGGAACCACACACCCTGTTTTGCAAACCAGAATAAGGGAAAGC 

CCCTTT 

>Sequence 385 1 

AGGTACCCGCCTTCACTCAGTTTCCCCAATGGTAACATCTCGCAGAACTA 

C TGGG CGCCATCACAGCCGGGGTCTGACTGCTCTTGCTCAGGTTTCCCCG 

GTTTTCCGTATCCTCACGTGTGTGTATTTACTTCTGTGCAATTTTATCGC 

AGGCCAAGGCAGGCGGATCACCTGGCCCCATCTTTCTACAACTGGGAAAA 

TTCTGAGTTCTGGAACCATCTGCCCAGGGATTTGGGGTCAGAGATGGTGG 

GCCTTTCTGATCCTGGTCTTTGCCATGGTTATGATTGTGGCATCCCTGCC 

TGTCTTCT ATC ATGTGCCTC AACCTG T l T 7 T 1TJ CCTTTGCC AAGCTGG A 

AGCCCCTGATATCAGACTAACAGGAGCACAACATTGCACGGTCTAAAGAC 

ACTACCTTTAGGTGAAATTTTGTTCTTCTATCTTCCCCCCTTGGCATGGA 

GAGGACCCTTA 

>Sequence 3852 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACACTGTTAGTTGCAAACTGGCACAAAGGTGA 

ATGCGGCTCATGAGGCTCGCTTGATTAAGAAGAGCTGAAACAGGAGCAAA 

GAGCAAAAGGCAACCTGCAGCGAAAGCAAGGACTCAGGGAACCGGCAGAC 

ACAAGCAGCCTCTGCAGGTGTGCGAGCAGGATTGCTTCTGCAACAAAAGC 

CTCCACCCAGCCACATCTTGTGAAAAGAATGGCCACTTCTTGGGGCACAG 

TCTTTTTCATGCTGGTGGTATCCTGTGTTTGCAGCGCTGTCTCCCACAGG 

AACCAGCAGACTTGGTTTGAGGGTATCTTCCTGTCTTCCATGTGCCCCAT 

CAATGTCAGCGCCAGCACCTTGTATGGAATTATGTTTGATGCAGGGAGCA 

CTGGAACTCGAATTCATGTTTACACCTTTGTGCAGAAAATGCCAGGACAG 

CTTCCAAT 

>Sequence 3853 

CCGGGCAGGTACTAGATAAACATGCATGTAACGCAGGACCCATGTTCACT 

GAGAGGTGAGATTTCACATGTACATGTAAGACAATTAGGCCCTATATGGC 

CAAAGGTGAGGCGCGGCCCGGGAGTCACTCCAGTCACATCCTGCATAGAC 

CAGCAGAACCAGGCCGTGGCCAGTGGTGTCTTATCAGGAGGAAGTTATGG 

AAAGTGACGCTGTAGTTATGGCCGGGAAATGGGGGGTCAGTTAGTGCCTG 

GCAGGGAGCCATCACTGTGTCCATACCGCTTGTCTCAGGCCAGTGCCTGC 

TTAACTGCTAGAGGAAAAGAAAACCCACGCCTTATACTTTAACTGTAAGG 

GTGTGCGACTTAACCCCGGCCTGGCACGGCCTTAGGTCCTGATTATAACT 

CGGCGTTTTATTGCCGCAAAGTCTGTCAGTCTCGGGATCTCCACTTTAAC 

ACTAAT 

>Sequence 3854 

AGGTACATCAATAGAAATAAAATAATTTTTCCTATTTACTTTACAACTGG 
\ GAATAACTTGCCACAAGAAATGTATTTCTATTATGGTCATTCAGATTTAC 
AAAGAATTAAGCCTATGAAATAAAGCAAACCCAATATATTCTGTAGTCAT 
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ATTTACAGCAGAATCTCAGTGGCATTTTTAAAATATCCCAAGAAGAAGAA 

TTAAACTTTGAGCATAAATGACATACTTTAGTTCACAGCAGCACTGACAT 

TAAAATTGTCTACACAAAATGTGTAGAAAAACCCAAAAAGTATGCTTATT 

TCTTCCACCTGAACTATTAATCATTTTAACTTTTTAATTTAGAATGCATG 

AGAGTGGCATTTGTTTAAGCTCAAATGTTCAAAGTTTTGAGCCACCCATG 

GCCTATATAATTGCAACCTTGCTATTTTTTCTTCACTATTACTATTTATA 

ATTGTCAAAGTC 

>Sequence 3855 

TCCCACTACCCACACAATATAGGATAGTGTGTATCTTATTCAATCAACAT 

TATGTATATACCAATATTTGATTTCAGTTAATGATATTATACATTATTCA 

GTCAAAACAACACTTAGACAAGGATGTTGAGTATAATTGTTCATCGTACT 

GTATATTTGGCTAATTGGATCTCCGCCGCGGTGGCGGCCGGGGGGACCTA 

CTCGTCCAAAGAAGGGAAGACCTTGTCGGCACCATTGAGAGGCGTGTTCT 

CTTCTGGCTGCCGCTCGAGCACCGAGAGCTCCAGCTCG 

>Sequence 3856 

AGGTACITTATGAGACCCAGGCCKjGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCATGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAGGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAGGGCGTATATTGAACTT 

CTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAAATTTG 

GCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAATTCTTT 

ACTCCCCCXAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCCTAATGT 

GTTTAAAA 

>Sequence 3857 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTT 

CTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAAATTTG 

GCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAATTCTTT 

ACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCCTAATGT 

GTTTAAAATGTAA 

>Sequence3858 

AGGTACGTTTTCTGCTTACCTGATAACCACTTGCCAGGTAGTCCTCCACC 

ATCCTTTCTACCTTTGTCTTTTCTTCAAAAGGGCAGATTGGTTCCCTGGA 

AAAAAACCCTAGTGGAAAAGTAAGAAGGCATGAGAAGCCAGAGCTGCCCA 

TCCTTCCCACATTCTCATGCCTAGAAGTCATTCCATCCTAGCTTGAAATT 

CCGATATGCTCCTACACACTCGAGAAAACTACACACACAACACTTCCATG 

AAATGCCATAGTAAGTCCTGTGTCAGCTAGACACAAAAGTAGACTTGGGG 

CAAAACTGCCTGTTGGGTAAAGGGTAATAGTTTCATTTTTCAAGGAAACT 

TACACCCTGAAAAATGTGACTCTCGTCCAGGTGCGGTGCCTCATGCCTGT 

AATCCCAACACTTTGGGAGGCCCAGGCGGGTGGAACATTAAGTCAGGAGA 

ACGAGAT 

>Sequence 3859 

AGGTACCCAACAGAGGTAGCATCAGCAGCAGGCCGGCGCCCAGGAGGGGC 

AGCAGCCTCACGCGGGGCTTTCTGGTCT 

>Sequence 3860 

GGCACAGTGGCTCATGCCTGTAATTCCAACACTTGGGAGGCTGAGGCGGG 

TGGATCACCTGAGGTCCGGAGTTCGAGACCAGCCTGACCAACATGGAGAA 

ACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAATTAGCTGGGCGTGGTGGTGCACAC 

CTGTAATCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCCTGAACCC 

GGGAGACAGAGGTTGTGGTGAGCCGAGATCGTACCACTGCACtCCAGCAC 
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TCCAGCCTGGGCAATGACAGCGAAACTCTGTCTCAAAAATTATATACATA 

TATATTTTTTGGCCAGGCGCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTT 

GGGAGGCCGAGGCAGGCAGATCATGAGGTCAGGAGATGGAGACCCTCCTG 

GCTAACACGGTGAAACCCCGTTTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCAG 

GCGTGTTGGCGGGCGCCTGTAGTCCCAGCTACTGGGGAGGCTGAGGCAGG 

AGAATGGCGTGAACCCAAGAGAGGCGGAGC1TGCAATGAGCTGAAATCGC 

GCCACTGCACTCCAACCTGGGGGACACAGCGAGACTCCGTCTCAAACCCT 

TAAACAAAAGGCCGAAAGGTGCCTT 

>Sequence 3861 

AGGTACGCGGGAACATCAAACTGTTAATCGAATGCAGGCTCCAGGGAGAA 

GCAACTTCCTGGGCATGCGTGTTAAGAGACAAAAAATGATGACGTTTGAT 

GACCACTCCACCAGAAAAGGGAAGAAAGCCTGAGGGGCCTACGTGGACCT 

CCCTAAACACACTGCGCATGCTCCATTCCAAACGGTATGGCGAGCACTGC 

GCATGCGGGAAACCCACCCTGTAAGGGAAGAATCCTGGGAAAGAGGCAAG 

CCTATGAAGTCCCAGGATCAAGGTTAAAGACCCTTTTTTTTACTGTCTTC 

TTGTGCTCTCTTTTCTCTCTTGGACCTTCAGGCGCCTGCTTGGGTCTCTT 

TCAAGCGAATTTTGCTTTCTTTCCTGTTCTAAAGCCTTTTAACTAAACTT 

CCACTCCTGCTCTGAAACTTGCTCTCTTTTTCTGCCTTAACGCCCCTCAG 

TCGAATTCTTTCTTCTGAGGAGGCAAGGACTGAAGTTGCTGTGGACCCAT 

AGGGATTCGCCATTGGTAACTCGGGGTAACTCGGCTCTCTTGCACTGCTG 

ACGTATGTAGCAAGTCCAGTCTTCGGGTTGGCAAGCACCACGGCTGACAC 

CACATGCGCAGAGAGAGGGGAAAGACCAAAAATGACTTATGACATCACCC 

TCGTTTCTAAAAAACAGAAGTTGTCTCCTAAGTGCCGGCAATTTTAATGT 

TGGTGCAACACAGCCCCTTTAAGCAAACA 

>Sequence 3862 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCCATTCCGCTACTGCGCAAAGATGGTGGAGG 
AGGAGAACATCCGCGTGGTTCGTTGTGGCGGCAGCGAGTTGAACTTTAGG 
AGAGCTGTGTTCTCTGCAGA 
->Sequence3863 

TGATGACACCATGGANCCCNCNNCAATGGGAAAATTGCCGCTACACCGNG 
GAGGCGGCCGAGTTTCCCCCACACCATTTTGCCGAGCCGCANACTCACGG 
GGGGGGGGGGGCCNCCCAACACAAAATTTTTTTTTTTCG 
>Sequence 3864 

CCGGGCAGGTACGCGGGCTGTCATTCATTTACCCATGCAGAAAAAATGGT 

AACTTGAAGAGAGTGGCATGTGCCTGCTGCCTTAGAGGTTATAGAATCCC 

CACAGTCAACAAAAAAGCCTCTAGAGACATGACTGTTGCCATGGAAACCA 

GAGAAAATGTGTCTTCTCATCCCTCATTTGTAAATGAGGGGGTGGAGCAG 

ATCATCTG TCTCTA AGGTCTTTTTCAGTGCTAAAATGTGGTGATTCTTTG 

GGAAAAACTTTTTGCATCAAGTATGATTAAATATTCTGAAAGACGAGTGT 

AGCTTAAAATTTGTTTTGTTTTTAAATTCTGTTCATGGGTCTTCTTAAAA 

TGGACCCTTGCCGAAAGGCGGCCTGTGACGGCCTCAGGTGGGAAGATGGA 

TGTCCTTCCAAGGGTGTGGCTGGCAGTGGGGTTTGCATGACTGCTTCTTG 

TCTGTGTTTCAAGTGCTCTC 

>Sequence 3865 

AGGTACTGCTGCAGAGAAAAAGCATCCATGTCAAAAAGTAAAAATTCTCA 

TTCTACCTTGCTTCCGTTCCCAGGCCTTGTCTTACCTTCCTGAACTTTTT 

ATATTCCTGGATTATCTTGTCTTCCAGGACCTTGTATTCTGGAGTTCCTC 

GCCGAACTCTTTTAATCTCTGCTCCCAGCTCTATGAACCTTTGGCTTGCA 

GTCCCAACACGGGCATGCAGGATGCGGTATTCAGCATAATCTGTCTCAAA 

GTCCTGCTCATAGGCATGTTGCTGTTCTGCACTGTGGATGGCCCTGTATT 

GCAGGAGGTAGTCTGGTATATCTTCAGGACTTGGGGATTCAGAATCTTCT 

TGAACTGAGGAACTGTGTTCTAATCTGGGGTCCATGTCCTCATCTTCTTG 

CTCCCAATCTTCTCCCTCTTGTAAATCCTGATTGGTCAGGCCTTGTACGG 

GGCTTGGCACTAAAGGCAGAGTTCTGAACCTCTTTTCTTCCAGTTCTACA 

GTGGCTACCAGGCCCTGAACGTTTTTTGCCAAACGTTTTCCGCTGGCAAA 

GGAAGGCCGTGCCTGAACAGGGTCTCTGGTTGGAACATGGGTCTGGCTTC 
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TTACTTCCCACTGGGCCATGTGGCTCCTTGAAGATCCCTGGGATGACTGG 
CCTTGGTTGCTTGCCCAATGGTTTTAACACTGGCACCTTCTGTTGTGGCC 
TCTGGGGCTGGGAACCTCGTCTTCTTTAAAAATAGCCCCC 
>Sequence 3866 

AGGTACTTTC 1 11111 H 1 1 1 T T T T T T TC T TT TTT1 1TC TTGGGTTGGAG 

AGACGGAGTCTTGCTGTGTCACTCAGGCTGGAGTGCAGTGATGCAATCTT 

GGCACACTGCAACATCCGCCTCCCAGGTTTAACTGATTCTCCTGCCTCAG 

CCTCCCAAGTAGCTGGGAITATAGGAGTGCACCACCACACCCGGCTAATT 

TTTGTATTTTTAGAAGAAACAGGGTTTTGCCACGTTAAACAGGCTGGTCT 

TGAACTCCTGACCTCAGGTGATCTGCCCACCTAGGCCTTACAAAGTGCTG 

GGATTACAGGCGTGAGCCACATGCCTAACCCATGTGAGTATCTTCTGGAA 

CATCAAGTTCACTAATAACTCCAGAAAAATTTTAAAAGTAACTCAAAATC 

TAAATCTCTAACTCTACCCTTTGGACCAACCCAAAAATATTACATATGGG 

ATTCTATATGCCTATTCCTAAAACATTTAAAGACAATATTGGTTTTACAG 

TCTTCTCCAAGGGAAATATGCCTATCAATCTTTAGCATTTTTCACGTGAC 

ATATGAATCTTCTCTCAAATCCTGGGCCACTGACCTTTTAATTTCCTTTT 

TGGGGCAAGAGGGTTATAAACACAGGATTGCTGTCCTGCCCGGGGGCCGC 

TTTAAACTAATGGATCCCCGGCTGGAGGATTCATATCAGCTAACGAACCC 

CCGCCCTCAGGGGGGCCCGGCCC 

>Sequence 3867 

TCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGAAGGAGGGCTGTGTGGAGAAG 

ATTGGGGGCTGGCTGAGGAAAAATGTGCTGGTGGTAGCTGCAGCAGCCCT 

TGGAATTGCTTTTGTCGAGGTTTTGGGAATTGTCTTTGCCTGCTGCCTCG 

TGAAGAGTATCAGAAGTGGCTACGAGGTGATGTAGGGGTCTGGTCTCCTC 

AGCCTCCTCATCTGGGGGAGTGGAATAGTATCCTCCAGGTTTTTCAATTA 

AACGGATTA i i l l iTCAG ACCAAAAAAAAAAAAGAAAAAAAAAGGTTCAA 

ATAGCAACTTTTCCTAATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGT 

CCCCAACTTCTTTCCAGTTATAATTCTATTGTGTAAAGTGAGGTATACCT 

GAAGTGAGGCAATAAGAGAGTTGAGCTTCAGACCTGCCTGGAGAGAGCGT 

GTTCTTTCTTAAAGTCTGAGGAAATGGTTGGGGGCACAAATTCTCTCAAT 

CTTTTTCTTTTCCCTCATCCTGACKn'CTTATTTTCTTGCCTCAACTGC^ 

TCTGGTAAACTTTGTTCACCTGGTACCT 

>Sequence 3868 

AGGTACGCGGGGATTTTTTTTTAACTGTGCTATGGAGTAGAAGCAGGAGG 

TTTTCAACC TAAT CACATANCANCACCTACCCCCTCCTCCTTTCCACACC 

TGCAAACTCTTTTACTTGGGCTGAATATTTAGTGTAATTACATCTCAGCT 

TTGAGGGCTCCTGTGGCAAATTCCCGGATTAAAAGGTTCCCTGGTTGTGA 

AAATACATXjAGATAAATCATGAAGGCCACTATCATCCTCCTTCTGCTTGC 

ACAAGTrrCCTGGGCTGGACCGTTTCAACAGAGAGGCTTATTTGACTTTA 

ATGCTAGAAGATGAGGCTTTTGGGATAGGCCCAGAAGTTCCTGATGACCG 

CGACTTCCAGCCCTCCCTAAGCCCAATGTGCCCCTTCCGCTGTCAATGCC 

ATCTTCGAGTGGTCCAGTGTTCTGATTTGGGTCTGGACAAAGTGCCAAAG 

GATCTTTCCCCTGACACAACTTTTGTTGACCTGCAAACCACAAAATTACC 

GGAATCAAAGATGGGGACTTTAAAACCTGAAAAACTTTACCCATGGTTTT 

TGTCAACCATAAAT TTAGC AAAGTTAGTCCTGGAACATTACACCTTTGGT 

GAAAATGGAAACAATTTTTTGGCCCAGAATTACTTTAAGGATTTGCAAAA 

AAAAGTGCCA AAAT TTTTAGAGCTTGTGCCCTTAGAATGGACCCCAAAGG 

GCGAAAGGTATTTTAATGGATGAATCAATGATGGCTTGAACTTGGCCAAT 

CCCTGTAAGCTAGG 

>Scquence 3869 

CC GGGC AGGTACATTCCTAATTATGCAGAACGTAAAGTCTGAATGCAAAA 
ACTTTTGCAGGAGATGGAGTTGTAGAGATTAAGATGGCGAGTAGGAGGCA 
GGACTAGCTTGCAGCTCCTGCTCAGACAGACAGAGTAGCATGTGAAGACT 
CACATCATGAACTTTTGCTCCAAGAAATACCGCAGGAACATACCACGAAA 
GGCGAGAGAATCCACAGACCCTTTGAAGGAACTGGATTGCTGCCGCAGGC 
TCCCTGAGATGCCAAAAAACTGAGTCAGCTTGCTTTCTCAGGTGGTGGTC 
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TGGGGCAAGTTCTCAGCCCTGGTCACAGGCTGCCTGGAAATAGACTCCAT 

GCTGTTGGTCGGGCATGGCGGGAGTAAGACCAGCCTTTATGACTGCTGGC 

TGTATGGAAATGGGGTGAAGCCTTTNCCTTGGGGCTTCCCCCCACTTCCC 

TTGGGGCCTTTTTGAACTCACAAAAGCAGCCATAATACCCCTGGGAACAT 

AAGGCCCTTGGCTTGGGGAACCCAATCCCCTCCCCCCCCGGAAGTCACAC 

CGGAAGCCCTTACCCAGGGGACTTTGACCTTAAACATACCCCATCCTGCC 

CCAACCTGGAAGAATTTCCTTCCCCATTTGGGGACCTGGAAAACAAAGGA 

ATAAACCCGTGGGAGCTCAATGGCCCCGCCCCCCCTTGGGAAACCTGGGT 

TTTTAACCAAGCCCCCTGGGGCAAATTAGAATCTCCCTGGCCCTGGGCGG 

TTAAAAATAAGGGTCCCCGGGCCT 

>Sequence 3870 

GCTAAAAA i IT 1 1 1 GTATTTTTAGTACAGATGGGGTTTCATCATGTTGGC 

CAGGCTGGTCTGGCACTCCTGACCTCAGGTGATCCACCCGCCTCGGCCTC 

CCAAAGTGCTGGGGTTACAGGCGTGAGCCACCGTGCCCAGACTCAAATCA 

CAT 1 1 i 1 1 AATGATGTTGCAAACGAATGTCGATTTTCTCGATGTGATTCT 

CAGTTACAGAAACTTACACAACTTTGCTTATCAACCCTAGACAATAAAAC 

TATTCTACCTAGAGGCTCTAGGAAAGCTTTCCCTTACTCCACTGTACCCT 

C 

>Sequence3871 

TCTAAACATCCNTTATACCTTTACATATCTTATTATATTTTAATTCATAC 

TCAATTAATATATAATTATCTATAATCTTC T TTTT 1 TTTTT CAGGGGCTT 

TTTTATTCTATATTATCCITATTTACGGAATTACAGCGGAGGGGGGCGGC 

GGAAC TACAA CAAATATCTTAAAAATTCACCCTAAGGGGCTAACTCTCAT 

TCAAACTTTTAACTTTTAATAATCATCCATCACATGATCTGTTTTTCACC 

ACTTCACTTAAAGACACCATTTATATACCCAAGGGCAGAAAGTAGAACTT 

ACTATTCATTAAATGTTTGACACAATTGGAATTGTCTTTAATTTCTGTCA 

AAATGCTATTGAAAATGTGAATTGCATGACTTGTACCATATrCTTTTCTG 

CAAAATAGACATATTAACATGCTTATGACAATGACTGTGCTACTGTCTTT 

TGAAA AATG TTTGTCTTAGTTGGAAATAATAAAAGATTCACCTTAGACCA 

AAAAATTTTGGTATAATAAAAAAACGTTCTTCCTCCGTTTTTAAACTATT 

GGTTCCCCATCCCCTTACAAATTCCATATTCACCTTTATCATACCATCCA 

CCTCAAGGCGGAACCCCATTACCCAACTTTTGTTCCCTTTTAATAAACCT 

TTAAAGGCCCCCCTTTCATAAACTTGCTTATATTTGACTACCTGATTGAA 

ATTATATATCCCCTCCAAATTTAAACAAATTACCACCCCGTAACTTAAAA 

TATTAAACTCCTCTTGCCTATAAAATTTACCTAAAAACATTATTTAAGTT 

CTGATCATTTAAA AATTTTCATTTTTTTAAA rTT TTTT 1 AAAATTTCTTC 

TAATTAA TAATTCACCTCTTTTTTTACTCCCCACCTAATTTAAAAATTTA 

Tl 1 1 1 1 1 1 1 1 A ATT A ATTCTTTTT ACTA AATT 

>Sequence 3872 

AGGTACTTTT I T I T 1 nTTTTTI 1 1 1 GGTTTGAG ACGGAGTCTCGCTGTG 

TCCCCCAGGTTGGAGTGCAGTGGCACGATCTCAGCTCACTGCAAGCTCCG 

CCTCTCCTGTGTTCACGCCATTCTGCTGCCTCAGCCTCCCCAGAAGCTGG 

GACTACAGGCGCCCGCCAACACGCCTGGCTAArTTTTTGTATTTTTAGTA 

GAAACGGGGTTTCACCGGGTTAGCCAGGAGGGTCTCCATCTCCTGACCTC 

ATGAAGTGCCTGGCTTGGCCTCCCAAAATGCTGGGATTACAAGCGTGAGC 

CCCTGCGCCTGGCCAAAAAATATATTATGTATATTAATTTTTGAGACCGA 

ATTTTCCCTGCCCATTGCCCAAGCCTGGAATTGCTGGAATGCAAAGGCCC 

CAAAT TTGGGTTTAACAAAAACCTTTTGTTTTCCCGGGGTTAAGGCCAAA 

TTTTTCCTGCTTTAAGCCTTCCCTAAGGAAGCTGGGAATTACCAGGTGGG 

GCACCCACCCCCCCCCCAGTTAAATTTTGAAATTTTTAAGAAAAAACCGG 

GTTTTCTTCCATGTTGGCCAAGGCTGGGTTTTAAACTCCGGCCCTTAGGG 

GAAACCACCCGCCTTAACCTCCCCAAGGGTGGGAATACCAGGCTTGGCCC 

ACTTGGCCCCGCCCTTTTAAAAATAAGGGAACCCCCCGGCTGGAAGAAAT 

TATATTAAACCTTTAGGTAACCCGCAACCCTAG 

>Sequence 3873 

CCGGGCAGGTACT [ nTTTTTTTTTI 11 i 1 1'l'l'l'lT l 'IGGGACGGAGTCT 
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CGCTCTGTCGCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCCATCTCGGCTCACCGTAA 

CCTCCGCCTCCCGGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAG 

CTGGGACTATAGGCGTGCGCCACCATGCCCAGCTTAGTAGAGATGGGGTT 

TCACCATGTTGGCCAGGATGGTCTCAATCTCCTGACCTCATGATCTGCTC 

GCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACTGCGCCTG 

GACACATACATTCTTATAAGGAAACATACCCACACATATAAAACGTTTTG 

AGAAGTGGAAAGAGCATGGTTCTGAGTCAGCTTGTGTGTTATCTCTAACC 

TCCCAATTCCTAATCTTTAAAATGAAAATTCATGTAATACCCATGTTAGG 

GAGGGGTTTCAAATCAGGTAACAGATGTACCT 

>Sequence 3874 

CCGGGCAGGTACTTTGAATTTCTACTTCATGCCATGCAAAATTACTTTAC 

CCCTTTTAACCTCAGTTTTCTTCTGTGTGAAACAGGAACAATAGTTTCAT 

TCGTCATTCAGTTTCTCTCAAGATTTCACGAGATCATACCTATAAAACAT 

CCAAGTCATTTAAATGTATCATCATTTCTGTCATAATTAGTGGGATCCAT 

TTCACTATTACCCCGTACCGACACCATCTTGATTTGTATCAGTTCACCCG 

TGTGGCAAGGCCTGGGAGCCTGGAGGCCCAATGCTGCTGGGAGGGGCAGG 

GGATGGAGGGTCCAGTGACCACAGAGCCTTCTTGCAAAGTTTCCAGGAGG 

GTCTGCAAACTAGACGAGAGCAGCGCACGTCTGCACACGTGAATCAAGGT 

CTGGGGTGGTTGTCACCTTGTACCT 

>Sequence 3875 

CCGGGCAGGTACAGTGTGATGTTTTGATACATGTATACATTGCGTAATAA 

CCGAACCAGGGTAATTAGCATATCCATCACCTCAAATATGTGTCATTTCT 

TTGTGTTGAGAACTTTCAAAATCCTCTCTTCTAGCTATTTCAAAATATAT 

GCAATAGGTTATTGTTAACTCTAGTCACCCTACTATGCAATAAAACATTA 

GCACTTATTTAATGTGAAGTTTTTAATACAAAAATTATTTTAAGAAAATA 

AGCACAGGCTGGGCGCCGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGA 

GGCCGAGGCGGGTGGATCACCTGAGGTCAGAGGTTCTAGACGAGCCTAAC 

CAACATGGGGAAACCCCGTCTCTACTGAAAATACAAATTTAGCCAGGGGT 

GGTGGTGGGCACCTGTAATCCCACCTACTTGGGAAGCTGAGGCAAGAAAA 

ATGCTTGAATCTGAGAGGTGGAGGTTGCAGTGAACCCTAAAATCGGCCAT 

TGGACTCCAGCCTGGGGAACAAGAACCAAACCTTCTCTCCTTTGTAAAAA 

AAGAAATAATGAAAGTAAAGGGGATTTTCCCCCGCCCTTTAAAGTTTTTT 

TTCAAAATTCCCCTGGTGGTTTTTTGGGAAAGAAGGAGTTTAAACTGTAA 

ACCCTTAAAAACAAAACCTTTTTTTCTAAAAATTTCCCCTTTGAGAATTT 

TCTTTTTAACCCCCAAATAAGGGCCTTCGGGGGAAACTGCCCCAGGCCTA 

AGGGCTTATTTTTTTGGGTAAAAATTATTC 

>Sequence 3876 

CCGGGCAGGTACCCTACTCCAGGCCCTGGCTCCCAAGTGGCATCTCTGAA 

CCTGGCCAGGACCAGGGTTGGGGGGTGGGGGAGATTCATCGCCCTGAAGG 

GAAAGACAATACTGGCTGGATTTGCTACATGCTGATAGCAGAGTCCATGG 

GCCTTAAGGGAATACAGGCAGTAGCCAGGCAGTGACCACCACAGGTCTTG 

GGCAAAACCCAGTGCTGTTCTGGTTCAAGTCTGATTCAGTGCAATACCAA 

CGGTGGTGGCCACAGAGGTGCCTGTGTTACCTCTCTCCCAGCTCTAGGCA 

GCTCAGCAAAGAGAGAGAGACTCACTTTATTTGTGGGAAAGTAAGGAAAG 

AGAACAAGAGTCTCTGGTAATCCATGGAATTCATCCATATCTTACCACCA 

AGACCACCAAGGTGGAACAAATACAGGTCTGCAAGAGCCACAGCATTACT 

GGGCCTGGGGTGCCCCATAATGTGGGTATGGCTACTGTGACCAAAGACTT 

GGATCACAACACCTGATTCCCTTCCAATATGTGGAACAAACTAAATTACC 

CACTATTGACCAATCCCAGAGAAACAGAGACATTTGACAAAATTCAAAAT 

TCTACTTTGAAAAGCTCAAGAAATCCAGAATACACAGAGAAGGATTCAGA 

TTCTTTTCAAATAATTTAACAATTTTAAATGATTCCAGGAATTAAACAAC 

CTTTGGAATTTACATTCCATACATACTGAAAGGTTTCAAATCTTG 

>Sequence 3877 

CCGGGCAGGTACGGATCCTCCGCATATTATCTCAACAGAGGACAGTAGCT 
CAGGAGGCAGCTTCAAACGGTGACCTGTGGCCTGGGCCATCTCTTCGTCA 
TGTGCTTCACTTTTCCCTGTTTCCCTGTGAACTGGCTTCCATGGTTCTGT 
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AGGGTAGTGAGTCGGGGTTGTGGCTGCAGCAGAGCAGGAGATGCTTGCCC 

GAGTGGGAGCAACCCACCCCCGTGTCCCCAATGCCTCACTCCTGGCTTCT 

AGTGCAGCCCTTTGTAGACTCACCTCGCAAGAAGGAAGATCTGCCTGGAG 

ACCTGATCCCAGTCCAGCTTTTTGACCATAGGTCATCTTTGTCCCCTTGC 

TCCTTTGCATCATGTCATAAAATTTGAGGATATCAGCTGATTATTTTTTC 

TTCCAAGAATGAAAATCAAGCAGAATTGATTCCTACACGAANNANAAAAA 

AAAATAAAAAAAANNGGCCCCCCGGCCCCTTTTAAAAATGGGGTCCCCCC 

GGGGCGGGAAAATTTTATTTAAAATTTTTTAAACCCCCCCCCCCTGGGGG 

GGGGGCCCCGCCCCCACTTTTTTTCCCCTTTAAGGGGGTTAATTCCCCCC 

CGGGGGAAAAAAGGGGAAAAGTTTTTCTGAAAAAAAAATTAAACCTCACT 

CATTAGTCGAATTCACATCTTAAATATATATATATCTTTTAATCCTTTAA 

TGTGTTATCACAAATATTAAATATTATTTGTATATCATATTGTAATTTAA 

ATAC 

>Sequence 3878 

AGGTACAGAGCATAGTGAAGCATGATGGGTGGTAGTATTAGGAGAAAAAC 

ATCAGTCAAATTAAATTTAGCAGAGTTTATTTGAGCAAAGAAGTGACTCA 

TGAATCGGACAACTCCCTAAACCAGGAGAGACACCACACGGCAGTATGGG 

CAAGCAGTATTCACAGGCAGAAAAAGGAGGTGACATACAGAAACAGCCTG 

GCTGGCCACAGATCACAGCTTGCCTTACTTGGTCACAGTCTGAGGAGCTA 

GCAGCCTGTGGTGGACTGAAAGCCCAGCTGCTCTGATTAGCCAACATTTG 

GCTACTTGTCGCAAGAATCTATTCATCTGGGCCGGGTGCAGTGGCTCACG 

CCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGGTGGATCGCCTGAAGTC 

GGGAGTTTGAGACCAGCCTTGCCATCATGGGGAAACTGTGTCTCTATTAA 

AAATACAAAAATTAGCTGGGCATGGTGGTGTGTGCCTGTAGTCCCAGCTA 

CCCCGGAAGCTGAGGCCAGAAAATCACTTGAATCCAGGAGGCGAAAGTTG 

CATTGAGCAAAAATGTGCCACTGCACTCCAACCTGGGCGACAGAGCAAGA 

GTCCATCCCAAAAAAAAAAAAAAAATTCTTTCCGGGGGGGCCTTTTAAAA 

A1TGGGGTCCCCCGGGGGGGGGAATTCAATTTAAGCTTTTTGTTCCCCCC 

CCCCTGAGGGGGGGCCGGTCCCCACTTTTGTCCCTTTGGGAGGTAAATGC 

CCCCTGGCAAAAAAGG 

>Sequence3879 

AGGTACTCATGCCGATTCATCACCTCCACGATGTTGATGATCTTCTCGCA 

GAGTTTCTCACCCACCTTCTCCCGGCAGATCTGCCGCTCCTGCTCCGTGG 

CCAGGGCTACCACATGCACCTTGACCGTCCACACTTCCCATGGGATGCAC 

TCGTCTGAGAATGGCCAGCGAGACTTCTTCTTCTGGTAGAACTCCAAGGA 

CATCTGCCCCAGCCCATCGCCACCAGAGTTGCGCAGTGCATCCTTGAACT 

CCCCAACAACCTTGCGCAGGGCACGATCCAGTTCCTCAGAAGAGACACGC 

ACATAAGTGAAGTCGCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence3880 

>Sequence3881 

CCGGGCAGGTACTTTTTTT I I I I 1U rTTTTTTTTTTCCX^TTTITTTTTT 

TTTTTTl i 1 n 1 TITM 11 11 1 1 HTTH GTGCTTCTCTTTTTTTTATTT 

1 1'l 1'1'IHUUUTITTTCTTTTGGGGGGGGGAGCCAAAAACCAAACCCTTTT 

TTTTnTTACAAAAGAACAAGCCAGCCAGCCGCTGTTCGTGGTGAAAAAA 

AAAAAAAAAACAGGGGCCCCCCCCAGGGGGGGATTGTAACAAAGAACACC 

CCCCCCCCCCTAAAAAAAAACCCCCCCCCCCAGGAAAAAGGATTCCAAGA 

AAGAACCACTGCGGGGGGGGGATAAAAGCAAAAAAAAAAATGGCTTTTCA 

ACCACGCGGGGGAGGCCACCCCCCGAAAAAGCGGGGAGGAGCCGAGACCA 

ACTTTCCCCCCCCCCCCGGCCCACAAGAAAAACAACCCCCCCCACAAAAA 

TCCACAAAGAAAAAAAAAGGGGGGGGGGCGGGCCCCCCCCCCCCTCTAAC 

CGATCACCCAAGGGGAAAAAAAAAAAAAAAAAATCGGGACGTGCCCCCCC 

CCCCGGGGGGGGCGCCCCCCCCCCCCCAACAAAAAAAAAACCCCCCCCCC 

CCGCGGGAGAAAAAAAAACTTCAATTTTTTCCCCCCCCCCCGGGGGGGGG 

GGCCCCCCCCACACATTTTTTCATTGAAGGAAAGAGGCCCCCCCCCCCCA 

>Sequence 3882 

CCGGGCAGGTACCACCACACCTGGCTAATTTGGTATTTTTAGCAGAGACG 
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GTGTTTCACCGTGTTGGCTAGGCTGGTGTCAAATTCCTGACCTCAGGTGA 

TCCA CCGG CCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTTCAGGTGTGAGCCACC 

ATGCTTTTAAAATTACTATTTGAATAATGCTTCTGATAATTTTTCTTTTT 

TTTTCTTGAGAATCGCTTGAACCCGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCGA 

GATGGCACCATTGTCCTCTAGCTTGGGTGACGAGCAAAACTCCATCTCAA 

AAAAAAAAAAAGTTTACCTTTCCCTTTGTCCCCCAAACCTCTTTTTGGGG 

GTTTATTTTAGAAATAAGGCAAGGGGAACCTTTCCCCTAGGATGTTGCTC 

TGAA AAAAATTTTAAAGAGCGGGACCCTACTCTAAGGCCTGCTTTTACTT 

TTTTGGCCTGGAACAAGTCACTTTTTTAAGTTTTCTGTTTAATAAAATAA 

AAAATTTGAACAATATGGTTCACCATATCCTAAATTTAACGTTTTTTGCT 

CCT AAAGG GAACTATTTGGGACTGTTGGGGATTTTGTAGGAAAAAATTCC 

AAA I Mil AA AGTTCA ACCCTTTC ATTTCGGTTTTA AATTTAACCCCC AG 

GTTTGGATTTAAAAATTCCCGGATTGGAAGTTTTTTAAATCAGAGGGGGT 

TTATGGGGGGGCCCCAAAAGGAAGGGATTrAACCTTTTTTTTAAAAGGGG 

TTTTAAATCCCTTC 

>Sequence3883 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGCACCAGCTGGGTTCTCCAGGGAGCAGGAGT 

TGGACCTCCATGGAGCCACTAGGCCTGGCCTCCTCTACACATCCCCAGGG 

CTATCTGGTTAATTCCATCAAGCTCAGAGTTAAAAAGCATATCAGCCTGG 

AGTATTTGGGAGAGACTGGCTGCAGATCCCCGCCAGCCAAGATGCAAGCC 

ACTCGGGACCTGATGTCGGCAGCTGTGCCTCTACTGCCCTGAGGACTTAC 

CAGAGGGAGCCCTACTGGCCTTCCCCCACCACAGCAGCCCTGCCTGTGAA 

GCTCTTGTTTCTGACATTTCACAGGCAGAGAGGTGCCATCAGTTCGCCTC 

CATTCCTTGCCACCATGACCAGCCTCTCCCTGAACTCTCTCTTGCTCGGG 

ACCTGCCTGAGGGCTCCCTGCTGCAGTTCGCCGTACCT 

>Sequence 3884 

AGGTACAGGAAGCATGGCTAGGGAGGCCTCAGGAAACTTACAATCATGGC 

AGAAGGCGAAGGGGAAGCGTGTATGTCCTACATGTTTGGAGCAGGAGGAA 

GAGAGTGAAGGGGAAGGCGCCACACACTTTTAAACAGCCAAGGCTAATGA 

GAATTCACTCACCATCATGAGAACAGCAAAGGGAAAATCCGCTCTCATGA 

CCCAGTCGCCTTCCACCAGGCCCCTCCTCCAACACTGGGGATTACGATTC 

GTCATGAGATtTGGGTGGGGACACANAGCCAAACCGTATCAGGCTGTTTT 

CCCTGCTGTCAAACTCAATCCTGACCTATGACCCTCAACTGTCTCCAGGA 

AGTCTCCACTAGCACTCCCGTCATCGTATTAGTCTGGCAGGATAATTGTA 

GTTACCTAAAAACTGAAGCATTGTGCGCCTCAATTCTGGTGCAAAGAAAG 

AAATGCTGA1 1 11 rTTTTTTTTTTGAAA C AA AGTCCC ACTTTGTCCCCCT 

TTGATTTTGAACTTCGGACCTTTGGAAAAAAAACAGTCCCGGTTACTTGC 

CCG 

>Sequence 3885 

GGTGCAGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGGACTTTGGGAGGCCAAGGCGG 

GCGGATCACGAGGTCAGATCGAGACCATCCTGCCAACACGGTGAAACCGT 

CTCTACAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATTCCCCCGGGCCCCTTAAAAA 

ATTGGGGACCCCCCGGGGTGCAAAAATTTAATTACAACTTTTTTAATCCC 

CCCCCCCCGGGGGGGGGGCCCGGCCCCCCTTTTTTTTCCCTTTAAAGAGG 

GGTAAAATGCCCCCTTGGCAAAAAAAGGGAAAAAATTTTTTCCTGGAANT 

TCAAAAATAAAAGAACACGTTAGAAGTTACTGTGTGAAGAATAATGCCTT 

GTATGGTGTTGATACCTGTGTGAAAAATTCTTATTGGATTTGTCTGACAA 

ACTCITGTGTACCTTGGGCGCTTrTTAACTATTG 

>Sequence 3886 

ACGTACCTGTGCAACCTGATGGCTCACAACAAGCGGTGCACACACTCGCT 

GGCCTTACTATTCTGATCAGTAAAATATAAGGTAATGTGTACCTTCCCAA 

ATAA TTCATA ATACACAAGGCATATGTTA ACA TGTTTCTTG AATGTCTCT 

TTGCCAACAAAAGACATTTCCTCATCTATTGTTTAAATTAAAATTCCACA 

TGCTCTGCTTTGACCTGAAGTATTTTATCTATCCTCAGTCTCAGGACACr 

GTTGATGGAATTAAGGTATAATGTGTTAAAGTCTGTGTGGCTTTCTCTTG 

TTTACTTTGGGGGAAAGGATGCCATGAACATGTATAGAGTCTCAGTGCTA 
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ATACTCTATGAT GGATT AACTCAAAGCATCGGGAGATGACTCATATTATC 

TTAACATGCTTTCTTTTATTGAAGGTGGGAGGCAGGTGGCGGTAAAAAGT 

GATTCTACAGAAATGGCCCACGTCTTCAGAATGTTCTCCTGAACCTTTTA 

TTTGGGGCAAATGTGCCTAGNTATGTTCTCATTCAATCCTTGAGTCTGGG 

ACCCTGGCCCGTTTAAAAA 

>Sequence 3887 

CCGGGCAGGTACTAGAAGTCCCCCTACCACACACACAGACAGTAGCCACC 

TAGAAATATCCCTGCATAGGGTCATTATTGTGTCAAAAGAGAGAGAGGGA 

CAAAGTTACTATTATGGGTTGGACTGTGTCCTCTTAAAATTCATATGTTA 

AAGTCCTAACCCCCAGGACCTCAGAATGTGACCTAATTTGGAAATAGGTT 

TGTTGCAGATATAACTAGTTAAGATAAGGTCATCAAGGAGTAGGGTAGAC 

CTCCAACATGACTGGTATCCTTATAAAAAGGAAAAATGTGGACACAGAAA 

CACGCACACAGGGAGAATGCCACATGCGGATGAAGGCAGAAATTGGGGTA 

TTGTTTCTATAAGCCAAGGAATGCCAAATATGGCCAGTGACCCCCAGAAG 

TTCAAGGAGAGGCCTGGAACAGATTCTCCTGCACAGTCCTCAGAAGGAAC 

CAGCTGTGCTGACACCTTGATCTCAGACTGCCGGCCTCCAGAACTGAGAA 

TAAATTCCTGTTATGTAAGCTGCCCATGTGTGGTGCTTTATTTGGGCAGC 

CTTAGCAAATTAATAGAGACACGGCCATGGAGAAGGCCCAGATTTTCTTC 

TAAAAGCATGGGCTGGGTGCATNCTGCATCCCCTTCTGTGCCTGCGCTGA 

CTCAGCCTGGCTTTGCTTAATTCCCTGCCCCGAATAACTCACCTGCCCCT 

AAAATCATGGGAGTGTTCAACCTTGTGTTTGCACCGTTTTTTTTCCAAAA 

AAAGTCCCTGGAAAAGTTGGTCTC 

>Scquence 3888 

AGGTACCCGGGAGAAGAGGTGGGGACCGCAATAAGGGTCACCTGGACCAT 

GAACATGTGACCTGCAGATCTGGCATCAGACGCCATAGTTCAAATGTAAC 

TCCACCTCTTAAAGACCGTGATTTCTAGCTAATGACTCCACCCCTGCGTC 

AGGCTTTACCAAAATCATAGCCATACAGCACCTCAGGCCTGGTATCTCAC 

CCCTTTGGGAGGCCGATGCGGAAAGAAGGTTTGAGGCCAGGAGTTCAAGA 

CCAGCCAGGGCAACATGGTGAGACCTCATCTCTACAAAAACTGAAAAATA 

AAAAACTTTTAAAAAATGTTNNNAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

TGTTCCTTGCGGGGGGGGGGTTTTTAAAAATGGGGACCCCCCGGCCCGGG 

GGAATTTTTTTTCCAATTTTTTTAACCCCCCCACCCTAGGGGGGGGCCCC 

GCCCCCAAACTTTGGCCCCCTTAGGGGGGGGTTTTTTCCCCCCTGGGGAA 

AACAGGGGGAAAAGGGTTTTTCGGAGAANNNANAAAAAAATTAGAAAGGG 

GTTTAAAATGGGCCCGTTTAAGAATACTTTTTCCCCGGGGCTTTGGGAAT 

CCCTTATATGC TTAA ATATCCGGTCAACCTTTTAGGGGGCCCCGGAACCC 

AGT ATTATG GC nTTTT GGAGGGAAAAGCCCCCTTGGGTAAAAAAGAAAA 

TAGCTTTTTCTGTTTTTGAAAAANAAAAACCCCCATTCGCAGAAATATTA 

TTGATCTATTTGCCGCGGTCCTAGGGGGGGGCG 

>Sequence3889 

>Sequencc3890 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCCCTTGCTCACTAGAAGGAGCCCCCTGACCC 

CTTCTTCCAAAAATACTTTTTGTCITTGTCTTCGTTTCTGCATTCATCCC 

CCTTCGTTCACTCCCATAACAACCAACAGCGACAACTGGCACCTAGGACA 

GGGACGTGAGTGAAGGTCTGCTGGAGCAGAGAAACTGACACTGACAAGAA 

GAACGAGAATGAGAAACCCTGCGACGAGTCTGCTGACAGCTGATATAAGT 

CTGCAAAATCAGCTGGACCACCAAACGGCAATTGAGAGCTGCACAACCTG 

CAATTACCTTTATTCAATTAATGCAAAAACAAAAATGGGGAGATGTTACA 

GGCCGAAAGAATGAAGGTCGTGACCAACTCAGTATACCACTGAAGGCTAT 

ATGAGCAAACAGAAAACTGTTCTCATGAAAGCAAGATGTTGGAAAACTAA 

CAACTGTGTCTGCCGCCAGAAGGGTTGCTGAGGGCAGTCATGCCCCAAGC 

GCAGTGTTCCTTGTGATTATCTATAGTAACATCTGAAGCCTGTTGTACCT 

>Sequence 3891 

CCGGGCAGGTACGCGGGATCCAGAAGGAGTCGACCCTGCACCTGGTCCTG 
CGTCTGAGAGGTGGTATGCAGATCTTCGTGAAGACCCTGACCGGCAAGAC 
CATCACCCTGGAAGTGGAGCCCAGTGACACCATCGAAAATGTGAAGGCCA 
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AGATCCAGGATAAAGAAGGCATCCCTCCCGACCAGCAGAGGCTCATCTTT 

GCAGGCAAGCAGCTGGAAGATGGCCGCACTCTTTCTGACTACAACATCCA 

GAAGGAGTCGACCCTGCACCTGGTCCCGCGTCTGAGAGGTGGTATGCAGA 

TCTTCGTGAAGACCCTGACCGGCAAGACCATCACTCTGGAGGTGGAGCCC 

AGTGACACCATCGAAAATGTGAAGGCCAAGATCCAAGATAAAGAAGGCAT 

CCCCCCCGACCAGCAGAGGCTCATCTTTGCAGGCAAGCAGCTGGAAGATG 

GCCGCACTCTTTCTGACTACAACATCCAGAAAGAGTCGACCCTGCACCTG 

GTCCTGCCCCTGAGGGGGGGCTGTAATTTTCAGTCATTGGCTTTCCAGTG 

GCCAGTGGATGCCATACTCTGCACTATACCATTTTGCCCCAATTAAGTTT 

AGAATTACAAGTTTAGTATACCCTAAACCGCCAAAAGGTAAAAGGGTTCT 

GGCTGGGTAAACCCCCAAAAAAAAAAAAAAAAAACCCGGGCGCTTTAAAA . 

AATGGGTCCCCCGGCGCCGGAATTATTTAGGTTTTTTACCCCCGCCCCCG 
GGGGGGG 

>Sequence 3892 

AGGTACTTCTTGTTAGATTAATTAAATACCAATTATCAGTATAAGAAAAT 

GGCAATAAATTGTCAAAGTGGAATTGGAAAGTGTTTTTAGGATTrGGATA 

TGAAGCA GGCTT CCCATGTGACCATTCTCACTTCTTATTCTGAAGTCTAA 

CACTCTGCTTTTCTTTCTCTCCCTCTCTTCATTGATTCTTCTAGTGGCTG 

GTGTTTGGGTATTGTGGGAACTGAGCTTTCATCTCCTATGTTAGCCATAG 

AGATGAAGGCTTTGAGGGCACCATGGAATCCGATTGCTGGAAATAAATCA 

ATCTTAAAGGAAAGGAAAATTTAAAAATCAGGTGCAACAAAAGCAAAATG 

AGAAAACTGCTAAACTCTACAATTCTATAAAGAAGAATTGCATAAAAAGG 

AAATAACAGGAAAAGGTAAGAAAATTTAAAAGGATATCAGAAAATATAGC 

ATACAGGGTCAGAAAGATTTGAGAATATGACGAGATGGTTTTAGAAAGCA 

AGATGGGGCCGGGCACGGTGGCTCATGCCTATAATCCCAGCACTTTGGGA 

GGCTGAAGCANACGGATCACGAGGTCAGGAGATCGAGACCATTCTGGCTA 

ACACGGTGAAACCCTGTCTXrTACTAAAATTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

TTAGTCCCTGCCCCGGCGGGCGCTTTAAAACTAGTGATTCCCCGGGCCGC 

AGGAATTCATTTAAACTAATGTTCCGGCCACCTCAAGGGGGGGCCGT 

>Sequence 3893 

TTGCAGGCTTACAAAATCGACCCCAAGTAGAGGGGGAAACCCCGCGGCTT 

TAAGAATCAGGGGTTC 

>Sequence 3894 

CCCTCGCATCTAATATATATATTTTAATTTCATTAGTACCCTGATCAACA 
GTTAGTCGGGTTGTAGATATTGCTTGAATATAATATCTGCTTACTATACA 
CTATACTACACTCGAATGAATCATATCACACATTATTCC 
>Sequence 3895 

GGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGAGACCGACTAGGACGAGACACGA 

GGGACAGGGAGGCTTCGCGGAACCCTACGCCCACCCGACGCGTTCGCCCG 

TOCGTTTCTATTCTG ATTTTTATTTTG GTTTTTTTGCTGTTGTTCTCTTC 

TTTTGTCTT ITT 1TI CTTTAGAC ACGGCGTCCTGCTATGTTGGCC ACTGC 

TGGTCTCGAGTCCCCGGGCTCAAGCGATCCTTCCGACTCATCCTTCGGTA 

AGCATGTGGGACTACTGGCTCGCATCCTCGCTCCCGGCCGATCCCCGTCT 

GAATCCCTTCCCTTAAAAGAGCAAAAGGGGTGTCTTTTTCCTGCAGATGG 

ACCCTCCCTGATTCAGGGGGAGAAAAAGAGGCAGACACAGGGGGGAGAGC 

ACTGCACCGCAGCTGAAGGGCAGAGATTGGGAATGACCCCCTTTTGCAAG 

CCCAGGGAGACACCGGAGCATTGGTGGGGAACCCCCCGGGAGAAACCCAG 

AAAGACCGGGCCTGGGGCTGGGCTTTTCCTTCACAGGCCCCAGAAGGAAC 

CCCACCCCTGGGGCCCCCCCTGGATTTTCGGACCTTTTGGCCCCTTCAGA 

ACCTGGGGAGAGAAATAAAATCTCCGGGTGCTTTTAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAATAAGGTTCCCTCGGGCCCCT 

>Sequence 3896 

AGGTACTGTTAATGTCACTGTATATACTCTTTATTTTACGCTTTGTCTCA 
TATCCAAAATCAAACAAAAAAGGATGTCTTCAGAAATGTAGAATTGTGCA 
GTTTGGTGCTGTGCCCACACCACTCTAAAATTAATGATTAATTGAATCAT 
TTGAGGTCGCTCAAATTAAACTAATTTGGCATTGTGTGGGTGACAACCAG 
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TTGAAATGTTTTCTTTTTATCAGCTATGTGGCCATATTTTTGGAGACAGC 

CAGAGTCTTCTGTCTCTTTTCTACCTGTAATCTATTCCAGGTGCTAAGAA 

CTGTGAAAGTCCAGCTTGGGTAATGTAGTGAGACCCTGTCTCTACAAAAA 

GTAAAAAATTAGCCAGGTGCAGTGGCACACGCCTGAGGCCCCAGCTACTT 

GGGAAGCTGAGGTTGGAGGATCACTTGAGCCTGGGAGTTTGAGGCTGTAG 

TGAGCTGCGAATGCACCACTGCACTTTAACCTGGGCACTGGAGGGAGACC 

GTATCCCAAAAGATAAAATTATAATTAAAAAATGGGGTCCTGGCCGGGC 

>Sequence 3897 

CCACCACACACGACGCNAGAAATCATTCATGGATAATATTGTATTCCTTC 
TATGTAATCTCATCTATAGTTGGTCTTAGTGGTATATTAGATTTTTAATT 
GCATTAACATATAAACCTGAAGTAGGTGAAAAA 
>Sequence 3898 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAAGGCAGCGATGGCGATTTTTAGTGTGTATGT 

GGTGAACAAAGCTGGCGGCTTGATTTACCAGTTGGACAGCTACGCGCCAC 

GGGCTGAGGCTGAGAAAACTTTCAGTTATCCGCTGGATCTGCTGCTCAAG 

CTACACGATGAGCGTGTGTTGGTTGCTTTCGGCCAGCGGGACGGCATCCG 

AGTGGGTCATGCAGTGCTGGCCATCAATGGCATGGACGTGAATGGCAGGT 

ACTGAG AATCA AGACAGAGTAGCCATTCATATAACCCACTTGGCCTTTTA 

TGAATGTTTTTCAAAGAGGCTATTTAACTCAGGTTATTC 

>Sequence3899 

CCGGGCAGGTACACAGAGTAAAGAGGACAAATAGGTGAAAGAATAAATGA 

AAGGCTGGAATCCCACTTCCCCCGCTGTCCCAGGGCATTGGATATTGACG 

GATAGGAGGCAGCAAACCACTCACAGAGCCAGGAAGAAATGAATGCGTTG 

GTATTGTCAGGAGGGGAAGCCGGCCCGACTGAAATACGCTATGACCATAG 

CCAGGAGATACTGATGGAGAGAAAGGAACACAGAGAGGGAGAGGTCACAT 

CTTGGAAGAGGAAGATTGTGGAGAGGGGGAATGAGGGTCTGGGGAGGGGC 

TGCCCATCAGAGAAGGGACCTCAGTGTTGGGGTGACTACTCATTTGGAAA 

TTGCGGGATGGAGGGGTATTCGAAGGTCGGATGCAAATCCGAGAAGCCAG 

AAGAAGGGTTTTGGGTGATGCTCCCAGGATGGTGGGCTCCGATGGGATCT 

TTGGAAGGGGTGTGTCTAGGTCGGCTGGTGTCAGGAAGGTCTTTTGTGTG 

CCAGGCAAAAAAGTGTCCCGAAGAGCTTAAAGTTTAAGGGCCAGGAACCT 

AAGGGCTTGTGCCAAACTGTGGCCCAGAGTTAAAACCCAAGGACCCAATA 

GAAAAGGAGGGCCATTATTAATTTTCAAAAAACCACAAATTCTTGAGGGA 

ATCTGACCAATATTAAAGCCCAGATTTTCGGGATTGGGGGTTAAACCTGG 

GATCCCAGCCCTTGCGGTTTAAACTATGTTCCCCGGTTTAAG 

>Sequence 3900 

TTCCCGGGCAGGTTCTCAGCTCTGTGCATCCCCAGGGTTTATGCTCACCG 

GTCAGTGCTGGTGTGACATGATGGCTGAGCACCGGCACTGTGTCCAGCGC 

ATTGCTAGGCACTAGACACGTGCTCTTTCATTTATTCCTCAAATTGCTTT 

GTGCTGTAAACGCTACCCAGAAAGGCTCATGTTCATTACTCAAGTCACTT 

CACCAGAAAGTGACAGAGCCAGAATTCAAACCCAGGTCTGCCAGATTCCA 

GGTCCCTTGCTTCTTCTGTTGTTGCTCATTGCAAGGGAGTCTTCTTCAAG 

GTTATTCTCAGGACTTTGATTAAGATACAGGCTCACAGCTGGGCATGGTG 

TCTCATGCTGTAATCTCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGTGGGTGGATCACT 

TGAGCTCAGAAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCTGTCT 

CTACTAAAAATACAAAAATTAACCAGGCATGGGGACGGGCATCTATGATC 

CCAGCTACTCTGAAAGCTGAGGCAGGAGAATCACTTGGACTCCAGGAGGT 

GGAGTTTGCAGTGAGCCAAGATCACACCACTTCACTGTACTCCAGCCTGG 

GCAACAAAATGAGACTTCATTCCCCNNAAAACACKNAAAAAACTAGGTCC 

CTGGCCGGCCAAAACTAGGGGATCCCCCGGCTGGAGGAATTCGTATAAAG 

TTTTTGAAACCGCGCCCTCAGGGGGGGCCGGACCCACCrriTTTCCTTTA 

AGGGGGTATTGC 

>Sequence3901 

CCGGGCAGGTACACTGGGTGATGAGGGCATCAGGTAATGCCCACTAAGGC 
CTCAGTGCACTGCCCATCAGGAGGGATGGGAGCTGCAGACCAACGTTACT 
GACTTGACGCAGACACAAAGCAAAAGTGGAGGACGGTGGAGGAAGAAGCA 
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TCCCAAGGGAGGCGCGGCCAGACCACTGCCTGAGACTCGTACCT 
>Sequence 3902 

AGGTAC1 1 1 1 1 1 1111 1 111111111 ITITTTTTTATTTTCTGCAAATGC 

TGATGTTTAATGACCTATTCTACTTGAGGAACCTGGACAATGAGGATTTT 

CTAAAATGCCAAGTCATAAAACCTCAGACACTTGCAAAATAAGAGAACAA 

ATATGCACGGAGCTGCTCAGCCACTGATATGTCAACTCCTGGGAACAGCT 

GGTGTCCACGGGGGAGGGGGCAGCATGTGGCCAGGCATGTGAGTGGCTTC 

CACTCAGGAGAGCCCCTCTGAGCAGGTCTTGTTCAGGAGTTCAAAATATG 

TCTTCCAGGGCATGGTTTCAACAGTGAAGAAGCAGGTTGTTCAGCTCCAG 

GCTTTCTTGAAAAGGGCAGTTGTCAATGTCATCTTCAAATTTCCTACATA 

CGGTTTGGCGCAGTTGCAGATTCATGGAGAACACCATCTTACCCCGCCAC 

TTTCTGTCCATGCTATCCTCCCTCCATGAACTCAGGACGCGCAACAGCCT 

GTAGGCATGCTCCTCCTTGCTCTGCACGTTGAAAGTGTTCAAGGCAAACT 

CCAC T GTGGC GAAAAACATAGGATCCTGGACTATTTTATTATTACCACCC 

TTTTCCTTTTCAGAACACCAGGCATAAGTCACCAGGAACTGGAAGCCCAT 

GAAAAACAGGGAAGTGCCCAGGCATAACCTTTCTrCTTTGGGGCTTCACA 

GGAGGCAGGGTCCAACAGCCCTTGGCTTTGCCCTTAAAAACCCGGGGAAA 

AAGGAGACCCCCCTTTCTTGGCGGGGGGGGTTTT 

>Sequence 3903 

CCGGGCAGGTACTT 1 111111 1 1 rm 11111X11 r T TTI 1 GAGATAGAG 

TCTTGCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTCGGCTGAGTGC 

AACCTCCGCCTCCCAGGTTCAAGTGATTCTCTGGCCTCAGCCTCCCAGGT 

AGCTGGGACTACAGGTGCACACCACCACACCCAGCTAATTTTTGTATTTG 

TAGTAAATACAGGGTTTCACCACGTGGGCCAAATGGTCTCAATCTCTTGT 

CCTTGTGATCCACCCACCTCTGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTAT 

GAGCCACTGCGCCCAGCCTATAAATCATTAAAGCTAGACAGGCAAAATTT 

ACCAATCTTAAAAAAATGCTATATAGCATTTATTTAGTTAATAGTCTGGG 

TCAAACATTCTGCTAACTGATATGCTTATATTACCTCATTAAATCCTCAC 

AACAATTCTATGGAATAATTACTATTATTCCCCTTTGTACCT 

>Sequence 3904 

TTGCCCGGGCAGGTACTTTCT 1111 rT T TTTTTTTTTTTTT TA TCATAAG 

ATAATGCAGAACAGAGAGATGGCTACAGCCATGCAGATGAGAAGAAGAAA 

AGAAATTTCAAATCTTGGATGTTTCTTTTGCCCCTAAGGCTTGAGGACAG 

GGAACAAAAAATGAGAAACACTTACCCTATATAAAGCACCCAGTTCAGCA 

GGCCTGTGCGGAACAGAAATGACTCCTGAGGAAAGGTGGGGGCCGGTCCT 

GAATAGTTGATTTCTCTCTTTAATOAAAAAGAACATGAGGCCGGATGCGG 

TGGCTCACGCCTGTGATCCCAACACTTTGGGAGGCCGAGGCATGTGGATT 

GCTTAAGCTCAGGAGTTCAAGACCAGTCTGGGCAACATGGTGAAACCCCG 

CCTCTACAAAAAAATACAAAAAATTACTCAGGCGTGGTGGTGTGCCCTTG 

TAGTCCCAACTACTTGAGGGGCTGAGGCAAGAAAATCGCTTGAACCCTGG 

GAGGTTGAGGCTGCATTGAGCCCAAGAATGAGCCAATGCACTCCTGGCTG 

GGCGAAAAAAGGAGAACCTTGTAAAAAAAAAAAAAAAGTAGCCGAGGAAA 

TTGGAATTTAAAGGAAAGGATTTAAGGGTCCTTGAAAAAAAAAAAGTTGG 

GATTTGGGTGAAAATTGACCTTAATTTTTGAAAAGGGTr rrrrr rCCCGC 

CATTTAAGGGAAAACGGGTTTTCCCAGTTAAGGGGGGCCAAAGGGGCCCC 

CCCCTT 

>Sequence 3905 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGCGGCCGCGGCGGAAAGAGCTGGCTCAGGGC 

GTCCGCTAGGCTCGGACGACCTGCTGAGCCTCCCAAACCGCTTCCATAAG 

GCTTTGCCTTTCCAACTTCAGCTACAGTGTTAGCTAAGTTTGGAAAGAAG 

GAAAAAAGAAAATCCCTGGGCCCCTTTTCTTTTGGTCTTTGCCAAAGTCG 

TCGTTGTAGTCTTTTTGCCCAAGGCTGTTGTGTTTTTAGAGGTGCCTATC 

TACAGGTTCCTTGCACTCCTGTTAACAAGCCCCCTTCAACGAGAGCAAGC 

ACCAGCGATAGCAGCCCGCATAAGAGCCCAGCGGGGGCCGCCCTAGTGGC 

ATTGACCCAGGCCGGGAGAATCAACAACCGCCAAAAAAGGAAGGCTGGGG 

GATCCTTGGGCCGACTTCCCCCGACCCTTTGGAAAAATTCCCTTCTTCTA 
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CCTGGGGGCAATCCTCTTCTTTrCCTTGGGGTTAAGGAAGGTCAAGATTT 

TGCCCATAAAAAACCCAAGGGCCCCCCGTGGGTGGTTTCAAGGAGGGAAT 

TTTATGGACATGTACAATTAAAAGGTCCCACCTATAAAAAGGGGGGAACC 

CTAGGC 1 1 1 1 rCACAAATTTTTTACACTTTATGTTAAAGGGTAAAATTAC 

GGCTCCTTTGGCGAAAATTAAGGGGTAAATAGAACGTTTCCCTGAGTTAA 

AAAATGGTATTTCGCTTCAACGAGGTCCCCGAAACAACTTCTCAGCCCCG 

GGGAGA GTTAT AGGTTTAAAAAACCGGTCTGTTTTTTACTCTTAGGGTTG 

AGATCAGTTTTGTACCCTCTTGATGGTGGATTTGTATCTTTCGGCGTATA 

ATCACG 

>Sequence 3906 

CAGGAAGCACACCATGCCTTCCCTCCATGTTCCATCACGGCGCCACAATC 

TGTGTCCCTTAACTTCTCAGGGTCAAAGACAAAGGCAAGCGTTGCTGAAT 

TTTCTCTTTAATGGCCATTGGAAGAGTCTGGTTCAGTTTTTCCCAACTCT 

CTTCCCACTCGTATTTGGGGCCTCTGGGTTTTCTGAAGGCACAAGGACTG 

TGACTTTGTACCTCA 

>Sequence 3907 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGATTGAACCCATGAAGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGGCGACAGAGCAAGAC 

TCCATCTCAAAATAAACAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATAT 

TGAACTTCTGTAAAGAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGGTGCACACAAATCT 

AAAT TTGGC AAGGTCGTTCAATTAAAGGAAATTTATTTGCATTACAAAAT 

AATTCTTTTACCTCCCCCAAAAAATCATAAAAAGGTCCAATTGCCACTTT 

TCCT AATGGGGTTTAAAAGGAATCAACCAAATCCTTGTTTTCCCAACTTT 

TTTTCAATTTTTAATGTTATTGGGGTAAAGTGAAGTATAACCTTAAATGA 

GGCAATTAAAAGAGTTTGACTTTTAAACCTTGCTTGGAAAGAACGTGGTC 

CTTCTTAAAAGCTGCAGAAAAGGGTGGGGGGCCCAAAATTTTTTAAATCT 

TTTCTTTTCCCTCAACCCGGAGCCCITATATTTTT^ 

CTGGGGAAAATTTGTTCCCCTGGGGGCCTTTGGGGCCTTTTAAACAATTG 

GGAAACCCCGGGGGTCCCGGAATATT 

>Sequence 3908 

AGGTACGCGGGCTATTCACCCTTTCTAACATTCTTTCTTCTTGCCACCTG 

TATGCCACAAATATAAGAATGAAATAGGCCAGGTGCAGTGGCTCATGCCT 

GTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGTGGGTGGATCGCCTGAGGTCAG 

GAGTTCGAGACCAGTCTGGCCAACATGGTGAAACCCTGTCTTTACTTAAA 

AAAAATACAAAAATTAGCCAGGTGTGATGGCAGGCACCTATGTATAATCC 

TAGCTACTCAGTAGGCTGAGGCAGGAGAATAGCTTGAACCTGGGAGGCGG 

AGGTTGCAGTGAGCCAAGATTGTGCCATTGCACTCCAGCTGGGGTGACAA 

GAGCGAGACTTAGTCTCAAAAAAAAAAGAATGAAATAAAATTGGCCGGGC 

GCTGTGGCTGACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGGGCA 

GATCACTTGGGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAAA 

CTCGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCCGGGTGTGGTGGCACAGGCC 

TATAGTCTCGGGTTACTCGGAAGCTGAGGCAAGAAAATTGCTTGAACCTT 

GGAGACGGAGGTTGTAATGAACCCCTTTTAAAACAGGGAATCCCCGGGCT 

GCAGAAATCCATTTAAACCTTTTGATACCCGCAACCCTAGGGGGGCCGGG 

CCCCACTTTTGTTCCTTTATGAGGGAAATGCCCCCTGGGT 

>Sequence 3909 

AGGTACAGAAGAACTTCCCAGGATCCTCCATGCCGTGACTTTCATCCTGG 

CCCCCACCTGTGTGTGTGTTTCCTGCCTGTCCCTGCACCACATACGGACC 

CCTTACAGGGCGCTGTGGAAGCAGGAATTCCTGGGCTGGAATGCCAGTTC 

TCCACTTGGAGCTGTGTGACCTCAGGCTGGTGACTTGACCTCTCTGATAC 

ACATCTATATTGAATGTGTATCTATTGAATGTGTGTCACCTGTAAAATGG 

AAATCTGACCCACATTTCAGGGCTATGTGAAGGATAAACAGTTATGTGAA 

GTACCTGCCCG 
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>Sequence39I0 
TTCT 

>Sequence 39 II 

AGGTACCTCAGCACAGCACAGCCACGCTACAAAAACGTGGCCAGACTCTT 

GTTTACGTCAGTCCCTGATCACATTTCTAGTTAGCGGGTGAAGTCTTTCA 

ACCGGGGTCTCTGGCTACCTTGACTGCTGTTCTCTGGCCGACAGAGGTCT 

CAGGCCTCCCTGAGTCAGAGCTCCCAGGGGGAGGACCAGATTGTCATCTG 

TGCTGGGGGTTCACTTTTGAGAGAGTTCTCCTCTGAGACCTGATCTCTGG 

AGGCTGGGCAGTCTTGCACTTGAGGTGGGGCTGGTCTGATCTCAGCACTC 

CTTAGTCTGCTCGCCTCTCCCATGGCCCCAGCCTGGCCACACCTGCTTAC 

GGGGCACTCGTAGATGCCCACACCATAGCTTCCATGCTAGTGGACTGTAC 
CTGCCCG 

>Sequence 3912 

AGGTACATTAGGAAATAAGTCCTCTAAAAAGAAATCATGATCCTGCTATC 

CAGGATTCACTGATATCAATTAGGAGCTTTCATTCTTGATGCCTTCCAAG 

CTGATAACCAAATGTCCCTGCTCTCAGAGAATCACCACTGTGACTCCAAT 

GAATGGCAGTGCGCCAACAAACGTTGCATCCCAGAATCCTGGCAGTGTGA 

CACATTTAACGACTGTGAGGATAACTCAGATGAAGACAGTTCCCACTGTG 

CCAGCAGGACCTGC 

>Sequence 3913 

AGGTACTTT1 H 1 rTTTTTTTTTTTTTTI 1 1 rTTTTTCCTTATAAACCAC 

ACAGGCCCACTCAGCACATCGGATTGCTGCATGGTATGTGGAGTGTCCAA 

TGCATACCAAGGGGGTTGTGTGGCTGCCAGGCTGTGAGCCCCCTCGGCCT 

CAGCACGGTTATGCTAGACAAAGTAGTTTTCCAAGCTAGGTCCTATTGCA 

TCAATTATTTGGAACCTGTCATCTGCCCCCATGGTGAGCGATTCACTTGG 

AGAGGGTGGTGGTGACCCTGTTTGCTGGTCACCATCAGGAAGCGAGCCCT 

GTTCTTGCTGATCCCAGTCCACTTACATTGTGAAGCTTGTAGTAAAGCCC 

ACAGGCATTGCAGACAGGGTCCCCATTGGCATTCCTCCTCCAAAGTGTGG 

TTGTGGTGGTCTGACAGTTCACACAGGACGTCCCTTGTCTCCTGGCTGGA 

AACTGAAAAGGGGGAAAAAGGAAAGGGTTAAACCACAACAACGTTTAAAG 

GTGTTTCTATATTTTTAAAACATGTGTTCCATAAATGGGGTTTATATAAG 

CAAGGCGCAAACTTACCGGAGAGACCGCGTACTTTCTTATAGTCTGGGGA 

AAGAGTTGGGGTACCAAATTTTGTCAATTTTTCTTTCCCTTTTCCGGCCT 

TGATTTCATGACGAAACfGTTTTTGGAAAACCTGTTTCAGTGTACTTGGT 

GGTTTAAAATAAGGTTCCCCCTCTGTGGATATAGAATATATTTTTTAACC 

CCCACACCTGGGGTTCCCTGCCCCG 

>Sequence 3914 

CCGGGCAGGTACGGTGGTGCGATCTCAGCTCATTTTGACCTCCGCCTCTC 

AAGAGTTCAAGCAATTCTTGTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGAACTAC 

AGGCATGTGGCCACCACACCTGGCTAATTTTTGTGTTTTTTAGTAAAGAT 

GGGGTTTCACCATGTTGGCCAGAATGGTCTCGAACTCCTGGCCTCAAGTG 

ATCCACCCACCTGGGCCTTCCGAAGTGCTGAGATACCAGCCTGAACCACT 

GTGCCCGGCCCAAGAACCATACTTTTAAAACACCAAAATAGTTAGGCCAA 

GATTGCTCTTTTTTAAAGCAAAAGAGATATATAGTTAAAGACATGAAGAA 

TAAAAATTAGGCACTCTTCCTCTTTCCCAGTCTTTTGGAATTCTTATTAA 

AATATAAATTTAACCTAACCATTTGGAGGAAAACCCATTTAAGGGACATA 

AATTATTATTAACCCTTTATTCAGATGAATGACAAAGAGACACCTGTGTT 

TAATTAACAACCCAGTACATTGGGTAAAAAAGCAATTTGGCATGGAAAAT 

GAACAGATGGCCAACAAGCAAAAAAGGTTTTGGGAGAGCCAGAAAAAAAA 

CTGATCTGGGGCTGAAAACTTCACCCCTTTAAAAAAAA1 1 1 m TTTAAA 

AAAAA1T1TTTATGGAGGGGTGACCTCCCCTTTAAACTITTTTTTTATGT 

TCCCCGGGCCCTAAAAAAAAGGGAACCCCCCCCCGCGGGGGAATGTTTTT 

AAGATTTTTTTCCCGCCCCCCCCAG 

>Sequence3915 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTVl'l-rrrTTTTTTTTTTTT^ 
TTTTTTTTTTTTTTTTTTI 11 1 1 I'l l rTTTITTTTTTTTTTTTTCTTCTC 
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CACACAGAAACATTAAAGGGGTTCTTTTATTTTGAAAACAGCAGGAAAAG 
ACCCCTTTCCCTTC A A AGGAAAA A AAA A ACT TTTTTl GTTGCTTAACCCA 
AACCC CAGGGGGGAAGGGGGGGCCCTTTGGGGAAAGTAAAGGGATGGGGA 

rrm g gg gg aaaatggccccccctta at aa ccccttc aggggg a agg aa 

TTGCAGGAGGTTCCTGGGGGACAGTCACACAGTTTCCCGAACCTTGCCCC 

TT TCCTAAC TGAACACTGGTCACCGGGGTAACACATGGGGACTTGGCCAT 

ACTTTnTTAATAAAGGGGAACCCGTTTACTTTGGGGCTTTT^ 

TTTTGCAGCCCTTTAAACAGCTCTTTTTGGGGGGAGGCGTCTTCCCCGGC 

AAAGTAAATGTCCA GGGC TTGGGGCTGGAACTTGGCTTCCTCCTGGGCAC 

GGGTCCCCCGGC CGCTT TAAAACTAGGGGACCCCCCGGGCTGGGGGAAAT 

TCA ATTTAA AGCTTTTTCGAACCCGCCCCCCTCAGGGGGGGGCCCGGTCC 

CCCCTTTTTGTTCCCCTTAAGGGGGGTAAATTGCCCCCCTGGGGAAACAA 

GGGCAAAGGTGTTTCCGGGGAAAATATTTTTCCCCTCAAAATCCCACACA 

AAACAAACCGGGGCCATAAGGGG 

>Sequence 3916 

CCCATGCGTATTCACAACTCATCATTTAATTTTTCTGTCTTACTAACAAT 

TTTTATTCATGTATTTATATATTTTAATATAAGTTATATATACTAGTATA 

ATCCNCITrCAAGATAGAGGATGAGATAATTCGTTATTCTAACTCATCTT 

CTTTAGGGACGAATTGGATCTCCACCGTGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGT 

ACTGTGTTTTACCATGTGGGTCAGGGTGGGAAGAAACTCCTGACCTAAAA 

AAATTTACTTGTTTAGGTCTCCCAAAGTGCTAGGATTACAGGTGTGAGCC 

ACCATGCCTGGCCTCATCTCTCTTTTTTTGAAGACAGCKjTCTTGCTCT^^ 

CACCCAGGCTGGACCTTAGTGGCATGAATCATGTCTCAGTGCAGCCTCGA 

CCTTCTGGGCTCAAATGATCCTCCCACCTCTGCCTTCCGAGTAGCTGGCA 

CTACCGGCACATGCCACCATATTTGGCTAAATTTTTAATCTTTTTGTAGA 

GACAGAATCTCCCTATGTTACCCAAGCTGGTCTTGAAACTCCTGAGGCAA 

GCAATCCTTTAGTCTCGGACTCCCAAATGGTTGGGAATATAGGCGTGGGC 

CACCACACCTGGCTTAAAAGCATCTTTATTGTCATTTTGGTGTCATGTAT 

ACAGTAAAAAAAACTCATTTGATCTGTTCCAACCAAACCAACCTGGAAAA 

ACAGA CTTAAATCAACACAAGCCATCAGTTGCTAGTATGGTCTTTTAACA 

!l 1 1 1 AG A ACTTC AC AG ATTTTTTAGTG ACT A A ATCC AGCCCTTTAATTT 

TTTGGAACCAAAAACTTAGACCCATTAAAATTTGGGGGACTTATTCAAAA 

GCACACAGCCCGGTTAATrCCCTTGGCCGGCTTTTAAAATTAATGGGATC 

CCCGCGCTTAATGGAATTTTTATTTAAGTTTATTTTTCCCGTGAACCTCG 

GG 

>Sequence 3917 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTTAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAAGAAAAAAAGGAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGGTATTTATTTGCATCACAAAATAT 

TTCTTrACTTCCCCCAAAAAATTAATTAAAAAAGTTCAAATAGCAACTTT 

TCCTAAGGGGTTTAAAATGTAATCACCAAATTCTTGTGTCCCCAACTTTT 

TTCCAGTATAATTCTATTTGGGAAAAGGGGGGTTTCCTGAAGTGAGGCAT 

T AAGA GAAGTGTGCTTTATAACTGCCGGAAAAGAGCGTGTCTTTTTATAA 

ATTTTGGG AAAATGTTTGGGGGG ACCAAATTCTTTAAA 1 IT T T r TT T TC C 

CTAATTCGGCCCTTAATTTCTGGCGGAAATGTTTTTTGGAAAAATTGGTA 

ACAGGGACCATGGCCTGTTTAAACAAGGGGTTCCCGTGGTTTAGAAAG 

>Sequence3918 

CCGGGCAGGTACTGCGGCTGAACTGGCACTCAAACCACAAGACTACAGTC 
CTTCCCATACTTCCCTCCCCTTTCCATAGGAAGAGGAGCCTCACCCTGTG 
GTAACCACCACCACAGACCCATAGGGACTACTGCCAGGCTACTGCCAATG 
TTCTCTTGAAGCCCAAGGGCTGCCTGTAATCCCAACACTTTGAGAGGTCA 
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AGGTGGGCAGAACCCTTGAAGCCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAACA 

TGGTGAAACTCCGTCTCTACTAAAAATATAAAAATTAGCCAGGTGTGGTT 

GCACATGCCTGTAATCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGACAGAATCACTTG 

AACCTGGGAGACGGAGGTTGCAGTGCACCAAGACCGCGCCACTGCACTCC 

AGCCTGGGCCACAAGAGCAAAAACTCCGTCTCAAAGATAATAAAAATAAT 

GACATTGGTTTTCAACTTTTAGAATCACCCTATAGACAAAGCATAGAATG 

ATATAATTTTTAAAATTATAGGGGAAAATAAAACTTGGGACCTCAAAAAA 

AGGAGGGTGGGAAATGGGTAAGTGAGCTTGGGTTTTCTTGCCATAGCAGG 

GCTTAAACAAAAAGTGGTAAAACAAGAAATAGCAGTTTAAGAAATTACCC 

TGGCCGGCGCAAGGGCTTAGCCTGTAATCCCAACCCCTTTGAAGGGCCAA 

GCCGGCGGATCACCTAAGGCAGGAAGTAAGAACAGCCTTGGCCACATGGG 

GAAACCCC 

>Sequence 3919 

AGGTACl 111111111111 I'M I nTTITTTTTTTTTAGGTTTGCTCTTT 

AACCT CATTACTTTCCTTTGCTCACAGAACCTGGAAGCAACGTTGACATT 

1111 J GGACAGC TTTGACCGGGTTTTAATCCCAAAAAGAATCCCTTAACA 

CTGTGGCACATGAGGCACAGGGCACAGTCACAGGTCTTAGGGACTCATGA 

TCCTACTTCAGGGAGAGCTCAAAAGGGTAACATCATCTGAGAAGGAACAC 

TGGTTCCGAGGGGCAAAAATCACAGTGGCTGGGGCAGTCCAGAAAGACAG 

CCGGGAGGAGGTGGACTTGAACTGACTCTGAAGGAGAGGGTAAAATCTGA 

ATTGGCAGAAAGCAGGCAGGAGGCCAATGGGGGTAACCAACAAGGACAGG 

TGCGCT GAGA CAGGACTTTAAGAAAAGCTGACTTTTGCGGGCTGTGTGGC 

CACTTCTTTTAGCTAAACATTTACTAGGCACGCCATGGCAGTTACTATAA 

CCATGGCTTGGGGGCAAGTTTTAAAAAGGAATTCAAGCAACCCCACCTGG 

TAGGACCCACAATTTCACGGTGATTTAAAAAATTGAATTCATTGGCCAGG 

TTGCCCGGTTAAAAATCTTGTACCTTCCCGGGGGGGCGTTTTAAAATAAG 

GGGAATCCCCCGGCTTTAAGAATTGATTTTAAGTTTTTGATACCCTCGAC 

CTTTAGGGGGGCCCGGTCCCCAATITTITTTCTTTTGGGGGGTTATTTCC 

CCTTTGG 

>Sequence 3920 

CCGGGCAGGTACGCGGGGATTCCCCAGACCTTCTGCAGATTCTGTGGTTA 

TACTCACTCCTCATCCCAAAGAATGAAATTTACCACTCTCCTCTTCTTGG 

CAGCTGTAGCAGGGGCCCTGGTCTATGCTGAAGATGCCTCCTCTGACTCG 

ACGGGTGCTGATCCTGCCCAGGAAGCTGGGACCTCTAAGCCTAATGAAGA 

GATCTCAGGTCCAGCAGAACCAGCTTCACCCCCAGAGACAACCACAACAG 

CCCGGGAGACTTCGGCGGCAGCAGTTCAGGGGACAGCCAAGGTCACCTCA 

AGCAGGCAGGAACTAAACCCCCTGAAATCCATAGTGGAGAAAAGTATCTT 

ACTAACAGAACAAGCCCTTGCAAAAGCAGGAAAAGGAATGCACGGGAGGC 

GTGCCAAGGTGGAAAACAATTCATCGAAAATGGAAGTGAATTTGCCACAA 

AAATTACTGAAGAAATTCAATCTATTAAAACCATGGGCATGAGAAGCTGA 

AAAAAAATGGGATCATTGGACTTAAAGCCTTAAATACCCTTGTAGCCCAA 

AGCTATTTAAACGAAAGCATTCAATTTAAAAAAAAACTCAATAAAAAGGG 

TTCCTCGGCCCCTCTAAAACTAGGGGATCCCCCGGCTGAAGGAATTCGAT 

TTAAGCTTATCGAACCGTCGACCTCAGGGGGGGCCCGGACCCAACTTTTG 

GTCCCCTTAGGGGGGTTAATTGGCCCCTGGCCAAAACAGGGCAAACTTGG 

TTCT 

>Sequence 3921 

CCGGGCAGGTACGCGGGATACAGCATCGGGGCCAGGTGTGGTGGCTCACG 

CCTGTGATCTCGGCATTTTGGGAGGCTGAGGTGGGCAGATCACAGGATCA 

GGAAATCAAGATCATCCTGGCAAACATGGTGAAACCCGTCTCTACTAAAA 

ATACAAAAATTAGCCGAGTGTGGTGGCATGTGCCTGTAATCCCAGCTACT 

CGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAGCCCAGGAGGTGGAGGTTGCA 

GTGA 

>Sequence 3922 

AGGTACM I ITTTITm Mill Ml MTMTM IGAGTGGAGACGGGGG 
TTTCACCATGTTGGCCATACTGGTTTTGAACTCCTGACCTTGTGATCCGC 
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CCGCCTTAGCCTCCCAAACTGCTGGGATTACAGGAATGAGCCACTGCGCC 

CGGCCTCTTTTTTTTCCTTTTTTC J 1 1 1 1 1 1 i H I GAAATGGAGTCTCGC 

TGTTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACAATTTTTGTTCACGACAAC 

CTTTGTTTCCCGCAGCCAGGTTATTTTAAAAGCCAATTTTCCCTTTAGGG 

AAAGTTACAAAATCAGCCAGGGAAAAGGAATGGGAGGATGGGCTGGATGA 

TCCCTGTTCAGGCCTAATCCGCTGGCCTCCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 3923 

AGGTACAGAGGGATCAGAGTCCAGGCTCCTTCTATAGGGTTGAATATCAG 

AGGGGAATAGCAAATGACCCCGATGAGAGAGAGAGACCAAAGGCTAGATT 

CTT TCTGC AAGGTGGAGGACGGCTAGAAGGCAGTGGCCACAGATGAGCAG 

GACTTTTTCTAGACTGGTTTCTACAATTTTTGGCTTTGTTCAGGGCCCAC 

CCAAGAAGAAAATACTCCTGGATCCTTCAACTAGCCCTCAGGTAGACACA 

TGTTAGAACAGCCCGTCACGTCCTGAAGCATCACTCCCCTGCCTAGAGGA 

GTGAGGCAGGGAGACTCCCAGGCAGGTGGCCCCTAGTGCCTGGGGTCCAA 

AGAAATATTCTTCTCAGGGCTTTGAAGCACCACGTGAACCTGATTCTACT 

CATGATACAATCTGGGGAAAGGGATTAGTACCTGCCCG 

>Sequence 3924 

CCGGGCAGGTACAGTTTAGTCAGGAAGCAGACATTAAACACACATATACA 

CTCACAATGCTAAAATAAAATAAAGCTGTTAATTTGATCAATGCCAAGAA 

GAAAAAGAATGGGGCTTATAAGAGAATACAACAAGCGGTGCAACTTAAAT 

GAGGGGGCAGGGGAGTATCTGAGAAGCCCTCTGTGAGTGAGTGACTTTTT 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ' l"i AG AG ATGGTGTCACACTTTGTCTCCAGGCTG A AGTG 

CAGAGGTGCGATCCAGCTCACTGCAATATCCTCCTCAAGCAAATTCCCCT 

GCCTCAGCCTCCCGAGTAACTGGGACTTTAGGCACATGCCACCACGCCTG 

GCT A A ATI TTTT1 GTATTTTTA AT A G AG ACGGGGTTTCGCC ATGCTGGCC 

AGGATGGtCTCGATCTCTTGACCTCGTGGTCCACCTGCCTCGGCGTCCGA 

AAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGGGCCAGGCCGAAGGAGTGAC 

ATTTAATTTCAAACTAAATAACTTGCAATTTACCAGGAAAAAAGTTGGGA 

AGAATGTGCCAAGAAAAAAGACATGCGTTTGGGTCTTGGAACCCATNNAA 

TATTAAAAAAAAAATGCTTTGAGGCCCGTTTCCTGGGGCGGTTTAAAACT 

AGGGATTCCCCGGGCTGGGGGATTCGATTTAAGCTTATTGATCCCTCCAC 

CTTAAGGGGGGCCCGGAACCCAAATTTTGTTCCCTTTTAGGGGGN 

>Scquence 3925 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTT 

CTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATTTAAATTTG 

GCAAGTCGATCAATTAAAGGATAT7TATTTGCATCACAAAATAATTCTTT 

ACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCGACTTTTCCTAATGT 

TGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTTCCCAACTTCTTTCCAGTT 

ATAAATTAAATGGGTAAAGTGAGGGGTACCCTGAAGGGAGGCAAATAGAA 

AGTTGAGCCTTTGAACTGCTTTGCAGAGAACCGTGTCTITTTTTTAAATC 

TTGAGAAAATGGTTGAGGAGCAAAACTCTCCTCAGTGTTTTGAATTTACA 

CTAAATT GGGG CCTTTTTATTTGTGTGCTAAACTGGATTGGGGAAACTAT 

GTGTAACTTTTCGGGATACATGGCCGAGCGTACCTTTTGAGAATAATGGT 

TTCCCGCGGCTGCATGGAATGTAATGTAGGGATTATG 

>Sequence 3926 

AGGTACATCTCAGCAAAAGTAACAAACCAATCCACTCTTGAACCCCCTAA 

ACCCCAGCTCCACCCACTCCAGACAGACCTGTTTAACAATGTCAGTGCAG 

GGCCAGGTGCAGGGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGGGGACGA 

AGTGGGGCGGATCACGAGGTTAGGAGATCGAAACCATCCTGGCTAACACG 

GTGAAACCCTGACTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCAAGCATGGTGG 

CGCGCACCTGTAGTCCCACCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAAAATCACT 
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TGAATCTGGGAGGCAGAGGTTGCAGTGAGCTGAAAACTACCACTGCACTC 

CCAACCTGGGCCACAGAACAAGGACTCCGTCTTCAAAAAAAAAATAGAAG 

TTAGCGCGCATGCAGCTGTCCTTGGTCTTGCTGGGCCCCAAAGCACCCAA 

CTGCCTGG TCTTrA AGAACAACACGTGATTGTGTGCACACGGTTTCTATT 

CCAAATGGTTTTTGGTGAGGTTTCCCTTATTTGCCAGGAGAATTTAAAAT 

CCTTAGTGAAAAACTGGGTTTCATGACTGGATGCCGTTTCCAAGCCTAAA 

ACTGGGACCTTTGGTTTAACAGGAAAAAGGGTGTAACAAGTAAAAGGCCC 

TTTTTTTTGGAAAGGAACAAATTGAAATCCCTGGTACTTTCCCGGCGGGC 

GTTTAAAACTAGGGGACCCCCGGGTTGAGGAAATTCTATTTAAGCTTATA 

GATCCCGCGACCTTGAGGGGGT 

>Sequence 3927 

AGGTACTGGATTTCTCTCCAGTTCCAGCCCACCCTCCACAAAATGGTATA 

CTATTTGAAAGCAGAGACTGTTGATCTTATTCACTGAAGTATTTCTATGT 

CTAGAATTGTGCCCTGCACTTAGTTGCTACTCAATAAATGTTTGCAGAGG 

GACAGATTGACACATAGTAGATGTAAATGTTACCAGCTCTCTGCAATGCA 

GTACATTGACCTTCCCTAGTCCTATCCAAGAAGTAGATTCTAGACATATC 

ATGTCATGTTATACTTTGCATATCTCTGTTACCCAGGTAACAGCAGGTTT 

CTTTGTATTTGACATCCCTGCAAACTTGGGTGGGCAGCAGAGAACCATAG 

CATAGAGGGCTGAGGAAGAAGACGTCTCGCAGAAGGCACTGGGACCAGGG 

GGACTGCTGTTGTCTTTTGCTCACTGTGTGGCTTAAAAAGCAAAAGAGGA 

TCCCAGACACTGTGCACAAGTATGAATGGAGCTCAACCAAGGGGGAATGG 

AGCAGATGATGACCAAATCTTAAAGCCAGCCAGTGTGGAGGGGGTTCCAG 

CCATGGGGCTTCTGTCCCAAGAAGGGCGCTTGTCCTGGATCCAAGTGGGA 

CCAGCAAGAGAGCCCGGCTACAAAAAGAAACCATGTAGGTTTTTCCAAAT 

AAAAAAGTTATAGAACATTTGTTCCTGCCCGGGGGGCGTTTAAAAATAGG 

GGTCCCCCGGGTTGAGGAArrCAATTTAAACCTTTTGATCCGCCCACCTT 

AGGGGGGGGCCGGGCCCAC 

>Scquence 3928 

CCGTTTATCCGTTTCATTATATCAAACACACTACTTACGTGCTATATGTC 

ACrTATATCCGTCTCCTTTATATATGTTATATTACACTTATTAAAGGTGT 

GAGTGTGTGTCGTCTCAATTCGAATGATTAGGCGTATTGGAGCTACACCG 

TTGTGGCGGCCGCCCGGTCAGGTACAAAATACAGACCTCAGCTTGACATT 

GCCTTGGCCAAAGCCCTTGAGTGGGCCCCTCAGTCCTGTTGGTTCTGGCC 

TTACATTCTACTTTGTCCTTCCCTGCACCCGGGCCTTGGGTCTATGAACT 

GOTATTTCTCCCTGAGCGATGATTCCACTCTTTGTCCCACTGGCTGCCT 

CTCACACTGCCCATTGTGCTGCCTGGCATTTATTTCCCTCCTTCTTACCA 

TAGGGTAGTCACAAATCAGTCTTAAAACATAAGGTTTTAAAACGGGTATT 

AAGCCTTTGGGAAGCCAAGTTGGGGGGTAGTGCCCCTTAACTGGAGCCCC 

AAACAGCCTGTGTTTTCCCTCCCTTTGTTCTTGAATCACACCTAAAATAA 

aaattgcttatttacttttcctck:tgagaagtttttctagggaaatgg 

CTGGGCCCTTGGTCAATATTGTCTTCCCTTGGTGGTCCCCACAAAGGGGG 

GCTTTGGCAGGAACAAAGAGCCCCAATTGAAGAATTTGAAGGAATGCTGC 

GGGGTGTTATTGGATTCATGAAATGTTAGGGGGCTCGACTGTGATTACTT 

TT CAAGT TATATTTGAATGCTGTCATACAGTGTAAAATAAACAATTATTA 

GGTTTTTGCCTTTCTGAATAGGGCGACCAATATTCCCCGGGAAAGGGTAT 

CATTCTTAGGATCGGTTAGATTCCTTCCCTGGCTTGGACCCCTCAATATA 

GGTTCCTTGTGCCTTCCTGAACATGGGGTTCCCCCGGGTGTTGGGAATTC 

TATTTACAATTTTTCTATCTTCTCTTC 

>Sequence 3929 

AGGTACGCGGGATCCCAAAGAATGAAATTTACCACTCTCCTCTTCTTGGC 

AGCTGTAGCAGGGGCCCTGGTCTATGCTGAAGATGCCTCCTCTGACTCGA 

CGGGTGCTGATCCTGCCCAGGAAGCTGGGACCTCTAAGCCTAATGAAGAG 

ATCTTAGGTCCAGCAGAACCAGCTTCACCCCCAGAGACAACCACAACAGC 

CCAGGAGACTTCGGCGGCAGCAGTTCAGGGGACAGCCAAGGTCACCTTAA 

GCAAGCAGGAACTAAACCCCCCTGAAATCCATAATGGAGAAAAGTATCTT 

TACTAACAGAACAAGCCCTTGCAAAAACAGGAAAAGGAATGCACGGAGGC 



Page 796 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCTYUS01/00798 



Table 4 



GTGCCAAGTGGGAAAAAACATTTAATTGAAAATGGGAAGTGAAATTTGCA 

CAAAAAATTACTGAAGAAATTTCAGGCTATTTAAAACCATGGGCCATGAG 

AAGGCTTGAAAAGAATGGGATCAATTTGGGACTTAAAAGCCTTAAATACC 

CTTTGGGTGCCCAGAGGTTTTTTAAAAACCAAAAAGCTTCCATCTTTTAA 

GAGGGGGTAAATAAAACATAAGTACCTGGCCGGGCGGCCCGTTTTA 

>Sequence 3930 

CCGGGCAGGTACCTTCCCCTGAGCAGGAGAGATCCTTGAACCACTGAGTG 

GCTTACATACCCTCAGGCTGGTAGAGTGGCTATGTGTCTGTGCCCAGGTC 

CGGAGAAACAGCCCACTGGGTGACTTCTGGTAGACACAGCCCCAGGCTGA 

CCGAGCATCTGTGTGTCTGCATCCCCTGCCTGAGAAACAGCTCCATAGGC 

TGCCCCTGGCAAATACATCCCCAGGCTGACCTAGCAACTGTGCATCCTTG 

TCTTAGGTCTGAGAAACAGCCCCATGGGCTGCCCCTACCAAATATCCTCC 

TAGGCTAGCCATCAATATTCTGGGTCTGAGAAACAACCCTGCAAGCCACC 

TCTGGCAGAAATGCCCCTAGGCCAGCTGAGCAGCTGTGTGCACCTGTC 

>Sequence 393 1 

CCGGG CAGG TACTTTTTT l'ri'l'l'rriUTTTTTTTTTTGGAACAAACACAA 

AAAAGTTTTATTTAAAAAAAGAGTTTGACATTTAAAAGTTTGAAATAATA 

TTAAAGTGACACCCTGTTTCCTTGGAAACACAATGCAGAACCACAAACTC 

TGAGACTTATTATAGCGAAAGTATTGTCATTCAGTTCAATCTAATGGTAT 

GAGGTTAGCTTTGAAGGCCAAAAGAAACTAGTTTCTAATTCTTATTCTTC 

TCCCCACTAGACTTGTGGCCTAGGTAATTTTGTAATCTTTCTGAGTCTGT 

TTTCTCATCAGGAGCAGGATAATTCCTAAGTAATAGATCATATGTAGAAG 

TGAATATGATCTCATGGCAGTGGACATCAACCATAGTTAATTATTAAGAA 

TATATTTACATTCAGCTATCCTTTATCTACTTTAAAATTGCAGACAAACA 

ACAATTGACAAAGAATAGATAAAATGTTCTAACATAAACATTCTTCCATT 

CTTTCTAGGAAGAAGTCACACATACAGTAAAAATAATTAGAGAGGACCCA 

ATTCATATCGAACAACCTTTCCCAAACCCTGAAACAGGTCTGCTTTCTAA 

CATCAGAAATGAAAGCAGTCTATTCAAACAGAGGGGCTTGTAGGGGTTGG 

ACCCCCTGCAGGCCTGTCTACCTGGAATAGACTAAAAAATTTGCTTCAAC 

CCTTAAAAAACATGGGGCTGCAAGCTTTCCACAAAGCTTTCGACTTAACT 

CTAAATGTGCTGAGGAATCT 

>Sequence 3932 

CCGGGCAGGTACTCTTCCTGGACAGAGATCTGATTGTTTCCTGAGCAGGA 

TAATAAAGATATTGACTTACTCCAGGGCAAAGTTAGGGCAGATTTGCTAG 

TAGTCCCTTGTAAGAGTAGGGGTTTCCTAAGATCAGAGTTCCTCAGCTAT 

GACACAGACCCACAGGGCTGCTCCAAACCACCCCTATGGGACTCACGGAG 

CAAGGGGGATGGATGTGAATAAGAGGCTCACGCTGTCTGCTGTGTTGTGG 

TCACAAAGTCCTTTGTCTCTGACCAGGAGCCCCGTGTCTCTGCTAGTATC 

TGTGAAACTGCAGCAGGCTGTTAGCnTGTAAGCAGAACTTTCACAGTTCT 

TGACACAGAGGAGCCAAAGATCTCATTTCATATCTAAGTCAGATCAAGTC 

CCTCCTTTACTCAAAATCCTACAATCACTCCCATTTCAGAGAAAAATCCA 

AAGTTCTTACGATGGCCACAAAACTCTGACTGATCACTCCCATCCTCCTG 

CACACTCTGGCATCTCATCCTGTCTCTGACCCCATCCCTGCTCCTTTCCC 

TATTCCTCACTCTTCTCCAGCCATATGGGCCTTCCTGCAGTTCCTCAAAC 

ACGCTGGGCACAGGCCCTACTGGGGACCTTTATCTTGCTCTTTTGGTTGT 

GGGACTTTCTTTCCTTACACCCTGGGCCCCTTGCCAATTTTTTTTGGCTT 

TGGTCACCTGCCCTTTTTAATGAGCTGAACCCCCTTTTTAAAATGCATTC 

TGGGTTGGTCCCCGGCCG 

>Sequence 3933 

CCGGGCAGGTACCGGGAAGAGGAGGCGGTGGGGGGGGAGAAGAACTTGAA 

GCCTGATTTTATTTTTCTrTTITlTITCGGCGCTCAGACTACGTGCACC 

CTGCAGCAGGTGCATTCCCTTTTGGCACCCCTCCAGAACATCTCCCCATG 

GATTCTGGCGGTATTGACTCTTCAGATTCAGAGTCTGATATCCTGTTGGG 

CATTCTGGACAACTTGGACCCCATCGGGTTCTTCAAATGCCCTTTCCCAG 

AGCCTGCCACCCTGTAAGAAGCTTCCCGAGGTCTACCCAGAATGGACCCA 

TTTTCCTTTACCAGGCCTCCCTTTCTCTGGTTTGTTGTGGACCGTAATCA 
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G CTCAAGC TTGTAAGCCCTTTAATGAAACTTAATTCCGCTTTTGACCACC 

ATTTTTTTCCCATGCGCCCTATTCTTTAGATGATACCCCTTTGTGTCATA 

TAAGCCCAATCTTATTTGGGTAGAGAAAAAATTCGAGGGAAATCCCTTTT 

TCAGCCCCTTTAGAGAAATGATCCACCCTGAATTCATTTGGTCTTAAGGT 

AAGGGAGAAC CCCTG TTATAAATGAACCCTCCCTCCCGGAGCTGGGTATT 

TTAAAAATCTGTmCATTTCGCTCATTGGCCCAAAACCATmCCTTTC 

TTCTTGGGTGCTTTACCAGAGAACGGTGATAACGGGGGTCTCCCTTTCCC 

CAATCAAGGGA CAGTGGCCTTTAGGTTGTTGTTATACCATTTCTTTGTGC 

Til 1 1 lill' IllATTTAAATTTTTTCCCCGCTTGTTTAGCGCTTAGGGAA 

GGATCACTTCTTGTTTTCTT 

>Sequence 3934 

CCGGGCAGGTACGCGGGATGCTGAGAAACTGATGAAGCTGCAGAACCAAC 

GAGGTGGCCGAATCTTCCTTCAGGATATCAAGAAACCAGACTGTGATGAC 

TGGGAGAGCGGGCTGAATGCAATGGAGTGTGCATTACATTTGGAAAAAAA 

TGTGAATCAGTCACTACTGGAACTGCACAAACTGGCCACTGACAAAAATG 

ACCCCCATTTGTGTGACTTCATTGAGACACATTACCTGAATGAGCAGGTG 

AAAGCCATCAAAGAATTGGGTGACCACGTGACCAACTTGCGCAAGATGGG 

AGCGCCCGAATTTGGCTTGGCGGAATATCTTTTTGACAAGCACGCCCTGG 

GAGACAGTGATAATGAAAGCTAAGCCTCGGGCTAATTTCCCCATAACCGT 

GGGGTGACTTTCCTGGTCACCAAAGCAGTGCATGCATCGTGGGGTTTCCT 

TTACCTTTTCTATTATTGGACCT 

>Sequence 3935 

AGGTACCTTCAATACCTTTAGTTGTCTCCCACACACGCGTGTGTGTGTGA 

AATCTTCTACAATATCTTTCCTTTTTTAGACCATGTTCACTGTCAAAAAG 

GTGCTTTAAGAGCAGTCTTTGGCTGGGCACGGTGGCTCACACCTGTAATC 

CCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGCGGATCACGAGGTCAGGAGATCAA 

GACCATCTTGGCTAACAGGATGGTCTTAAGGGACAGTGAAACCCTGTCTC 

AACTAAAAATACAAAAAATTAGCTGGGCGTGGTGGCACGCGCCTGTAATC 

CCAGCTACTCAGGAGGCTAAGGCAGGATAATCACTTGAACCTGGGAGGTA 

AAGGCTGCAG 

>Sequence 3936 

AGGTACACAAATCATTAGCGTCAAACTGGAATTGCCGACTGCTCCCCCAC 

CCTTCGTCTTCGCTTGGCTGACTTCCATCACAGCCTCTCCCTCTATGTCT 

GAAACATACTTTAGAAAAGAGGGGTGAAACAAGACAGTGAGGAAGAGAGA 

AGAATCAATAAAGAAAAAAATAGGTCACCTGTCTGTGGTTACTGCCGCAA 

ATAGATTCCATCTTGGGCGGGGTCTGACCCAGGAGCCCCCAAGCTCCGTG 

AAAACCTCTCTGGGGGACACACAGCAGCTTATCTTCCTTGTTTACAAATT 

AACTGCCTTCTGTTGGTGACTGAATCTGAAGAGGCAGAGGGATGGTGCAA 

AGAAGGCCTGGCTACCAGGAATAGGCACTCAGCCACACCGAAGGTCCAAA 

CTTTGTTCTGGATTCACrGCCTAAATCCATGTGCATTTTACACTGGAGAA 

GATCTGCAGGAAAAATGCTGGGTGAGGAGAGACAAGCGTGGTCCCTTCCT 

AACATTTGGGGAGCCCAAGGCAAGAGTGCAGATGTACCTGCCCG 

>Sequence 3937 

AGGTACl m H 1 mm 1 1 1 n m n n I"l'n GCGGGAGGATAAAGA 

TTITTAGAATAAAGATGATAATTTATGTTTCCCrGCTTTTTACTCTGAAT 

TGTTC ACTTTG AACTGAAAACTATAAACCCATAAAAAATATTTTATTTTA 

ACTGATTTTTCTCACATGGACAATGCTATGTTAGACATAGAACTCCACAA 

ATCATCCATTCCCAACCCCTTGTTTTATACATAAAATTGATACAGGAAGG 

GGGCAGGGAAGTGCTGTGTAGAGAAAGATGGGGTCCCTGGCTAGGGCTCC 

ACCCCTGGGCCTGTGCCCATGGACCTAGTGAGGACAGGCATTTTTGTTTT 

CATGCCCAAATGTTGCATTGTCTAAGACCACCCTGGCCCACCACCTTCCC 

ATTCTTTGCCTATAAAAACCCCGAGACCTTATCAGGCGGAGACAAAAATG 

GTTGGACCTCGAGAGGAACCCACTGGCGGAAGAACACACAAGCGGCTGGA 

CTTTTAAGGGATCACTTTATCGGTTGGGACCGTTCAAAGGACCCCCCCCC 

CTAACAGGACCCTTCAGGCCCTTCAAACACCGGAAACATTAACTGATAAC 

CAATTTACCCCGGGGGATTTTTCCCCGGGGGTACAAGAAAAATTGTTTTT 
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TGGCGGCCCCAATCCCAAGGAAATTCCCTTTTCCCTTTTGGTTCCATTCT 

TTGGTGAAAGGACCTGGCCGGCGGGCGTTTAAAAATAGGGTCTCCCGGGT 
TTTGT 

>Scqucnce3938 

AAAGCGGTTTACTTACCTTTAAGGCGGGTAACCGGTTTT^ 

TGGGTTTTCCCCGGGTATTACCCTTTTGCCAAAAGCCCCCAAAAGTGCCC 

GTACCCT ATATGGG CCTGTGTCTGCCTTTTTTGCCTAGATTGGACTCTCT 

TT TGTTGCT TTTTTTATTGATGCCATCCTTCAGGGGGGATTCCCCCACCG 

GCTTTTTTTATTC 

>Sequence 3939 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAATTCGCAGTGATGTGAAACTGGCCTAGAAAG 

CCCTGATAAGAAAATTAAATTAGAGTAGGAGTCAGGAGGGAGGTTCTTTA 

CTCTTGAATTAAGAGAAGGGGAGCTGGAGGTGGCTCAGGTAGAGTGCGTA 

GGTTTGCAGAACTGGGCCTGTGTGTGTAAAGTGGCTAAGGCAAAGGAGTG 

GAAGTTTGAGAGAAGTTTAAGAGAAGAAATGGACATGATTGCCTAAATCA 

GCCAAATACAGGGTCTCTACAGGAGAAGACGAGATCGCCCCGATAGTTTG 

AGAGTAAATGGGTTACCAGAGGAAGAGCTAAGCAACATGGCCAACGCCCT 

GGCCAGCGCCACTTGCGAACGCTTCAAAGGCGGCTTTGCGCCCGCTGAGA 

AAATCGTGAAACAGTAATGGGGAGCTGTACCTT 

>Sequence 3940 

CCGGGCAGGTACCCCGGGAGCCTCACATGACTCTCTCAGCCCCTCCCTGC 

TCTGAGTGACTGAGAGAACTTCCTTAGCTGCAGGGCTGCAGGCAGGTGCT 

TCTGCTCCTGAGCTCCTAAACACACCAAGGGGTGCTTGAAGGTCCAGGCC 

CGCCCCTCTCTAGAGGAAAAACCTACTCATTTGAGACTACAAACCTCTTC 

TAGAAGCTGTAACCTGAAATGCTAGAATGAGCTTATATTAATCATGCTTT 

TTTATAATGTATAATGTTTTCACATCTTGGGGACCTCACTGACTGGGGAG 

AGACTGCCCTTCCCAGGGCAGGCCAATTCTTAGAGATAGCAAAGGGGTCC 

CTTGGGAGTGCACCTTTGCACACTAACCAACTCAGAGTCCATCTCCTCGA 

TTTGACTCTTCCACCGCAAAAGGCAGTATCCCCTCACCCTGATCACCCAA 

GGCCTGGCACCAGGCAGCTGGAGACCACCCCTGTAGCTACTGCCCAAGAC 

ATTCAAACCTGCCAATCCTACACTCTGCCCCCGCCCATCTTCGCCTTTGC 

CATGGAGACACAATGGAAAGCTGCTCGCCTAGTTCTCCCGCGTACCT 

>Sequence 3941 

CCGGGCAGGTACT U 11 1 1 11 lTlTnTlTriTTGCCTATTGATTCACTA 

TGGCAATTCCAGTGCCTTGAGTGATGCCTGGCTTATCATGGGAGCTCAGC 

ACATAACAAATGCATACATGAATACGGATTCTCCCTCTCACCCCAATCCC 

TTGGGATATGCTCTAGTATCCACTGACTTCTACTCTCCTGGCTGCCTGCA 

AAGGTAGGCATGCCCACCGATGTCGCTGATCAGCATGACCTTGGTGTTGG 

CAAGGATGTGCTTGCTTGAAGACTGGACGCTGCTCCTTTTCGATTAGCGT 

TTTGTGGTGCCCAGAAATTTCCATCACCTTTGCAGGTGTTAGGTCAAACA 

AATGAAACCAGC 

>Sequence 3942 

AGGTACCTTCCCATTTTGGCTGGAAAGAATTTTATAAACAAGTTAGTCTC 

AAACACTGTTAATAAGAAAAAGCTGGCCGGGTGCGATGGCTCGCACCTGT 

AATCGCAGCACTTTGGGAGGCTGAGATGGGTGAATTACTTGAGGCCAGAG 

GTTCGAGATCAACCTGGCCAACAAGACAAAACCCCATCTCTACTAAAAAT 

ACAAAAATTAGCTGGGCATGATGGCATGCTTGTGATCCCAGCTACACAGG 

AGGCTGAGGCATGAAGATCGCTTGGACCTGGGAGGCTGAGATTGCAGTGA 

GCCAAGATCGTGCCACTGCACTCCAGCCTAGGTGACATAGCGAGACTGTC 

TCAAAAAAAAAAAAAGAAAGAAAAAGAAAAAAGAAAAGAAAAAGGTAAGA 

TGTCTTGGTATTTAGGAAAAACTTTATGGGCATGAGATTTCTTAGCTAAA 

CTGAATGCTGTTAACATAAAATTATATACCCACGTGTATTACAGATTTAA 

TATGG TAGC TTATTAGTAACATTAATTAAATGGCAGATATGGGTGATAGG 

GAAATTTTTAACAGGCTCCTTTTTTTTTTTTCCCACAATAGTGGTGAATT 

ATA AGTTAAATTT T TT T V I AAGTTTATATTGATTTTTTAC AAAATTTTAA 

GACTGGAAAATGCCTGTATTGCAGTCTAAAAAACCCTAGCACCATGCAAT 
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TTTCCAAATACAAACCCTTAACCCCAATTTAAAATAAAAGTTGAATTTAG 
GAATAAGAAATATATCATAAAAAAGTCCCTGCCGGCGGCG 
>Sequence 3943 

ATGTACGCGGGGAGGGACCCGCAGCTCAACTACAGCGCAGGGGAGCAACA 

AGAAGCTTAAAA AGAG AACTGGTTTTCTGCTCCTTGGTCCTGGGTGTCAG 

CAGCCGAAGCTTCTTTTCGTTCCTTGGCGAGGCTTTTGATGGGGCTCGGG 

ACATGTGGAGAGCCTACTCTGACATGAAAGAAGCCAATTACATTCGGCTC 

AGACAAATACTTCCATGCTCGGGGGAACTATGATGCTGCCAAAAGGGGAC 

CTGGGGG TGTCTG GGCTGCAAAAACCAACAACGAAGCCAGAGAAAATATC 

CAGAAG A IT1 TTI GGCCATGGGTGCGG AAGACTCCCTTGGCCG AACAAGC 

CTGCCAATGAATGG 

>Sequence3944 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGTAGATGAGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCA 

GTGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTTCAGCAJTGGGCGACAGAGCATGAC 

TCCATCTC AAAA TAATGAAAGAAAGAAACAAAGAAATGAAAGGCTTATAT 

TGAACTTCTTTTGGAAAGGAATATTAATGAAAGCCTGTTGCACACAAATT 

TAAATTTGGTAAGTCGATCAAATTAA 

>Sequence 3945 

AGGTACAAAGATGGTCGATACGATTATTTTTCATCATATATTACAGAAAA 

TACTACTCTTGAAAAATACTCTGAGAAATATGTTCTATGGTCAGATAAGT 

TTGGGAAACAGTGAATTATTGTTCCTCCTTTGCAGAATCACAATGCACTG 

TTAGCTAATTAAAGACTTTCAGATGTCCCACTGGAAAGAATCATGTTTAG 

CnTT GTTTAAC CTAGCATTTCCCAAACTTATTAGAGCATAAAACTTTGTT 

TTTGTT TTTTTT TAATAAGATAGGTAGCTATTTCCTTAGAACACAGTT^ . 

GGAAACTTTTTGTTCATTTGTTTTAATAAGATACCTTAGGTAGCTATTTC 

CTTAGAACACGAGCCG 

>Sequence 3946 

AGGTACGCGGGGGCCTCAGCCTCCAGGAGGCACAGCAGATTCTCAACGTG 

TCCAAGCTGAGCCCTGAGGAGGTCCATAAGAACTATGAACACTTATTTAA 

GGTGAATGATAAATCCGTGGGTGGCTCCTTCTACCTGCAGTCAAAGGTGG 

TCCGCGCAAAGGAGCGCCTGGATGAGGAACTCAAAATCCAGGCCCAGGAG 

GACAGAGAAAAAGGGCAGATGCCTAATTCCCGAATAACATCAACGACGGC 

TGCAATTTGCACAGTTCTGTTGGTGTAAAAGTCCCAGTAGAAGGTTTTTG 

GATTGTCGTCACATAGGCAGGCAGTATACTTATAGTTAAATGCACCTTGT 

AGAGGGATGC 

>Sequence 3947 

CCCGCTCCTATCACCGTCTTGTCTTATAATGTTTATGTTCACTTTATATT 

ATTTAATAGTAAGTTATAACTnTACATCATATA 

>Sequence 3948 

CCGG GCAGGTACGCGGGATTGGCCAATGAGCCAAGGCTGGAGTCTGAGAC 

CTTTGAAAGAAAAAAATAAAGCACCTTCTGCCACTTTCTCCCTCAGAGGC 

ACAAACACTTTGTGTTCCCCGTCAGTTTGAGGGGACGGTGGGGGGATGAT 

ATGAATGTCACAGGAGGAGACACCTTCTGTCTTTGTTTCAAAGAAAGTGA 

TGTG CCAT TTGTTA ATAT ACAAGAGAAATATTGAAAATATATTGAAAAGA 

GCAATTTTAAATTATTTTTGGCTTATGTTGCAATATTTAATTTCTTGGAT 

TAAAAAAGATTTCTTTTGTAGAGAAAAAATGTTTTTTTCATTAACGCAAA 

AAGACCTAT 

>Sequence 3949 

AGGTACCCAACAGAGGTAGCATCAGCAGCAGGCCGGCGCCCAGGAGGGGC 

AGCAGCCTCACGCGGGGCTTTCTGGTCT 

>Sequence 3950 

CCGGGCAGGTACGCGGGAGATGTAGCTGTGTAGTCTCCTTCCATAGCTGC 
TCTAAGGGGGCTGGCAACATGGCTCAGCAGACTTGCCCCAGAGCCATGGC 
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AAAGAATGGACTTGTAATTTGCATCCTGGTGATCACCTTACTCCTGGACC 

AGACCACCAGCCACACATTCAGATTAAAAGCCAGGAAGCACAGCAAACGT 

CGAGTGAGAGACAAGGATGGAGATCTGAAGACTCAAATTGAAAAGCTCTG 

GACAGAAGTCAATGCCTTGAAGGAAATTCAAGCCCTGCAGACAGTCTGTC 

TCCGAGGCACTAAAGTTCACAAGAAATGCTACCTTGCTTCAGAAGGTTTG 
AAGC 

>Sequence 395 1 

ACAATCCTTATTATAATTACATACTATAATTATATACATTGTTTGATAAC 

ATAAATCTAATGTAAAAAATTTTATAAATTTTTTACTTACTACTAAGTAA 

GAAAAACACTATAAACTACTACTATGGGGGAGTTGCATCTCCACCGCGGT 

GGCCGCCGATGTACATGCAACAAAAGCAAAAATATACAAACGAGATTCCA 

TAAAACTAAGAAGCTTCTATGCACAACAAAATGAACAGTTATAGAGTGAA 

GAGACAACCCACAAATGGGAAGAGAATGTTTTTAAACCATACCTCAAGTA 

AGGGGTTCATACCAATAATATGTAAGGAACTCAACCCAGAAATGAGAAAA 

CAAGCTTACTAAAAAATAAGTAAAGGACTTGAATTGACATTTTCTAAAAA 

CAGACATACAGAAGGTCAGATTTTTATTAAAAAAGTTGATAAAAAACATT 

AACATTCCCAATTATTAGAGAAATAGAAGTTAAAACCACTAAGATATTAC 

CTCATAAATGTTACTG 

>Sequence 3952 

CCGGGCAGGTACCTGTTTTGTTTCCTGATTATTCCAGGATTCTCTCACTA 

GACCCTAAGCCTCTCATTCTGCTGTAGGTCAGATTCTCTATTCCTTCTCC 

CTAGCCCAGAGCCTTGCCAGCACTTGCGAAAGTTACGGTTAGAATGTTCC 

CTTGCCTAGTCACCTCTTTGAAAAAACACTGTGATGTTACATGACTGCGA 

TTCAAATCAGACACTGTCTGCTTCCCACATGTATCTCAGACAGGTTTTAT 

TTAATGTTTCTTGTCAGAATATTGTAAATTCAAAAGGATGACTTTAAATA 

AATGTAAACAAAGACAAACTTGTGGTCTTTTTGTCTGGAATTACTTTCAC 

AAGAGATGGAGCTTGCAGGGGAATTTACTGTCTGACCAGTTACTAATGTG 

AGCCCTTGCCCCACCCTCTCCTTTTCTTAATTTCTTCTGTAGGCCTCTTC 

TCGGTTATTAGTCCGCCCCACCAGCTCCGAAACACCGAGTGCAGCCGAGC 

TCGTCAGTGCAATTGAGGAACTCGTGAAAAGCAAGATGGTGAGGCCTCCC 

CAAGAAAGTCTGACrTTTGGAAACTGCTCTGTGGTACTACTTGCAGATGG 

ATTTGCCCTTGGCTTTGAATTGCTCTGGGCTGCAAAATGTGGCTGTGGCT 

TATGGGCCCATCTAAGAGTCCCCATGACCCCCCCTTGGGTTCACTGATTT 

GAAGGACTCAGAGAACTCAGGAAAGCCATTITTCCCCCATTTGCCGGGTT 

TTCCCTGAAAGGGCCCCGTCCAAATGGGCAGGGGAAGG 

>Sequence 3953 

CCGGGCAGG TAC rTTTTTTTT TTTTn IT T TA rTTTTTT TT TTI rT TTTT 

a in mm 1 1 1 1 i a i i n 1 1 1 1 1 1 i i 1 1 u n m 1 1 1 1 n i n n 

TI i i 1 1 n l ri ITGGGAATTTTCCCCCAAAATTAAGGGGGGGGTTTAAAA 

AAACAAGAAAAAGGGGTGTTTAAAAACATCGCTTTGGGAAAAGGTTTTTA 

AAAAACCTACGAA ATTTCCC CCCAAAAAGCCGGATGGCCCACCTTGGGGG 

AACAAAAAAAGGGTTTTTTAAAACAGAAAAGTTAAAAAATTTTTTTTACG 

GAACCCTATTGC GCAAA AAAATGGGGGGGGGAACCAAAATATTTTTCAAA 

ACCCCTTAAAAATTTTTGGAAAAAAATGGGGTGGAAAGACTTTAAAACCC 

CCTCCCCAAAAGGGGTTTTTGGCCCCTCAAAAACCCCAATTAGGGGCCCC 

AAAATTTACCCCCGGCCAAAAAAAGGGGGGAAACCCAGGAACCCCGGGGC 

GTTAAAAAAAAAGGGGACCCCCCCGCGGGGGGAGAATTATAAAAAACCTG 

TTAATTAACCCCCCAACCCTGGGGGGGGGGCCCCACCACCATTTTTTTTC 

CTCTTAGGGGGGGGTAAATACCCCCCGGGGGAAAAAGGGAAAAAAAATGT 

CCCCTGGGGAAAAAGGTACCCCTAAAAAATACCAAAAAATAAACCCCGGG 

GAAAAAAAATGAAAAGCGGGGGGGCCAAAAAGGGGGCCACCCAAAAAATT 

GGGTGGGCCAAAACCCCCTTTAAAAGAGAAG 

>Sequence 3954 

CCGGGCAGGTACCAAAATGTGGCCAATCGAGGCTTCGAGTAAGTCACAGC 
AGCGTTCACCAGCGCCGGGGTCTTCTCCACAAGGTTACGGACAAATTGGG 
CCATGGTTCTGGAATGGAGAGTCCGTCGCCCCGAACCGCCGGCTGAATGT 
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CACCCGCCGGAAGGCCCCGCGTACCT 
>Sequence 3955 

CCGGGCAGGTACTT I 1 1 1 11 1 I G AGATG AAGTCTTGCTTGTTGCCCCGGC 

TAGAGCGTAGTGGCGCAATCTTGGCTCACTGCAACCTTCACCACCCCAGT 

TCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAGGCAC 

ACACCACCACACCCAACTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGCTTTT 

ACCATGTTGGCCGGGCTGGCCTCGAACTCCTGACCTCAAGTGATCCGCCC 

GCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCACGCCCA 

GGAGACATTCTTATTTTAAAGGGTAGCTGGTTATCCCGGGAGAACTGGTG 

GACTTTCTAACTGAGACAAGCCAAGTGTCTTTAAGTTTTGTGTGGTCAGA 

AGTTACAAGAACCCACACAGGAAGACTTAATTTATAATAGTAATATTTAA 

TTTGGGTTCCTTGGCCGCTCTTAAAAACTAGTGGGATCCCCCCGGGCTTG 

CAGGAATTTCGATTTCAAACTTATTTCGATACCCGTCGACCTTTAAGGGG 

GGCCCCGGGACCCCAACTTTTGTTCCCTTAATGAGGGTTAATTTGCGCCC 

CTTGGGTAAATATGGTCATACTTGTTCCTGGTGAAATTGTTTCCCTTAAA 

TTTCAAAAAAATACCACCTGGGGCATAAAGTTTAAACCCGGGGGGCTAAA 

TGGTGAGCTACTTACTTAATTGGGTGGGCTTCCGGCCCTTTTTCATCGGA 

AAACTTTGTCCAACTGATATATAATCGGCCACCCCCGGGGAAAGGGGTTT 

TTTT 

>Sequence 3956 

TATTGCGTCACTGATTCAATATTCTTCTATCAGTGTATTATCTCTACCGT 
TGAATATATATGTGAGAATAAATATAATAATTTTGTATCAATTCATATAA 
ATTCTTCTAGAAGAGTGTGATTATAGTTATAT 
>Sequence 3957 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAAGCAAGAAAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGATCAAGACT 

CCATCTTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAAAAAAGCTTATAT 

TGAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCT 

TAAA TTTGG CAAGTCGATCAATTAAAGGAATATTTATTTGGCATAACAAA 

ATA ATTTTTT 1' ACTCCCCCC AA AA AATTC AA ATA AAA AGTTC AAAATCCC 

GCGTACCTG 

>Sequence 3958 

CCGGGC AGGTACTCCT 1 1111111 I I I 1 1 rTTT T TTTTTGAAGAGACAGG 

GTCTTGTTATGCCATCCAGGTGGCTAGCGAATTCCTGGCTTCAAGCAATC 

CTCCTGCTTTGGCCTCCGAAAGTGTTGGGACTACAGGTATAAGTAACGTC 

GCCCCAGCCCCAGCATGCATTTATAAAGCACAAATGGGACAGGCTCATGC 

AAGGGTCTTACAAGACCACGTGGACAGATAGGAAGTTATCTAGACATCAG 

GAAACTTTTGAATTTCACTCCATGTAACATTCTCAGGAAAGAAAAAAATT 

AATATTACACATTGCTTTCCAAACTATTTTCTACAGAACCCCAGTrCAAA 

GAAGCACTTTGTGTGTCACCCAGAAAGCGCAGGACCAGTTGATGTCATCT 

CCCAACTCAGCACTCTGCTCCATTAACATGGACGACTCTAAACACCTGAT 

ATAAGATCAGCCACCACCACCACCGTATTTACCACGCAGCCACTGCCTAC 

CT GGGC CAAGCTTTAGGTCCAGTTC 1 111 111 11 1 1 riTC CTGAAAACAC 

ATCTTTGCTTTTGTCCCCAAACTGGGAATTGCATGGCCACGAACGCGGCT 

AAATGAAACCTCTGGCTCCGGGGTTAAAGCCGGGCCAACTGGGTGAAAAC 

CCCCCTTTCCTAAAAAAACCAAAATTAGGGGGCGTGTTTAAAGGGCCCCT 

TTATTCCCCCTCCTCGGGGGGTTTGGGCCGAGAAAAACCTCCCCTGGGGG 

GGAAAAATTTCCGGGGTTGAGATACCCCCCCGTCG 

>Scquence 3959 

CCGGGCAGGTACAACATGCTCTTGTAGTTCATCTAAGGCACCTTTAAGTC 
ACAGAGTTATTTTTAAAGTATATGAGTTACTTCTGATTATAAAAGTAATT 
CAGGTTCACTGTAACAATTGGAAAAGAGCAAAAAGAAATGAATAGCTCAT 
AATGCCACCAATCAAGATAAGCTCTAGTAACAGACTGCATATTTATAAAA 
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TTGGGATCA TCCTC TATATATTGTTTTTATATACTTGTTTTTCAGTTAAC 

ATA TGAAAATTTT CTTATGACATTAACTCCTCTTCAGAACTATGTGGTTT 

TTTGTTTTGTTTTGTTTGAGACGGAGTTTCACT 

AGTGCAATGGCGTGATCTCGGCTCACTGCTGCAACCTCCACCTCCCAGGT 

TCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGATTACAGGCAT 

GCACCACCATGCCCGGCTAAT1TTGTATTTTTAGTAGAGATAGGGTTTCT 

CCATGTTGGGGAGGCTGGTCTTGAACTCCCAACCTCAGGTGATCCCCCCA 

CCTTAAACTCCCAAATGCTGGGATTACAGGCATGAGATGCTTTTTAATAA 

GTTAAAAACGTAAAAAACACCCTTTGGGCCATACCACAGGGGCCCTGACT 

GATGTGCCCCTTTCCCAAAAATAAAGGGCCAGCCAGGCCAACCAATTAGG 

CAGGGGCCGGATTCTTTAAAAGAGGGGGAGTAGCCCTTTTTCCCCTTTCT 

CTGGGCGGATTTAAAAAAAGGA 

>Sequence 3960 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACACAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAA 

TTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCC 

TAATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTTTTTT 

CAGTTATAATTCTATTGTGTAAAGTGGAGGATACCCTGAAGTGAGGGCAT 

AAGAAGAGTTGAGCTTCAAACCTGCCCGGAGAGAAGCGGGTCCTTTTTAA 

A ATCTTAG G AAATGGGTGGGGGCC A AAATTTTTTC AAACTTTTTT1TTTC 

CCCCATCCGAGGCCCTTTATTCTTTGGTTAAAAGGTTTATTGGGAAACAT 

TGTTAACTGTGGACCCTGGCCCCCTTTAAAATATGGTTACCCCGGGCCGG 

GGAGAAATGGGGTTTAACTCTTTGGACCCTGT 

>Sequence 396 1 

GGGAAGGGTTGAAATCATTGTACTATCGGGCGAATTAGATATCATCGCGC 

GGCGGCCGAGGTTCTTGAGGAGAATCACCCGGGTTGNAAACCTGAGGNCA 

GGAGT^GAGACTTGTTTTGTCTAACATGGTGAATCCCTGTCTCTACTAA 

AAATACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTG 

CTTGGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTG 

CAGTGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAG 

ACTCCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTAT 

ATTGAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAAT 

CTAAATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAA 

TAATTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAAATAGCAACTT 

TTCCTAAGGGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTCT 

TTCCAGTTATTAATTCTATTGTGTAAAGGAGAGGTTTACCCGAAGTGAGG 

CAATAAGAGAATGGAGTTTAAAAACTGCCTGGAAAAAACGGGTTTTTTTT 

TAAAATTAAGAAAATGGGGGGGGCAAAAATTCTAAAAAATTTTTTTAACC 

ACCCCCAG AA A I " J "H " H ' I AGTTTTTG ACCCACTTCTTTTCAGG A AAAATT 

TTATCACCTGGCCCCTGCCCGGGGGGCAGTTTAAAAAAAAGGGGCACCCC 

CCCCCCGGGAGAAATTATATAAAATTTTTTAACCCCCCCAAACATGGGGG 

GGGGCCC 

>Sequence 3962 

AGGTACGGATGCTACTTGTCCAATGATGGTAAAAGGGTAGCTTACTGGTT 

GTCCTCCGATTCAGGTTAGAATGAGGAGGTCTGCGTTCCCTTACGGAATT 

ACATCTTGATGGCAACAAAATCAGCAGAGTTGATGCAGCTAGCCTGAAAG 

GACTGAATAATTTGGCTAAGTTGGGATTGAGTTTCAACAGCATCTCTGCT 

GTTGACAATGGCTCTCTGGCCAACACGCCTCATCTGAGGGAGCTTCACTT 

GGACAACAACAAGCTTACCAGAGTACCT 

>Sequence 3963 
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AGGTACAAAAGA AGAAACAAACTCAAAATTTGATATACAGGTCTTAGATT 

i i l l l i l l 1 1 1 1 ICTGAGGCAGGGTCTTGCTCTCTCACCCAGGCTGGAGT 

GCAGTGGTGCCATCTTAGCCCACTGCAACCTCCACCTCCCAGGTTCAAGC 

AATTCTCCTGCCTCAGCCCCCCACCACGTAGCAGGGACTACAGGCGTGCA 

CCACCATGCACGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTCTCGCC 

ATGTTGCCCAGGCTGGTCTTGAACTCTTGAACTCTGGTGATTCGCCAGCC 

TTAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCATGGCCAGAT 

TTCTCTCTTTAAGCAAATTCTGACCAGTTCCTGCCCGGGCG 

>Sequence 3964 

AGGGACCCGGGCCTGACATGGCAGGCTTGAGTGACCTTATGTGGATGCAT 

C ACGAGTT GAACTCCCCTACTGTCTGGTTTGATAACAGACTTTAATATTG 

TCTTTTITATTrGCATGCATTTCAATCAGTCACAGATCCAGCCCATCTCC 

CCTTCCTCTTCCCTAGGAAAGGCTGTTTTAGTTTGTGGGGCTTTCCTCTT 

TAACACAATTTGGCTGGGTGAATGGACAGGAACAATATTGTTACGTAAAG 

CCAATAGCTCTGATAACACCAGCCCTAAACCCATCTGTTTCGGGTTTGGG 

TGGTAAATTCTGAAATTAGATCCTGGGGGACCAGCTTTTCGAATCAAATT 

ATCATCCGTCACATGAATTTTGCTATGTGGTTCAGCAAAGCATCTTATTG 

GAAAACAACAACAGATTCTAGAGACCCCATAACCTGATATGTAGAGTGAA 

CACCA TGATAGC TTTTGAGTTTATATGGCAATAGTCTCTCTCGCTTTTGT 

TTTGAG'rri'l'llCC CTTTC TGATGTGCAGCCnTTATCAAAAAATAAACAA 

AAACCCAAAAGCCTTTTTTCCCCTCAAATCTAAATTTCCCCCCAACTGGT 

CAAA ACCGA AAAAGGTGGGGGGGTTTTTAGGTGGTTTTGGTTTTGGGGGT 

n TTCTTTT 1 AAACTTTITCTTTTTTTGGGGTGGGGGTTTC 

AATAACAAAAAAAAATGGTTCATTTAAGTTTAAAAAATTCAAATTACTTG 

GGTAGGGGAAAAGTACCCCGAAAGTTTTTCTTTTAAAA 

>Sequence 3965 

CCGGGCAGGTACTT 1 1 1 1 1 1 1 1 rTTTTTTTTTTTTGAGAGTCTCACTGTG 

TCACCCAGGATGGAATGTAGTGCCCCCTTCTGGGTTCACTGCAGCTTCCA 

CCTCCTGGGTTCAATCAGTTATCCTGCCTCAGTCTCCCAAGGAGCTGAGG 

ATTAC AGGCGCGTGCCTA ATCCTGGCTAAT l" 1 1 TGTAGTTTT AGTAG AG A 

TGAGGTTTCGCCACGTTAGCCAGCCTGGTCTCGCTCGAACTCCCAACCTC 

AGGTAATCCACCTGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTAGAGGCATGA 

GCCACCATGCCTCKjCACCAGGTCTCTTTTCATTGTATACTAGAAAATGTT 

GTTTGAACAGAACCCTCCGAGATGATAGAGTCACCGCCCTTCTGCTCTCG 

GGTTCTCAGCTGCCCTATCTACCCTGCAGGTTGCTGCTGCTGCTGGAGCC 

CACGCAGGTCATGTGCCACTGTGGCATTTCCTAAACAeTTCTGCCCCTGA 

AGGTGGGACCCCATGCCCCATTCACAATTTTTTCAGAATGTCACCGAAAG 

GAAGAATTCCCATGTTTTl'CrTACAATCTTTCCCTTTGTCCAATTTGAAA 

AAAAAAAAAACCCTTTATTCCGTTOTCCCTTGGCGCTTTAGAACAGTGGT 

CCCCCGGGTTGGGGAATTTATTTTAAACTTTT^ 

GGGGGCCCGTTCCC AA' rTTTT ri^'CCTTT A AGGGGGTTTTTTCGCCTCGG 

GGAAAAGGGGCAAAGTTTTCCGGGTAAAAATTTT 

>Sequence 3966 

CCGGGCAGGTACACACACTCAGGCTTCAGATCTTGTTGAAAGCTGCGATA 

TCGACACTCTGCACGTGCTCCTCAAACTTGGTGATCTCCTCCTCCAGCAA 

GTCTGTCCCCACCTTGTCGTCCTCCACCACACACTGAATCTGTAGCTTCC 

GGATACCGTAGCCCACGGCCCCACAGACCCAGCACGTATCTCCCATGCGC 

CAAGTGGAGCCCCCAGCCAAGAAGCCAGCCACACCAGCAGAGGATGACGA 

GGATGATGACATTGACCTGTTTGGCAGTGACAATGAGGAGGAGGACAAGG 

AGGCGGCACAGCTGCGGGAGGAGCGGCTACGGCAGTACCT 

>Sequence 3967 

AGGTACGCGGAGAGGCAGATGATAGCAGCTTGATCGTTGATTTTTGATTT 

AGATGATCAATGATGTTCAGAATAGTGTTTGTATGTGTGAGCATGGATGT 

GTATGTCGTGTGTGTGTCTGTGTATGTGGTGTGTGTGTCTGTGTATATTG 

TGTGTGTGTGTGTGTGCATGCGTGTGTGCAGGGTAGGTATCACCACATTC 

CCTGTGGTGGTGTGTCTCTTCTCTGGGATTGGTTCTTCTAGAATCTCCCA 
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CCTTTTAGAACCACTTTAAGATATTTATTTATTCTCTCCAACCATCCTGG 

CAATC m 1 ATCCTTA AAC AGGAATAAATTCCTACAGCTG A ATCTATTC 

AGGA TTTCT GTGTGTATGTGTGAAAATTTATATGATGCTCAATCCTTTAA 

AAATCTTTTATTCAAGTAACTTTAAAAGTAAAACACAAGGTGTTTTATCA 

TAAAAAGTGAAAGATGTTAGTCCACTTAATTTCTTGCnTGCTTrCTTTTG 

TGTCCCTAAATTACTTAGCCTCTGTTTCCAGCCAGCAGTGGAAACAGCAA 

GGGTGAGGGTCTTAAGAATCGCCATGTTACACCTATTACTTTCCTTTTGA 

AGTTCA GAACC AATTTAGAGTTTAGAGCCCAGAAACACCCAAATTGGGGA 

ATCCTTATTTTAGCTTTATTACTGGTAAAACCATTTTGAGAATGTGTTTT 

TAAAATTTGGTGCAAATGGGTTTGCTAAACACCCTGATTGGATTAATTGG 

ATTAATTCCCCTACCCTTGGACATCTTTGGGCAT 

>Sequence 3968 

AGGTACTTTTATTACAGTATTTTTTATTTGTTTCGGAGACAGGGTCTTGC 

TCTGTTGCCCAAGCTGAAGTGCAGTGGTGCAATCACAGCCTGCTGCAGCC 

TTGGCCTCGCAGGCTCAATCAATCCTCCTGCTTCAGCCTCCTAAGCAGCT 

GGGAACACAGGCTCATGCCACCACATCTAGCTAATTTTTATTTTTTGATA 

GAGATGAGGTCTCACTGTGTTGTCCAGGCTGGTCTCAAATTCCTGGACTC 

AAGCAATCCTCCCACCTCGGCCTCCCGAAGTGCTGGGATTACAGGCATGA 

GCCACCACGCCCGGCCACAGTATTTTTTAAATGCCAGTTAGGTTTTATAA 

GA TGTA GAATTCTATAACTCCAACACAAGAATGACAGGTGATGCTTGCAT 

GACTTTGGCAACTAACTTCGAGGAAGCCCTAGGATTTACAAGATGCTTTG 

AGTGACATTAGTCCCAAGAGAATGTTGCAACTAAACAGAACACAGGATGA 

TAAAGAATGAAAGGGGGAGAATGAAAACCCCCGGGGGGGATGGCACTTTT 

GACCCGGGGCCCTACTCTGGAAGGCAAGTCCTTGAGTCCCATTGGGAGGA 

GGAGTAACCCCTCCTTTCCCACATAAGGTTTTGAGGCCCGAAACCTCCAG 

GGGAACCCCAAAAAATTAATTTCCCTCTTTGGGACATACAAGACTGGCCG 

GTACCCCGGGGAAAACCTGCCCGGGGGGGCGTTTAAAAAATAGGGAACCC 

CCCGCCTGCGGG A AA ACG A AACA ACG TTTTTAG 

>Sequence 3969 

TTCCGGGCAGGTTTTTATGCTTTTCATAATTTGTCAGGCCAACCTTGACA 

CCATATTTTGGCAGTTCGTGTGCATACGCTGCGCAGACTATCATATCCCC 

CTCTATCCCGCGTACCCAGGCTTTGGCATTATTGGATGTCAATAGCATTG 

1 1 1 ri GTCATGTAGCTGTTTTAAG AAATCTGGCCCAGGGTGTTTGC AGCT 

GTGAGAAGTCACTCACACTGGCCACAAGGACGCTGGCTACTGTCTATTAA 

AATTCTGATGTTTCTGTGAAATTCTCAGAGTGTTTAATTGTACCT 

>Sequence 3970 

TCCGCTTTGTGCGTTAATTCAAGGGGCAATAGCTAGGTTTCCTTGTGTAG 

AAAATTGGTTATTGCCTATAACAATTTTTCACAACATCAATATCTAGTCC 

GGGGAGACCATAAATGTTGGTTAAAAGCCTTGGTGATGTGCTAAAATGAA 

GTG AGCCTA TACTAAACATTrTAATTTCTTGTTGTTTGCATCACTATTAC 

ATTATTTTTAAGTACTGGTATAAATCTTGTTAGTTCCCAGTCTTGCTTTT 

AATTTAAATTCGAGTCCAAAACACTCCTTTGAAGAAGTCCTTGATTTTGG 

TGATATTATGACTACTTGTTTACGATTTTATTTTGATTCATTTTAAATTA 

TGATTTTGGTTATGTTTACTTrA 

TTTTAAATTTCTAAAGTAGGGCAAATGAATGGTTATTTTATTAAATCATA 

AGGTTAATACTCCTATATATTAAGACTTTTTATAAATATGTCACTTTATA 

TTAACAT GATGCAGAATAACAATGTCTGTATTTTATTGAGTTATTGCGAT 

nun lCCTTGAAATTATCTTATTTATAACGATATTTTACGATTACTTT 

AGGTTAACGGGAAACCTGTTCGATTTT 

>Sequence 397 1 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 



Page 805 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAATGAAAGCCTGATGCACACAAATTTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATAA 

TTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCC 

TAATGTGGTTAAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTTCCCAAACTTCTT 

TCCAGTTATTAATTCTATTGTGTAAAGTGAGGGTTTCCTGAAGTGAGGCA 

ATAAGAAAGTTGAACTTTAGACCTGCCTTGAAAAGAGCGGTTCTTTCTTA 

AAGTCTGAGGAAAAGGGTGGGGGCACAAAATCTTTCAAACCTTTTTTTTT 

CCCTCATCCCGAACTTTTATTTTCTTGGCTAAACTGGCTTTTGGGAAAAT 

TTTGTTAACTGGGACCTTTGGCCGTTCTAAAACTAATGGTACCCCCGGG 

>Sequence 3972 

A GGTA CTGAATGTAATTTAGATTCTCTTCTATGTTAATCTGATTAATTAT 

ATTTTAAAATAGCACATTCACACTGTTTTACTTGAATACAGCTAAATGTG 

TGTATATATGGACCACATATACAAATATGGTCCCTTAAGATTATAATGGG 

GCCAGGCGCAGTGGCTCAGGTCTGTAATCCCAGCCCTTTGGGAGACCAAG 

GTGGGCAGATCATGAGGTCAAGTAATCAAGACCATCCTGGCCAGCATGGT 

GAAATCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGCGTTGTGGCAC 

GTGCCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACCCAA 

GAGGTGGAGGTTGCAATCGGCTGAAATCGCACCACTriTTTCCGGCCTGG 

CGA CAGGGT GAGACACCGTCCCCGCCCCTTGTAATTAAATGATAGAAAAA 

TATATTTTTGTTTCCCTGCCGGGGCGGCCGTTTAAAAATTAGGGTACCCC 

CTGGGCTGAAGATTTCAAATTTAAGCITATCAATCCCTTAACTTGAG 

>Sequence 3973 

AGGTACGCGGGGGGCGGTGGTTGGGTGGTAAGATGGCGGCTGTGAGTCTG 

CGGCTCGGCGACTTGGTGTGGGGGAAACT 

>Sequence 3974 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGGAGTTTG 

AATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTTGGGAGG 

TTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGOTTGCAGTGAGCC 

GAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCT 

CAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATTGAACTT 

TTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTAAATTTG 

GCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTTATTTGCATCACAAAATAATTCTT 

TACTCCCCCCAAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTCCTAAT 

GGGGTTAAAAAGGTATCACCAAATACATGGGGCCCCAACTTCTTTCCCGT 

TATTATTCTATTGGGTAAAGTGAGGTATTCCCTAAGTGAGGCAATTAGAG 

AATTGAGCTTTAAACCTGCTGGAAAGAAAGTGTTCTTTTTAAAAATTTAA 

G AA ATGTTT GGGGGC A AA ATT TTTTAAAC'f IT 1 ' n T 1' i'CCCTAACCG ACC 

i I u 1 1 1 1 1 GTTAAAATTTTTTTGGAAATTTTTTAACTGGCCCTCCCGGG 

GGACCTTTATAAAAAGGGTTCCCCGGCTTAGAAATTTA 

>Sequence 3975 

CCGGGCAGGTACACTAATCCTACTGAGCCAAGTGATCATCTTTTAATAAA 

GACCTTTCCTGAACTCACTTTGTTTGGTCTCTCCCATCTTTGATTGTCCC 

GCAACAATAATAACTATAAAACAGAAACTGTTTTAACTTGTTGCCCTACT 

CAGTGACCTGATGAATACATTGGGAACAGTCCTCCATGTGGGGAAAATCA 

GTGGAAGTCCTTATTACATAAGTCCAAATTTTAAGGAGAATAAGTCCCAC 

GATGAGTTTCCTCATGCTTTGGCTGTGCATAGATGAGTCAGCTTCTGGGT 

GTGACTGCAGCAGGGCTTGTCGTCCTTCTTAGAGTCACTTTGCAGGGGTT 

GTCTGGGCTTGGTCTCACCTTCCAGGTCTAAGAGGCTGCAAGTTTTACAT 

GGCTGTGGTGGATCCAGGCTTGGATTCCTTCAACCTTTACAGTTGTGGGG 

GTGGGTAAGATGACGGTCTTGGGTTTTTCCAACGGGGTCACAAGGGGACT 

ACATTCCAATCCTTGATTCACACTTGATCACCTGGAGAGAAAGGGGTGAA 

CTGGTTTTAATAAACTAATGGGGCACCTCATAATTTACCCCAGCTGAAAT 

TGGTTGGGCAATTTTTTCTATGGGCCATAGCTGTTAATTTTTAACTAAAT 

TTCACCCTTACTTTTGTGGAGTGGCTTGGGAATTCACATAAATTGGGGAG 

GGGGGGTTATGGAACATGTGCCCGATTCTTAAAAAAGGGGATCCCCCGGT 



Page 806 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



GGTGTA 
>Sequence 3976 

AGGTACCTGACTCCTGACTCAGAACACGCTCTTGAAGATGTTGATCTAAA 

CAAAGTTTACATCCTCGGTGGGCTTGTGGATGAAAGCATTCAGAAGAAGG 

TGACATTTCAAAAGGCCCGGGAATACTCTGTCAAGACCGCACGCTTGCCA 

ATCCAGGAATACATGGTCAGAAACCAGAATGGGAAAAACTATCATTCAGA 

GATACTGGCCATCAATCAAGAGACTCACAACTGGCCTGAAGCATTGAAGA 

AAGGAGTTTCTTCAGGAAAAGGCTATATTCTTCGGAACTCAGTGGAATGA 

TGGGCCTAAAATTGCAGCTGCGTGGCCAGGTGCTCACGCCGTAATGCCAA 

CACTTTGGTAGACCGAAGTGGGCAGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCACGA 

CCAGCCTGGCCAACAATGGTGAAACCCTTCTCTACTGAAAATACAAAAAT 

TAGCCAGGTGTGGTGGCGCATACCCTGTAGTCCCAGCTTCTTGGGAGGCT 

GAAGCAGGAGAAACACCTGACCTTCGGAAGGCAAAAGTTGGAGTGAGCCC 

GGATTTCACCAATGCACTTCACCCTGGGTGACAGAGCAAGACTTCCATTT 

TAAAAAAAAAATTAATATAAAAAAATGCATTTGCAGGATTAGGCCCCTTG 

AGGTACCTGCCCG 

>Sequence 3977 

AGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCCGATTGCCTGCCGTTCGGACGTCT 

GCCCTATCAACTTTCGATGGTAGTCGCCGTGCCTACCATGGTGACCACGG 

GTGACGGGGAATCAGGGTTCGATTCCGGAGAGGGAGCCTGAGAAACGGCT 

ACCACATCCAAGGAAGGCAGCAGGCGCGCCAATTTCCCACTTCCCACCCG 

GGGAGGTTGTGGCCTAAAATAAAAAAAGCGCGGACTAAAAACK3TTCCTTG 

GTCGCTTTATAACTAATGGAAACCCCCGGGCTGCAGGGATTTCTATTTTA 

AAGCTTTATTTGAACCCGGGAAAACTCTTGGGGGGGGGGCCCCGGGCACC 

aaatttttcttcccccttto 

aaaaaatg agggaat aaaccgtttgccccgttggaaaaaccccactttcc 

GGTTTACCATTTTTITrCTTGCCATTTTGCCCCCCGGGGGTGGAGAAAAA 

AAAGAAGAGAAACAACGGGGGGGGGGCCACTTAAAGAGGGGGGCCCTACA 

CCAAAA 1 TTTT I" 1 GGGGG AG AGC ACTTC A ACTTCTCCTTCTTATAG A A AT ■ 

GAGGAAAAAATGTGGTGGCGGCCC C 1 1 1 1 1 ' l ' l ' l A ATTATATATAACAGCG 

CCCCCCACCGCCGCGGGTGGAGGAGGGTGATTTATGAATATATATGGCCC 

TCTTTTTTCCCATATATAATGAAAAATATAAATTATGTGTTCTACACACG 

GTACTGAATGGCGTGTGTGTGGATAGTTATTCACCACTTATTGTGAGGGG 

GGTGTGTTTATTATTGTTTATTTACACAAGATGTGTGGGGTGCATTCTGT 

GAAAATAATATATAGTGTACACGCAGAGGGTCCCGTATATAGGGCGTATA 
TAT 

>Sequence 3978 

AACTTGCCAGTTTTTCATTCGGTGAACCCTGTTAGGTCAATTTGATTAAT 

TTGACTCGTCCAACCTGCTGGTGATAGTGGGATTTCTTAATTGGTTATTT 

ATTCGTTAATAGTATACATAAATGATTGGAACAGGACATTCAGGTTGAAT 

TTGAGGTATAAACTTAATACAAGGTTGATAAACTGTATAATAAATAATTA 
GGGAAATCACTGA 

>Sequence 3979 

GTATTACTAAGCTCGCTTTTTGGCTGTCCAATTTCTATTAAAGGTTCCTT 

GTTCCCTAAGTCCACTTCTAAACTGGGGGGTATTATGAAAGGCCTTGAGC 

CTTTGAATTTGCCTATAAAAAACATTATTTGCAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

TTCCTTCCGGGGGGGCGGTTTTAAATGGGGATCCCCCGGTTCGGAATTTT 

ATTAAGTTTTTGTACCGCAACCTGG 

>Sequence 3980 

CCGGGCAGGTACl rTTTTTTTTTTn ITU"l'n"IGGAGAAGGAGTTTTGC 

TCTGTCGCCAGGCTGCAGTGCAGTGGTGTGATC1TGGCTCACTGCGGGCT 

CCACCTCCAGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGG 

GATTACAGGCACCCGCCACCACGCCCAGCTAATTTTTGCATTTTTAGTAG 

AGACGGGGTTTCGCCATGCTGGCCTCGACCTCCCAAAGTGCTGGGATTAC 

AGGCGTGAGCCACCGGACCCGGCCTCATTTTGTTTTTTCTACTTTGGTAA 

ACTTTGGGAAGAAGAAAACCCCAAAATTATTTTAGTAGTCAGCAAACATG 
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ATGATGGGAACCCCATTTAGGCACGTTCACCATTGGGAAGCTCAGGCTGT 

CACCTGGTG ACAG ACTGGTCAAGGAAAAGGAGGGTGTTCCG i rn'l fn 'l' 

GAAAAATCCTTTTGAAATTTTATGGGCTTTTAAAACTTGCTGGTATCTAT 

CCCCCAATTTAAAAGACTTAAGAAATAAGTGTTATCACCATCATTTTCCG 

AGCGGTTACTGGGGGCCCAACTGGCCAGGACCTTACAAAACAAAGCCGGG 

GGTTTCCTTTATCGCCCGGAGCTTATTCAGTTTCCCACAAAAATGTCTAC 

CCTTTTAAAATAAGGGCCCCTAATGAAAATTTTTACCCCTTGAAAAGGTA 

CCAAGGACCACCCCAAATTGGAAAAATTTTTAAAG 

>Sequence3981 

CCGGGCAGGTAC 1 ITTTTTTTTTI rTTTTTTTTTTTTGGCAGGATTTTAA 

TCATTTATTCATTCCTTCAGCGAGCGGCACTTCCTGAGCAGCCACTGTAT 

GCTAGGAGCTGGCAGGAGGCCCTTGAACACTCTGGACTCAGTCTAGTGCT 

AGATTGATGATCAGGCCATGACGATGCCAGGTGTGCATGCTGTGGAGCCT 

GGAACAAGTGCCAAGCCTGGTGGGCCTTCTGGAGGAGGTGCCTGCTACAC 

CCAGCCTCGCAGGAGGCAGACGATCAGGTGTTATTAAAAAAAAATTTTTA 

GGCTGGGTGTGGGGGTTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTTGGAGGCTGA 

TTGGGGCAAACCACTTGAGGTCAGGAAATCGAGAGCCCCCTGGTCAAAAT 

GGTGAAACCCGTCTCTTCTTAAAATACAAAATfTAGCTTGGCATGGTGGC 

AGGCACCTGTGGGCTAAGCTTTTTGGGGTTACAAGGACGCGCCAACGGGC 

CCGGGCCCGGGTACCCTGGGGCGGTT 

>Sequence 3982 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCCTTCCACCATGTGAGGACACAGCAAGAAGGG 

GCTGACTCTGAACCAGGAAGCTGTGCTGTGCTCACCAGACACTTTGATCT 

TGGACTTCTCAGCCTCCAGAACTATGGGGTTCTGCTCTTGTCACCCAGAC 

TGGAGTGAAGTGGCACAATCTCGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCGGGT 

TCAAGCGATTCCCCTGCCTCAGCCTCCAGAGTAGCTGGACTGCAGGCGCA 

CGCCACCACTCCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCA 

CCATGTTGGCCAAGATGTTCTTGATCTTCTCACCTTGTGATCCGCCCACC 

TCAACCTCCCAAAGTGCTGAGAGACTAAGACACCTTTCTAGACAGAGAGG 

AGGCCGATGGCAGACATTCTCAGATAGGTTTGTAGCTA1TGACCTGGCTG 

CATCAAAGGAGATGAAATCCCTTAGAAATTGACAGCTTCTATGAAATTTA 

CAATCAAGAAGGCATAAGAACAACTGCTGCAGCTTCAGAACTATGCAGAA 

AATAAAATGTCAACAGCTGGGAGAAAAAATTCTTAGTGAGCAACAGAGCC 

AGGGAAAAATATCACAGTAGAGCAGGCACCTGAGACAGGAAAATGCACCC 

ACTAAATGCAGGTTTCAGGGGCTTGACTTGCCAACCTTTATGGTCCCAAG 

TCCCAAACCCTATTTGTTATGAACGGCTA 

>Scquence 3983 

aggtac i rrnrrn 1 1 1 1 1 TTT TTT T rnrrci t ttttt tti t ttttttt 

ttti m 1 1 1 1 n n n ii 1 1 m n 1 1 1 1 i rm rrrn rTTTTTTTTTc 

1 1 1 1 n 1 1 i i aggccg gggggaccgggggttttattaaagcaggacgtga 

AACCCTTTACTTTTTGAAGGAAAAAAAGGGGGGTTTrTAAAAAACGGGGG 

AACCCAGGAAAAAAGTTTTTGCnTGTAAAACCCTAATTTTTTAAAAAATT 

TCCCCCAACACTCCCCAAAGGGGGCTTTTTTTTGAAGGGGACATTTGACC 

CGGGCCTTTTTTX^CCCCCAAACTGGGCCCAAAAAGTTTGGGGGGGGGCAT 

AAAATTGGGCAAGCCTTACTTTGAACAGGGGTTCATTAATAAAAAAAAAG 

TTTAACCTTTAAAAAACAAAAGTGGGGAAAAACTGGGAATTGCGCCGGGA 

ACAAAAAGGGGCCCCGGTTACCCCCGGGAAAACCCCCGCCCGCTTTGGGG 

GGGTTGGTTTTGCGGGGGGCACCTTTTTTAAAAAAAGGGGGGGGGGGGAC 

CCCACCCCAAGGGCCCTCCCGGGTTCCTGCCGGGGGGGGGGTTTTAAAAA 

AGGGGGCCCCCCCGGGTGGGGGGACCGAAAAAAGTTTTTTCACCCCCCCC 

CCCGGGGGGGGCCCCCCCCACAATTTTGGCrCTTTAGGGGGGGAAGAAGC 

CCCCACACAAAAGGGGCCCAAGGGCCGGGGA 

>Sequence 3984 

AG GTAC GCGGTAGGGAGAAAACTTGGAAGCTTGCAGTAATCTTCCTGTAA 

CATTTTATTGGCTGGATTACACCACATGCCCATATCTAAACCAGTCACTA 

GGAAAGCAAATGTAATTACTGTGATTAGCTTAGAATAATGATTTCTCTTT 
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TTGAGATGGGATTGGGGTAATGGAATACTGAATACCTAAAGAAACTTGTG 

TTTCTGCAGCAAGAAAGAAAAAATAATGCTTATGCATAGGAAGCCAGCAA 

TGTTTTCTGCAGGGATTCATTGGAAAATTTTGAGCAGGGGAGTCACAAGA 

TTAGATTTGAGTATCAGGGCATACTGGTTATGGTATAAGGCAGAGATTGG 

CAAACTTTTCCTGTGAAGTGACAGATAGGGAATATGTTAAGCCGCTGGGC 

ATGGTGGCTCACACCCTGTATCCCAGCACTTTTGGGAGGCTGAAACATGC 

GGATCACCAAGTCAGGAGTTCGAGAACAAGTCTGGCCACAATGGGAAACC 

CTATCTTTTGTTAAAATACCATAAGGAGCCGGTGTGGGCGCTTTCCCCCT 

GTATTCCAACTCCTTGGGAGGCTAAGGCCGAAAATCCTTGAACCCAAAGG 

GCGAGGTTGCAAGAACCTAAAATTGCCCTGCCGGGCGGCGGTTTAAAATT 

TGGGAACCCCCGGGCTGCGGATTTTGTATCAACTAATGAATCCCTTACCT 

TGGGGGGGGCCCGTCCCCACTTTTTTCCTTTTTGAGGGTAAAGCCCCCTG 

>Sequence 3985 

CCGGGCAGGTTCCCCGGGGCCTTCCnTTTTGTTCGACATCTTGACGAGGG 

CTGCGGTGTCTGCTGCTATTTCTCCGAGCTTCGAATTACCCCCTTAAGGC 

CCACCAGAAAGAAGAAGGACGCCTGGAAAGTCGGCCCAAAAAAACCAAGA 

CCCCGTGGACCAATTCCGGGGGCAAGGCCAAAAAGAAAAAGTGGTCCAAA 

GGCAAAGTTCGGGACAAGCCTAATAACTAATCCTTGTTGGCCAAAGCTCC 

CATGAAAAACTCTGGAAAGGAAGTTCCCAACTTTAAACTTATAACCCCAC 

CTGGGGGTTTTTGGAAACCTGAAAATTCAGGGGTTCCTTGGCCCGGGCCA 

CCCTTTAAGGGCTCCTTTAATAAAAGGACTTTTTAAAAACTGGTTTTTAA 

GGCCCCAAAGCTTAAGGTATTTTACCCCCCAAAATTCCCCAGGGGGGGGG 

AAATCCTTCAATTTTTTTGGTGAAAAAACCCTTAAATGGGTCCCACACAC 

GTTTGTCC TTGGG GCGCGTTTTTTAACAATAGGGGGGACCCCCCGGGCTT 

TTAGAAAATTTTGATATTAAAGCTTTTTTTATAACCCCCCCGCACCTCCA 

AGGGGGGGGCCCGGG ACCCCC AACTTTrTTGTTTCCCTTTTATGGGGGGG 

TTAAATTGTGCCCCCCTTGGGGAAAAAAAAGGGGACAAAAATGTTTTTCT 

TGGTGGAAAAATTGTTTTrCCCTTCCCAAAATTTTCCCCCACAAAAATAA 

CCCGGGGGGCTTTAAAATTGTAAACCCCTGGGGGGGCGCCTTTATTGGGG 

CCCCCCCCCCCTCCTTATAAGGGGGGGG 

>Sequence3986 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCGGCGACGACCCATTCGAACGTCTGCCCTAT 

CAACTTTCGATGGTAGTCGCCGTGCCTACCATGGTGACCACGGGTGACGG 

GGAATCAGGGTTCGATTCCGGAGAAGGGAGCCTGAGAAACGGCTACCACA 

TCCAAGGAAGGCAGCAGGCGCGCAAATTACCCACTCCCGACCCGGGGAGG 

TAGNTGACGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCCT 

>Sequence 3987 

CCGGGCAGGTACAATGACTCCTTTCGCCTCCCCCGTTGCCCCTCTGGATC 

CACTGCTTAAATACGGACGAGGACCAGGGCCCTGTCTCCTCAGCTTCAAC 

ACCACCACTGACCTGGGACAGTGAATCGACAATGCCGTCTTCTGTCTCGT 

GGGGCATCCTCCTGCTGGCAGGCCTGTGCTGCCTGGTCCCTGTCTCCCTG 

GCTGAGGATCCCCAGGGAGATGCCTGCCCAGAAGACAGATACATCCCACC 

ATGATCAGGATCACCCAACCTTCAACAAGATCACCCCCAACCTGGCTGAG 

TTCGCCTTCAGCCTATACCGCCAGCTGGCACACCAGTCCAACAGCACCAA 

TATCTTCTTCTCCCCAGTGAGCATCGCTACAGCCTNTGCAATGCTCTCCC 

TGNGGACCAAGGCTGACACTCACGATGAAATCCTGGAGGGCCTGAATTTC 

AACCTCACGGAGATTCCGGAGGCTCAGATCCATGAAGGCTTNCAGGAACT 

CCTCCGTACCT 

>Sequence 3988 

ATGATATTAGGGAGTTCGACGCCGTAAGTACGTGTTTTGTGCGACTCCGG 

ACGCTACACGCGCTGTGGTACGCCGCCCGGGCAGGTACCATCATCATTCT 

CTCATTTTCTACCTCGATGAGCAATTCAACAAATTACCTTGAAGGATTCA 

GCCACGTTAATTTCATCGTCAGTCAGAGTGTCTCCAATGAATTCAGACTG 

AAATGACTGCAGCGTCTGGGAAAATTTCTGAACAGCTGAAGAATAATTTC 

TCATAGCGCTGATAAGCGCGTTGCCGCCTTTGATTACCTCTTTGATGAAC 

TGGCTGGACCTCTACAGTTCCTGCTGATAACACTTGAGCCTCTCGCGGAA 
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ATCGGGGCTGCCCAGGTGGCAGACTGTGTACTTCAACAGGGCATGACCCA 

TGGGTTTGATTCAGTGAGACTCCTGAGGAGCGCTGGCTGGGTCGGACAGA 

GAACAGGCGCCCCGACCATGGCTTTAGGGCTCGGGAGAGCTAACTATCGC 

AGTTTGATCCCGGCACGGTGCTGCCCTACACGCAACATGTCCCTTAAGCA 

TTCGCCTTCCCGATAAGCCGCAAAAACCGCAGCCCCCCCGCGTTCCTTGG 

GCGATATAGAACCAGGGGACCCCCGGGCTGAAGAATTCCTTTTTTAGCTT 

ATTGGTCCCGCCCCCTTTGGGGGGCCCCGTCCCAACTTTTGTTCCTTTTG 

TGAGGTTTATTGCCCGCTGGCCTTATTAGGGCATACTGGTTCTGTGGAAA 

TGTTTTCCTCACATTTCCCCAACATACAACCGGGCCTTAAGGGTAAACCT 

GGGGGCCTATGGGGACCTAATTC 

>Sequence 3989 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAAATTAACACCAGGTGGTGAATAGAGCCCCTC 

CTAAGGTTGCTCAGGATAAATCATTTATTAAATAGGTCTGCTTATCAGGA 

GGGGCGTGAAGGCTCCCAAAAGGAAATGCTGGCACCTGGGCCCAGAAGCC 

AGGGCCTCTAACTCCTGGGGTTGATTTCTTCAGTGAAGTTGCACCCTACA 

AAGGGAATATGGCCAAAGCGGCACTCAACTGAAGGCTGATATCAGGCGAT 

TAGACAGCCATGCATTCTGCGTTTGTCTGGAATGGATTGTAGAGAGATGG 

ACTTATATGAGGACTACCAGTCCCCGTTTGATTTTGATGCAGGAGTGAAC 

AAAAGCTATCTCTACTTGTCTCCTAGTGGAAATTCATCTCCACCCGGATC 

ACCTACTCTTCAGAAATTTGGTCTGCTGAGAACAGACCCAGTCCCTGAGG 

AAGGAGAAGATGTTGCTGCCACGATCAGTGCCACAGAGACCCTCTCGGAA 

GAGGAACAAGAAGAGCTAATAAGAGAACTTGCAAAGGTTGAAGAAGAAAA 

TCAGACTCTGTCTCAAGTGTTAGCAGCAAAAGAGAAACATCTAGCAGAGA 

TCAAGCCGGAACTTGGAATAATTCTTTACAGGAACTAAAACAGAACATTT 

GCCAATGGGGGCCAGACGTGACAACAACATCTTGCTACAAGAAGACCATT 

TGAACCCTATCCCAGGCTGGACAGAAAGCCTCACCTGTTTTTTCTCTGGG 

GGCTCCAGCATAACCAAAAAGCTGGAAGAGGTAAAAAACTCCCCACTTTr 

AATTATTTG 

>Sequence 3990 

AGCCCTGGGGGTGCCCCTAATTAGGTGACCTTACCTTACATTTTAATTGC 

GTTTGCGCCTCAACTTGCCCGCCTTTTCAAATTCCGGGAAAACCTTTTTG 

TGCCCAGCCTTGATTTAAATAAAAATGGCCCAACCCCCCCGGGAGGAAGG 

CCGGTTTGCGTATTTGGGGGCCTTTTTCCCCCTTTCTTTGCTTAAATTAA 

CTTTCTTGGCCTTCGGGCTTTTCCGGTTTTGGCG^ 

TCTTCAAAGGGGGGGAATATCCGGTTTTTCACCAAAAATCAGGGGGTAAA 
CCCCCGGAAAAACAATTTTTTCCCAAAAGGGCCCTAAAAAGGGCCCGAAA 
CCCTAAAAAGCGCCTT 
>Sequence 399 ! 

AGGTACCAGCCAGCAACACCAACCAAATGCTACTCTCTTTAAAGTCCATT 

TTCCTTCTTCTT L I 1 11 11 rTTTTTTTTTGGGAGACAGCATCTCACCCTG 

TCCTGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAGGTGATCCGCCGGCCTCACCC 

TCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCGACCATGCCAGACTTCCCAT 

TTTACTTTCTGCAAGCTGTTTCCCTAGCAGCTCCCTCTAGGGGAGAGGTG 

AAATCTTGCAAGTTGTAGCAAGAGCACACAGGAAACCCCTAACTTTCCTA 

TACCCCACCCGCCTCTTTCCCTTTCTGTCCCGGGATTCCTGGCGGCAAGA 

GACTTCTTGGCTATTGTCCATGCTCCCAGAATCAAGCCTTAATTCCAGAC 

ACGGGTATTGAGAAGCCAATTAGTGAACCCTTTTGCAAAGCCCCCATCCA 

CACCTGGGACTTCCCTTTACCAATTCCTGGCCCAGGGTTCCTGGAGAGCA 

AGTGCTGTACCCTGCCCGGCGGGCGTTTTAAAACTGGGGATTCCCCGGGC 

TTGAGGAATTCCATTTCAAGCTTTTCGATCCCGCCCCCTTTAGGGGGGGC 

CGGGACCCACCTTTTGTTCCTITrATGAGGGTTATTTCCCCCTTGGGGAA 

TAATGGCATATGTGTTTCTTTGTGAAATTTTTTTTCCTTCAATTCCCCCA 

ACATTTAACCCGGGGCGTTAATTTTAAT 

>Sequencc 3992 

AGGTACGCGGGGCTTACAAGTCCTTCTTGATCCTGAACTGGGTTAGGTGC 
CGCTGTTGCTGCTCGTGTTGAATCTAGAACCGTAGCCAGACATGGGACTG 

Page 810 
oF990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCTVUS01/00798 



Table 4 



GGGGACGAGCAAAAGATGCTTACCGAATCCGGAGATCCTGAGGAGGAGGA 

AGAGGAAGAGGAGGAATTAGTGGATCCCCTAACAACAGTGAGAGAGCAAT 

GCGAGCAGTTGGAGAAATGTGTAAAGGCCCGGGAGCGGCTAGAGCTCTGT 

GATGAGCGTGTATCCTCTCGATCACATACAGAAGAGGATTGCACGGAGGA 

GCTCTTTGACTTCTTGCATGCGAGGGACCATTGCGTGGCCCCACAACTCT 

TTAACAAACTTGAAATAAATGTGTGGACTTAATTCACCCCCAGTCTTCAT 

CATCTTGGGCATCAAAAATATTTCCCTTATTGGTTTTGGATGTACCCTGG 

CCCGGGCGGGCCGGTCT 

>Sequence 3993 

AGGTACA AATCTG GCTGCCCGTTTACTTTCTGAGCAAGCACTGGAGTCCA 

CTCCGACCTTTTTCTTTGAACATGCATGCTGCTGGAATATGTATAAATCA 

GAACTAGCAGAAGTAGCAGAGTGATGGGAGCAAAATAGGCACTGAATTCG 

TC A ACTCT" f n TIGTG AGCCTACTTGTG A ATATTACCTC AG ATACCTGTT 

GTCACTCTTCACAGGTTATTTAAGTTTTTGAAGCTGGGAGGAGAAAGATG 

GAGTAGCTTGGAAAGATTCCAGCACTGAGCCGTGGGCCGGTCATGAGCCA 

CGATAAAAAATGCCAGTTTGGCAAACTCAGCACTCCTGTTCCCTGCTCAG 

GTATATGCGATCTCTACTGAGAAGCAAGCACAAAAGTAGACAAAAGTATT 

AATGAGTATTTCCTTTCTTCATAAGTGCAAGACTGTTACTCACTACTAAA 

CTCTACCAAAATGGAAACAAAAAATATTTTTTTGAGAATTTTTTTGAAGA 

TTAATTTATACCCTATAAAATAAAACTTGTTAGCTTCCAAGAAAGCACTT 

CATCTTCTCTTCTACCTTAATTTTTTAAAAAAAGTTTTTAGGGCCTGACC 

CTGACATCAAATTCATGCCCACCAGAAAGGGATTTCCCCCACCCGCCCCA 

CTTAATTAACGTCAGAGAGGCCi'll rril'ri'CGGTTTTTTTCCCCCCTGG 

ck:tttgttttaaactttttctgttaaaaaaaatgg 

>Sequence 3994 

aggtacgcggggatcttaaaagaggttctttctctgggatgtggcatgag 

caaaactgacaagtcaaggcaggaagatgtcgccatcacaactcattggg 

tttctgctgctctgggttccagcctccaggggtgaaattctactgactca 

gtctccagactttcagtctgtgactccaaaggaaaaagtcacaatcacct 

gccggaccagtcagagcattggtagtagcttacactggtacctgcccg 

>Sequence 3995 

aattggtattcccttcacaaatttccccccccaaccttaccaaacccgga 
agacctttaaaatggtaaaagcccgggggggcccctaatgaaatgaaccc 

AACCCTACACTTTAATTGCCGTTGGGCCCTACrrTGCCCCGCTTTTTCAAG 

GCGGGGAAAAAACCITGTCTGGCCCCAACCTGGTTTTAATGAAAAGGGGC 

AA AAACCCCC GGGAAAAAGGCCGGTTACCCTATTTTGGGCGCCTTTTTTC 

GCCT i 1 1 im GGTTAC ATA A AA ACTCCGTTTGCCTCCTGGGCCTTTTTG 

GTTTTTCCCAAAACGGGGTTTACCTTCTTTTTTAAAAGGGGGGGATAAAC 

CGGGGTTTCCCCCACAAAATACTGGGGGGAATACCCCCCGGAAAAAAAAA 

CCTTGTGGCCCCAAAAAGGGCCCCCCAAAGGGCCCCGAAACCCCCCAAAA 

AAAGGCCCCCCTTTTTTGGGCGGGTTTTTCCTAATAGGCTCCCCCCCCCC 

CCCTGGGGGGG TTTTAAAAAAAATTCGCCCCCTCTAAATGGGGGGG 
>Sequence 3996 

CGAGGGGCCAATGACGCCAATGNACNCACCACACACCAATGGGCAAGATT 

GCAGCCCCACCGAGGNGGTTAGCCCGCCCCGGGCAAGGCACCCATATANA 

AACACCCCCAACACCCGGNNGGGGGAAGGCGTTATTGTAACAGGGGGGNN 

TGAACCCTCGAAACGCCTACCTTAAAATGGGGGGGCCTGCCTATATAAGG 

GCCCAACCAATGGGGGTNGGGAAAAAAAACTTTTTTAACACTCCTCTTCC 

TACCAAAGGGGTTTATTGCCCTAAGTGGGGCCCAAAAAATAGCCCTGGGC 

CCCCCCCCCTTGTGTGGGAACACAAAACCAAGGGTTAAAAAAATTTAAAC 

AAAAGGGGGGGAATTTTAAAAAAAGGGGGTTCCTGGGGGGGGGCCCAAAA 

TTTTAAAAAAGGTGGAAACAAAAAAAATTCCTAATCCTTGGGGACCAACC 

CAGCCTAATCCACCCCAGGCCCCCGGGAAGGGGATTGGGTCCGCCCCCCT 

CTAAACCCCAAAAAAAAATCCTTGCCCCCAACCAAATTTTGGGCCAACAC 

AAAAAAAACGGGGGGGGGGCCCCCCCTATTTAAAACCCTGGGTCCTTAAA 

AGGGAACACCCTCCGGCCCGGGGGGGATAACCGGGGGGGGGGGTCTCTAT 
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AAAAGCCCTTTTGGGGGCGCCCTCCTCCCCCTGGGCGAAAAAGGGTTAAA 

CTTCTCAGAGGAAAAATCCCATTAAACCCCAAAAAGGGAAAAAGGGGGGT 

AAAGGCCCCGGGCCCAAAAAAAAAAACCCCTGGGGGAAAAAAAAATTGAA 

AAAATTTTCCCCTGGGGGGGAACCCCCCGGGCCCCGCTTAAAAAAAAACC 

AAAGGGGAAACCCCCCCCCGGGGCTTGGGAAAAGAAAAAATTCCAAAAAA 

AACAAAAAGCCTTATAAACCAAAAAACCCCCCCGAAAAACCCCCCTAAGA 

GAGGGGGGGGGGGGCCCCCCCGGGACCCCCCCAAAAAACTTTGGGGGCCC 

CCCCCCATAAGGAGGGGGGGGGAAAAAAAATTGCCCCCCCCTCGCGGGCG 

GAAAAAAACACAGGGGGCCAAAAACGACCGTGTCCCCCCGCGGGGGGAAA 

AAAAAGGGAAAAACCCCCGCCCCACACAAAAAACCCCGCCACAAAAAAAA 

ACAGGGGACGCGCGGGAGAAAAAAAAAAAGAGGGGAAAAAACACCCCCCG 

GGGGGCGCCACCCT 

>Sequence 3997 

CCG GGCA GGTACAGTATGTTAATATCCTTATGGTTACAAGAAATTAAAAA 

AAGTTTTAATTTACACATATTTTAGAGTGACCAATTTTAGACTTTTAAGC 

CTAAGATTACATTTGGATAAAATTTGGAAGCTGAGGTATAAATAAAGATA 

TAATTTTAAGGGAAAAAAGAATTAATGTGAAATGTCCAAGCATCAAAAAG 

GAA CTTGT TCATGTATTTTTATGTCAATATTGGAGGACATAAAATCACTA 

ATAGTTTTGGCCAGGTGCAGTGGCCCACTCCTGTAATCCCAGCACTTTGG 

GAGGCCGAGGTGAACGGATCACTTGAGGCCAGGAGTTTGAGACAGCCTGG 

CCAACATGGTGAAATCCCCTTTTTTACTAAAAATACAAAAATTAACCAAG 

CATGGTGGTGGGTGCCTGTAATCCCAGCTTCTCGGGAGACTGAGACAGGA 

GAATCGCTTTAAACCCAGGAAGATGAAGTTGGCAGGAGCCCAGATCGTGC 

CACTGGACTTCAACTGGGCAACGAGTGAAACTTTTGGTAACACACAACAC 

TCACACACACTAAGTTTCAATCTAGTAAGAGTCATAACTGGGCCGAAAAT 

ATTAGAAAGCACTGTACCTGGCCGGTTCTAAAACTAGGGGATCCCCCGGC 

TGCAGAAATTGTTTTCAAACTTATTGTTTCCGTCAACCTGAGGGGGGCCG 

GTACCCAGTTTTTGTTTCCTTAAAGGAGGGTTAATTGGCGCTTGGGTG 

>Sequence 3998 

CCGGGCAGGTACAGGCCTCCAAGCCCGGGCTTGTTTTGGCCGCGACGTCA 
CTTCCGATTTCTTCTTTCGCCTTCTGGCTAAAAAACGTTCCGCAGCAATG 
CAGCTGAAACTTTCGGGTTTTC Tl i ri 1T 1GTCCCTCTCTCCT H 1 1T1T 

AATATTTTTGTTTTTGCCGCCTTTACGCTCCGAGGCCCATCCTGCCGGAG 
TACCT 

>Sequence 3999 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGTCTGCAGGTTGTGCTTCCGGTGCGGAGGTCA 
GGGACAAGATGGTGCCACCGGTGCAGGTCTCTCCGCTCATCAAGCTCGGC 
. CGCCCGGGCAGGTACGCGGGGCTGAGCAGTCGGCTGTGACTCTCGACAAT 
GTAACTCTGCAAATCGATGGAGTCCTTTACCTGCGCATCATGGACCCTTA 
CAAGGCAAGCTACGGTGTGGAGGACCCTGAGTATGCCGTCACCCAGCTAG 
CTCAAACAACCATGAGATCAGAGCTCGGCAAACTCTCTCTGGACAAAGTC 
TTCCGGGAACGGGAGTCCCTGAATGCCAGCATTGTGGATGCCATCAACCA 
AGCTGCTGACTGCTGGGGTATCCGCTGCCTCCGTTATGAGATCAAGGATA 
TCCATGTGCCACCCCGGGTGAAAGAGTCTATGCAGATGCATGTGGAGGCA 
GAACCGGCGGAAACGGGCCGCAATTCTAGAGTCTGAGGGGACCCGAGAGT 
CGGGCCTTAATGTGGCAGAAGGGAAGAAACAGGCCCCAATCCTGGCCTTC 
G AAACC AAAAAAGGCTGACAAGATAATTAAGCCGCAGGAGAAGCCCATTC 
ATTTTTGCCAAAGGCAAGGCTAAAGCTGAAGCTGTTTCAAACCTGCCTGG 
AGCTTTTGCACCACATTATGGGAGATGCACCACCCTTACTTGACTGTGGG 
CGCACAATATGGCAGCCCGGTTTTCAAACTGGGCCAAGGACTCAAACATT 
TTTCTTATGGC 
>Sequence 4000 

GGAAAGGATTAAAAAATTTACCCTTAAGAAAAGGGGGAAACCCGCGGCTT 

TAAATTCCAGGGTT 

>Sequence 400 1 

CCGGGCCGGTACGCGGGGGGAGTGCTCCCAACCAGAAGATGAGGGAAATG 
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GAGATAATGAAGCACGTCCCTCCTACCAAACACGATAAATTCTACAGGCA 

CTGTAAGATCAAGAATTTAAGATTATTnTGTCCCACCCTATTTTACAGA 

GTAATCAAGTCAGAGGATTATATGACTTTTATCTGCCTAGAGAAGAACTA 

TGGATCTACAACATGGAGACTGGAAGATGGAAAAAAATCAACACTGAAGG 

TGATGTTCCTCCTTCTATGTCAGGAAGCTGTGCTGTGTGTGTAGACAGGG 

TGCTGTACCT 

>Sequence 4002 

CCGGGCAGGTACAGGCTAGACTCAGGATCGCCCTAAGGGAGTTGGCATGG 

AAGATTTCAGAGCTGGGCAGACTGGGCGGGGACCTCTCATCTGTGTTTCC 

TGAGGGTCACCTAGCCTCTTTGAGCCTCCGTTCTCCATAGGTGAAAGGAG 

TGTATCATATCTGCCTTGCAGGGGTGTTGTGGGACTCAGAAGATGTCCAT 

AACA TCTA TGCCCAGTGTAGAGTAGGAACTGGGAAATAATATCCATTACT 

GTGATTTTGTGAGGAGTTCCAGATAACTGCTCAGGTCTTTAAGAGAATTC 

CTTGGTCTTCATACTCCACTCCCAGCTCTCAGCTCCCGTTCCTTTTCTTT 

CTCTCCCCAGTAAGTCGTTGAACGTCCCCGCGTACCT 

>Sequcnce 4003 

AGGTACCTGACTAGTGTTTTATTTGAAAGGGAAAAATAAAGACCACCCCA 

TGCATTGTCCATCCCATGAGGCAGGGCTGGGCCATGCCAAGACAATCTCA 

AGGAATGGAGGTCCCTGAGCCTGGGAAGACATTTGAACTCAGATGTATCG 

CCTGATGCTAGGAAGAGGGGCTCAGTA 

>Sequence 4004 

CCGGGCAGGTACTTGCAGCCCTCGGCCAAACGGCCAGACGCCGACGTCTA 

CCAGCAAAAACTGTTTAGATGCTTGATAGCTGTAGGACTGGGTGTTGCAG 

CTCTTGCATTTGCAGGTCGCTACGCATTTCGGATCTGGAAACCTCTAGAA 

CAAGTTATCACAGAAACTGCAAAGAAGATTTCAACTCCTAGCTTTTCATC 

CTACTATAAAGGAGGATTTGAACAGAAAATGAGTAGGCGAGAAGCCGGTC 

TTATTTTAAGCGTAAGCCCATCTGCTGGCAAGGCTAAGATTAGAACAGCT 

CATAGGAGAG TCATG ATTTTGAATCACCCAGATAAAGGTGGATCTCCTTT 

ACGTAACAACCTTTTAATTAATATAAAGATGAAAAGGTACCTG 

>Sequence 4005 

AGGTACGCGGGCAAGGAAGAAAAGGTGGTTGGGATCCATATGCAGGGACT 

TGGGTGTGATGAA ATGCT ACAGGGTTTTGCTGTTGCAGTGAAGATGGGAG 

CAACGAAGGCAGACTTTGACAACACAGTCGCCATTCACCCTACCTCTTCA 

GAAGAGCTGGTCGCACTTCGTTGAGAACCAGGAGACACGTGTGGCGGGCA 

GTGGGACCCATAGATCTTCTGAAATGAAACAAATAATCACATTGACTTAC 

TGTTTGAGTTTTATGGATGTCTTTATTTTAATCAGGATCTTCTGATAGTG 

GAAATTTTTAGTACCTGCCCG 

>Scqucnce 4006 

AGGT ACT1 TTtn 1 1 H TTinTVl 1 riTlATGGAACCAAACCCAGGATT 

TGAGTTTTGTTTAATGACJGGGCTAAAAATCACAATGGAGAATGAATATA 

AAGGAAAAAAAAAACAGGGATGATTTTAAAAAATATTATCCTTTCCCCCC 

ATGACTTCATGACAGGGAGAGTTAAGCGAGCTCTGTTGAAATCCATCTGT 

TTTAAGTGGCTTTAGTCAGGGCCTmGTTTTACAAGGAAATGGCAATTA 

CGACTGGTTTCGATAAGGATGCTCTGACAGAATCTTTTTCTTCATGGGAC 

TGCTTTTCATGATGCAGCACCTTGCAGTATTTCTCTTTCTTTGAAATCAC 

TGGTATTGCCCTTTATTAAAATCCACTTGCCTTATTCTTATTTAGGAATT 

ACT ATGTT ACCAAAGTTTCAAAATCTTCCACACTGAAAGAGCCATGAATG 

AAC'l'l 1 1" IGTCTGACTCCAAATGC ACC AGTTTCTTTATTCTCCTTCTACA 

CTGGCCTTGTTGTTGCAGCCCAAAAAGGCAGCTGCATGGTICAAAAGGGA 

ATCCTCTTTCAAATGTTTGACTTCACCTTAAGAATACAAGGGAAATCCCT 

GAGCTTCCACCTACTGAACGTTTGCACAAACTTCCACACACACTTACTTT 

TTGGGCTGTCTTAAGACAGCTCCTTCCTTGTTTACCAAAGACTTGGTTTT 

TCCTTGGCTTCAAAAGGGGACCAGCCCCCGTAATTTTCGGGGGGGTTTTT 

AAATTTTTGCCCCCCC 

>Scquencc 4007 

CCGGGCAGGTACTGGAACAGCCAGAAGGACATCCTGGAGGAGAAGCGGGC 
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AGTGCCGGACAGGATGTGCAGACACAACTACGAGCTGGGTGGGCCCATGA 

CCCTGCAGCGCCGAGTCCAGCCTAGGGTGAATGTTTCCCCCTCCAAGAAG 

GGGCCCTTGCAGCACCACAACCTGCTTGTCTGCCACGTGACGGATTTCTA 

CCCAGGCAGCATTCAAGTCCGATGGTTCCTGAATGGACAGGAGGAAACAG 

CTGGGGTCGTGTCCACCAACCTGATCCGTAATGGAGACTGGACCTTCCAG 

ATCCTGGTGATGCTGGAAATGACCCCGCAGCAGGGAGATGTCTACACCTG 

CCAAGTGGAGCACACCAGCCTGGATAGTCCTGTCACCGTGGAGTGGAAGG 

CACAGTCTGATTCTGCCCGGAGTAAGACATTGACGGGAGCTGGGGGCTTC 

GTGCTTGGGCTCATCATCTGTGGAATGGGCCATTTTATTCACAGGAGGAG 

CAGGAAAGTTCAACGAGGATCTGCATTAACGGGTTCCTGAGCTTACTGAA 

AAGACTATTGTGCCTTAAGAAAAGCATTGCCTGGGTTTCGTAGCATTTGG 

CTCCAGGAACAGACCTTTAACTTTCAAATTGGTACTGTTGCCAAAAAATT 

TTTCTGAAATAATTTCCATAATACTGCTTTTTGATTAAAAGACTTGTTTT 

TTACTGGGGCAACCAACCTGGTCCCCTTTTTTTAGGCCCCCAAATATCGA 
TACG 

>Sequence 4008 

CCGGGCAGGTACGCGGGGTAATCTTAAAAGCCCAGGTTACCCGCGGAAAT 

ttatgctgtccggtcaccgtgacaatgcagctgagaaacccagaactaca 
tctgggccgcgcgcitgcgcttcgcttcctgck:cctcgtttcctgggaca 

TCCCTGGGGCTAGAGCACTGGACAATGGATTGGCAAGGACGCCTACCATG 

GGCTGGCTGCACTGGGAGCGCTTCATGTGCAACCTTGACTGCCAGGAAGA 

GCCAGATTCCTGCATCAGTGAGAAGCTCTTCATGGAGATGGCAGAGCTCA 

TGGTCTCAGAAGGCTGGAAGGATGCAGGTTATGAGTACCTCGGCCGCCCG 

GGCAGGTACGCGGGAGCCAAGAGGCGGATAAGTGCCCCACCTTAGAACAG 

TATGCCATGAGAGCGTTTGCCGACGCACTGGAGGTCATCCCCATGGCCCT 

CTCTGAAAACAGTGGCATGAATCCCATCCAGACTATGACCGAAGTCCGAG 

CCAGACAGGTGAAGGAGATGAACCCTGCTCTTGGCATCGACTGTTTGCAC 

AAGGGGACAAATCATTTGAAGCAACAGCATGTGATAGAAACCTTGGATGG 

CAAAAAACACCGGTTATTGCTTGCGACACAAATGGTTAGAAAGAGGGGAA 

AATTGTTGACCTAGGGAAGCCCCGAATATTGGGGCAAGTATACCTTGGGG 

AAATCGAACCCCTAAAACCATTGGGGTAACAATTGGGGGGACCTGTCGCT 

TTAAAAAAAAGG 

>Sequence 4009 

AGGTACAAACAAGCCCTTAATCAAGTCTCTAATCTAGGGACAGTAACATC 

GGCtATTTGAGTGCAGGCACCCTAGGTTGTTAATGTCTGTTTCCCAACAC 

TATTCCATTCCAATATTTTTCTTTACCTAAAGTGGGATAATGATCATAAA 

AAAAAACACAATAATTTTCCTTACAACACTGCTGATAACTAATAATCACA 

CAATTGCATGTAAGTTAATTCrTTAAATTTAATCAGTCATTTATAAAACT 

CCCCAATTAGTAAAAGTTGGCTTATTTTAACAGCCTTAAACATTGGCCAC 

TATTTAAACAAGACATTCTAAAAAAAAAAAGCAATCACATAATAGTTTAT 

AGTCATTTACAAGTGGATGGTATACATTTAGATACAGAGGTAGAAGTTCA 

CCTTTACAATGTTTCACTAATACACATATACCAAATTCAAGGCACAAAAT 

AGTTTGCTTTACAAAAAAAATACTGTAAAAATGTCATTTGCTGTTCTACA 

ATGTGAATAAACCTTTCAAAAGAATCTTTACACCCTTCCATACATATGCC 

ATAGAATAAGATTTCTTCCTCTCACTAATCATAGTTGGCACAAAAATGGG 

GGACTTTCAATGTAGAAGTTCCCATTTTAAAAACTGTTTTTTGCAGAACT 

GCTATGTATTCTA AATAGAATC CATTCCAAGAATGAAACACCACACTTTC 

TGAGGAAGGGCACTTTTTTTTTCAGCAAATTTATAGGTAGAAAAAGTTGA 

TCTTTTAGAAAAT 

>Sequence 4010 

GCCCGCCGACGTGCACACGGGTATCAAAGACACAAGCAGGAGCTGATGAT 

ACATCTGAAGTTATACCTTTTGTATTCCATTGACCTATTTCACTGCCGGA 

ATAACTAGCTATTTGCTCTCCAAGCACACTTTTGACTATTGACTCCAGAC 

ACAAACTTATTTGTATATTCTACACATTATTATTACAAAACATATAAACA 

TTCTTGGTAAGTATGCATACAGTATCATATAAAATATTTTTCATTTATAT 

TGAGCTTTTCACGTTTTTGCTTCATTGTGAGCCTTGGTGGCAGAAGGTTG 
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CGCAAGCAGTAAGTTCCATGTAACTGATCACTCTATCAGGGTGTTCCTCT 

GGCTCT ACCA CTCGGGAGATCATCCATAACTCTTTGAAATGAAACCCACT 

GTCATATTTTCCACTGTGGCAGAGTCTCCATATAAGCATTTTGTTTCCCA 

TTTAAATATATATTGCTTTTAAATTTTAAATGGTGATCTGAGTGATAACC 

CTTGGCGGCGAAGAAATTATATTGGCAAATCAAGTGAAAAAACCAGAACG 

TGGCGAATGTTTTAAAATAGGGCTTTTTCATTTGGTGAGGGTAAAACACC 

CATCTTGGAATCCACAATGAGTCCACAGATGCCCTGATAACCAGGCCG 

>Sequence 401 1 

AGGTACACTGTAATTTAAAACATTAGAAATAGAATTAAAGTGTTTTATTT 

CATTGTAAAAACAAAGTAGTTTGAATAGGGCTTGCCTTTTTTTCTGGCAA 

GTAACTTACCATACTGAGTAAGCATCTTTTATGTTCACGGCAAACTGCCA 

TACTCCTTCTAAGTTTGGGTCAGCTTCCACCCTTTTATTGCTTGTGCTTT 

CAATGTTGTGAAATATTTCTATATTCACATTAAATATCTTTTAATGTAAA 

Gl i 1 H 1 1 1 I 1" n AACC ATCACTTCCTCTGGG ACGTATCTGTCTTTATTG 

CAACCACTTTGCTTATTTGTGTTGGTAAGTTTGCCTTCACTAAGCTCCTA 

TGAATACACAGCAGCAAGAACAACATTCCCATGGTCAGTGACTTCTTCTA 

CAAATTCATTTATGTTTGATTAAAATTTCACTI'CCAGTGTTATCATTTTT 

CATTGCTTTGCTGCACTTTCATCTTTGTTGACCAATTTCTrrCGAGTGTT 

CACTTCTATAGAAAGGCAAGTTGATGACAGAGAGACAGCATAACTACATG 

CTCTGCTGTACCTGCCCG 

>Sequence4012 

CCGGGCAGGTACTTTGGCCTCTCTGGGATAGAAGTTATTCAGCAGGCACA 

CAACAGAGGCAGTTCCAGATTTCAACTGCTCATCAGATGGCGGGAAGATG 

AAGACAGATGGTGCAGCCACAGTTCCTGTGATGTCCACTCTGGTCCCAGG 

GCCGAAAGAAATCAGAGTTTGATACTGTTGACAGTAATATGTTGCAGCAT 

CTTCAGGCTGTAGGCCATGGATGTTGAGAACAAATTCTGT 

>Sequence 4013 

CCGGGCAGGT A CT 1 i 1 1 ( 1 i 1 1 1 1 1 Mill rTTTTTTTTTTTTACTTm 

mn rrn urn 1 1 run ititicc aagggttggctc aaaaatcttt 

TTACTGATAGGCATGGCTCCCCAATCATTGACTTTTAAAGGCCAAAGGAA 

AATGAGGCCTGCCCTGGGACCCCTGTCCCTACTAAAACCCCTTTAAATTT 

TCCTTTCCCGAACAAAACGGGTTTTTTTGGGGCCCnTTTTCCCCACCAAA 

ATATACTGGCAGCCCTCCTTTTTAAAAATTCTTGGGCAGTTGTCTTTGTC 

ATAACCCACAGGTGTAAAAACAAGGGGGCAACATGAAATTTTTGTTTCGA 

ACCAAGTGCATGTTTAACAGTGGACAGTCTCCCCCTCCGGATTTTtGGGG 

GGTTTGTTCCTTGAAAAACCCCCCCTTTCCGGGGGAAAATCCCAAAAAAC 

CCCCCTTTTGGGGGAAAAAAACCCCTGCCCCCTTTCAAAACCACCAGGGG 

GGGAAAAAAAACACACCCCCCCCAAAAAAAAATTTTTTGGAAAAGCCGCC 

CTTTTAAAAAAGGGCCCCCGCCCTTTAAAAAAAGGGTGCCCCCCCGCCCC 

GGAAAATTAAAAATAAACTTTTAAAACCCCCCCCCCGGGGGGGGGCGCCC 

GGCCCCCATTTTTGTTCCTTTTAAGGAGGTTTATTGCCCCCCTGGGTAAA 

ACTGGACATAAAATTTTCCAGAGAAAATGTTTACCCCTAGAGTTCAACCC 

CAAGGCCACCGGGAG 

>Sequence4014 

AGGTACGCGGGGTTCTTACCTCAGAGCTGAGCTGGGCATGAGTAGATGCT 

CAGTAAGTGGTGCACAGGGTTGGTCCCTATGGTGGAGGCCCCCTAACACC 

GCCCAACCCCCCTCCATGTTCTCACAGCTCCACGCACTGAGCACGGGCAT 

GAAGGCCATGATGTCAGAATTCTGCACCCAGGGAGCTGAGATGTACCGCA 

GGGCCTGTGGCGGACATGGCTACTCAAAGCTGAGTGGCCTGCCATCACTG 

GTCACCAAATTGTCGGCCTCCTGTACCTGCCCG 

>Sequence 4015 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCCCCTTCCATGCTGTGGAAGCTTTGTTCTTTT 

GCTCTTCACAATAAATCTTGCTGCTGCTCACTCmfGGGTTCGCACTACC 

TTTATGAGCTGTAACAATCACCGCAAAGGTCTGCAGCTTCACTCCTGAAG 

CTAGCAAGAGCACGAACCCACTGGGAGGAATGAACAACTCTGGACACGCT 

GCCTTTAAGAGCTGTAACACTGACTGCGAAGGTCTGCAACTTCACTCCTG 
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AAGTCAGTGACACCATGAACCCACCAGAAGGAAGAAACTCTGGACACATC 

TGAACATCTGAAGGAACAAATTCCAGACACACCATCTTTAAAAACTTTAA 

CACCCACTGTGAGGGTGCGTAGCTTCATTCTTGAAGTCAGTGAGACCAAG 

AACCCACTGGAAGGAACCAATTCTGGACACATTTTGGTGACTACGAAGGG 

ACTATCACCTATTGCCAAGCAGTGAGACTATCACCTATCACCAAACATCT 

AGGAGGACAGGCAAGGGTGCAGGTTTTCGAGAATGCGTCAGTGCACACAA 

AACAGATCATACGCTAGATCACTAAGAAACATCAACAACCGCGATGATTG 

TAAGTTTTCTGAGGCCTCTCCAGAAGCCAAGCAGATGTCACCATGCTTTC 

TGTACCT 

>Sequence4016 

AGGTACGCGGGGGCCCCTCACCAACATGGCCGCGGGCTGGAAGTGCGCAT 

GAGCAGCTGTCTATGGAGATGCCTAGGCCGGGAGAGGGAGAATACAGTTG 

GAGAAAATCGGCAGCTGAGACGGCCTTGGCCGGACTTAGCACTCAGGCCT 

GTGAATCAGGAGATACAAAGACCTCCAAAAAAGGACCAGTTCCTCGGATG 

TGCCCCCTCACAGAGAGATGAAGGGGCAGCAGAAAACAGCCGAAACGGAA 

GAGGGGACAGTGCAGATTCAGGAAGGTGCAGTGGCTACTGGGGAAGACCC 

AACCAGTGTGGCTATTGCCAGCATCCAGTCAGCTGCCACCTTCCCTGACC 

CCAACGTCAAGTACCTGCCCG 

>Sequence4017 

AGGTACM I ITTTTTTTTn 1 I nTTTrTTTTTTGAGATGGAGTCTGGCT 

CTGTCGCCTAAGCTGGAGTGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTTGGCTCAC 

TGCAACCTCCGCCTCCCGGGTTCAAGTAATTCTCCTGCTTCAACCTCCTG 

CATAGCTGGGATTACAGGTGCTCGCCATGATGCCCGGCTAATTTTTGTAT 

TTTTAGTAGAGACGGGGTTTCGCCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAGTTC 

CTGACCTCAGGTGATCTGCCTGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTAC 

AGGCGTGAGCCATCATGCCGTCCTGTCTGCCCTTTAGCAGTATTTCTTGA 

GCATTTTCCTGGCTTGGTTTTAGGGAGTTGGAACCATCATCTGTCTTTCA 

AGGCCCATCTCATCTGCACGCTGTCCATGACTAAAATGTGGGGCGAGACT 

CTCAGCTCATCCTTCCTCGAGAATGGCTATTTTTAGCCTGAGTTTACACT 

CTTCATCCTTTTTTTTTGGAGTTAAAATGTTCCTCCTTTTGGGAAA 

TGGGGCGTAATTGGGTCTTGCCCCGGCGGNCTTCCGTNCGTGTCCCGCGG 

GCCGGGCCATTCTGGTTTGGTCCTTTTGTGTCTCCCCCCCCCCCTTTGAG 

AACACTTTTGCCCCATACCCAAAGCCTTGATGGGCTGGACTCCTAAAGGG 

GCCGTGAATGGTTTTTTAATGGCCCCCCCCCGGAGGGGTTAAAAAATGCC 

CAATTGTGGG 

>Sequencc4018 

CCGGGCAGGTACGCGGGGATTTCCAACAAGAGCACTGGCCAAGTCAGCTT 

CTTCTGAGAGAGTCTCTAGAAGACATGATGCTACACTCAGCTTTGGGTCT 

CTGCCTCTTACTCGTCACAGTTTCTTCCAACCTTGCCATTGCAATAAAAA 

AGGAAAAGAGGCCTCCTCAGACACTCTCAAGAGGATGGGGAGATGACATC 

ACTTGGGTACCTCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGCACTTGGCTTCAA 

AGCTGGCTCTTGGAAATTGAGCGGAGAGCGACGCGGTTGTTGTAGCTGCC 

GCT 

>Sequence 4019 

TCTAAAGCGCTCGTAATCCCACTTACTATAAGTCAATTTGGAGCTAAACG 

(jAGCTGACCGCCGCCCGGGCAGGTACAAAAAACTCGAGAAATTTTCTCAA 

AGCTTGTCAAGATGTGGGAACTGAACTTCATTGCTCTACAATGTTGGCTC 

AAGCAATGGCTAATTTATTAGTGGACAAATCTAAAAACGGCCAAGGAGCA 

AATCCTAAAATGGGAAAATGTTATAATTGTGGAAAAATCGGACACTTCAA 

AAAAGAATACCGTCAGACCTTTGGGCAGAAGGGATCTTATAATGCAGCCC 

CCCACCCCAGAAAAAATGCCAGGACTTTGCCCTCATTGCAATATAGGAAA 

TAACTGGGCTAGTCAATGCCACTCAAAATTTCATCAGAATGGCACCCCCC 

TGTCGGGAAACGAGAAGGGGGCCTGGACCCGGGCCCTATAAACAATGGAG 

GCATTCCCTGTCCAGCCCACAGCCCCATCTCAAGGATAGGTTCCCGGAGG 

CACATTGATTCCCTCTCCCCAAGAACACCTGGAAGCTCAGGATTCAATCT 

CCCAATCAAAGAAAAAGTAACGTTAGTGGGAAGAGACAAACCCACCAAGA 
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TTCCCACTGGTATTTGGGGACCTTTGCCAACAGGATATATGGGATTAATT 

TTGGGTAAAACTGGCTTATTTACAGAACATACCTTTATTCCAGGAGTTAT 

TGGATTTGATATAAAGAGAAATTCAGTTTGGTATGGCACAAGGCTTTGGT 

TTTTTAACAAAAAAAATATAGGCAACTACCGGTTATTCCCGCCCATTAAC 

CCTTTTTTAGGGGGGGGGGATTTTAAAAACT 

>Sequence 4020 

TTAGCAGCGTTTCTAAAGAGCCCTCCCTGTCAGGGGTTACAAAATTGTCC 

TTAATAAAGGTGTGAAAACCCTGGGGTTTAAAAGTCAGTGTTTACCCCGG 

GATTCAGGGGCGTTTGTTAACCCTGGCATTACGGGAAAATTTCG 
>Sequence 4021 

AGGTACGCGGGGGAGCAGCCATTGAAGCGGAAGGAACTGCGGGTGTGTGT 

GTGTATGTGTGTGTGTATGTGTGTGCGCGCGTGCGTGCGTGTGTGTGCGC 

GCGCTAGTGTGTGGACAAGGAGGTGGGGGCAACTGAGTTAGAGTCCCAAC 

TCTTGGACTCCATTTGCTATTCTCTTCTTTCTCCCCCACACCTATCTGGT 

GGTGGTAGAGGGCCTTTATATTTTGCGTTCCTTTTCATTCATTTCTAAAT 

CTCTTAAAAATTTTGGGTTGGGGGTATTGGGGAAGGCAGGAAAGGGAAAA 

TGGGAATATTAACTGAAGAGCAAGAAGGAGACATTGGTAATTAATAATAA 

AAATAAGCCTTGAACTTTAAGAACAAAATTCCCCGGAAGAAGTGGACAAA 

ATTTAGTACTTTGATATTTGGCTTGCATTTTCAATGGGGAAAATTGAATG 

GCCCTTTATGTGAAACTTTTAAAGCAACTAGAAATTTTATGAAAATTTGG 

CCTTTTGTGGG AACTTAA A TTTCG ATG GGTCCTG GATATTCCATCTTTAA 

AATAAGACTTTCTGAAAATTAGTAGCCTTAGAGAATAATATTTAATTTTC 

TGGGAGGGTTTGTAAAATCCCTGGAAAAGTAAAATTGTTATGATTTTTCA 

CTCTGCCTTAAATCCTGTTGTGGCGCCATATATATATATTTTTCATTGGC 

CATCTTAGGTGGGGCCCTTTTTAAAACATATGTGAATACCCCGCGCTGCT > 

TGAAATTCGATTTTTTCGCTATTTGGGTATCTrATATTTTTTTAAGTGTT 

GGGCGACTTTATTCCAACTTATGGTTTACTTTTTTGGGGGAGTGTGTTTT 

ATTTATTTTG 

>Sequence 4022 

CGGGTACCACATCCCTGACATTCAACAACTTCCCCTTACAAGAGGGTGCT 

GATCACAGACTTTTTACTGTAATGGGGCCAAGAAGAGACAGTTTCTTAAA 

CTAATAGAGTTCTTTTTATAACAAGAGACTGCAGATATCGCTACAGAAAG 

AATACCGGTTGTATGTTTCCTGAATTATCACTAAAAACATTTGTTTAAAT 

GTCTCATATATAAAGGTGATGGCCTTATCTCTGACAATGAAATAAGGCCT 

AAGGAGAAAGCCAATTGGAACACTGTTAACATTAAAAAGTCAGCTAGTCC 

TTTGAAAAACTATTATAATACTACCTTGGAAGATACAGCAACTCAAATCT 

TTGTTCACCCACCAGATAAGAAACAAAGTTTAAGGAGGCCTAACTTTTAA 

GTCCAGGCTTCCTGAACTGAAAATCCTGACTTTTCTCCTGCTTCCTGTTG 

TTACCTAGCAAATTTATTTACCCCGGTACCTTGCCC 

>Sequence 4023 

ACCGGGCAGGTACCTTGTGGGCATTAGGTGATTGTAGTTATACACTTTCA 

CAAAAGATTTTATCTTTGATCTCTTGGCGATCTTCTTCTTGCCCATGGCA 

GCTGTCACTTTGCGGGGGTAGCGGTCAATTCCAGCCACCAGAGCATGGCT 

GTAGGGGCGATCTGAGGTGCCATCATCAATGTTCTTCACGATGACAGCTT 

TGGGTCCGGAGTAGCGTCCAGCCAGGACAAGCACCACCTTCCCAGGTTTC 

ATGAACTTGCCCATTTCGGCAGCAACCACCCGGGCCTACAGCAAAAAGGA 

AAAAAGGACACTTCCGTTAACCCCCGCGTACCTT 

>Sequence 4024 

AGGTACAGAATTTATCATGGATTATTGACTGCTGAGAAAGGGACAGTGGA 

ATTTAGCCATACCAAGGACTATACTGGAAACAGACTTCTGCTGCTGAATG 

TGCCCTGATGTGACCAGGTTGCACTTGGAAGAGATCCTCGCGTCTTCATG 

AGGCACTTAAAGCTTATAAAAGAACTGCGGCTGGAACTCATCTGGTGCTC 

CCCATGAGAGTGCTCTGCTTGTAGACTGGCCAGTGTCCATGAAACAACTG 

TAAATACCAACATGTGTGCATGGGTCAACAGTCTTGGCCATTTCTCATCA 

AAAGAAGCCAAATTCATGATCAACATCTCTGAAGTTTCAAGTAAGGTCCA 

CACTTCTTTGAATTACTCTTCATGGGCCCACATTAGGTTGTGCTGTGAAT 
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tacttaaggcagtgatactgatgtagtatagttttgtcttaatttccctt 
atttctacttctttGgntgaatctatgaacttgattggataatttcttaa 
taattactgatgtaatcagcttgtcaattatgttgtgaaattggtaggat 

^ TCATTTATCAAAAAATGACCTTTGTTAGTCCCTATTTGGTTATTCGGGAA 
AATGGTTTATCTTTAAGGGACTTCCCCCCTTTTTTAAGGGTAAAGCCTTT 
TTTTTTTTCCCCCTTTTAAAAl^TCCAAAACTTTTTGGGGGAGAAAATTT 

TTTTTTTTAAATCTCGGCCAAGTCCTTTTTGNAAATTCATAAATTTTTCC 
AAAGG 

>Sequencc 4025 

GGATGTCCACCGAGGTGCAGGGTATTAAACAAATACCAAGGGGAACAGTT 

AACTTCAATACAAGGTCAAAATCAGCAACAAGTTCTACAATCCAGTGCTG 

ATATCAGGTACAAGCTTCAAGGACAATTTCTTTTCGAAGGCTTATTCCAG 

TTTCGTGAGGCTAGCATGAGGTGTGTGCATTTGCCAGGGGCAAATTTCTA 

TTCTCAATTAACCCATGCAGCAAATGCTACGCATCTGCTGAGTCCGTTTA 

AAAACATTTGCGGTGGACGATGGAGGGGCCCGACTCGTCGT 

>Sequenc€ 4026 

AGGTACGCGGGGGCTGTAGTGGCTTCGTCTTCGGTTTTTCTCTTCCTTCG 

CTAACGCCTCCCGGCTCTCGTCAGCCTCCCGC 

>Sequence 4027 

AGCAAGGAGGGCTGGAAGTTGTTAGTCAGAGTGTTGAAGCACCGGTGGCT 

CAGCATGGCTATCTGGTCATGGAAGGTGCTGCCAGTGAGAGGGAGTGTCT 

TTGGCTGTGCTTCTGGGGACCTTGAGAGGAGGAGCATAGTTCTTCTGAGA 

CTGGCCCCTGTCACTGGGGTTACCTCTGTGAAACCCATGCGTTCTGCCTT 

GTCGTTCTCCCCAATCAAGACACGGAGAGCCGCATCTGCTGCTTCCTGCT 

TGCCTTCCCGCGTACCT 

^Sequence 4028 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACTTTCAATGTTGCCTATAAACAGAT 
• TTCAGCTGAAGCTCAGATGGTAAGGTTAAGATGCCTGGGGACTGGGATGG 
ATGGATGGGCAGGAGGGTTGGAAGAGAAGTAATCCAATTAGCATTGAAAA 
TAAGAGCGCCAATTTGGAAAATCGAATGTCTATGATCATTTTCTTCCCTA 
AAACAGGGAAGAAAGTGAATGTGGAAAATCCGATTTTCATCAATATTCGC 
AGGACCTAAGGCAACAACCACATGCCTGGGGCAACTATACTTTCCAAAAT 
CCTGAATATTAAAAAGGTTTTTCACATGGTAAATCATCTTAATATTTTTC 
TGTTCTTTAGATGAAGTTTTGCTCTTGTTGCCCCAGGCTGGAGTGCAATG 
GTGCAATCTTGGCTTACCTCAACCTGTGCCTTCCGGGTTCAAGCGATTCT 
TCTGGCCTGGGCCTCCCAGGTAGCTGGGAATACAGGGACGTGCCCTTACC 
CCTGGGTAAATTTGGGATTTTTTAAGAAGAGATGGGGTTTTTCCATGTTG 
GGGAAGGGTGGGCTTAAAACTCCGGACCCCAGGGGAACCCCCTGCCTTGC 
CCTTCCAAAGGGGTTGGGTTTACAAGCGTGAGTCACCCGGGCCCGGCAAA 
TGGGGGCCCTTTT AAAGG AAAAAACAATTTGCCTGGTGGGCCAAAGGGGG 
TTACCTGGGTTGAATTGAAAAACCTGCCCAGGGTGGGTGTCTAGGGCAGG 
AAAATGGGGGGGAAG 
>Sequence 4029 

GACAGAT7 ll l'AGTTTTCACCCTTCAAGCAGTCCCTTGCCATCCCCTGGA 

AAGTATTATTTTGCAAACAATTATTTTTACTTGGTTCTAAACACAAGTTT 

ATTGAATGTATATGTTCACCCCTTAACAACTTTTTGGGGGCCCAATGTGG 

GGACACCCATAAACATGGGTAAGAATACCAAAAAACCGCAAAACCTTGGT 

GGGGGCGTTGGCAACCCAAATTCTTGGGTGCTTTTACAATTTCTATCCAC 

CCCGCCCAATTTCTTGGAATTGAAGACCCAGGTITGTGAAAAATTTCTCT 

GGGAAACTCTGCTCCTCTATTGTTTTGGTTGTTGGCCCCAGGCCGTTGAA 

AAT AAAAC CTTTTCTAATATTTCCCAAATAAGAAGAGGGCCCAAAAGATA 

TACCTTTTCTCCCGGGGCTCGGGGCTGGATTTTTTAAAAAACTTTATTGG 

GGTATACCTCCCCTGTGGCTTCTGCAGGGAAATTTTCGGATATTTTAAAG 

GTCTTATTATTGGAATTCCCCCGCCCCCTCCTTAGTAGGGGGGGGGGCCC 

CCTGGTTACCCACCACACTATTTTGTTACTCTCTTTTTATAGGGAAGGGG 

TTAAATCTCCGCTCCTCCTTATGGGCGGGAAATAAATTGTGCATATACCC 
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AGTTGTTTCTCAATTGTGTAGAAAGTTGTATTTCTCCCCTCCACGATTTC 

CTCCCCATAATTTTT 

>Sequence 4030 

AGGTATCCCAATTCTAAATATAAAGGTTAAAAAAGAAAAAGATATTTCAG 

CATCACTTGTTTCATCTTACAAGGGCATTGTAAAATAATAAAGATAAAAG 

TTAAGAGATAGGAAAAGAAAAAAAAGGGAAAAAGAAAAAAACCCTCATTG 

GAGTCCTGTTCTGCCCACCCCTGGAGTTACTAAGTAAGCCCAACTTAAGG 

GGTCCCTTGAGCTCCAGACTGTAAAGCCCCCCAAGGCAGCATCATCCACA 

CCACCTTATCAGATCCTCAAAGCAATTCTTCTTAAGTTGGTAGACCGGGG 

TAAGTATTTCCATTCTGCAAATGGGGAAACTTGAACTCAGAAAGTACCTG 
CCCG 

>Sequence 4031 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACTTCCGGTTCTCTGTCAGTCGCGAGCGAACG 

ACCAAGAGGGTGTTCGACTGCTAGAGCCGAGCGAAGCGATGCCTAAATCA 

AAGGAACTTGTTTCTTCAAGCTCTTCTGGCAGTGATTCTGACAGGGAGGT 

TGACAAAAAGTTAAAGAGGAAAAAGCAAGTTGCTCCAGAAAAACCTGTAA 

AGAAACAAAAGACAGGTGAGACTTCGAGAGCCCTGTCATCTTCTAAACAG 

AGCAGCAGCAGCAGAGATGATAACATGTTTCAGATTGGGAAAATGAGGTA 
GCT 

>Sequence 4032 

AGGTACCACACACACGGCCTGTGTCCTTGTCTACTGGTTCTTGTGTGATA 
ATCACAGGGACACCGATCATCCCTTTCGTCATGGACCCACAGCTGCAGGT 
GGATTTCCATACCGAGATGAAGGAAGACTCAGACATCGCCTTCCATTTCC 
G AGTG TACCTGCCCG 
>Sequence 4033 

TATCAAAGAAGAACATGTGATCATCCAGGCCGAGTTCTATCTGAATCCTG 

ACCAATCAGGCGAGTTTATGTTTGACTTTGATGGTGATGAGATTTTCCAT 

GTGGATATGGCAAAGAAGGAGACGGTCTGGCGGCTTGAAGAATTTGGACG 

ATTTGCCAGCTTTGAGGCTCAAGGTGCATT 

>Sequence 4034 

CCGGG CAGGT ACTGAAGATTTCTTCACTGTGGTAATCTTGCGGGTCTTCT 

CGTTGGTTTTCTTTCCTTCAAACTTGGAGAATGTGAGGGATTGGGCCCCT 

TGGCTGCTCTGACTGCTGGCAAAGGCCTCTTCTTCCTCCCGCTGGAGTCG 

TGTAATATAAGAAATATGACTGTATATCTGGAAGGCTTTATTGCAGTGAT 

GTGGAACCAAACCCGTAACATCTCCAAAGTATGCCTGTAATATTTTACAG 

CAGCCCCCATAGGCTGAAGAGCTGCCTCTGCATCTAAGGATCAGGGCATT 

CTGTGTTCGATGGCACAATCCAAGTCAGAATGCAGCACAATCCCTGTTGT 

ATTTGTTCTAGGCTGAGTAACGTCAGTTGTATTATAAGAAGTTCTGATCT 

CCTGAAGCTGGTTTATCAAGTTGTAAATCTTCATGTGTTGAATTCATAAG 

ATCATGTCTCCTGAAGCTGGGTTATAAAGCTGTAAATCTTCACATCTCAA 

ATTCATAACTTCATGTATCTGGAACCCCACTTGGGAGGCAGGTGGATCAC 

TTGAG GGCAGGGATTTGAGGGCCGCCGGGCCTAAATGGAAAAACTCTTGG 

Urn ACCGC AGCCCTGGGCTTTTTC AC AAA ACCCTTGCCGCTTTTA A A A 

CAGAGAAACCCCCGGGCTTGAGGAATTGTTATTAAACTTATTCAAACCGC 

CAACCTCTGGGGGGGCCCCGTACCAAG 

>Sequence 4035 

AGGTACGCGGGGACTGCGACTCGAGACAGCGGCCCGGCAGGACAGCTCCA 

GAATGAAAATGCGGTTCTTGGGGTTGGTGGTCTGTTTGGTTCTCTGGCCC 

CTGCATTCTGAGGGGTCTGGAGGGAAACTGACAGCTGTGGATCCTGAAAC 

AAACATGAATGTGAGTGAAATTATCTCTTACTGGGGATTCCCTAGTGAGG 

AATACCTAGTTGAGACAGAAGATGGATATATTCTGTGCCTTAACCGAATT 

CCTCATGGGAGGAAGAACCATTCTGACAAAGGTCCCAAACCAGTTGTCTT 

CCTGCAACATGGCTTGCTGGCAGATTCTAGTAACTGGATCACAAACCTTG 

CCAACAGCAGCCTGGGCTTCATTCTTGCTGATGCTGGTTTTGACGTGTGG 

AT GGGC AACAGCAGAGGAAATACCTGGTCTCGGAAACATAAGACACTCTC 

AGTTTTCTCAAGAAGAAATTCTGGGCTTTTCAGTTATGAATGAGATGGCA 
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AAAATATTGAACCTACCAGCTTCCAATTAACTTCATTCTCAATAAAACTG 

GCCAAAAACCAGGGTTTTATTGGGGGTCATTCTCAGGGCACCACTATTGG 

GTTTA TAGCATTTTTACAAATCCCTGAGCTGGCTAAAAGGGTAAAAATGT 

TTTTTGCCCTGGGTCCTGGGGGTTCGGTCGCTTTTGAACCTGCCGGGCCG 

CCGTTTAAAAATAGGGGACCCCCGGCCTCAGAAAG 

>Sequence4036 

AGGTACACCAGATTCCAGTCCCGAAATAGCCTGCTGTGGGGGTTGGTGGC 

GCTTGAGGCTACAAGTCCAAGTATCTTCAGCTCAAGAAGAAGTTAGAAGA 
TGAGTTCCC 

>Sequence 4037 

TTTTCCCTTTTCTGTTCAATGACATGTGTGGCTCGGGGCTTTCGGTTTTG 

GGAGGCGGTTTAACTTACTTAAAGGGGGAAAACGGGTTTCCCCAAAATTG 

GGGATACCCCCGGAAAAAATTTTGCCAAAGGGCCCCAAAGGGCGGAACCC 

GAAAAGGCCGGTGCTGCGTTTTTTTATAGGTTCCCCCCTGTCGGCTTTTA 

AAATTTCGTCTTATTAAGGGG 

>Sequence4038 

CCGGGCAGGTACTGCTCCACTGTTGATGGCATCTACGTAAGAGACCACCA 

AAGAACCCAACCACTTTCCAGTGACAATGATTCCCTCTCTCAGGGTCTTG 

GTCTTTGCA TGGGT GTAAGATATAAGAACAGAAGTTGTCTGATTGCATAA 

GGAAATGCCTTTTCCAAATTITCTTCTGGCACTTCGGTCCATATGAATTT 

AAATATTGCTTTGCCATTTGTAGGGCCCGGTCAAAAACAAAAGCACCTTC 

CGGTrTTCCGGA AAAAA AATGCCTGATACCCCTCTTCTTAGGCATGGTTT 

GG AA A IT i 1 I GATTTTTGGGGG ATTTCTTGGCCCTGG AAATCAGCTTTC A 

AGGGCATTTCTTCCAGGGTCCCCTTGGGCCCGTCTTAAAAACCTAATGGG 

ATTCCCCCCGGGGCTGGAAAGGAAATTTCAATATTCAAACCTTATATTGG 

AAAACC CTTCC AACCCTTAAAGGGGGGGCCCCCCGGTCCCCCAACTTTTT 

GGTCCCCTTTTAAGGGGAGGGGTTAATTGCCCCCCCCTTGGCCGTAAAAT 

AAAGGGGCCAAAAGCTGGTTTTCCCTGTTGGAAAAAAATTTTTTATTCCC 

CTTCCACAAATTCCCCCACAAAAAATTCCAAGGCCCGGGGGACCAAAAAA 

TAGGTTAAAAACCCTCGGGGGGCCCTCTATGGGGTGGGGCTAACCCCCAC 

TATTAGTGGGGTGTGGCCCTAAATATGCCCTCTTTTACAAATGGGGGAAA 

CACTTGGGGGGCGCCTGTGTTATTAATTGAATCGCCCCCCCCCCTGAGAA 

GAGGGTrTTTTTAATTAAAGGCTCTTTATAATTTTTTGGAAAATTAGATT 

GTTAAGACTGGTGTGATATTTTTGCCGGCGGACGGTGGTTATTCACATTT 

CAAGAGGGGGGTTATTCGTTATTCTTTCCAAAAATTGGGGTGTACCCCGT 

GAAAAAACATCTGTTT 

>Sequence 4039 

CCTCCCAATTTTATAGCAATCCATTATTAGTAGATTCTCTTCATCTTTAA 

TTTTTTAATTTTTTTCTTTTTTTGCA 

>Sequence 4040 

CCGGCATGTACGCGGGCAACAATGACTAATCAAGCTGACCTGAGAACAAA 

TGAAAACCATACACTTCTCTAAAGGACGAACCTGATCTCTTATACTAGTA 

TCCTTAATCATTTTTTATTGCCACAACTAACCTCCTCGGACTCCTGCCTC 

ACTCATTTACACCAACCACCCAACTATCTATAAACCTAGCCATGGCCATC 

CCCTTATGAGCGGGCGCAGTGATTATAGGCTTTCGCTCTACGATTAAAAA 

ATGCGCTAGCCCACTTCTTTACCACAAGGGACACCTACACCCCTTATTCC 

CATACTAGTTATTAATCGAAACCATAAGCCCTACTCATTCAACCCATAGC 

CCTGGCCGTACCT 

>Sequence 4041 

AGGTACGCGGGGGAGGGTCGTGAAAAAAAAGGTCTTGGTGAGGGTGCCGC 

CATTTCAATCTGGTCCTCATTCTTCTGCGCCCTTCGCAGAACTTCCAGCA 

GCGGTATGTTGGGCCAGAGCATCCAGAGGGTTCACAACCTCTGTGGTCCG 

TAGGAGCCACTATGAGGAGGGCCCTGGGAAGAATTTGCCATTTTCAGTGG 

AAAACAAGTGGTCGTTACTAGCTAAGATGTGTTTGTACCTGCCCG 

>Sequence 4042 

CCGGGCAGGTACCATGACGAGAAAAGGAATAGGTTGTTTGTAAAATAAAT 
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GTTAAAGATAAGTAACTATTACCCATTTCTCCAACCAGTATACTTGACTT 

TGAGTGTTTGCTCCAGAGTTGAGGGGATGGAGAGGGATGAGTATGTATGT 

ATACCCCCATACATACGCTAAGTATAACACCTGCGCATACAACGTAGCAA 

ACAAAAATCTCTGACGTGCAATTCTTTTACCTCATCAGAATTCCACTCTA 

CATACACATAACAGGTGCCCATCATAACAAACCTCCGTCGCACCTTCCAA 

AATCAAACAACCTTTTCCAACTAGTAAATTGCATCCCCTGTATTCCTACA 

ACACAAAGTAAATTCCTGGCACAAAACCCTTGAGCCCCATGAAGATTTAT 

TTAAAATCCACTCAAACCCTCCCTCAAATATAAAACCCGGTTCATTCCAA 

TGTCGCTGCCCAG AATAAC CACCACAATTTTCCTCCCCAAATCACACCCT 

TTAACTATTAGACTTTTTTATATAAATTTAAGAGGGAAACCCCTCCCTTG 

ACCTTCCACCATAATTACCTCTGTTTCAAATTCCTAATTCGTCCCCCTCA 

CACTTACCCATATATTATTGTGATGACCCACCGTCACCACTGCCTTTATT 

TTAACACCCTTTAGTGAATGCGCTCAAGCCTCCACCCCCATGAGCGCTAA 

CACTAATGGATCATATCATCTATCCCCCTCCCATCTTCTAAAAGTTGTGT 

TCTTCCGCTATCACCACATATATATAAAACAACCTTAAAAATACACCGGG 

ATTCCATTTATATCCCATATAACCCTTATTAATGTTCTCATAAAGATGGA 

CCCTCAACCTACAAATTAATTATTATTTATGCCTCCCTACTGTACAACTT 

ATAC AAAT AACGCTTATATCTCGATAATGCCTAAGATAAACTTTTATTCC 

AATCTTTTACAACCTCACGCTACTATCAAAACTATATCTCCGTTTATCCA 

>Sequence 4043 

GTCTCGCGACATCATTTGTTTCTTACGTGTAAAATTATTTGGTGTGAAGT 
GATTTGATGGTAATCATACTAGTGTGGATAATATATAGGTTTGATAAATT 
TTCTTATTAGAAAGGGAGAGGTGGACGAATGT 
>Sequence 4044 

CCGGGCAGGTACCTTCCCCGAGATGGTGGATAAACTTATCTTACTGGACA 

CGCCGCTACAACTAATGGAATCAGATGAAATGGAGAACTTGCTGACCTAC 

AAGCGGAGAGCCATAGAGCACGTGCTGCAGGTAGAGGCCTCCCAGGAGCC 

CTCGCACGTGTTCAACCTGAAGCAGCTGCTGCAGAGGTTACTGAAGAGCA 

ATAGCCACTTGAATGAGGAGTGCGGGGAGCTTCTCCTGCAAAGAGGAACC 

ACGAAAGTGGCCACAGGTCTGGTTCTGAACAGAGACCAGAGGCTCGCCTG 

GGCAGAAAACAGCATTGACTTCATCAGCAGGGAGCTGTGTGCCCAATTCA 

TTAGGAAGCTGCAGGCCCATGTCCTGTTGATCAAAGCAGTCCACGGATAT 

TTTGATTCAAGACAAAATTTCCTCTGAAAAGGAGTCCCCTGTCTTCCATG 

ATAGGACCCCATGAAATTCCACCCCTAAAGAACAATTCCAGGTTGGGGAA 

AGCCCAGGCAATCACTGGGGTCCACATGAACCAACCCCACACGTGGCCCG 

TTITATAAGTTCTTTTTACATGCCAAACATGCTCCAGCCAACTGTAACTT 

TGGGCCTGAACTATGAAAACCCTAGGCTTTCCAATAAAAACTTGGAACTT 

GATTTCGAACCCCACAACAAGGCAGGGTTGGGGGACAAGCCTATTTTTTT 

GGGGCCACCTATGATGGGACTTGGGGAAGGCCCGATTTCACATTCAATTT 

GTGACCTTAAAGGAAAAAAGTTTGGGTCCAGGCTG 

>Sequence 4045 

TCCCCCTAGATTGGCTTTTTCTTAGGAATTGCCGTTTATTGGGTTATTAA 
AAATTGCTCAAAATAAAAGGGAAAATCCCGTATGGCTTTTAAATTCGGCT 
TTCTCCCTG A AATTCTT A A AC AT T T TT 1 1 1 1 AG AACTTTAATTTTATATA 
ACTTGCGGATTTTTTT 
>Sequence 4046 

CCCCCTGGAAGAGGCCATATTTTCTTATTTACACnTTTTGGGGTTAATCC 

TGAAAAAATCCCTTACCTCCGGGTTTCGTTTGGGCCAGCCACTTTAAATT 

ACCCCAATGCCGGGCTTTTTTTATTATACCCAATCCCTGTATAAACCTTA 

AAAAAAATTTTAACTTAAGGCCCTTCAAGGGCCTCCACCTTAAAAAGGCC 

CTTTTTTGCCATTTTCTTAAATTCCCCCCCCTTTTGACTTACAAAATTAC 

ACCTCAGAAAAGTGGTATACCCCCAGGATT 

>Sequence 4047 

AGGTACTTTAAATTTAGTGGTTGCTGGAGCACCTAAAAGTCAGATTGTCA 
TGTCGGAAGCCTCTGCAGAGAACATTTTACAGCAGGACTTTTGCCATGCT 
ATCAAAGTGGGAGTGAAATATACCCAACAAATAATTCAGGGCATTCAGCA 
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GTTGGTAAAAGAAACTGGTGTTACCAAGAGGACACCTCAGAAGTTATTTA 

CCCCTTCGCC AGAGA TTGTGAAATATACTCATAAACTTGCTATGGAGAGA 

CTCTATGCAGTTTTTACAGATTACGAGCATGACAAAGTTTCCAGAGATGA 

AGCTGTTAACAAAATAAGATTAGATACGGAGGAACAACTAAAAGAAAAAT 

TTCCAGA AGCCG ATCCATATGAAATAATAGAATCCTTCAATGTTGCTGCA 

AAGGAAGTTTTTAGAAGTATTGTTTTGAATGAATACAAAAGGTGCGATGG 

TCGGGATTTGACTTCACTTAGGAATGTAAGTTGTGAGGTAGATATGTTTA 

AAACCCTTCATGGATCAGCATTATTTTAAAGAGGACAAACACAGGTGCTT 

TGTACCTGCCCGA 

>Sequence 4048 

CCGGGCAGGTACAAGCAGCTCTTCTTAGGGGGTGTGGATCGGCATAAGCA 

GTTCTGGCGCTACTTTGCTGGTAACCTGGCGTCCGGTGGGGCCGCTGGGG 

CCACCTCCCTTTGCTTTGTCTACCCGCTGGACTTTGCTAGGACCAGGTTG 

GCTGCTGATGTGGGCAAGGGCGCCGCCCAGCGTGAGTTCCATGGTCTGGG 

CGACTGTATCATCAAGATCTTCAAGTCTGATGGCCTGAGGGGGCTCTACC 

AGGGTTTCAACGTCTCTGTCCAAGGCATCATTATCTATAGAGCTGCCTAC 

TTCGGAGTCTATGATACTGCCAAGGGGATGCTGCCTGACCCCAAGAACGT 

GCACATTTTTGTGAGCTGGATGATTGCCCAGAGTGTGACCGCAGTCGCAA 

GGCTGGTGTCCTACCCCTTTGACACCTGTTCGTCGTAAAAAGATGATGCA 

ATC 

>Sequence 4049 

AGGTACATTCATCCCTGACAACCACCAGAACATAGTGGCAGCTTTGCAGG 

GGGTGTCATGTCATGGGAGATTAAGGCAATTGAATACCTTACTGATGACC 

GCCTGCAGAGATGGTGGGTGTCTCTGGGCTCTGGCCTACACTGGGCTCTT 

ATAATCATAGGTAGCATAGCAGGAATATTAGTAGTAGGTTGTTGCTCTCT 

TTATTGTTGCTGTGGCCTATGGGTCCAGGGTGCTCCCCTATGTGCACGAG 

TTCCCATTAAGAGGACCCCCTTGGCCTAGGGGGCGGAGTGTAAGGAACAT 

GGCTGTGTTGCTGCCAGGCAGGCATAGGCCGAGGTAAAAATCCTGCATGA 

CACAGTGGGATTAGAGCACACGCGCGCAATCCTGTGCCTGATATAATCAC 

AGCTAGGTAGACATAACACAGAGAAGCTCATCATTTGGCTCTCAGCCACT 

ATTCATTTGTGAGGTGTACCTGC 

>Sequence 4050 

AGGTACGCGGGGGGAGCCGGAGCCGCGGAACGAGCCACAGAGAAAAAGGT 

TATTGGTTGGCAGTTCAGCCAATGAGCGGGCCTGTTACTAGTTTGCGGCA 

TCCTGTGGTATAGGGGAAGCGCTCCGGGTCTGGAATCCCTACGCGTCCCT 

TTGGGTTTAGCACGATGAGCTCAATCGGCACTGGGTATGACCTGTCAGCC 

TCTACATTC 

>Sequence 405 1 

AGGTACTTCTCAGCCAGTGTGCAGGCATCCTCGAACAGGACGTGCCGCTT 

TTCCCAGAGGTCACATTTATTTCCAATCAGCATAATGACCACATTTGCAG 

CTCCATATTTCTCTATCTCATGAATCCAGTGAGGGATGGACTCGAACGTG 

GACCGCCGGGTGAGGTCATAGGCGATGATGGCTGCGTGGGCACTGCGGTA 

GTAGCTTTGGGTGATGGTGCGGAAGCGCTCCTGGCCAGCTGTGTCCCACA 

CCTGCATCTTCACTTTTTTGCCGTCAATATCAAGGGAACGCACGGTAAAG 

TCCACTCCAATCGTGTTCTGCTGTGTCTCAGTGTAGACTCCAGACTTGAA 

ATGCTGCACCACACACGTCTTCCCCACATTGGAATCCCCAATGAGGATAA 

TCTTGAACAAATAGTCAAAGTTCTCATCTGCTGCCCTGGCTGAGCTGGAG 

AA GTGCA TGGTTCTTGCCACCTAGAACAGAACTCTGCTGGTCGGCAGGTA 

ATGTTTTCGCTTTCTTCTGGGTTTGCTTTTCAACCCCCCAGTGCCCCCTT 

TTTCCTCCTGCCTTGCCGCTTGGTGGGAAGTGGTATTCTGGCCCCAGGTG 

TCGGGTTTGGCGTCCTGAGAAAGTTCCGGGTACCTGCCCGGCGGGCGGTC 

TAAACTAGTGAATCCCCCGGCTGCGGGAATTTGTTTAAAGCTTTTGTACC 

CCGCCACCCTAGGGGGGGGGCCGGTACCCAGTTTTGTTCCCTTTTAGGAG 

GGTAATTCCCCCCGGGCGATTTATGTGCTATTTTTTCG 

>Sequence 4052 

CCGGGCAGGTACTTTGTGGATAAGAAAATGGAGGAACACATCTGATGGAG 
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AGTGGGCAT TTGACA ACAATGGAACAGGTAACCAGCATGTAAAATCAAAA 

TATAAGTGTCTTTTTAAGAGCTGAAAGCTGCTGCTGGTCATTCATTAATG 

TGTCAGACATTTAATCAGGATGCTGGACCTTCAAAATAACTGAAAAAAGA 

ACCAAGAAAAGGCGTTTTTGTTTTCAACAAACTTTACTAAATAACCCTGG 

AAAGGCAATGAACGATCTGACAATTTAAGCTCTAATGATTTAAAGCTCAG 

CTAGAAGAAAGTGAGGCATGACATATACTGTCAACGGAGGGTGAAGGAGG 

CAGATTTCTGGAAATGCAATGATCCCACACATTTGCTTCAAGGAGAAACC 

TGCAGACATATTTTCAGGTCTTGCTAAGTAACAACTGTTTATTTGTAATC 

AATACATTTGGGAAAGTCTGCTATGTAGCTAAGGTCACTGTGACCACAGA 

ACAACAGATGAAAAGGAAAAAGCACTGAACAGCAAGAAAAATTCATCCCA 

TCCTCAAAAAAATTTAAGTGAACCAAGTTAAAAAGAAAAAAAAATAGATC 

CGCCCTTATTTTTAACAAATTATTCCTTTCCAATATTTTCCAATATAAAC 

ACT GGGGA TGTTTATATATTAATGGGAAAAAAAATATTATGGGAANTGGG 

GGGTTTTTAAAACATGGATCCCCCGGCTGGGGAATTAGATATCACCTrrC 

TTTCCC^AAAAGAAGGGGGGGCCCGGTTTTTTTT 

>Sequence 4053 

AGGTACCTTGAATTTCGAAGACAACATCGGCAAGCATCGGCTTATTAAGG 
AAAAACTTGAGGGAAGTGTTATAAAACCACAAAGGTTTTCTGGCTTGATA 
GGTTTTGCAATTCCTTAGGCAATTAATCTTTCCTGGTGTTTTTAAAATGC 
ATTTAACTTTCTCGATTACATTTGAAACATCCCCAGAATCTTTCAACTTC 
TTCCTGATATCrrCTTCCAATTCTTCCCACTGAAAAGCACCTGAATAAAT 
GAGGCGAAGGATGTCTGATAAACAAGAACAGAAGAGGGCGTCTTTAACAA 
CGACTCGTAATGGTGGGTTGCCTGAAGATTCATGGCTAGCACCTGGAAAT 
GCAGTATCTCTGTTTATAGCAAAAAGATCCTGGGTAGTTCGGATGATACT 
GGAATCCTGAATGTCAGTGGGACTCTTCACATTGAAAAGCAGCATGAAAA 
CATGGCTTACAGCGCAAAGAACGATCTTGTGGGCCTCTACAACTTTCTTT 
AAATCGGGGGTATAAAATACCACGTCCACACACTGGCAGCAGAACAACAA 
GTTATTTAAATCAGAATTATAATGTGACGCTTCAGCCTTTAAAACCGGCA 
i 1 1 i ll CTTG GTGTTCAAATTG AAGTGGGCTAATTCCATG A AAGGAGGTG 
CTCATTTTTCTTTTTTTTACTTTTTT 

AATAAAAAACACCCCGCACACTCTTCCAAAAACTTTCCCTTTTTAAAAGA 
ATTAAGGTGGTGAAGTAAAAAAAAAGGTCCCCACTTATTTTTCAGT 
>Sequence 4054 

CCGGGCAGGTACGATGTGCTGATTAGTGTTGTCTTTGTTGGCACTGACAG 

TCTTGCATGGTCATATGCCAGTGTTTTTGCTTTAGCTTTTCTTTGAATAA 

AACAGATTTAAATGCATTTAGACAATACGTATTTGTAAGCTGTTTACATA 

CACTAAATTTAAGAGATTCAATATTAGAGTTTCTTTGTTTCCCCGCGTAC 
CT 

>Scquence 4055 

ANGGCCTTTGGTCCATATTGCATAACCCTGCCCTTCTTTGTTGACTGATG 

AAAGCTCGCTCCCTGCCCAGGTTTTTCATTGTTGATCGAAATTAACACCA 

GGTGGTGAATAGAGCCCCTCCTAAGGTTGCTCAGGATAAATCATTTATTA 

AATAGGTCTGCTTATCAGGAGGGGCGTGAAGGCTCCCAAAAGGAAATGCT 

GGCACCTGGGCCCAGAAGCCAGGGCCTCTAACTCCTGGGGTTGATTTCTT 

CAGTGAAGTTGCACCCTACAAAGGGAATATGGCCAAAGCGGCACTCAACT 

GAAGGCTGATATCAGGCGATTAGACAGCCATGCATTCTGCGTTTGTCTGG 

AATGGATTGTAGAGAGATGGACTTATATGAGGACTACCAGTCCCCGTTTG 

ATTTTGATGCAAGAGTGAACAAAAGCTATCTCTACTTGTCTCCTAATGGA 

AATTCATCTGCACCCGGATCACCTACTTCTTAGAAATTTGGGCTGCTGAG 

AACAGACCCAGTCCCTGGAGAAAGGAAAAATGTTGCTGCCACGATCAGTG 

CCACAGAGACCCTCTCGGAAGAGGAGCAGGAAGAGCTAAAAAAAAAACTT 

GCAAGGTTGAAAAAAAAATCCGACTCTGTCTAAAGTGTAGCCGCAAAGAG 

AAGCTTTTACAGAAATCAACCGGAACCTGGAATAATTCTCTTCAGAACTA 

AACAAACTTGGCCAAGGGGGGAAGACGGACAGAACATTGTTTAAAGAGGC 

ATTGAACCTTTTCCGGGTGGCAA 

>Sequence 4056 
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CCGG GCAG GTACCTACGCTGTTGTTATTCATTTCCTGCTTTTCACAGAAA 

ACAATTTTGTTGCATGGAAGATCGGTGAGTTAAAAAAAGACCTGCCCTGG 

GTGTCAAGCACAGTAGTTACACCGCTGGTTCTGCTCCCTCTGCTTGGGAT 

ACATGGGCAGGGTGCCCTGGTGGTAGGGCCTTGGTCACCAGCAAAGTCAG 

TTCCCATGGGATCCTCTTTCTGAGCTGATGCCCACTCCCCTGAAGAAGGG 

GCTTCTATTCAGGCCTATTGTTGCAAGGAGCAGAAACCCACTTAGGCTGG 

CTCAAGTCCGCTGTGTATCCGCTGTTCAACATTCCTGTTTCACAGATGTG 

TCCCAGCCTCTTTTGGGGTATGACACCAAGCTGGCAGGGGAGACCCAGGG 

AATGTCACCAGTCCTTGGGGTTGCCTTAACTCAAAACAGTCCTTCCTTTT 

AGCACTTTATTTATATATTGAATAATTTTGAAAATGAGTATTTGCTATGT 

TGCTCAAGCTTGGAGAGCACATTTATGAATTCTGTATTCTTGTACGCTCC 

TTTATAAGIUUl'rAACTATATTTCAACCTTATCATTATTTAAAGCTTGGA 

ATAAAGGCACGTGCTACATGCTTAAGTATATAAATATTATTGGAAAGAAA 

GGAATATTGTAGTATTTAAGTAGGTATTATATTAGGTGAATATAGGAAAA 

TATATTATAAACTTTTAGGGGTTGAAATTGGAAAGACCAAATGTAAGGAT 

TTGTATAGTATTAGTGATATTGGTTTAAATGATTTATCCCCCCCCCCCCC 

G 

>Sequence 4057 

ACAAAAACCAATCTACCTGATGAAAACTCCGTTCCCTTCTCGCCAGAAAC 
ATAAAATGCGATGGAGCTACGGCCACCGCTGCTGAGACAAAATGGCGCCG 
ACAAGCTGGTTTAGCGCAAGCCCCGCGTACCT 
>Sequence 4058 

AGGTACAAAAATTAGCTGGGCATAGTGGCACATGCCTGTAGTCCCAGCTA 

CTCGGGAGGCTGATGAACAAGAATCACTTGAACCTGGGAGGAGGAGGTTG 

CAGTGAGCTGAGATCGTGCCACTGCACTCCAGCCTGAGCGACAGAGCAAG 

ACTGTCTCAAAAAAATAAAAAAGAAAAAAATAATAAAAAGGAAAACAAAG 

CCTTTAGAAAAACAAAGCCTTTGAAAAAGGATGTAAAATTGAATATATAG 

ATA CAATT ArrnTAAAAAGTTTTATAGAAAAATATCCTGGATTGTTGAT 

GTTGTTTTAATATATTTrAATCATTTTTGTATAATGTCATGTATAAATAT 

GTTATAATGAAAGTAAAAAAAAAAAGGTCTTAGCATAGCAGGCAGAAAAA 

TGCCAAACTCAGTGCCTTTTAGTTATTTTGATATGTGGGAAGATCATGCA 

TAAGGCTCCTTTTAGCTCATTGGTTGGACTAGGAAGGTTAATCCCCCTGG 

AAGGCAACCTTGGAAAGGGTACCTTGCCCG 

>Sequence 4059 

GCGCGTGATCCTTCATTGTATAGCCCTTACAGTTGGCGAATTGCAGCTCC 
ACCG CTGTGGCTGCCG AGGTAC 1 ' 1 1 11 1 1 1 ITriTITCAAGNCCANNGGA 
GCTTCAAGAACGAGTGATTTAAGAACAGCCCTCCCATCTTAGCAATGTCC 
CGGGGTGGCTGGAGCCACGGTCACTTCTTGGTCCTGGTCCAGAACTGTCG 
GTAGCGTTCCACATGCAAGTCATCACTGAGCTCCTGCTCGTACCTGCCCG 
>Sequence 4060 

CCGGGCAGGTACAGAGTGTGGGAATAGTTTCACGAGTAGTTCCGAGTTTG 

TTATACATCAGAGAATCCACACTGGGGAGAAACCCTATGAGTGTAATGAG 

TGTGGCAAAGCTTTTGTTGGTAATTCACCCCTACTTCGGCATCAGAAAAT 

CCACACTGGAGAGAAACCCTATGAGTGTAATGAGTGTGGCAAAAGCTTTG 

GAAGGACTTCCCATCTAAGCCAACATCAGCGTATTCACACAGGGGAAAAG 

CCTTATTCTTGTAAAGTATGTGGACAAGCCnTCAATTTTCATACAAAACT 

AACTCGGCACCAGAGAATTCACAGTGAGGAGAAACCCTTTGACTGTGTAG 

ATTGTGGAAAAGCCTTCAGTGCTCAGGAACAATTAAAAAGGCATCTGAGA 

ATTCATACTCAGGAGTCTTCCTATGTATGTGATGAGTGTGGAAAAGCCTT 

GACTAGCAAAAGAAATCTTCATCAGCATCAAAGAATCCATACTGGAGAGA 

AACCCTATGAGTGTAGCAAGTATGAGAAGGCCTTTGGGACTTCTTCCCAG 

CTAGGTCACCTTGAGCATGTCTACTCTGGAGAGAAGCCTGTGCTGGACAT 

TTGTCGTTTTGGCCCTCCAGAATTTTTTACCCCCTTTACTGGTAATAGTA 

CCTTGGG 

>Sequence 4061 

CCGGGCAGGTACCCGCTGCAGGAAGTAGAGCGGTTCCTCGCCCCCTACGG 
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GAGGCAAGACCTTCACCTGCGTATCTTTGACCCAAGCCCGGAGGACATAG 

CCAGGGCGGACAACATCTTCACGGCCACTGAACGGAACCGCATCGACTAC 

GTCAGCTCCGCCGTCCGTATCGACCACGCCCCGGACCTTCCGCGGCCAGA 

GGGACACACAAAGAAAATGAATTTTTTCAAAGTTGGAAAACATTTTACAG 

TGGTGGACATGCCAGGTTATGGCTTTAGAGCACCTGAAGATTTTGTTGAC 

ATGGTAGAGACCTATCTAAAAGAACGAAGGAACTTGAAGAGAACATTTTT 

ATTAGTGCATAGCGTTGTTGGAATTCAAAAAACAGACAATATTGCCATAG 

AAATGTGTGAAGAATTTGCATTACCTTATGTGATTGTATTAACAAAAATT 

GACAAATCTTCCAAGGGGACATCTTTTAAAACAAGTGCTTCATATCCAGA 

AATTTGTTAACATGAAAACTCAAGGATGTTTTCCCTCAATTGTTTCCTGT 

AAGTGCTGGGACCTTTTCTGGGAATCAACCTGTGAGGAAGCTTTATTACC 

AGGGTAACAGGAAGTCCTGGACTAAAGGGTCCCGGGTTAGCTGGAGATTC 

AAATTGGATGGAAGACTATAATTAAAGGTCTCTT 

>Sequence 4062 

CCGGGCAGGTACCAGACATCTCTGCAACACCTTTCTAAGAAAAAAATCCC 

TGATATAACTTTTGCCTTAAAATAGAACAAACTGCACATGCATCTTTACT 

CATTATCACTATACACTTCTCCTTTGCAGCTGCAACAACCCCTCTCAAGA 

CATATCTGGAACCTTGATATTTTAGCATGTGTGTGTCATTTAATTTTCTC 

TCATCCCACCTTTAATCATAAGGAAAAAAACAAAACAAAAACAAAGTTAG 

ATTCAATAAGTATTCCCGACCTTTCTGGTTTTTACTGTCTCTCGGCTGTA 

GTCTTTCATTCTCACACGCrCCCCGGCGATCTTGAAGAAGTTTTTACTTT 

CGGTTATCTAGCTTTATGAAGACCAATACACTCATACAGCTAGATAACCA 

AAGATAACAACTCGCTTCCCACACAGGCCTCTGTCTTCCTCTTGCCAGAC 

TCCAGGTCCTGATCCTTTCTGGCAGTACCT 

>Scqucnce 4063 

AGTACTTATGTCATTCAGAAACCTGAAGTGTGGCTGCATCTTGCTGCTCA 

TGTGTGATGATAACGCCTAACTGAATTTGAACAGCTCACCACTGTGCCTA 

CATTTAAAAATACTTCTCTCTCTTTTCTAAAAAGCTTTAACTGTAGTGCC 

TCCTAATAAGCAGTATGTTTGTTTCATTGTGAGATTGCAGTTCTGTATTT 

CGAATGAGTCTAAGAACCACAGGGATAATACTGTGCAGATTTCCTGTTCT 

TTACCTGGCTCTGCTTCCAGCAGTATTGACACCTAGTCCTTGCTGCATTG 

TACCTGCCCG 

>Sequence 4064 

ATTGAGTAGTATTTACTCGGTGCAGTATCTTATTTATATTTAGTTTCNTT 
TCTACTX3TCGACATAATAGATAGGATCTGGTAATAAGTAGTAATGATGAG 
AGATTACTGGCGTTTATTTTT^CAGTATAGAGTGTTTGGCTGAA 
>Sequence 4065 

AGGTACAAATTGAAAGATTGGGTTTTTTCTTTAGTTTTCCACATGTATTG 

TCTCATCTCTGTTCTTGAAACATCCACAATCACATAAACTCCAGTTATAA 

CCATGGAGTTATGTGACTCATTAAAATTTAGGAAAAGTGTTGCTGAGCTG 

TGGGATCAGGCGTTTCTCCCTCAGTTCAACAACTAATACATAGACTGCTG 

ATCAAGAATAAGGAACCAAATAAAGTCATGCACGTTCTGTTGACAGAGGA 

ACTCTGTGGCTGTTGAATTTTACTGTAACTAGTTACTCTGTCTTCAGAGT 

CAACTTAATATACAAGTTATGTCATAATGGATGGAAAGACCTGTGTTGAT 

GTATCCAGACTCTAGCAAATGAAGATAAAAAACCCGTTATGACTAATCCT 

TGGGAAGAGAAAGTCTGCAAAATGGCTCAAACG 

>Sequence 4066 

CCGGGCAGGTACGTTGACCATCTTTGCAGCAGGGCTGTTTTGTCTATATG 
ATGAAAACGAGAAACAGCGCCCGACACCTGGCCCTTCGCAGCTCTCGCCT 
TTCGCAGCTCTCGCCTCCCCGCGTACCT 
>Sequence 4067 

AGGTACGCGGGGGGAGGCGAAGAACGCA 
>Sequence 4068 

AGGTACGCGGGGCCTTTCCTTTCAGCGGAACGCGGAAAGGAAAGGTGGCA 
GTGCAAATATCCAAGAAGAGGAAGTTTGTCGCTGATGGCATCTTCAAAGC 
TGAACTGAATGAGTTTCTTACTCGGGAGCTGGCTGAAGATGGCTACTCTG 
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GAGTTGAGGTGCGAGTTACACCAACCAGGACAGAAATCATTATCTTAGCC 

ACCAGAACACAGAATGTTCTTGGTGAGAAGGGCCGGCGGATTCGGGAACT 

GACTGCTGTAGTTCAGAAGAGGTTTGGCTTTCCAGAGGGCAGTGTAGAGC 

TTTATGCTGAAAAGGTGGCCACTAGAGGTCTGTGTGCCATTGCCCAGGCA 

GAGTCTCTGCGTTACAAAACTCCTAGGAGGGCTTGCTGTGCCGAGGGCCT 

GCTATGGTGTGCTGCGGTTCATCATGGAAAGTGGGGCCAAAGGCTGGGAG 

GTTGTGGGGTCTGGGAAACTCCGAGGACAGAAGGCTAAATCCATGAAGTT 

TGTGGATGGCCTGATGATCCACAGCGGGAACCCTGTTAACTACTACCTTG 

ACACTGCTGTGCGCCACGTGTTGGTCAAACAGGGGGTGCTGGGCATCAAG 

GTGAAAAACATGCTGGCCTGGGACCCAACTGGTAAAAATGGCCCTAAAAA 

GCCCTGCCTGACCACGTGGGCTTTGTGAACCCCCAAAAGAAATACTGCCC 

ACCAACCCCATTTAAAAAACAAAAGGGGGGAAGCCCGAACCCCCTGCCTG 

CC 

>Sequence 4069 

TCGATGTACGCGGGGGCCGACGGACTGTGTCCGGCGATGGGCACGGACTG 

TCTGTTTGCATTCTGATTGGGAACACTGGGATCATTTTCATCATGCCGAC 

AGTGGTGGTAATGGATGTATCCCTTTCCATGACCCGACCTGTGTCTATTG 

AGGGGTCCGAGGAATACCAGCGTAAGCACCTAACAGCCCATGGTTAAACG 

ATGCT GTTTGA GCACATGGCCACAAATTACAAGCTTGAATTTACAGCACT 

TGTGG 1 " IT! " i" rc ATCACTTTGGG AGTTG ATGGTCCCCTTCACG AGAGG AT 

TATAATACCCTACAGGAAGCACTAAGTAATATGGATGATTATGACAAAAC 

CTGCTTGGAGTCTGCATTAGTTGGTGTTTGCAATATCGTTCAGCAAAGAA 

TGGGGTGGTGCAATTTCCTTGCCAGGTTGTCCTGGTGACAGAACGCTGTT 

TTGGCATTGGTAGAGGGTCACTGGGACATTCCCTAGCCACTCAAAAATCA 

CGAAGTGGGAACAACAGGTTTCCACTACCCTTTTCCTTTCCCAATCTAAG 

TTATATTTTATGGGCATGGCCGAATTGGAGGGAGCTTCCAAAACACCATT 

TC TTGGA ATGCCTTGAAClTTTAAAGATTTAAACCATGGGGGAAGGGCAA 

AATTTTTACTTATGGATGGCCCCCCTGGCTGAAAAAAGGCACTGCCCGGG 

CGGGCCGTTTATACCCAATTTTTGATACCTTAAGGAAGGGTAATTGCCCC 

CTTGGCGTAAAAAGGGATTA 

>Scqucnce 4070 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGCGGCGCCGCGAAGGGAGGAGTGGCAACATG 

GCGTCTTCGGGAGCTGGTGACCCTCTGGATTCTAAGCGTGGAGAGGCCCC 

GTTCGCTCAGCGTATCGACCCGACTCGGGAGAAGCTGACACCCGAGCAAC 

TGCATTCCATGCGGCAGGCGGAGCTTGCCCAGTGGCAGAAGGTCCTACCA 

CGGCGGCGAACCCGGAACATCGTGACCGGCCTAGGCATCGGGGCCCTGGT 

G7TGGCTATTTATGGTTACACCTTCTACTCGATTTCCCAGGAGCGTTTCC 

TAGATGAGCTAGAAGACGAGGCCAAAGCTGCCCGAGCCCGAGCCTCTGGC 

AAGGGCGTCAGGGGTCCTAATCTGGATGGGTATTGATCATGTCCAACCTG 

CTGGAGCCCCTTCACATGGTGGATGATGCCCCATGACCCTGTAGAAATTG 

AATCCTGCTCACAAACATTGTTGGCCCTTTTACTAACCTTGGACCGTGAA 

TTGAGCCCCAAGAAACCAGGGGACTTACCCCATTTTGGGCCATGTCCAAA 

GAACAGAACTTTGCCCACTGCACACTTGCTGGGTACCTTGGCCGACCCGG 

CAGGTACCCGGGCTTTTTTCAAGGGAGGAGCCACTTCTGTGAGGATGGGG 

CTTGGTGCAAATACCAGGGGGTCTTGGATACCCCCTTTTGGCCAGTTTTT 

CCCCCAGGAAGGGAGAAAAACCTTCTAAATCCTAAAAAGCAAGCCTACTT 

AGCCATTGC 

>Sequence 407 1 

AGGTACAGCAGCCTGGAGCATGAGAGTGTGGCGGGAGTGGTGGAGAGCCT 
GAAGATCATCACCAAGGCCAAGTCCCTGCGCATTGCCGGGTATGCCTTCA 
AGCTGGCGCAGGAGAGCGGGCGCAAGAAA 
>Sequence 4072 

AGGTACGCGGGGCCGTGGGCCTGTCGTGCCAGTCCTGGGGGCGAGATGGG 
GGTAGAAATGCATTTTATTCTTTAAGTTCACGTAAGATACAAGTTTCAGA 
CAGGGTCTGAAGGACTGGATTGGCCAAACATCAGACCTGTCTTCCAAGGA 
GACCAAGTCCTGGCTACATCCCAGCCTGTGGTTACAGTGCAGACAGGCCA 
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TGTGAGCCACCGCTGCCAGCACCAGAGCGTCCTTCCCCCTGTAGACTAGT 

GCCGTAGGGAGTACCTGCCCG 

>Scquence 4073 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGTGAAACTGGAAGGCTGCCATGGCTAGCCCAG 

CCGCCTCCTCGGTGCGACCACCGAGGCCCAAGAAAGAGCCGCAGACGCTC 

GTCATCCCCAAGAATGCGGCGGAGGAGCAGAAGCTCAAGCTGGAGCGGCT 

CATGAAGAACCAGGACAAAGCAGTTCCAATTCCAGAGAAAATGAGTGAAT 

GGGCACCTCGACC 

>Sequence 4074 

AGGTACGTTGCGTAATGGCCACGTTGCAGCACACGGCGGAAGAAATAAAG 

AGATTAGCTGAAAAAGAAGACTGGATTGTTGACAATGAAGGACTGACTTC 

TCTACCATGTCAGTTTGAACAGTGCATCGTGTGTTCTCTGCAGTCACTGA 

AGGGGGTTCTGGAGTGCAAGCCGGGAGAGGCCAGTGTCTTCCAACAACCT 

AAAACACAGGAGGAGGTTTGCCAGCTAAGCATCAATATAATGCAGGTTTT 

TATATACTGTCTGGAACAGTTGAGCACCAAGCCTGATGCAGATATAGATA 

CTACACATCTCTTTGTTGATGTTTCTTTCCCCTGGCTTGTTTGGAAGTTA 

TCCATGAAGACTTCAGCCTGACCTCAAAACAGCGCCTTTTGATAGTCCTA 

AGTAATTGCTGCTATTTAGAACGTCACACCTTCCTAAATATCGCAGAACA 

TTTrGAAAAGCACAACTTTCAGGGAATTGAAAAATCACACAGGTTAGCCA 

TGGCCCTCATTGAAGGAACTTGAACAAAGACTTTTTGAAAATTCCATCGA 

GTTG AAAGG AGAACCCCATCGTGGCTCCTTAAGACCCTGGAATTATGCAG 

GATATTTTTGATTGGAAGGCTGCCTTCTCCCACAGGGGTAGAAACTTTTT 

AAAAAAACCCGGGGTATATAATGCCGGGCATTCAAAGGGTTCCCATTTCC 

AAAAACGGGTCCCTGGGTCCTGCCCGGCGGCGCTTTAAAATATGGA 

>Sequence 4075 

TCCCCCACCACTCAGACTAGCAGGTATGGAATAATATATGCAACCTAACT 
CATGATAGATTAAATATAATATACAATTAGTTATCTTCTATACATTACNT 
CATACTTAGATAGGGTGGGTGGTTA 
>Sequence 4076 

TCCGGGCAGGTACGCGGTGGAGAGATGCATGAGAAAACAAAAAGCCATTT 

TACAAGACAATTTGAAGGATCACATTTTGTTCATGAATATTCAAGAAGAC 

ATCCTCAGCTTGCTGTCTCAGTAATTCTAAGAGTTGCTAAAGGATACCAG 

GAGTTATTGGAGAAGTGTTTCCAGACTGAAAACCCTTTTGAATGCCAAGA 

TAAAGGAGAAGAAGAATTACAGAAATACATCCAGGAGAGCCAAGCATTGG 

CAAAGCGAAGCTGCGGCCTTCTTCCAGAAACTAGGAGAATATTTACTTAC 

AAAATGCGTTTTTCGTTGCTTACACAAAGAAAGCCCCCCAGCTGACCTCG 

TCGGAGCTGATGGCCATCACCAGAAAAATGGCAGCCACAGCAGCCACTTG 

GTGCCAACTCAGTGAGGGGACAAACTATTGGGCCTGTTGGCCAGGGAACG 

GCTGACAATTTATTTATCGGGACACTTATTGTATTAAACATGAAATGGAC 

CTCCAGGTAAACCCTGGTGTTGGCCAATGCCTGCA C 1 rni' l ' l 'ATTATGC 

CAACCGGAGGGCATGCCTTTAGCATCTTGGTGGTGGATTAAAACATATGT 

CCCTCCTGATTTTCTGATACAAGTCAATTTTCATAAGGATCTGTGCCCAA 

CTTAGGGGGAACGCTTCAACCATGAAACCGGAGTTTTATTTAACTTGGGA 

GGAAAAACCCAAATTACAGTGGACCACTTGGGGTTGCCATGGAAATTTTT 

AGCCTTTTGGAAAATTCTGCAAG 

>Scqucnce 4077 

CCGGGCAGGTACGCGGGTCCGCGCGTGTGATCGTCCGTGCGTCTAGCCTT 

TGCCCACGCAGCTTTCAGTCATGGCCTCCGGTAACGCGCGCATCGGAAAG 

CCAGCCCCTGACTTCAAGGCCACAGCGGTGGTTGATGGCGCCTTCAAAGA 

GGTGAAGCTGTCGGACTACAAAGGGAAGTACCT 

>Sequence 4078 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCACTTCCTGAAGCTGAAGGTCAGCATAGACA 

AAGGGCCTCAGAATCGCGCAGGCGCAATTGTGCCCTGGTTCGCCAAGATG 

TCGTTCCCAAAGTATAAGCCGTCGAGCCTGCGCACTCTGCCTGAGACCCT 

CGACCCAGCCGAATACAACATATCTCCGGAAACCCGGCGGGCGCAAGCCG 

AGCGGTTGGCCATAAGAGCCCAGCTGAAACGAGAGTACCT 
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>Sequence 4079 

CCGGGCAGGTACCATCACATCATCCCCTGGAGCGGGCAGGTGTTCCCGGA 

TCATGTCGGCAGTCACAAAGCCCTTGCTGTAGGCCCAATCTTTTGGGGGA 

TGATCCAGAGTGAACCAGAGCTTAAAGCGATTGGGATAGCGGGCCTGCAG 

TTCCTCTAAGTCCTCCCGCAAGATGATATCCTTTTCTGTCTGGTTGGCAA 

AAAGCAGAAAGCACTGGGTTGGATCTTCAGGGACTTTCAGGATGGCCCGG 

ATCA GCTGTAGCATTGGGGTGATTCCTGTCCCGCCGGCAATCATTCCCAG 

TTTTCTTCGCCACTCGGGGTTCTGGTGGAGATTTTCTTGTTGGGCTGAAT 

G 

>Sequence 40S0 

CTCTCCCGTAAATAATGGGGAAATAATCGGTATATCCTCGGGAGATACGG 
GAGTTCGCGTGGATATTCTGGTATTCGGGTGTTATAGAAATATTTNATNT 
TTCGGAAGAGGGCGCGGGTTGCGATTCA 
>Sequence 4081 

GTCGCACATTCTCGTGGGATATTTCCGGGAAATTACCCCGAAATTTGGAA 

AATTGGGAAAATTTCAACAATTAGGATTCGGAATTTTGAANCCNAAAAAG 

GATTAGACATGAAAACCGCACGTTTGAAACTCCACCCGGATCGGACTGTG 

AGGCTCTATCTGAACCCATTTCTGGCCCAGAGGTGGACAAGGTATCTAAG 

CTTAAGATAATGTGAAGCTCCAGGCCGAGAGGATGCTGTTGAGCACATTG 

CAGCTATGTAATTTTTGGTGTATGTATGTAATATTTAAGGTTGGAAAAAA 

AACTCAAAAGCAAAGATATTAACTCTTATTAGAAAAAAAGACAAAAAAAA 

AGCCAAAGCATGATGCGTCTTGTCAGCCTTAAGTGGGCTCCACACCTGTG 

CTGTGCTGTGACCGCCCAGCCAGCAGAGCTGCGGGAGGATGGAGCCGGAC 

CACACACCGTGGCATTTGGAACCGAGTCGGTATCTTGTTTGAGAAACACC 

CGGAGTGACTGGTGGGGCTGTGCTTCCCAGTGCATTGTACCT 

>Sequence 4082 

AGGTACGCGGGGACAAGAATTAAGATTATTCCCATTGAGAAAAGGGACAC 

GCAGTCTGAGGTCGCTGAGGATACTTTCAGGAAAGTGGTAAGATCTGATG 

GACAAAGAAAAGGATAGTAAACCAGATGTCCAGACAGAGTGCCATATGGC 

AGAGAAAAGGTGTGTCAACTGGAGGCA 

>Sequence 4083 

AGGTACCTTTTCATCTTCTCTGTGGCCAACATGAGGAACAGCAAGCTGAA 

GGACATCCGGAACGCCTGGAAGCACAGCCGGATGTTCTTTGGCAAAAACA 

AGGTGATGATGGTGGCCTTGGGTCGGAGCCCATCTGATGAATACAAAGAC 

AACCTGCATCAGGTCAGCAAAAGGTTGAGGGGTGAGGTGGGTCTCCTGTT 

CACCAACCGCACAAAGGAGGAGGTGAATGAGTGGTTCACGAAATACACAG 

AAATGGACTACGCCCGAGCTGGTAACAAAGCAGCTTTCACTGTGAGCCTG 

GATCCAAGGGCCCCTGGAGCAGTTCCCCTACTCCATGGAGCCACAGCTCA 

GGCAGCTGGGCCTGCCCACCGCCCTCAAGAGAAGTGTGGTGACTCTGCTG 

TCTTGACTACGAGGTGGTGCAAGGAGGGCGATTGTGCTGACCCCAAAGCA 

AGCTCGCGTTCCTGAAGCTTTTTTGGGTATTGAGAAGGCTGAATTTCAAA 

GGGGGACCATTAAATACATGTGGGATTCACAGTCGGGAAAGGGTTCCAAC 

CGAAGGGAGACCACCTTACCAGAAAGCGCATCTGAATCCACAGAAGAATC 

AGACCTCACAAAATATGGCCTGAAAAGGAATTCGGGACTGAAAGGCTTCC 

GGAAACTTCTGGGTCTTAACTGGACCATTAGGACTGTTGCCCGCCCTTTG 

AAAAAAGCACCTTTTAATTGTCTGAAAAAGGGAACCATTATGGGCACTTA 

CCTCCGtGAAGAAAAAAACTGGCCCCACCAACACTTGTTTT 

>Sequence 4084 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCTGCTGCTGCTTGTCCCAAGACCAAGTCGTA 

ATAGCAACTTCCCTTCCTCAGCTGCCTGAAC ITT IT i l l TCCCTTGTAGC 

TGGAGAGAAGTGTCACATTTTGCTCACTCTCAACCTTCCTCGCCCACCCC 

CTTCCCGGAGAACCTGTGCGGTGTGTAGAGGGTGCTGTGAGCCACCTCCA 

GCCTCGGGTGGCTGCTTAAGTAACTTTCAACTCCTCTCTTCTTAACACTA 

TGAAGTGT CTCGGG AAGCGCAGGGGCCAGGCAGCTGCTTTCCTGCCTCTT 

TGCTGGCTCTTTTTGAAGATTCTGCAACCGGGGCACAGCCACCTTTATAA 

CAACCGCTATGCTGGTGATAAAGTGATAAGATTTATTCCCAAAACAGAAG 
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AGGAAGCATATGCACTGAAGAAAATATCCTATCAACTTAAGGTGGACCTG 

TGGCAGCCCAGCAGTATCTCCTATGTATCAGAAGGAACAGTTTCCGATGG 

TCCATATCCCCCAAAATGGTTCCCGAGCCCTGTTAGCCTTCTTACAGGAA 

GCCAACATCCAAGTCCTT 

>Sequence 4085 

ATATTTGTAAAAATTGTGCGAATATGGGGTAATTCTGTGGATTCGGGGAA 
ATTTGTGGATTATTGAAATTGTTTGTAATTTGGGATTTCCCTCTCTTCCT 
AAGTGGCGTAATGCGTTGTTATTGC 
>Scquence 4086 

AGGTACTTCTGGAACAGGACTTCCCTGCCCCAGTGATGACAGTTAAAGAT 

GGCAAAAATGAAGAATTCAACATGTATACGCAGTGCAGTCTGATGTCTTC 

AGATGTTCTCTAAAATTCTGTATTTGGTCAGAGCCGGGAGTGAGATCAGG 

GTGCTTGCACATTTCTGCTCCACTGCTCCCGATTCTGCTTTGCTGCCTIG 

GAGGGAGAGTAGATTTAGATCTGGGGGCTGGTGGGGGCCATAGCCTTGGC 

AGCTTGCTGGGCTAACCAGTACCTGCCCG 

>Sequence 4087 

ATACATCGAACACTATTTGTCTGTGAGAACTACTTGGGGAAAATTCGCGA 

TATATCTGAGGTACAATTGTTGAAAATCTGAGATTTATTTAGATATTCTG 

ATTTCTCTGNTTCTTGAATGGAGGGAATTCTTAATTCGAATATAATTGCG 

AATCGGAGCTCCACCGATGTGGCGAGCCGAGTACTGACCATACAATAACT 

GACAGCAAACTTAGGGTTAGCATTTGAGCTACACATTCACTGGAATTTCA 

CGGCAAATATTCAACTTGGCTTGATCAACACTGCTCAAAGAAAAAAAAAT 

TATACAAAATGTGCAAATTCAGAGGTTGGCAAAATTCTGAAACTAGCGAG 

GTAAACAAAAATATTAACACCATGAAAACTTCAAATAAATTAAACCTATC 

TTTCTCTTCCCCGAGATTAGCTGCAAATTCAGAAAGGTCTCTTAGAGGTG 

GGTCTGATGCTGCAGAGTCCTCAGACTTCAACACTAGATGAGATGGAGAC 

CGTGGGTAGGGCCGGAGTTGCTTTGCTAATTACTCGAGTGCAGGTTTGGT 

CCAATCCGCGCTTTGACCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 4088 

CCGGGCAGGTACACATCTGTGAGCCTTTCGGTGAGCAGGTGAGGCAATTC 

CTCTTCAGCAACACACTCCTCTGGAATCTTCAGCATGATGAAGAATGTTT 

TGTTTGATGATAATTCAAGTATTTCATTTTCATCTTCATCAACATAAGTT 

ACTGCAGCAAGACATAAGCCTATGATGATCACTGTAATGACACCTAGGAA 

AATGGAGGTGATGATCATCCACAGTTTGCATCTTCCAACCACATTCTTAT 

TACAGGAGCTCCAGGGGCTTTCCTTGTTAGCCT 

>Sequence 4089 

CCGGGCAGGTACTCGGGGGTAACTGAATATCCACATGACAGAATAGCCAG 

ATCTCAGAGGAGCCTGGCTAAGCAAAACCCTGCAGAACGGCTGCCTAATT 

TACAGCAACCATGAGGAAAGGCCACTTAAGGATGCAGCAAGAAGGAGCCA 

TCTGCAATCCAGGAAGAAATTCCTTGCCAGGAACCAAATTGGTTGTCACC 

TTCATCTAGGACTTCTAGCCTCGAGAACTTACAAATGGTGATGATCATCA 

GGTCAAGGATAGTCTGGAGCAATTGAGATGTCACTTTACATGGGAGTTAT 

CCATTGATGACGATGAAATGCCTGATTTAGAAAACAGAGTCTTGGATCAG 

ATTGAATTCCTAGACACCAAATACAGTGTGGGAATACACAACCTACTAGC 

CTATGTGAAACACCTGAAAGGCCAGAATGAGGAAGCCCTGAAGAGCTTAA 

AAGAAGCTGAAAACTTAATGCAGGAAGAACATGACAACCAAGCAAATGTG 

AGGAGTCTGGTGACCTGGGGCAACTTTGCCTGGATGTATTACCACATGGG 

CCGACTGGCAGAAGCCCAGACTTACCTGGACAAGGGGGAGAACATTTGCA 

AGAAGCTTTCAAATCCCTTTCCCTATAAAAGGGAGTGGCCCAAAATTAAC 

CGGGAGGAAGGGAGGGCCTTGCTTGAATGGGGAGGGAAAAATTTTTTAAC 

GGGCCCAAGGCCGGTTTTAAAAGGGGCTTGAAGGGGGCCCGGAAAACCCT 

GATCCAACGCTGGGG 

>Sequence 4090 

ACCGGGCAGGTACCACGATGTATAGAGCAACACTGGGGTAAGGTCACTGT 
GGGATGGTTGCCTGCTGAGACCTGTGCAAACGTAACACATGCCACCATGC 
CAAGGATGTGGCGGAACAAGCAGCCCTACCAAGGCTGGGCCCCCATGGAC 
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TTTGTGCCTGCTGGGAGTTTATAGGTCTGTGGGGACATAGGATGGCCATA 

TCTGCCAGCCAACTAGACTGGACATTGTACCT 

>Sequence409I 

TCCGGGCAGGTACGTATTTTAATTACAAGGTGTCAACATACAGATTAGCA 

TAAGCTTCAACTGACATAAGAAACATGTTCCATCAAATTCAGAAACAGCA 

GGTA TCAGT GAAACTGGAGCAAGCATTTTGAAGACTTCAACGTATTGGAT 

GGAATTTTTCAAAAATTTCACCATATGTTTTCTTAATCTTCTTCAGGAAA 

ATCCTCTGGATGTAATTTCATATATCCAAACATTTCACGGGCCCTCACAG 

CATACAGGTAGTCTTTCACGTTTTACAAGGATAATATCCAGCAAAAAAAA 

AGGCCGTAATATTTAGAAGCTGGCGATGCAAACCAGCCGTCGCGATCGGG 

CTCCGCCGGATCAGGTTATCAATCAGGCCGGAGCAGTAGCCCAAGAAGCC 

GATGTAGAGGAGCCGCGGGTCGGTCCAGCTTGGGCGGGGGCAGGCTTCCC 

GGCCTCATTGCGAACAGAAACCCCTTAGGGGTTCTGGGTTTCCCCCGTGC 

GATCATGGGGACGCCGGTTCCACTTGGAGCCTGGTCTTAGACCACGAACT 

ACATGGATAACCACGGCGACCCACTACCCGGGCCTAAGCGGCAGGTTTTT 

TCTACTCCTTTGGCCCCGGGTTCTTGGGCGGTTTAGAACTAGGGGATCCC 

CGGGGCTGCAGGATTCGAAATCAACTTATTGGATCCGGCAACTGGAAGGG 

GGGCCCGGCCCCCACTTTGTTCCCTTAATGAGGGTAAATGCGCCCTGGGG 

AATCATGGAATAGCGGTGCCT 

>Sequence 4092 

TGGTACGCGGGGGAAAAACTGTAACCATGATGAAGGCAAAGGAAAGAGCA 

TAGAGCTCGGTAGACAGAGGAAGGAGCCTGTCCTCAGACAGGCCCAAAAG 

TGAGTGTGTGTGGGAGTTTGTGCTAATGTTCAGTAGGTGGAAGCTCAAGG 

ATTTCCACTGTATTCTTAAGGTGAAGTCAGAGATTTGAGAGAGGATACCC 

ACTTGAACCATACAGCTGCCATTTTGGGCTGGAACAACGAGGCCAGTGTA 

GAAGGAGAATAAAGAAACTGGTGCATTTGGAGTCAGGACAAAAAGGGCAA 

TTCATGGCTCTTTCATTGTGGAAGATTCTGAAACTTTGGTAACATAGCAA 

TTCCTAAATAAAGAATAAGGCCCGTGGATTTTAATAAAGGGCAAGTACCA 

GGGGATTTCAAAGAACGAGAAATACTGCAAGGTGCTGCATCATGAAAAGC 

AGTCCCATGA AGAA AAGGATTCTGGCAGAGCATCCTTATCAAAACCAGTC 

GGAATTGCCATTTTCTTGAAAAACATAAGGGCCTGCCTTTAGCCCCTTAA 

AACAGCTGGGATTTCAACGAACTCGTTTAACTCTCCCTGTCATGAAACCA 

TGGGGGGAAAGGATAATAATTTTTTAAAATCTTCCCTGCGGTTTTTTTCC 

TTAAAATTCATTCACCCTTGGGGATATTAGCCCCATCTTTTAACAAAACC 

TCAAACCTGGGTTTGGTTCCAAAAGGGGTCCCCGGCCTTTGCCTTTTTGA 

TCCAGGATTG 

>Sequence 4093 

AGGTACCH3GGGGGCTTTGTTTGTTTGGGCTTTTACAGGTTGGTTTTTGCT 

CTCGGCAGTCTCCAGCTATAGAGGTCCTGAAAAGAGGGAGAAGGCATTGG 

AAACTAACTGTAGCTCTGGATTTCAGTTTCAGCGGATGTTCTCTCCAGCT 

TTCAACAGACCTTGCACTCAACTTTGCTGAATCCCATTCCAAAATGTCGG 

CCAGCGCTCTGCACCTTACTATCTCATGGCTTCITCAGAAATGATTTTCT 

GGAAGTTGTGAATTTCTTGAAAAGTTTAACATTGAAGAGTGAAGAGGAGA 

AAACGGAATTCTTTAAATCATGCGCAGGGAGAAACTCCTTGCTTGCTCTC 

ACCAGCCCTGTTCCAGTCACGGGTGATCCCCGTGCTTCTCCAGTTGTTTG 

AAGTTCATGAAGAGCATGTGCGGATGGTGCTGCTGTCTCACATCGAGGCC 

TACGTGGAGCACTTCACTCAGGAGCAGCTGAAGAAAGTCATCTTGCCACA 

AGTTTTCCTGGGCCTGCGTGATACTAGCGATTCCATTGGGGCAATTACTC 

TGCATAACCTAGCAGTGCTGGGCTTTCTGCTTGGACCAAAAGTGGTTGTG 

GGGAGAGAACGAACCAAGATCTTCAAACGCACTTGCCCCAGTTTACTAAA 

AATACTGACCTTTCTTTAGAAGGCGATCCATTTTCTCACCTATTAAATTT 

CCCATAAATGGACTCTCAAATGTAAAAAATACTTTGGAAGACAGTGAAAA 

>Sequence 4094 

CCGGGCAGGTACGCTGTGAACCTGACGAGTCACATGGGGTTTTCTGGCAA 

AATCCCTCTTGTTTTAGTGGGTTCTATGTTTATACTGATTCCTGGGATAG 

ATAAGTCTGTCTTCTCCACATAATGAAAATAAAAAACTTTTAATTTTTAT 
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ACAAGTGGCAGTTACTTTAGCCACTTTAAAAGTTAAGAAGTGTCAAGTAC 

CTCGGCCGCCCGGGCAGGTTCGACCAAGCCAGGGAGGAGAGGCACCACGA 

GAAGTGACTTCAGACTCAGGAAGCATTGTTGTGTCCGGCTTGGCTCCAGG 

GAGTAGAATACCGTTACACCATTCAAGTCCTGAGAGATTGGACAGGAAAA 

AGAAGATTGCGCCAAATTGTAAACAAAGGTGGTGAACACCATTGTTTTCC 

CCAACAAACTTGCATCTGGGGGCAAACCCTGACACTGGAATGCTCACAGT 

CTCCCGGGAGAGGAGCACCCCCCCAAACATTTACGGGTATTGAATTACCC 

CAACCCCTACAAACGGCCAACAGGGGAAATTCTTTGGAAAAAAGGTCCAT 

GCCTGTCAG AGCT CCTGCCCCTTTGATAACCCGAGTCCCGGCCTGGATAC 

CCTAACCCGTTTTAAAACTATGGGATCCCCGGGCTTGGAAGGATTTCATT 

TAAACCTTATGAAACCCGTGACCCTTAGGGGGGGCCCGTCCCAAACTTTG 

GTCCCCTTATGAGGGGTAATTGGCCGCCTGGGGTAAAAAAGGGCCATACT 

TGTTCCGGGGTAAAAATTAATCCGCCAC 

>Sequence 4095 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGAGGGCCCATGTGCTGAAAATCCGAAGTGCCG 

CGGAAAGTGGAGAGCTGACAAGGAAGGTTTCGAGCGTTTTGCTGGCAAAG 

GGATTTCTTACAACCTCCATGCATGCGTCTTTCTGCCCTGCTGGCCTTGG 

CATCCAAGGTCACTCTGCCCCCCCATTACCGCTATGGGATGAGCCCCCCA 

GGCTCTGTTGCATACAAAGAGGAAGAACCCCCCCATGGATCAGGCGGCGC 

CCAGTGGTTGTGGAACCCATCTCTGATTGAAAACTGGTATCTGGTCTGTG 

GGGACACGGGGGAAATCCTAGAAAGGCAAGGATGCCGGGAAGCAAGGCAA 

AGTGGTTCAAGTTATCCGGGGCAGCGAAACTGGGGTTGGTCGAGGGAAGG 

GCTGAACACAACATTAACCGCTACCATTGGCAAGACCATTGGAATTTACC 

CGGGGGGAAACCATTGATCCCTTATTGAAGCCCCCCTTGCTCCACCGCCC 

AGGTCAAAAACTTGTGGAATCCTTTTGGACAGGGAAAACCCCACTGAAAC 

GAGGGGAGATTTACTGAACCAGAAACCGGGTCCCCTGGCCGGTTTAGAAC 

TAGTGTGACCCCCCGGCTGAAGAATTTAATATAAGCTTATCGAACCCGCC 

ACCTTAAGGGGGGGGCCGGTCCCCAACTTTGGTCCCTTTTAGGGAGGGTA 

AATGCCCGCTGGCGTAAAAAATGGTAAAAGATGGTTCCGTTTAAAAATGT 

TATTCGTTACAT1TCCCAACAAAATACAATCGGGAGCAAT 

>Sequence 4096 

CCGGGCAGGTACTTTT 1 ill 1 1 i 1 1 1 TTTTTTTTTCCAAACTTATTTTAA 

TATCCTTCTTCCCTCCCCCACCACATTGGGAAAAGGCTAAAACAATCTGG 

ATGGGTTTAATTACAAATTAATACATACTGTCATTGTGTAAAGTAAATCA 

ACATTGTGGCAACAAGGGACTATTCTTGGAAAAAGTGAAACCCATATTAA 

CAAAATATGTCATGGAAGAACCCCACTTAGTGATTTCACTGGCTGCTTGA 

AAGACAGTCAATGGAAAGGTCAATGTTCTGCATGTTCTCTGGGGCTTGTC 

CATGCCTCGGAAGAAGGTCTTGCCCGGACTCAACCAAGCCTAGTTAGCTC 

CAAACAGGCCCTAAACCAAAAAAGCAAGGGAAGAGGGCATCCTTTCAATA 

GGACAAGGGTAGAAAGGGCAAATTGAAAGATAAAATCCTGCAACTTCACT 

TAAAAGCCCACGGGGAAAAAAAAGGCAGGAAGTTTCTGGGAAGGCTTAAA 

AAAAGACCCAACATTTTTTCAACTTTAAAAAAATGTTTAAAAATTTAAAA 

ACCAACCAATCACCTGCAAGAACATTGGAGAGGAAGAAAAAAGGGATAGA 

ACT TTATTG TTTTCAGGGAATTTGAACACGGGTTTAACTTTAATCCATGT 

TTTATTTTTGAAACACCCTTCTTTAAACATTGGGTTTGAACTGTGAAACC 

CTTTGTTTACCACTTTGAGGAAATG1TITTi ,, ri'AAAAAAGTCCCTTGGCC 

GCTTTAAAAATATGGATCCCC 

^Sequence 4097 

CCGGGC AGGT AC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 rTTTTTTTTTTTTTTTGGGGGGGGTGTTT 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AAGCCTTCGGTGCTTTAATCCAGAGGAAAATTACTTATT 

TTAAAAAGCAGTGAAAAACACCGCATTCCTTTGGCACAGGATGAAGACCA 

GCTCAGCTCTTCAGTTGTTGATCATTGGCTATTGGTCTCCAAACAGTAAA 

CCAGTATTTCACACTGAGATTGTCGGCTGCGGGTATATTCCAATTCCCCG 

TCTCCTCATGAATATGAAGTGAAGGGCTCTGACCCTGGAAGTGGTAGGTA 

ATTGCTTGGCGATAGGTGATTGTCTCGCCGCTCAGCTATAGGCGATGGTC 

TCACCACTCGGGGATAGGCGATTGTCCCATCTAGGTCGCCAAAATGTGTC 
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TGGAATTGGGGGGTTCTTCGTCTCACCTGACTTCAAGAATGAAGCCGCGG 

ACACTCGCAGTGAGTGTGGCAGTTCTTAAAGGCGGCATGTCTAGAGGTTG 

GTCCTTCTGAAGTTCGGAAGGGTTCACAGATTCTTTCTTCTGGGGGGGGT 

TCGTGGGCTCCCTGGTTCAGGAGTGAAACTGGGGACCCTTCCGGAGGTAC 

AGTTTATAAAGGGCGGGGGGCCCCAAAGGGGGCAGCACAATATTTTATGA 

AAGGGCAAAGAACAAAACTTCCCGGGGTGGAAGGGACCCAAAAGGGTGCC 

CCGTGTCCTGGGCGCCGGGCGGTGATTTTTTTTT 

>Sequencc 4098 

AGGTACAAAGGTGCAATCTCGGCTCACCACAACCTCCGCCTCTTGGGTTC 

AAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGCAGCTGGGATTACAGGCATGT 

GCCACCACGCCTGGCTAACnTrTCTGTATTTTCAGTAGAGACTGGGTTTC 

TCCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCAAACTCCCGACCTCAGGTGATCCGCCC 

ACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCAGGAGCCACCACGCCCG 

GCCAGGAAGCCATTT 

>Sequcnce 4099 

AGGTACGCGGGGGTTACGGTCTGAGACATCACCGCCGAGCTGGGCATCGG 

GGAGATGGACGAGACTGACCCCAAGACCGTGCAGGACCTCACCTCGGTGG 

TGCAGACACTCCTGCAGCAGATGCAAGATAAATTTCAGACCATGTCTGAC 

CAGATCATTGGGAGAATTGATGATATGAGTAGTCGCATTGATGATCTGGA 

AAAGAATATCGCGGACCTCATGACACATGCTGGGGTGGAAGAACTGGAAA 

GTGAAAACAAGATACCTGCCACGCAAAAGAGTTGAAGGTTGCTAATAATT 

TATACTGGAATCTGGCATITTTCCAAGCCAAGAGAAGATCGAATGGCTTT 

TTGCAGCTAACTACTATGTGTAGACAGGGTTTATATTATAAAGTATGCAT 

TCTTATCACCTAGTATATAGTTAGTTTGGAGAGGGATTTCCCCCCAGTTT 

CTTGAACATGGTATCTTCACATCTTGGACCTTGGTCAGTTGGGCTATTCA 

TTATTAAACACTAAAACnTrGGGGGGTCTTGCATAACATTGGCAGATTTT 

TTAGTGGATTTCTGGGAAGGCATTTril'llllIinGGCATrCCTTTGGGA 

GTAAATGCTGTTGGGAAAAAAGTGATGTGTGATTTTT T rrAAACAAATTT 

TAACC CCTC ATTTTTGTTGGGCTTGGGGAAATAAAATGTTGTAGACTTTA 

AGTTGTTTTATTTTTGGCCAACCGGACTGTGGGCTTACCCCAAATAGGGG 

TGGGG 

>Sequence4100 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGCCGGGCCGAGAGGTGGTTACATTCGTTGAA 

GGACACCAGCTGCGGAATTTGCGGCTTTGGCAGATTGAAATCATGGCAGG 

TCCAGAAAGTGATGCGCAATACCAGTTCACTGGTATTAAAAAATATTTCA 

ACTCTTATACTCTCACAGGTAGAATGAACTGTGTACCT 

>Sequence410I 

GGCATGGTGGCGCATGCCTATAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCGA 

GTGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAACACGGTGA 

AACCCCATCTCTACTAAAAGTACCTGCCCG 

>Scqucnce4I02 

AGGTACAGGCATCCCTGAGCCTCACTAAGGAGA 
>Sequence4103 

TCGAGGTACGCGGGTTGCAAGTTTATTTTTGCTTCCTGTGTTACTGCCAT 

TCCTAT TTACAG TATATTTGAGTGAATGATTATATTTTTAAAAAGTTACA 

TGGGGC I L 1 1 ri GGTTGTCCT AA ACTTAC A AAC ATTCC ACTC ATTCTGTT 

TGTAACTGTGATTATAATTTTrGTGATAATTTCTGGCCTGATTGAAGGAA 

ATTTGAGAGGTCTGCATTTATATATTTTAAATTAGATTTGATAGGTTTTT 

AAATTGCTTTTTTTCATAAGGTATTTATAAAGTTATTTGGGGTTGTCTGG 

GATTGTGTGAAAGAAAATTATAACCACGCTGTATTTACATTTACCTTGGT 

AGTTTATTTGTGGATGGCAGTTTTCTGTAGTTTTTGGGGACTGTGGTAGC 

TTTTGGAATGTTTTGCAAATTAACAGCTGAAATCTGTGTCATGGATTAAA 

CTGGCTTATGTGGCTTGAATAGGAAAGAGAGAAAAAATGAAATGGGTGTT 

TACTAAATTTATACTCCCATTAAAAATTTTTAATGTTAAGAAAAACCTTA 

AATTAACATGATTGATCAATTTTGCAGAATGATTTTACAGTCCATTATAT 

TGAAATTTGTAAACCAATTAACACTAGCC7TACCAGGTCATTAAAGGGGA 
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AAACATAATTCTTTCTGGCTTTTCGGAATTATCCACAAATTAATAAATTT 
AAGCTTTTATTTATTTTTTAAAAAGAATGGCCTTTGGGAAGC' r i 1 ri' l ' l "!' 
TGTTTTAACAGTTCCCTGT 
>Sequence4104 

ATTGTAGTATCATGCAAGATTTATACTGTATTAATGGAGCCTGGAGTAAC 

TCTACATTTAATTATTl'CCATTATGGGGTAAACAGCACTTGAATTAATAC 

AATTTAGCCGACTGATGCAGTTTGGTTGTTTGGTTTACAAGATAGATGGG 

ATGGGAGATCGAGAGCGCCTCAGAGGACAAGGAGAGTTGTAGGGTGATGT 

TACTGGAGAGAGCCTCAGAGCATTGCCTGCCAAGCCCGCTATGTTGTTTA 

AGCTTCGGGATTTTTCATATCCTTTCCTGATCCCTCCATCAGAAGCACAC 

GTGTAATCACCTGTCGTCAGTAGGAAACATGTTTCCCCTCTTCTGTTTTT 

GTCTC 

>Sequence4105 

TTTGAGCTCACCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATTATTGCTGG 

GAAGGGAAATACTCCAAGATCTCCTCITGTGCTGTTTTCCCTTTTCTGAT 

TGTTTACCCAGAT TTCCA GAATTAGTCTGTTCCTTCAGTGTGTGTGACCA 

GGTTAAATGCTGCTTTTTCAAGCTAGGTTGAAACTCCAATAGATCTACTG 

TGCAATCATAACTGTGTGACTTAGCATCATGTTCTGAAATGGTTAAGTAC 

CT 

>Sequence 4106 

AGGTACAGCTGCCTCCCGGCAGTCCAGGAAAACTGCAAAAAATGGGAAGT 

AAGGTCCTGGCAGGCAGACCCGGCATGTAGCCGCTGGCCATCTTGAATCC 

TAGGGCATGAAGTTGCCCCAAAGTTCAGCACTTGGTTAAGCCTGATCCCT 

CTGGTTTATCACAAAAAATAGGATGGGATAAAGAAAGTGGACACTTAAAT 

AAGCTATAAATTATATGGTCCTTGTCTAGCAGGAGACAACTGCGCAGGTA 

TACTACCAGCGTTTGGATATTGATATATACATGGCAAATCTGAATATTGT 

TTTATGAGAGGCCTGGCAATGGGTAAAACACCAAACTTGAAATCAGAACA 

TAGGTGCAAATGGCCACTCCTGTAGTTTCTTTTCTGTAAAATGGGATCTG 

GACGAATGATACCAAACGTTTCTTTCTAACATTGTATTTTATAACTCTGG 

CCTATGATTGTGTTGTGTCTTGCCTNTNAAATAATATCCTTTTAAATATA 

TAAAAGTACCTTCCCG 

>Sequence 4107 

AGGTACAGTGTGAGACGTGTGATGCTGGAACACGGGCATATGTCCATAGG 

TGACGTTCACTTGCTTAAAATAGCACTCTTCATTGACTTGTCTCTCAAAC 

TGGCCTTCGCATTCCCAGTCAGCTCTAAAATCGGAGCCCTCCAGGTCACT 

GCA TTTAAGGCTTTCC ATTA TCTCCCAGTTG A ATGCCCCG ATTTCA A A A A 

TGTCTTTTTGTAGAAATTTCTCACACCTGGACTCCAAGTCTAGGCACCAT 

GGTCCTGTCACATCATTTGCAATCATCCAGGGCTCTTTCCCTTGCTCCAA 

TAAGGAGACGACATCAGGC 

>Sequence4l08 

AGGTACGCGGGAGAGTGTTCAAAGCAGGCCCGAGCCGCCTGGATACCGCA 
GCTAGGAATAATGGAATAGGACCGCGGTTCTATTTTGTTGGTTTTCGGAA 
CTGAGGCCATGATTAAGAGGGA 
>Sequencc4109 * 

AGGTAci 1 1 1 1 urn rrn 1 1 i u i 1 1 i i irrni atgaatggtgttga 

GGGAATTAAAAATTCACTCCCCTTTTACTTACTGAAGCTGTGTCATTGTC 

TGGGGTAAATACCCAAGGTTCATCATCTCACACCAAGGAAATCAAGGACA 

TGGACACACAAGAAGTGAGTTTAAGAGTGGAGGTTTAATAGGTGAGAGAA 

AAGAGAAAAGCTCTCCTTCCTGCAAAGAGGAGCTCCTGAGTGGGTCTTCC 

AATTTTATGGTGAAACGCATAGGGTTTTATAGACAAGCTTGAGAAGTGGT 

GTCTGATTTA CATA GGGCACAGGAGATTGGTCAGACCAGGTGTGCCACCT 

CAACCTAATCTTTTATTATGCAAATGGGTTCTTTACCTGCCCG 

>Sequence41 10 

CCGGGCAGGTACTCTCCAAGCTGCTCAAAAAGCTCACAGTGGTGTGAGAT 

TAAATTCTGAGGCTCTTCCACAAGAGGTTTAAATTCATCGAACACTTTGG 

CATAGCATTCATGAGGATCTGCAGCGGCACAGCACTTCTCTAGAGTGGTT 
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TCATATGTCTTGGCAAGTCTCAGCAGCAGCACGACAGAGTAATCAGGATG 

CCTTCTTGCATATTCATACAAAAACCTAATTAAGATGAAAATAAAATAGA 

CTTTGTTGGACAAATGAGCACAAAAAATATCACAAAGCTAATCTCAAAAG 

TAACTCATATTCCAAAAGTCTTAATTTGACTAAACCCCATGCAGTAAAGC 

TTAGTAGCTAAGGACTTGGGGTCCAGAGTTAAAGTTACCAAGGCTCAATT 

CCTAGCTCTGCTACTTATATCCCCCGCGTACCT 

>Sequence 4111 

CACTAGCCTCACGTTGTATGTATGTCATGTTCTAGTTCTCTCCCCACCTA 

GAATGAACAATGGTATATGTGGACATACGGACCAGACAGATTTCNNNCGG 

TAGGTGGGGGGTAGAGTGCACCG 

>Sequence4U2 

CCGGGCAGGTACCCCCTTGACCGGCTGGAGATTGATTGGCTGAAGGGGGA 

GACTATAAAAGAAAATATTTAGTTTTTGGAGGATACGGATATGAAATCTC 

TAGAGAACAAAAGTTTGGAAATGACCTTCATCCCTACCATTGAAGATACT 

GGAAAAGCTCTTGTTTGTCAGGCTAAGTTACATATTGATGACATGGAATT 

CG A ACCC A A AC A AAG GC AGAGTACTTGG 1 ' nTTTTTT 1T ATAATAA AAGT 

TAAACCAGTTTTTTTTATTTGGAAAGCTCTGCCATAAACTTCTTACGTGT 

GCCAATGGGAACCTGCCACACTTGCACCAAGTTGTCCGTGTAGCCAGCAA 

ACAGAGTCTGGCCATCAGCAGACCAGGCCAGGGAGGGGCACTGGGGTGGT 

TCTGCCTTGCTGGTGGTACCCT 

>Sequence4U3 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCTTCAATATGGCTGCCCCCAGGGAGAGACGA 

GACTACCATGAAAGATCCTATCGCAGACCCTGAGTCCGTCACCCATGGAT 

CGCAGCGCGGAGTTCAGGAAATGGAAGGCGCAATGTTTGAGCAAAGCGGA 

CCTCAGCCGGAAGGGCAGTGTTGACGAGGATGTGGTAGAGCTTGTGCAGT 

TTCTGAACATGCGAGATCAGTTTTTCACCACCAGCTCCTGCGCTGGCCGC 

ATCCTACTCCTTGACCGGGGTATAAATGGTTTTGAGGTTCAGAAACAAAA 

CTGTTGCTTGGCTACTGGTTACACACAAACTTTGTGTAAAAGATGATGTG 

ATTGTAGCTCTGAAGAAAGCAAATGGTGATGCCACTTTGAAATTTGAACC 

ATTTGTTCTTCATGTGCAGTGTCGACAATTGCAGGATGCACAGATTCTGC 

ATTCCATGGCAATAGATTCTGGTTTCAGGAACTTTGGCATAACGGTGGGA 

AAGAAAAGAAAAACTATGTTGGCTGTCCCGAATACCTCGGGCGGGACCAC 

GCTTAACGGCCGCCCGGGCAGGTTCGGGACACAGCAGGAACGCAAGGCTT 

ATTG CACAAA ACAGGGAGAAAAGATTCTTTTCCTGCACTGGTATTCITTT 

CGCATTTTTTCCAGCCAGGCCTTAGGGAACCTGTAAGGTCTGGCTTTGGC 

CTCGAGGTCAACCCTTTTTCAGCTTAAAACCGGGAGTGGAAACTACCTTT 

CCCCCCGAGAAAATTATTTTTTGCG 

>Sequence41l4 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACTTTAGGGAGGGCTGTCCTAAAACCAGAAGC 

TTGGAGCAGAAAGTGAAACCCTGGTGCTCCAGACAAAGATCTTAGTCGGG 

ACTAGCCGGCCAAGGATGAAGCCTCACTTCAGAAACACAGTGGAGCGAAT 

GTATCGAGACACATTCTCCTACAACTTTTATAATAGACCCATCCTTTCTC 

GTCGGAATACCGTCTAGCTGTGCTACGAAGTGAAAACAAAGGGTCCCTCA 

AGGCCCCCTTTGGACGCAAAGATCTTTCGAGGCCAGGTGTATTCCGAACT 

TAAGTACCT 

>Sequence4115 

AGGTACTGTGCGTTGTATTTCTTCATTCTCTGGCAGGCTGGGAGTCCAAG 

GTCAGTCTAGGCAGGAGGGCTGCTTGGCCTAAGCAGTCACACAATTTTCA 

CCGTCTTGAGCATATCTGACAAGACATACGTGTCATCCCAACCCCTCCCA 

GGCTTCCTCAGGGTCCGCTCCAAAGCCTGGGCTGTTTCTAGGAGCTCTGG 

TGTGGCAAGTTTTTGCTCAGGGTGCAGCTGACAGAACAGGATCTCATTCA 

CTTCACCCTCAATTCGCCGGACATATAGGAGGGGGAACACTGCCTTGAGC 

CCAGCCAGCACTGAGTCTTTTAGCCCCAAGTCTCGGCACACAAGGTTGAG 

AATAAAAACACCTTCAGGAGTCAAGATGC 

>Sequence4116 

CCGGGCAGGTACCAGTCCAATACCATCCTGCGTCACCTGGGCCGCACCCT 
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TGGGCTCTATGGGAAGGACCAGCAGGAGGCAGCCCTGGTGGACATGGTGA 

ATGACGGCGTGGAGGACCTCCGCTGCAAATACATCTCCCTCATCTACACC 

AACTATGAGGCGGGCAAGGATGACTATGTGAAGGCACTGCCCGGGCAACT 

GAAGCCTTTTGAGACCCTGCTGTCCCAGAACCAGGGAGGCAAGACCTTCA 

TTGTGGGAGACCAGATCTCCTTCGCTGACTACAACCTGCTGGACTTGCTG 

CTGATCCATGAGGTCCTAGCCCCTGGCTGCCTGGATGCGTTCCCCCTGCT 

CTCAGCATATGCGGGGCACCTCAGTGCCCGGCCCAAGCTCAAGGCCTTCC 

TGGCCTCCCCTGAGTACCT 

>Sequence4117 

TCTCCCCCCTTCTCTTCTCTCCTCGCANATGTCCTTTCCTCCTCTTCTCT 

CGCTTTCGACTCTCACTCTAGTCATTCTCTTCTCTACCCGTATCCTGCGN 

GTCTTCTATTGTGATTTTTTCACATTCCTTACTCTTATTCNCATCTCCCC 

CTCGGTGGCGGCCGACGTACGCGGAGAGTTCCCCATGAGCTATGTCCTGC 

GGGGGAGC ATACTTGCCTG AAGATATTTCTTTTC'l' TTTT llTl' 1T 1 GTCC 

GCGGATACAGAAATCTCTGCACGCAAGTTGCTCCAGAGCATATTGCATGA 

CAAGCCTGTAACGAATAGTTTAAATTCACGGCATTTGGATTCCTAATCCT 

TTTCCGAAATGGCAAGTGTGAGTGCCTGTATAAAATATTCTATGTTTACC 

TTCAACTTCTTGTTCTGGCTATGTGGTATCTTGATCCTAGCATTTAGCAA 

TTATGGGGTACCTGCCCCG 

>Sequence4U8 

ACTAATAAAGTATATATATAGTTTATATTAACACTCTCTCACACACACGA 

CACACACGTGTCATACTATAGTTAGTGTCAGATAGTAAGAACTGTCNTNT 

ACTTTAAGTAAAAAAATATATAATTTAAAATAGGAAATATATTAAACTCC 

ACCGCGGTGGCGGCCAGAGTACTTT T 1 1 1 1 1 1 1 1 HI 1 1 11 1 1T CCCAAT 

AGGGGGCGGAAGAGAGAAACACAAAAAAAAATATATTATTTTTATTTTAT 

TTGGGAAACCCCCAAATTTGCTCAAATGGCCTTTCTTCTCCATTTGTCAT 

CTCTGGGAACCTTGAATCTAAATTTACGGCTGAAAGTCTCTCTGCTAGAA 

GCTTTCCAAAATGCATTGCTTTGATTCTGGGAACTGAATAGGAGGAAAAC 

ACCTGGACTACTCTGAGTCCTGAGTTCAATTCCTCCTAAACTGGTTTCCT 

TGAAGGTAGCTGTACCTGCCCC 

>Sequence4119 

AGGTACGGGGGTTGGGGTGGTCGTTCCACCTGTGTGATTGGGGGGAGAAG 

CTTTTAAAAAAAAAAAAAAAACTCATTCTAGCTGTCAGCCAGGCTGGAAT 

GCAGTGGTGTGATCTTGGCTCATCACAACCTCCATCTCACGGGTTCAAGC 

AATTCTCCTGCCTCTCTTCCCGAGTAACTGGGATTACACGCACGCGCCAC 

TACATCCGGCTAATTTTTGT 

>Sequence4120 

CCGGGCAGGTACCACGATGTATAGAGCAACACTGGGGTGAGGACACTGAG 

GGATGAGAAACAAGATAATACCTGTGCAAACGTAACACATGCCACCATGC 

CAAGGATGTGGCGGAACAAGCAGCCCTACCAAGGCTGGGCCCCCATGGGC 

TTTGGGCCTGCTGGGAGGTTATAGGTCTGGGGGGACATAAGATGGCCATA 

TCTGGCAGCCAACTAGACTGGACATTGTACCTCGGCCGGTCTAGAACCTA 

GGGGAACCCCCGGGGCTGCAAGGAATCCAATATTCAAGCTTAATCAATAC 

CCGGCGGACCCTCGAAGGGGGGGGCCCCCGGACCCCCAGCTTTTTGGTTT 

CCCTTTCAAGTGAAGGGGTTAAAATGGCGCGCCTTGGGCGGTAAATCATA 

GGGTCCATAAGCTGGTGTTCCCTGGAGTGGAAAAATGGTTAATCCCGCCT 

CACAAAATTCCCAACACCAAACATACCGAAACCCGGGGGAGCAATAAAAG 

GGGTAAAGGCCTGGGCGGTGCCCCTAAAGTGAGGGGAAGCTTAAACTCAA 

CAATTAAATTGGCGGTTGCGGCTCCACITGGCCCGGTTTTTCCCAAGTGA 

GGGAAAACCCTGGCCGGGCCCAAGCTGGGAATTAAATGAAATTCGGCCCA 

ACCCCCCGGGGAAGAGGCCGGTTTGGCGTATTGGGGCCGCTTTTTCCCGT 

TTTCTCTGGCTTAACTGACCTCGTTGCGCTTCGGGGCCGTTCCGGCTGGG 

GGCCGAAGCGGGATTAAGCTCAACTCAAAGGGCGGGAATACGGGTTTTCC 

CCAAAAATCAGGGGGAAAACCCCCAGGAAAAAAAACATGGGGACCAAAAA 

GGGCCCGCAAAAGGGCCCCGGAACCCCTAAAAAAAGCCCCCCGTTTTTTT 

GTGTTG 
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>Sequence4121 

AGGTACACTGATCTACAAAAATTTTAAAATGAGCCGGGCGCGGGGACTGA 

CGCCTGAAATAACAACACTTTGGTAGGCCAAAGCAGGCGGATCATGAGGT 

CAGGAGATCAAGACCATCCTGGCTAACACGGTGAAACCCCGTCTCTACTA 

AAAATACAAAAAATTAGCCGGGTGTGGTGGCGGGCACCTGTAGTCCCAGC 

TACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAAGCCGGGAGGTGGAGCT 

TGCAGTGAGCCGAGATCACACCACTGCACTCCAGCCTGGGCAACAAAGCA 

AGACTCTCAAAAAAGAAAAAAATTTTTTTTTAAATGAGCTGGGTGTACCT 

GCCCG 

>Sequence4122 

ATGGGTAAATTTCAGCTCCACCGCGGTGGTTGCCGAGGTACGTTGGGGCT 

GTTTAAAGCCGTGTCTCATCTACCTGCTGGCTCTTATGTGTTCTTCCAGC 

TCCCTGCCCCTCATCAACCCACTCTCCTCAGACCTCAGCTGGGGCTTGAA 

CCTGATAATTGGTGTAGTCATCAGGATGAGATTTAGAAGTGGTGGTGCCC 

CTCTTGTGACAGCATTTGGCAGTGTGCAGTTGGGCCATCAATAAATCCAA 

GGTCCAAGGGCCGGAATTGTCTGCCAAATTCTTGGGAGTTATTTGCTCAG 

CCACAGGTTGGCATGCTCCAACAACATTGTGGACTGGGCTCACACCTA1G 

CTGAGGTGGCCAATGTCTCCAACTGTTAGATCTGCACCACCCTTCCAGCA 

GCAGCTGTGGATGGCTTGCCTTGGCATGTGCATCCAGCTTTTGTGAAGAA 

CTGGACATGGCTAGAAACTTGGGGTCCCACAGACAATGGGCGGGATGCAA 

CATGGTGAGCTTTGGATGGGGGTGTCACAAAACCCATGGCAAGCCTGCCC 

CCTGGCTGACTCATAGCATCCATGATGAATGGGGCTGGCTAATGGGAGAA 

AACATGGTGGCCCCATTGCAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 4123 

AGGTACAGAGAAACTGCCAATGGCGTCATTGAAATCAGTTGTGGGGGCAC 
ATAGGATCGCTCAGAAAAAAAATACTACTTTTATAACTGCGGGAACTCTA 
GAGCTAATACATGCCGACGGGCGCTGACCCCCTTTATGGAGGGGATGCGT 
GCATTTATCAGATCAAAACCAACCCGGTCAGCCCCTCTCCGGCCC 
>Sequence 4124 

CCGGGCAGGTACTCGGGGACCTTGAGCCGGGCGAGCGCTGTGGGCCAAGC 
AGGGGTTGCAGGGCAGTAGGAGTGCAGACTGAAAAAATGCAGACCGCCGG 
GGCATTATTCATTTCTCCAGCTCTGATCCGCTGTTGTACCT 
>Sequence4125 

CCGGTCAGGTACGCGGGGCACAAGGGTCCTAGCTTTTGGCCTGCCTCAGC 

TGTTGACATGCCTTCCTCACTAAGCTTAATCATTTCTAGCTTTCAATTTA 

AAGTAAGAAGTGTGTGACCCTTCCTTTCAGTTGAACACTGAGAAGCCATT 

GTAGGATTATTAATTCAATATTAATTAATTTCTATATTGCTCTGTCTTAG 

GGAATAAGGGAGGCCCGAGGAGAGGGAGAGAGATGGGAGAATGGCCAATG 

GGTGGAGCAGTCAGAATACACACACTGTCTCTTGATTAAGTTCACCATCT 

TACAGATAGAGAAATAATGAAAAAGTTTGAAATATTGTGAGAATTATCAA 

AATGTGACAGACACAAAATGAGCACATGCTGTTGGAAAAATGGTGCCAAT 

AGGCTTGTTTGATGCAGGGTTGCCACAAACCTTCAATTTGTAAAAACTC 

>Sequence4126 

CCGGGCAGGTACAAAGTGTTAGCTCCACTCTTTCTCCTTTGAATACTGAG 

TATTAAACTTTTAGAATTTArTAATAATTACTTAGTTCTCCCAATTCCCT 

TCCAACCTCTGAGCGTTCTCTGACATCATGCAGTAGCAACTCCTTTCTTG 

TTCTCTGGGTCACTTGAATAACTTAATATGAAAATGCTTTGAGACCTTCA 

GAGAATCAGGACAGTCGCATACTTTGGCCCAGGCACCCGCAAGACGTGCC 

AGGAGGTTTACGTGCCTGTCTCTCTGCCTCTAGCTGGCTGGGGTTGTCCC 

ACGGCTCTGAGGAGGGACACACGCAAATGCTGAGAGCCTGCAGTTCCTCG 

GGGGTGGTCAGGAGAGTACCT 

>Sequence4t27 

TCGCATTTTTCTTTTGCAGGTTGCATGCCAGCCAATATTCCTCTGTGCTG 
GGAAGGGAAAGTTTGAGGATGTATCAAGACCATAGCAGTGGATCTCACTG 
CTCTTGCCTACTCAGGGCTTTATCTACACATTGATAGCCCCTCAGAGGAA 
AGGCACCAGCCGAAGAGTCGACACTGGCTCTGGGCTTGGATGCTGCCTCT 
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GATAAACGCTGGGCACTCTGACCCTGAAGCCAGGGAGGGAGTGCTTGGCA 

GCTGCCCCCGCGTACCT 

>Sequence4128 

CCGGGCAGGTACGCGGGATTCTCACTGGTGCTCAAGGTGACATTTTCATC 

CATAAATCTGTATGTGGTTTAAATATTTTAAATTTTAATCAGAGTGCTAG 

CCATTGTTTAAAAATACAGCTTCCTAAAATGTTTGCAAAGCAAAGCAGTG 

GCGTCCAGTAGAACTTTCTGAAGTGATAGAGATGACCTGTGTCTGCACTG 

TCTAATAAC CTCATG TGGCTTAAAGCACCTGAAATGTGGCTATTATGACT 

GAAACTGAATTTTTAATTTTAGTTAATTTAAATAGCCACATGTAGGCCGG 

GCACGGTGGCTCCCAGCACTTTGGGAGCCTGAGACGGGCGGATCGCCTGA 

GGTCAGGAGTTCAAGACCAGTCTGGCCAACATGGTGAAACCCTGTCTCTA 

CCANAAAAAAAAAATAGAAAAAAAAAAGTACCT 

>Scquence4129 

CCAACCTCTCACTTNTTAAATTTAATATCTATCATACTATTTTAATATTT 

AATTTTGATTATTAATATTTATTTATTTTATTAATATCTTCCTCAGAAAT 

GTGAAGAGGGGATACTCAAATTTTACGAATTGTAGCTCCACCGCCGTGGC 

GGCCGAGGTACGCGGGGAGGTTGAAGTCTCCTAAGATGCCCGGTGGGCTG 

GGGCACCGGGAGCTGAGAAAGGAACGTGAGGGGGCGGCGTAGTGGAGACC 

CACGGCAGGCCTGAAGAAGAGC 

>Sequence4130 

AGGTACGTGTAAAACTAAAATGTCTTTTGTAAATCACTGAGTCTTCCTGT 

TTATTTCTGGTTAGAGATCTTTGGGGGCTTGGATGGAGGAACAGGAAAAG 

AGGAGCCA<X3CTTTTTTGGAAAATTGGCGGCAGCGGTGGCATACGGGAAA 

CTGAAATCTTTATCTAATCTCATCCTTTGTATATTCGTCTTGGATTTGCT 

GAAGAAAATTAAAAGGTAAATTTTGCTGTGAGCTCACTGAACTCAAATTG 

AAAGGGAACATATGCTGTTTATTTTTGTGAAGGACATTAATTGGGTGTGA 

CTGGCAGGGTTGAGACCTGAAGTTCCTCTTTTAGATAAGGAAAATTTCCC 

TTGGTCCCGCGTACGACTGTCTAATATCCTGCTGGACATTTAGGTAGGAC 

CTACAGCTTGTCCGAGAGAGTAACTCATTTGTTTTCTCTGAGACAATCTG 

TAATTTGTCTTGTCCTATTATCCTTAAGTAAGGTAATTTCGCTCTTTCTT 

TTCCCATATACAGATTATGTACCT 

>Sequence 4131 

AGGTACTTTC 1 i 1 1 in l i nTTTTTTT IT ITCG ATATTT AATG ATGTAG 

CTTCTAAATTTGGTAGTTCTGTCTTTGAGTGTGAACTTAAAAATTATGAA 

AATGCGGTTGGGCGCGGGGGCTCACACCTGTCATCCAGGCACTTTGGGAG 

GCCGAGCCACTGCATCTGGCAGCAACATATATTTCAAAAGAGTAGCCTGG 

CCACTAGGATCTACCTACCTACATTTTTGGTGCAAACTATTACTTTGGGG 

ACATCTTTCTTTTTTCCTTTTC1 11111 ITll'I AAATTTACAGATGGGGT 

CTTGTTATGTTTCCCAAGAGGCTCAAGTGCAGTGGGTTTTCACAGGCATG 

ATCATAGCACACTATAGCCTTGAACTCCTGGCCTAAAGTGATCTTCCCAC 

ATAACTGAAACAACAGGTACCTGCCCG 

> Sequence 4132 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACCTTGCGACCGTATCCGCTAGCGCGGCCTGG 

GATGCGCTAGGGCTCCCTGTTCGTTCCCACATGCAGGGCAGCACAAGGAG 

AATGGGCGTCATGACTGATGTCCACCGGCGCTTCCTCCAGTTGCTGATGA 

CCCATGGCGTGCTAGAGGAATGGGACGTGAAGCGCTTGCAGACGCACTGC 

TACAAGGTCCATGACCGCAATGCCACCGTAGATAAGTTGGAGGACTTCAT 

CAACAACATTAACAGTGTCTTGGAGTCCTTGTATATTGAGATAAAGAGAG 

GAGTCACGG AAGAT GATGGGAGACCCATTTATGCGTTGGTGAATCTTGCT 

ACAACTTCAATTTTCCAAAATGGCTACGGATTTTGCAGAGAATGAACTGG 

ATTTGTrTAGAAAGGCTCTGGAACTGATTATTGACTCAGAAACCGGCTTT 

GCGTCTTCCACAAACATATTGAACCTGGTTGATCAACTTAAAGGCAAGAA 

GATGAGGAAAAAGGAAAGCGGAGCCAGGTGCCTGCAAAAATTTGTTCAAA 

ACAAGTGGCTGATTGAAAAGAAAGGGAGTTAACCCTGCA 

>Sequence4133 

ATGTACCCAACAGAGGTAGCATCAGCAGCATGCCGGCGCCCAGGAGGGGC 
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AGCAGCCTCACGCGGGGCTTTCTGGTCTCGGCCGCAGAAGCGAGATGACG 

AAGGGAACGTCATCGTTTGGAAAGCGTCGCAATAAGACGCAGACGTTGTG 

CCGCCGCTGTGGCTCTAAGGCCTACCACCTTCATAAGTCGACCTGTGGCA 

AATGTGGCTACCCTGCCAAGCGCAAGAGAAAGTATAACTGGAGTGCCAAG 

GCTAAAAGACTAAATACCACCGGAACTGGTCGAATGAGGCACCTAAAAAT 

TGTATACCGCAAATTCAGGCATGGATTCCGTGAAGGAACAACAACCTAAA 

CCCAAGAGGGCAGCTGTTGCAGCATCCAATTCATCTTAAGAATGTCAACG 

A1TAGTCATGCAATAAATGTTCTGGTTTTGAAAAAAAAAGCATTTAAAAA 

AGGTACCTGCCCG 

>Sequence4l34 

tccgccck:ccacacaattgaggatgtgtgtatctatatgaatctnaattt 

CTATCTCTCACTCACACTATATTGATTGTATATGTGTAGATTGAGAGGAG 

AATATTACCCATAAGTGAATGATTCTCTTCCCCCTGCTTGAGAGGAGCCC 

GGAGATGAACT 

>Sequence4135 

AGGTACCCTGAGCATCAGCAGAGATGCCGAGATGAAATCAGGGAACTCCT 

AGGGGATGGGTCTTCTATTACCTGGGAACACCTGAGCCAGATGCCTTACA 

CCACGATGTGCATCAAGGAATGCCTCCGCCTCTACGCACCGGTAGTAAAC 

ATATCCCGGTTACTCGACAAACCCATTACTTTTCCAGATGGACGCTCCTT 

ACCTGCAGGAATAACTGTGTTTATCAATATTTGGGCTCTTCACCACAACC 

CCTATTTCTGGGAAGACCCTCAGGTCTTTAACCCCTTGAGATTCTCCAGG 

GAAAATTCTGAAAAAATACATCCCTATGCCTTCATACCATTCTCAGCTGG 

ATTAAGGAACTGCATTGGGCAGCAATTTTGCCATAATTGAGTGTAAAGTG 

GCAGTGGCATTAACTCTGCTCCGCTTTCAAGCTGGCTCCAGACCACTCAA 

GGCCTTCCCAGCCTGTTCGTCAAGTTGTCCTCAAAGTCCCAAAATGGAAT 

CCAATGTGTTTGCAAAAAAAAAGTTTGCTAATTTTAAGTCCCCnTrCGTT 

AAGAATTAATGAGACCATTTTTCTACCAAGGGAGAACCAAAGGGTTAAAT 

TTATTCCAAATTTITGTTATGGGTGTTGGCAAATTATT1ACTTTGGATAC 

CTTTGACGGGTTTTACATCATTAACCAGAATTTTAAATTTTTTGCTGGTT 

GGGGAAAACCCCAAAAACCCCGAAAAAATAAGAGTGTTTTCTTGGGAGGG 

GAAATTG 

>Sequence4136 

TCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACCTGACCAGACACACCCAAATGCATG 

TCATACTGCACAAATTACACATTGCAAAGTGTGTCCTCTGCACTGTTATG 

GAAAACAATTTGCAGAATACTTCCTTTTCCCTTCTGTTGTGCCCAACTCT 

TTATTATAGGATAGGGATTTAAGGTCAGGGTTACATGGAAGCAGGGTTCC 

CTGGGGTGTTGTATCAGCCTGATGCCGCCCCACCTCAGCTGCCCCTCCAC 

TTTCATCTCCCATTCTTCTTTATGAGAGCAGAGAGGAGAAGGGAAAGACG 

TGGCAGAGGAATAAGCAGAGATGGTTACCCTGAGACAGGACTTTGGTCCA 

CATCATTTACTTGAGAGGTGATCCCAGGAACCATGGGGACAGTGACACAA 

GGAAGACAGGAAGCCAATGAAGGGTATGATGACGAGTGGGTGCCTGGCAG 

TGAGTGGACAGGCAAGGCTCAGCCTGCTGGGGCCCCCTGAGAGACTGCAG 

AACTTCTCCCCAGATTGTCCCAGTGAAGAGCAAGGGAGTGGGGTTACTGA 

TCCACCAACTTGCCTCTGTTGGTTGAGAGTTGCTTTTAACCCAAGGCATC 

AACTCCCTGGTACCTGCCCCGGCCGCCGCTTTAAAACTAAGGGAATCCCC 

CGGCTTGAGGAATTTCATTTAAAGCTTATTGATCCCGTCCACCTCGAGGG 

GGGCCCCGGCCCCAACTTTGTTCCCCTTAGGGAGGGGTAATGGGCCCTTG 

GGGAAAAATGGGAAAAAATTTTTCCTGGG 

> Sequence 4137 

AGGTACCTTAATACACTCCAAACCTCAGACTGGTGATATTGCATTACTTT 

CTATAAGATACACACTTATATTTTGCTTAAAGAAGCATTTGCAGCTTTAA 

CCCATTTAATGTAATATATAAGGCAGATGGTTCTTGACAACTATAATCTT 

GGAAGAAAACTGAAAAAATCAATTAGGTGTTTGGCAGCACTCAAAAAACA 

GCCTAATAAGCTCATTGCCATGCAAATCACCTACAATGTTAAATATATAA 

AACTGCTGTATTAAGCTCGGAGAAGGAGGAAAATTTCCTCTTCACTCATG 

TGACCGGAGACTAAAAGGAAGGCTCCAGGGGTGCTGCTGGCTGGGAAGAG 
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AACTGGGGAAACTGCCCCAGTAGAGGTGGAGATGCCAGGGCAGAGGGAAC 

TGGGCTTAACGGGGCAGGGCTGCCTCTAGAAAGAGCCAGCTTTTCTAGCA 

CAGGTTAGGAGTGAGGCAGCAGAACTGGGCTTAACAGGGGGCAGGACTGC 

CTCTAGAAAGAGCCAGCTTTTCTAGCACAGGTTAGGAGTGAGGCAACATA 

ACTGGGCTTAACAGGGGCAGGGCTGCCTTTAGGACGAGGCAGCTTTTCTA 

GCACAGGTTTGGAGTGAGGCAGCTTCCACCCATGAGTCAACCTTGCCATA 

AATTGGCAACAAATTTGTTCAGGTTGAAAGAACCAAATCCAAITriTGGG 

ACTl 1 1 I I I I I ATTACAAAAT l'l'l'l'i riGGGGGCAGTAACCCCTCCAATT 
AAAAAG 

>Sequence4138 

GTCCGGCCAGGTACACAAATGTTCACAGCAATATTATTCATAATAGCTAA 

AAAAAAGTAGAAACAACCAATCAATGGATAAATGGATAAACAAAATGTGG 

TATACTCATACAATGAAATATTTTTCTCCATGAAAATGAATGAAGGCTGA 

CCATGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACGTTGGGAGGCTGAGGCAGG 

CGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAA 

ACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAAAAGTAGCTGGGCATGGTGCCAGG 

CGCCTGTAATCCTGGCTACTTGGGAAGCCAAGACAGGAGAATCGCTTGAA 

CCTAGAAGGCAGAGGTTGAAGTGAGCTGAGACTGCACCACTGCACTCCAG 

CCTGGGCAAGAAGAATGAAACTCCATCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAATGA 

AAAAAAAAGTACCT 

>Sequence4I39 

ACGTACTTT1 1 1 1 mm 111111 1 1 GC AGTCTGCTTCTTTG ATATGCC 

TTAGGGTTACCCATTTAAGTTAGAGGTTGTAATGCAATGGTGGGAATGAA 

AATTGATCAAATATACACCTTGTCATTTCATTTCAAATTGCGGCTGGAAA 

CTTCCAAAAAAAGGGTAGGCATGAAGAAAAAAAAAATCAAATCAGAACCT 

CTTCAGGGGTTTGTGTTCTGATATGGCAGACAAGATACAAGTCCCACCGG 

GAGATGGAACAATTCAAAATAAGGGTAATGGGCTGACAAGGTATTATTGC 

CAGCATGGGACAGAATGAGCAACAGGCTGAAAAGTTTTTGGATTATATAG 

CACCTAGAGTCTCTGATGTAGGGAATTCTTGTTTAGTCAAACATACGCTA 

AACTTCCAAGGGAAAATCTITCAGGTAGCCTAAGCTTGCTTTTCTAAAGT 

GATGAGTTGCATTGCTACTGTGATTTTTTGAAAACAAACTGGGTTTGTAC 
CT 

>Sequence4140 

TCCCAAl 1 1 1 1 G AAGCAAAGCCAG ACACTCCTAGCCTGCGGCC AACCACT 

TCCAGGGTTGTCAGGACTTCCACCCCACACTGACCCAGGGTGGCTTCATT 

CTGTAAGGGAGAACCTGCCAGAAGCACAACCTTATCTTCAGGGATGAGGC 

CCTCCAGGGAT 

>Sequence4141 

CCGGGCAGGTACTTTATGAGACCCATGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GACACGTTCACGCAAGAGAATCACTTGCACCCATGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAAAA 

ATTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTTC 

CTAATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTTTTT 

CCAGTTATAATTCTATTGTGTAAAGTGAGGTATTCCTGAAGTGAGGCAAT 

AAGAGAGTTGAGCCTTAGACCTGCCTGGAAAAGACGTGTTCTTTTTTAAA 

AGCTGAGGAAATGGTTGGGGGCACAAAATCTCTAAATCTTTTCTTTTTCC 

CCTAATCCGAGCTCTTATTTCCTGGCTAAACTGCTTCTGGGAAACTTGTT 

CAACCGGGACCTG 

>Sequence4142 

AGGTACTT 1 1 M il l HTl 1 1 nTnTlTCGNCACTACCTCCCCGGGTCG 
GGAGTGGGTAATTTGCGCGCCTGCTGCCTTCCTTGGATGTGGTAGCCGTT 
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TCTCAGGCTCCCTCTCCGGAATCGAACCCTGATTCCCCGTCACCCGTGGT 

TACCATGGTAGGCACGGCGACTACCATCGAAAGTTGATAGGGCAGACGTT 

CGAATGGGTCGTCGCCGCCACCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence4l43 

GGCACAOTGGCTCATGCCTGTAATTCCAACACTTGGGAGGCTGAGGCGGG 

TGGATCACCTGAGGTCCGGAGTTCGAGACCAGCCTGACCAACATGGAGAA 

ACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAATTAGCTGGGCGTGGTGGTGCACAC 

CTGTAATCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCCTGAACCC 

GGGAGACAGAGGTTGTGGTGAGCCGAGATCGTGCCACTGCACTCCAGCAC 

TCC AGCCTGG GC A ATG AC AGCG AA A CTCTG TC TC AAA A ATTATATAC ATA 

TATATTTTTTGGCCAGGCGCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTT 

GGGAGGCCGAGGCAGGCAGATCATGAGGTCAGGAGATGGAGACCCTCCTG 

GCTAACACGGTGAAACCCCGTTTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCAG 

GCGTGTTGGCGGGCGCCTGTAGTCCCAGCTACTGGGGAGGCTGAAGCAGG 

AGAATGGCGTGAACCCAGGAGAGGCGGAGCTTGCAGTGAGCTGAGATCGC 

GCCACTGGACTCCAACCTGGGGGACACCACGAGACTCCGTCTTAAACCAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTCCCTGGGCCGTTTT 

>Sequence4144 

AACACCANACATTGGCATAATTCAACTCGACACTCCACCGTGGTGGCGGC 

CTTTCTGCCAAGTTCTCGGGGTAGAAGAAGAAGCGTGGGGGGAAAGACTG 

CAACAAGAACAAAAAAATTCCCGGACAGGCCGCTTGCTGCAGAGGATCCA 

GTCCAGATCCCACGAGAGCCCCTCTGCCCCTTCGGACCTCGTCTCCCATC 

TACAAAACGTGAAGATTGGCCCAATTAGCGTGTCTCTACAAAAAGGTGCA 

TATACCACTGAAGCTGCCTTGTTTGGrnTTGGGTGTTGGATTGAACTTTT 

CnTrCATGAATCACGGGTTGGAAAGGCTTCTCTTGTTTTCTGCTAATAAA 

AAGCCATCTTGGGCCAAGCGTGGTGGCTCACACCTGGAAATCCCAGCACT 

TTGGGAAGCCCAGGCCAGCCGATCACCTGTAGCCAGGAATTTAAAGACCA 

GCCCGACCAACCTGGGGAAAACCCCTTTTGCCACCTAAGAAAATAGACCT 

AATAGGGAATAATAGGTTCCCTTGGCCGTTTTAAAACAAAGG 

>Sequence4145 

GATA AACGTTGAANOTCChn^NNCATAGGTAAATTTCACCCGGAGCTNCAC 

CTTTGTGGCGGCCGATCCCCCAGGTTTTAAAACTCCCGAGAGGCACTCAG 

CGGAGCCTTGTGGAAATACTACATCTCTTCATCGACTACATTCTCGACCT 

GCAGGTAGTCCTGGCCGAGCCAGCCCCTGGACCCCCTGATGGCCCCCAC 

>Sequence4146 

CCGGGCAGCTAATTTTTTGTGTTITAAGTAGAGACGGGGTTTCACCATGT 

TGGCCAGGATGGTCTCACTCTCCTGACCTCGTGATCCACCCACCTCGGCC 

TCCCAAAGTGCTAGGATTACAGGTGTGAGCCACCATGCGTGGTCCACACT 

TATTATTirrACTTTAGTTAATAGTCTAATATTTAAGGGTATATTGTTTT 

TTAAATCCAATGCCTTTACTTTTTATTTATTTTITrTTGAGATGGGGTCT 

TACTCTGTCATCCAGGCTGGGGTGTGGTGGCGCGATCTCGGCTCACTGCA 

GCCTCAACCTCCTGGACTCAAGCGATCCTCCCACCTTCCTTCCGAGTAGC 

TGGGATCACAGGCATGTGCCATCACGCCTGGCTGATTTCTTAAGGGGTTT 

CGGTGTATTGGCCAAGCCGGGCTTTAAAATTCGGCCCTTAAGCGATCCCT 

TCAGCCCTAACCTTTCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACTATGC 

TGGGCCAAAATCTGAAATTTAAAATTCACTGAATGAACATTACAGAAGGG 

AAATTACAGAGAAAATTGGCGGGAGCCTAAAGACCAAGGAATTGAAATCT 

T CCCA GCTGGGAAAAAAAAATAATGAAATTTGATATTTGGGTCCCTGGCC 

GTTTTAAAACTGTGGACCCCCGGCCTCAGGGAATTCAATTCAACTTTTTG 

ATCCCGCCACCCCAGGGGGGGCCGGGCCCCACTTTTGTTCCCTTTGAGAG 

GGTAAATGC 

>Sequence4147 

GAGAAAGGGAATATTGGTCATTCTGAATCTCTATCGCGGTAGCGGC 
>Sequence4148 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCATGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 
AGTAAGAAACCATCCTGOCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 
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TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

TCCCTCTCAAAATATGGAACGAAAGAATCAGGCCAACGAAAAGCTTATAT 

TGAACTTCTTTAAAGCAAGACAAACCGGAGAGCCTGATGCACACAAATCT 

AAATTTGGCCAGTGGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATA 

ATTCTTTiACTTCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTT 

CCTAATGGGTTAAAATGGTATCACCAAATTCCTGTGTTCCCCACTTCriT 

TCAGTTTTTATTCTATGGGGTAAAGGGAGGTTTTCCCTGAAATGAGGGCA 

TATGAGAATTGAGCTTCAAACCTGCCCTGGAAAAACCTGTTCTTTTCTTA 

AAGCCTGGGGAAAGGGTGGGGGCACAAATTTTCCAAACITrrrTCTTTT^ 

CTAATACCGAGCTTTTATTTCTTGGATCAAGTGCTTCTGGGAAAATTTGT 

TAACCGGTACCTGGCCCGTTAAAAATTTAGGGTCCCCCGGCTG 

>Sequence4149 

CCGGGCAGGTACCAGGTGAACAAAGTTTACCAGAGAGCAGTTGAGACAAG 

AAAATAATAGCTCATGATGAGGGAAAAGAAAAAGATTGAGAGAATTTGTG 

CCCCCAACCATTTCCTCAGACTCTAAGAAAGAACACGCTCTCTCCAGGCA 

GGTCTGAAGCTCAACTCTCTTATTGCCTCACTTCAGGTATACCTCACTTT 

ACACAATAGAATTATAACTGGAAAGAAGTTGGGGACACATGTATTTGGTG 

ATTACATTTCAAACACATTAGGAAAAGTTGCTATT^ 

TTTTGGGGGGAGTAAAGAATTATTTTGTGATGCAAATAAATATTCCTTTA 

A TTGATCGA CTTGCCAAATTTAAATTTGTGTGCATTCAGCTTTCTrTTTT 

TCI 1 1 1 r n AG AG A AGTTCAATATAAGCTTTTCTTTTCTTTGATTCTTTC 

II 1 1 1 ATTTTG AG A AGG AGTCTTGCTCTGTCGCCC ATGCTGG AATGC A 

GTGGCGCGATCTCGGCTCACTGAAACCTTCACTTCCTGGGTTCAAGCGAA 

TCCCTTGCCTAAACCTTCCAAGCAGTTGGGACTACAGGCGTGAACCACCA 

TGCCCCGCTAATTrTTGGATTTTTAGTAAAACAGGGTTTCACCATTTACC 

CAGCTGGCTTAAACTCCTACCTTAGGCAATTGCCCGCCTGGGCTTCTAAA 

TACCTGGCCGGTTTAAACTTTGGTTCCCCG 

>Sequence 4 1 50 

CCAGGGACACTACAATGTTTTATGCTTATATTTATATATTGAATTCGAGC 

CGCTATCACATTATTCATGAATACACTATGTATATTTAATAAATGATATA 

TGT ACAG CTTCANTTATTTCTGGAGAAAAAAACATTATTATTTATACTTT 

TTATTTTGCGATTTGTATCTCCACCGTTGTGGCGGCCGTAGTACTGACTT 

GGGAAT GTCAAAATTCTTTGTTGGGAGAAAAGGAGTGTAAAAACAAAACA 

i.i 1 1 l iGTCCCCCAACTGCAGGCAGAGAACCAGGAGCAGGGTGGCAGGGC 

TGGCCCTGAACAGGAGCTGGAGCAAGCGCATGCTGGAGAAAACAGAAGGC 

AATGTGTCCCAGAGAAGTGGTCCCCGCGT 

>Sequence4151 

CCGGGCAGGTTCGCGGGGCACTCAAGCAGAGAAGAAATGCACAAAGACTC 

ACAGAATGCTGGTGGGCAGAGAAGACAGAAACGACATGAGCACAGCAGGA 

AAAGTAATCAAATGCAAAGCAGCTGTGCTATGGGAGGTAAAGAAACCCTT 

TTCCATTGAGGATGTGGAGGTTGCACCTCCTAAGGCTTATGAAGTTCGCA 

TTAAGATGGTGGCTGTAGGAATCTGTCGCACAGATGACCACGTGGTTAGT 

GGCAACCTGGTGACCCCCCTTCCTGTGATTTTAGGCCATGAGGCAGCCGG 

CATCGTGGAGAGTGTTGGAGAAGGGGTGACTACAGTCAAACCAAGTGATT 

AAGTCATCCCGCTCTTTACTCCTCAGTGTGGAAAATGCAGAGTTTGTAAA 

AACCCGGAGAGCAACTACTGCTTGAAAAATGATCTAGGCAATCCTCGGGG 

GACCCTGCATGATGGCACCAGGAAGTTCACCTGCAGGGGGGAAGCCCATT 

CACCAATTCCTTGGCACCAGCACCTTTTCCCAATCCCTTGGCCGGTTTAA 
A 

>Sequence4152 

AGGTACGCGGGGGAGTCTCGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCG 
CCATCTCGGCTCACTGCAAGCTCTGCCTCCGGTGTTCAAGCGATTCTCCT 
GCCTCAGCCTTCTAAGTAGCTAGGATTACAGGCGCGCGTCACCACGCTTG 
GCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGCCGAGGTTTCACCAAGTTGGTCAAG 



Page 841 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PC1YUS01/00798 



Table 4 



ATGGTCT 
>Sequence4153 

TAGTAC1 1111111 H i l l llllll [TTTTT IGGCTTG ATGGG ACGGTCC 

AAGAAGCTTTAGAACAGGGCTCCTCGGGGTTTTCTTGCCAACTGTCTGAG 

CCCGGGAACAAGCACGGGCCCCCTTCCTCCTTCAGCTCCTGCCCACACTC 

CATTTCACCC 

>Sequence4154 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCATGCGGGCAGATTGCATGAGGTCAGG 

AGTTAGAGACCAGCCTGGCTAACATGGAGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAT 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGGGCAAGACT 

TCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAGGAAAAGCTTATATT 

TGAACTTCTTTAACAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCT 

AAAT TTGGCA AGTCGATCAATTAAAAGGGATATTTTATTTGCATCACAAA 

ATAA TTTTTTACTTCCCCCCAAAAATTAATTAAAAGTTCAAATAGCAACT 

TTTTCCTAATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATTCATTTGTCCCCAACT 

TCTTTCCAGTTATAATTCTATTGTGTAAAAGGGAGGTTTCCTGAAGTGAG 

GGC ATTA GAAAATTGAGCTTCAACCTGCCTGGAAGAACGTTTTCTTTCnT 

AAATTTTGAGAAATGGTTGGGGCACAAATTCTTCAAACTTTTCTTTTCCC 

TAATCAGAGCTCTTATTTTTTGGCTAAACTGCTTTGTGGAAACTTGGTCA 

CCGGGTCCTGGCCGTTTTAAACTAGGGGTCCCTGGCGG 

>Sequence4155 

TGCTCGGTGGTTCACGCCTGTTATCCCTGCACTTTGGGAGAGACGAGGCG 

GGCAAATCACAATGTCTTATGTTTGAGACCATCTTGACCAACTTGGTGAA 

ACCTCGGCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCCAAGCGTGGTGACGCGCG 

CCTGTAATCCTAGCTACTTAGAAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACA 

CCGGAGGCAG 

>Sequence4156 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCCGATGCACACAAATCTA 

AATTTGGCAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAAAAA 

TTCTTTACTTCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACrrTTCC 

TAATGTGTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTCTTTC 

CAGTTATAATTCTATTGTGTAAAGTGAGGGATACCTGAAGTGAGGCAATA 

AGAGAGTTGAGCTTCCCACCTGCCTGGAAAGAGCGTGTTCTTTTTTAAAA 

TCTGACGAA ATGGGTGGGG GGCCAAATTCTTTAAATCTTTTCTTTTCCCT 

CACCGGAGCTTTTATTTTTTGGCTCAACCGTTTTTTG 

CCGGGTCCCTGGGCCCTTTTAAACTAGGGGTTCCCCGGGTCGGGGAATTG 

AATTTAGCCTTAAGTTCCCGCCCG 

>Sequence4!57 

CCGGGCAGGTACCCTCAAAGGTAAACAAAATAAAATCTTATTAATAATTA 

CATTTAAAACAGTTTTAACAAATGAACAAAGGCCATGTTTAGTAGTTACT 

ATAGCCTAAACATACCTGCTGTTTCAGGTGCTTGGTTGCAGAATCGCCAT 

TTTTAGGGTCATTAAGTGCATCGTGTAATGCTGGATGGGACATAATATGA 

TCTTTAAGTGTAGAATTCAAGCCTTCACTTGCTTTTCTCAATTTCTTAAT 

TAACTTTTCCAACTGCTCTTCAGATAGAGAAGAAATTGGAACTAATTGTT 

CAGGTATTTCTGTTTCATCTCTTAAGCCTGCATTAATATCTTGAATATAG 

AAATCAGGTTTTGGTTTCTCTCTTGAGTTACATTTTTTCAAATGCTTTGC 

TAGTTGATCTTCATATACTGTGTGTTTTGGATCTAAAGGACACAGGATTC 

TTTTCCGAGCATCTTCTTCCTCCATGGCTCCAGCGTGTTCACCACAAAAT 
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CTTTTCCCTGCGGCCACCACCATCCTGCAGAACCGTTTCTTTCTTTTTTC 

ACATAGTAACCGCATCTACCCTCAGCTGGAAACCAGGCCCGTGCGGCGAC 

TTCCCGGAAGGCGCCATAATTCTAGGGCTCCCCCGGGTAGCTTGGCCGGT 

TTAAAATTA 

>Sequence4158 

CCGGGCAGGTACCTGTGGTCTCAGCTACTCGGGAGGCTGAAGTGGGGAGG 

ATCGCTTGAGCCCAGGTGGTCGAGGCTGCAGTGAGCTGTGTTTATACCAC 

CACACTCCAGCCTGGGCCGCAGAGTGAGACTTTGTCCAAAACAACAACAA 

CAACAACAACAACAACAACAAAAACTGTAGCTTCCATTTTGGGTGTTCTC 

TATTGCTCTGTCTTGGATCATTCACTCTGGGAGAAGCCAGCTGCCAAAGG 

CATTCCTTCAGCGAGGCCCACATGAATGGTAACAGGCACATGAGTGAGCT 

TGGAAGCTGATCCTTTCCTAGTTGAGCCTTGATGACTGCAGCTGTGGCTG 

ACACAGCAGTAGCTTTTTGAAAGATTCTAAACCATAACTAACCAGCTAAG 

TCTTCCAGATAACTGTCCTGCAGAAACTATGAGATAATAAATGTTCATTG 

TTTTAGCTACTGAATGTTGGGGTTATTTGTTGTACCCTGGGCGCTCTAAA 

ACTAGTGGATTCCCCGGGCTTGAAGAAATCGATATAAAGCTTTTGATTCC 

CGTCACCCCTTAGGGGGGGCCCGGACCCCAACTTTTGGTCCTTTAAGGGG 

GGGTAAAGGCCCCTTGGCGGAAAATGGGGAAAAGTTGTTCCGTGGGAAAA 

TTGTTTTCCCTTCAAATTTCCAAAAAAAAAAGACGGGGGCATAAAAGGAA 

AACCCGGGGGGCCAAAAGGGGGCCACCCCCCTATATGGGGGGGCCCATGC 

CC 

>Sequence4159 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGACCGACTAGGACGAGACAAGAGGGACAGGG 

AGGCTT CGCGG AACCCTACGCCCACCCGACGCGTTCGCCCGTCCGTTTTT 

ATTTTT A i 1 1 J 1 L l ATTTTGG 1 1 1'l I'l'lGTTGTTGTTCTCTTCTTTTGTCTT 

1 1 1 1 1 lCTTTAGAGACGGGGTCTAGCTATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAG 

TCCCCGGGCTCAAGCGATCCTCCCGCCTCAGCCTCCGGAAAAGTGGGACT 

ACAGGCGCGCATCGCCGCACCCGGCCAATCCCTGTTTTAATCCTTTTCCT 

TAAAATTGCAAAAGTGGTGTCTTTTTCCTGCAGATGGACCCTCCCTGATA 

CAGGAGGAGAAAAAGAGACAGACACAGGGAGGAGAGCACTGCACGCAGCT 

GAAGGCAGAGATTGGAATGACACCTCTGCAAGCCAAGGAACACGGAGCAT 

TGCTGGGAACCACCGGAAGAAGCCAGAAGACAGGCCTGGAGCTGGCTTTC 

CCTCACAGCCCCAGAAGGAACCCACCCTGGTGCCACCTTGATTTCGGACT 

TTTGGGCCTTCAGAACTGGGAGAGAATAAATTTCTGTTGCTTTAANNAAA 

AAATAAATTATTAAAAAAGGTCCCTTGGCCGTTTTAAACTAGGGGAACCC 

CCGGGCTGGGGAATTTGATATTAAGTTTTTATTCCCCCCACCCCTGGGGG 

GGGCCCCGCCCCAATTTTTTTTCCTTTTGGGGGGGTTATTGGCCCCTGGG 

GTAAAATGGGTATACTGTTTT 

>Sequence4160 

rTTGAGAAGCCAGCGCTCACCCACCCGGGGTCTCTGTGCATTGACCTTTG 

GGTGCTGACTTGGAGAAAAGCACAAACACGACCAGTCCCATCCTGGCTCC 

CGTGGGGCTTCTTCTATCTACGCATTGTATCGACTGCATTAGTTGGACTA 

AGATGATGACTCAGTTAAAGGAGGAGACAAATGCTGACTGTCTAAGCAAG 

AATGGCCCAAGCTGGCAAGAAAAAGCACACTGCATACATAGGATCCCGCG 

TACCTGCCCG 

>Sequence4161 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGAGCACCCAAGCGTGACAAGCCCTCTCACAGT 

GGAATGGAGCGCACGGTCTGAATCTGCACAGAGCAAGATGCTGAGTGGAG 

TCGGGGGCTTTGTGCTGGGCCTGCTCTTCCTTGGGGCCGGGCTGTTCATC 

TACTTCAGGAATCAGAAAGGACACTCTGGACTTCAGCCAACAGGATTCCT 

GAGCTGAAGTGCAGATGACAATTTAAGGAAGAATCTTCTTCCCCAGCTTT 

GCAGGATGAAAAGCTTTCCCGCCTGGCTGTTATTCTTCCACGAGAGAGGG 

CTTTCTCAGGACCTAGTTGCTACTGGTTCAGCAACTGCAGAAAATGTCCT 

CCCTTGTGGCTTCCTCAGTTCCTGCCCTTGGCCTGAAGTCCCAGCATTGA 

TGGCAGCGCCTTATCTTCAACTTTTGTGCTCCCCTTTGCCTAAACCCTAT 

GGCCTCCTGTGCATCTGTACCT 
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>Sequence4162 

GGGAAGGTCAGCGCCGTAATGGCGTTCTTGGCGTCGGGACCCTACCTGAC 

CCATCAGCAAAAGGTGTTGCGGCTTTATAAGCGGGCGCTACGCCACCTCG 

AGTCGTGGTGCGTCCAGAGAGACAAATACCGATACTTTGCTTGTTTGATG 

AGAGCCCGGTTTGAAGAACATAAGAATGAAAAGGATATGGCGAAGGCCAC 

CCAGCTGCTGAAGGAGGCCGAGGAAGAATTCTGGTACCT 

>Sequence4163 

ACCCTACCAAAATATTCATTATAATATGTTTAATGTCTCTTTTTTATTGA 

TACATATAGCTATATAAGCTATACTACTACTTATTCTCTTAATCCCAAAG 

GTGATATTGTTGTTAACA 

>Sequence4164 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCCTTCCACCATGTGAGGACACAGCAAGAAGGG 

GCTGACTCTGAACCAGGAAGCTGTGCTGTGCTCACCAGACACTTTGATCT 

TGGACTTCTCAGCCTCCAGAACTATGGGGTTCTGCTCTTGTCACCCAGAC 

TGGAGTGAAGTGGCACAATCTCGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCGGGT 

TCAAGCGATTCCCCTGCCTCAGCCTCCAGAGTAGCTGGACTGCAGGCGCA 

CGCCACCACTCCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCA 

CCATGTTGGTCAAGATGTTCTTGATCTTCTCACCTTGTGATCCGCCCACC 

TTAACCTCCCAAAGTGCTGAGAGACTAAGACACCTTTTTAGACAGAAAGG 

AAGCCGATGGCAGACATTCTCAGAAAGGTTTGTAGCTATTGACCTGGCTG 

GATCAAAGGAGATGAAATCCCTTAGAAATTGACAGCTTCTATGAAATTTA 

CAATCAAGAAGGCATAAGAACAACTGGTGCAGCTTTAGAACTATGCAAAA 

AAATAAAGTCAACAGCTGGGAGAAAAAATTTAAGGGAACCACAAACCCGT 

GAAAAATTTAACAGTTGAACAGGCCCCTGAAACGGGAAAGGGCCCCACTA 

AGGGCAGGTTTACAGGGCTGGACCTTGCAAACATTTTGGTCCCCAAGTAC 

CCAAACCCTTAATTGATTAGAACGGA 

>Sequence4165 

AGGTACGCGGGATTCCCCAGACCTTCTGCAGATTCTGTGGTTATACTCAC 

TCCTCATCCCAAAGAATGAAATTTACCACTCTCCTCTTCTTGGCAGCTGT 

AGCAGGGGCCCTGGTCTATGCTGAAGATGCCTCCTCTGACTCGACGGGTG 

CTGATCCTGCCCAGGAAGCTGGGACCTCTAAGCCTAATGAAGAGATCTCA 

GGTCCAGCAGAACCAGCTTCACCCCCAGAGACAACCACAACAGCCCAGGA 

GACTTCGGCGGCAGCAGTTCAGGGGACAGCCAAGGTCACCTCAAGCAGGC 

AGGAACTAAACCCCCTGAAATCCATAGTGGAGAAAAGTATCTTACTAACA 

GAACAAGCCCTTGCAAAAGCAGGAAAAGGAATGCACGGAGGCGTGCCAGG 

GGGAAAACAATTCATTGAAAATGGAAGTGAATTTGCACAAAAATTACTGA 

AGAAATTCAGTCTATTAAAACCATGGGCATGAGAAGCTGAAAAGAAAGGG 

ATCATTGGACTTAAAGCCTTAAATACCCTTGTAGCCCAAAGCTATTAAAA 

CCAAAGCATCCAGATATAAAATATAATAATGATTTGATTTGGTACCTGCC 
CG 

>Sequence4I66 

TTACTA AG CTCGCTTTTTTGCTGTCC AATTTTTATTAAGGGTCCTTTGGT 

CCCTAAATCCCACTACTAAACTGGGGGGATTTATTAAGGGCCCTGAACAT 

TTGGATTTGCCTAATAAAAAACATTTATTTTCATTGGCCCCAATATAAAT 

GTAATTAAAAAGTCCCTGGCCGGGCGGCCGTTTTAAAATTAGGGACCCCC 

GGCTGGAGAATTCATATAAAGTTTTTGAAACCCTTACCTTAG 

>Sequence4167 

AGGTAC T TTT 1 1 1 1 1 11 111 1 1 1 1 1111 rTTTTTTTTTTT TCGGGGGGTA 

AAAAACATGCCTTTTAGGGGTTTGGCCTAACAAGGAGTGCTACCTTTTCC 

CTATTAACCAGCGACATTTTAATGAAGTCATTTATGGAGGGGTGGAGGTG 

AGGAACCTGTTTCTTTTTCCATGTGTCTAGGGCTACCCAAACTCAGCTTG 

CTTGTCTGCTCCCTATGGCCAGAGCACATTGAGCTAAGGGAGGTTTTCAC 

CCAGCTGTTCAGCTTCTGAACCTACAGGCCTCCCCAACCCCAGGAAAAGT 

CAGGGGCCAAGGCTGGACACTGGGGGGAGAAAAAGGGGAGAGAGACAGAA 

ACAGAAAGAAGGGGTCTGATGTTTGCAACCTTCCATTTGCAGAGCTTAAC 

CTTCCAAGCAGAGCCAAGGGGGTGCACAGCATGTGTTTAAGAGGGGGAGG 
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OTGCGTGGCTTTTTTGTGCCCCATGGGTATTGGGCTGTCCCAGCACCCA 
TTGGGACCCTTACCAAACAGCATTCAGGGATCCTGTTGGCATTCCAAATT 
TCCTGGAAGGAGGCTTTTAAAAATGGTCACTCGGGAAACAATAAACTTAA 
AATCCTTTA TTCCC TGGCCTTCAAATTAAACTTTTAAAGAAATTTGCCTG 
GGAAAAAAATTITATTrATCATATTTTAAAGGAAGGGTAAATTACATTTT 
TGAAGTCCCTGTCCCCTTCCCGGGGGGGCGTTTT 
. >Sequence 4168 

CCGGGCAGGTACGCTGGGAGGCATTGAGGCAGCCAGCGCAGGGGCTTCTG 

CTGAGGGGGCAGGCGGAGCITGAGGAAACCGCAGATAAGTTTTTTrCTCT 

TTGAAAGATAGAGATTAATACAACTACTTAAAAAATATAGTCAATAGGTT 

AC TAAG ATATTGCTTAGCGTTAAGTTTTTAACGTAATTTTAATAGCTTAA 

GATTTTAAGAGAAAATATCAAGACTTAGAAGAGTAGCATGAGGAAGGAAA 

AGATAAAAGGTTTCTAAAACATGACGGAGGTTGAGATGAAGCTTCTTCAT 

GGAGTAAAAAATGTATTTAAAAGAAAATTGAGAGAAAGGACTACAGAGCC 

CCGAATTAATACCAATAGAAGGGCAATGCTTTTTAGATTAAAATGAAGGT 

GGCTTAAACAGCTTAAAGTTTAGTTTAAAAGTTGGAGGTGATTAAAAAAA 

ATTGAAGGCGATCTTTTTAAAAAGAAAATTAACCGAAGGTGATTAAAAGA 

CCTTGAAATTCCAGAACCAAGGAGAATTGCGTTATTTAAAGCCCATTTAA 

CGCATTTACTAAACGCAAACCGAATAATAATAAATAATATGGTTCCTT 

>Sequence4169 

CCTCCCACACACTCTCTCTGGCATGTAGCTGAATTTAGATTAATTTGTGC 

TAATCTACACGAAATAATTAAATATATAGTTATCTGTAACTAGTAATTCT 

TTGAGCCTGAGCGGGATTATGGCGCGTTGATTT 

>Scquence4170 

TTCACT ATAT TTGTACGATTATGTATTATTTAGAATTGATATATAACTTT 

GTGTACTTTTCTTATTAAGGGTGCGGGCTGAGTATCATAGATGACTATAT 

GTAGCTTCACCGCTGCGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGTGATAATG 

ATAGCCCCTATGATGGAGGGACGCCTGGGCGCATGCCCCCACAGCCCCTA 

GTCAATGCTGTCCCTGTGCAGAATGTATCTGGGGAGACTGTTTCTGTCAC 

ACCAGTTCCTGGACAGACTTTGGTCACCATGGCAACCGCCACTGTCACAG 

CCAACAATGGGCAAACGGAAACCATTCCTGTGCAAGGTAAGGAAGGCAGA 

GTTGGATATTGAGTTCCTTCTCTGTGGCATGTATTGAAAAGTTACCCGAG 

GTTTGGCTAGAGTGACATAGGGGACAGATGAGTGATGGGGAGAGAGGGTT 

TGGGAGAGCATAAATTGTAAACCTCTGCCCGAAGAACCTCTTATAATAAA 

CATTTTCTTCATGCCTTTTTTCTCTGTCACTAGGTATGGCCAATGAAAAT 

GGAGGGA 

>Sequence 4171 

AGGTACGCGGGATTTATCACATAGCCCCTTAGCCAGTTGTATATTATTCT 

TGTGGTTTGTGACCCAATTAAGTCCTACTTTACATATGCTTTAAGAATCG 

ATGGGGGATGCTTCATGTGAACGCGGGAGTCAGCCGCATCTTCTTTTGCG 

TCGCCAGCCGAGCCACATCGCTCAGACACCATGGGGAAGGTGAAGGTCGG 

AGTCAACGGATTTGGTCGTATTGGGCGCCTGGTCACCAGGGCTGCTTTTA 

ACTCTGGTAAAGTGGATATTGTTGCCATCAATGACCCCTTCATTGACCTC 

AACTACATGGTTTACATGTTCCAATATGATTCCACCCATGGCAAATTCCA 

TGGCACCGTCAAGGCTGAGAACGGGAAGCTTGTCATCAATGGAAATCCCA 

TCACCATCTTCCAGGAGCGAGATCCCTCCAAAATG 

>Sequence4172 

CGGCCGCCCGGGCAGGTACAGAGCATAGTGAAGCATGATGGGTGGTAGTA 

TTAGGAGAAAAACATCAGTCAAATrAAATTTAGCAGAGTTTATTTGAGCA 

AAGAAGTGACTCATGAATCGGACAACTCCCTAAACCAGGAGAGACACCAC 

ACGGCAGTATGGGCAAGCAGTATTCACAGGCAGAAAAAGGAGGTGACATA 

CAGAAACAGCCTGGCTGGCCACAGATCACAGCTTGCCTTACTTGGTCACA 

GTCTGAGGAACTAGCAGCCTGTGGTGGACTGAAAGCCCAGCTGCTCTGAT 

TAGCCAACATTTGGCTACTTGTCGCAAGAATCTATTCATCTGGGCCGGGT 

GCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGGTGG 

ATCGCCTGAGGTCGGGAGTTTGAGACCAGCCTCGCCATCATG 
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>Sequence4l73 

CCGGGCAGGTACTGGGTGCTTGGTAGTTAAGGAAGTATGAGCTGCTGGCT 

CAAGGGTAGATTCTAACAGGAACTTCCAAGCTGGAGAAATATCAGGCTAC 

ACCGCAGAGAGGGGAGGAGGGTGAGGGAGGCGCCTGCTGGTGTGAGCCGT 

GACCTGGCAGCAAACAGTGGTCTCTTACCGATGGAAAAGGGCACAAAAGC 

ATCACTCTTCTTAAACTGCCCCTTCTCATTCAGGAAATGCTGGGGATTGA 

AGTCCTGGGGGTTGGAGAAGAAACTGGGGTCTCTCAGCACAGAGCCCAAC 

ATAGGGTACCT 

>Sequence4l74 

TGCATAGACTAGTCAGCTTCTGGGGTGACTAGAGCAGGGCTGTTGTCTCC 

ACAAGCTTCAGCCGTGCGCGGACTGGTCAGCTTCCGGAGTGACCAGAGCA 

GGGCTGTTGTCATCTCACTGGCACCTTGGTTCCATCGTAGGATCAGCTGG 

GTTGCATGGTCTAGGTCCTGTTGGCTGGTCCACTTGTCCTGGGCTGCTGG 

TTTCAGCTGACTGGATGGATGGATCCAAGGCACAATTCCTGCAACATTTC 

TAGGCTTCCAGTGGGTCCTGGCGTCTTAGCTGTGGATCTCCCAATACCTG 

CAGGTAACGAGGCCACAGAAGCTGGGCCTCTAGGAGCAGAAGACACAGAG 

CAGTGAAGACTACACCAGAAGCTCCGGCTGCCGCCAGAGACAAAGGCCCC 

GCCCCCCGCGTACCTCGGCCGCTCTAG AACTG " 

>Sequencc4175 

AGGTACCTTTAATAATATTTTATTTAACCTCATATATCCAAAACATTATC 

CTTTAAGCATGTAATCAATATAAAAAATTATTAATGAGACATTTTACATC 

CTTTGTTTCACAGTAGGTCTTTGAAATCTAGAGTGTATTTTATACTCACA 

GCACATCTCAATGTAGACTAGCATATTTCAAGTGCTCGGTGGCCATATGT 

GACTAGCAGCTACCATAGAGGGCCACAAAGATCTAGACCCTTAAGAGTTA 

CACATACATACAACACCCCTTTAATAATCTCTTCCATGTTTCTATAATGA 

TCCAAAGAGGTAGTGCTCTACTCTCGTTTCTATGCTTACACACTTCTGGG 

ATGAAATTACAGGGATACCATCCAATGAATGCCTGAAATTCCACCATGGT 

AGCTTACACTCAATTCTTTAAATATACTGTGCTTCAAGTTGTGTTTAAAC 

AAAAATGCCCCAAAAGGGGGAATACTCTAAGCTAATATCTGTCTATCATT 

AAACCTTAGGTTACATGAAGGGAACTGACAGCACATCCAGGGAGAGCCAG 

TAGGGGCACAGAAGACAAAAATCAGATGGCTGACTTTTGGCAAACCTCAT 

CTCAAATTCTATTACAAGTCCCTGTTCCAAATTCCCTCTCTCCTCAAGAA 

CTTTAAAGGAATTACTTCAATAACTCCTTGTCAAGAATACTATTATCAAG 

AAACACCAACGGGAACTACTGGGGCTTTTTGATTTTACCCTATAACTTGA 
GGCAACT 

>Sequence4l76 

CCGGGCAGGTACTTTAGGAGACCCAGGCGGGCAGATTGCCTGAGGTCAGG 

AGTTTGAGACCAGCCTGGCTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAA 

TACAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCTCACGCCTGTAGTCCCAACTGCTT 

GGGAGGTTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAG 

TGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCATGGGCGACAGAGCAAGACT 

CCATCTCAAAATAAAGAAAGAAAGAAACAAAGAAAAGAAAAGCTTATATT 

GAACTTTCTCTAAAAAAAGAAAAAAAAGAAAGCCTGATGCACACAAATCT 

AAA TTTGG CAAGTCGATCAATTAAAGGATATTTATTTGCATCACAAAATA 

ATTTCTTTACTCCCCCCAAAAATCAATAAAAAGTTCAAATAGCAACTTTT 

CCTAATGTGTTTTAAAATGTAATCACCAAATACATGTGTCCCCAACTTCT 

TTCCAGTTATAATTCTATTGTGGTAAAGTGAGGTATACCTGAAGTGAGGC 

AATAAGAGAGTTGAGCTTTAAACTGCCTGGAGAAAAGCGGTTCTTTCTTA 

GAGTCTGAAGAAATGGTrGGGGGCACAAATTCTCTCAACCTTTTCTTTTC 

CCTCATCCTGAGCTCTTATTTCTTGGCTCAACTGGCTTCTGGTAAACTTG 

GTTTACCTGGACCTTGGGCCCTTTAA 

>Sequence 4 1 77 

CCGGGCAGGTAC I rTTTTTTTTTTTTTI [TTTTTGGGGGGGCGGGGATAG 
CAAAAGAAATAATTGAATGCTGACGGCCAACATCATCCAAGAGAGACAAG 
ATGGGAAAGTTGCTGAAACAAGAAAGCCTAGGGAAACTTTAGGCTAGATA 
CAAAATTCACACAGGGAAAGGCACGGACTTTGGGGAGACTGGGAAGGTCC 
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TCAGCCATTCAGCACCATGTGGACGAGCTCCGCCCCATGGGCCCGTCACC 
CCGACAGGATATGCCTTACAAACGCTTCATAGTTGATACAACCATTGCTG 
TCCTCATGCCCTGCCACCAGCATCTCTACTTCTTCCTCTGTCATCTTCTC 
\ ACCCAGTGTGACAAGAACATGCCGGATTTCAACACCCATGACGGTGCCAT 
TTCCTTCCTTGTCAAACACCCGAAGTCCTTCGACATAATCCTCATAGGTG 
CCCTGGTCCTTGTTCTTGGCCACTGTTTGAAACATGGGCAAAAAGTGCTT 
AAAGTCCAACACCTTCACATTCATCTTATACCTTGGCCGGTTTTA 
>Sequence4I78 

CCGGGCAGGTACCTCAGTTTTGTCCTCTTTAAAATAAGGAAAATATACCT 

TGTAGGGTTACTGTGAGACTTAAATGAATTACTAAATGTAAAAAACTTTA 

TA AGATTC TTGGCACATGGTAACTGCCATACCTATTACCCATAACTAACT 

GATTTTTTACACAATTTACTATAATATAACCACAATTCTTATTCAAACAT 

CCTGGACCTAGCTAACAGTGACACGTGATGATTTCTGAATGAGTTTTGAG 

AAGAAACTGAGTCCCAAAGAGTGCAACTTTCTCCCACTGTCAGAAGGCCT 

ACA CA CCACTCTTCTCAGAGAGGTGG AAG A ATTGAGCTGTGCTTTGG A AC 

TCTCGATTACATCAGGAACAGATTGCTGATTGGTGACAGATAGCAAGTGT 

TAATAGTGATGTTGGTGCTGAGACAAAGCTGACATCTCTTCATCATGCTC 

CAATACAAGCATCATTCCCTTGTGCCCAATGCCGATTGGCTGCCTTCTAT 

TTTAATTAATTGATGCTGGTAAACTTTCTCTTACAATGCGGTGGCAAGTC 

CTGCTTCTTATCTTTACAGAACTTCACTCAAGACACACTCAGATGTTGCT 

CTTTGATCATGAAAGATGTTACCAACAACTTATTGCCCCAATTGACAAGA 

AAAAGGGGGGTGATGATTGCTCATGAAAAGTGTTGTTACATAACTGCACA 

TAAAACTGTTGACTGGGTGCCTGCTTAACCAGGCCCCAAGAAAAAGGGGT 

GATTTCG 

>Sequence 4179 

TCGTTTAAGATCTCTCATTTGGACGATTGTGTGAGTTTATTAGAGTACTT 

TTTGTATAACCTCCAGTTAGTAGGAGGCGATGGTTTAAGGATTGACGATT 

AGTTCTATATAGCTATTGCAGTCACTCGGACAGGTACATAGCCCCAGAAG 

GGCGGTCTGGACGTAGGCCATGGGTGCGCGCCAACACCCCATAACATATA 

TCAGCATTGGACTACAAGAAGAGGCAAGGAGAAATCAAGGATCAAAATTT 

AATCAAAAGAATAGCCAAGACATTAAAAATAGCCCCCTCATTGAAGAGTG 

GGAACGTAGGTGTGATGTTCTGGCATAAGGAGTGAAAAAGAAAAAGCTCT 

ATTACTTGAAGCTTTTCACCAGGGGCAGAGAGAATGGCCGGAAGTGAGAA 

ACGTGTGTGTGGATGCTTACACCGATGCCGGCTCCTAATATTGGAACATG 

GGTCCCGAAAGGAGAACCAATTATTCCTAATTTCCACGGCCGGAATTCTC 

TGACTCCCAAACTCCCAAAGTGGAGGGCAGGACCTGCCCTTACCTTGAGG 

AAACTCAGAGCG 

>Sequence 4180 

AGGTACTTTTAATTCTAGAAAAGAAACCCAGCTGCACACTGGCGCACCCG 

ACCTTCATGCAAAAAAAAACTTTGGATGATTCCCCATCCAAAATATTAGA 

GATGAAATGAAAGCAAAGTAGGCATCTGACAAAAGTTGCTTTTTCCCTTC 

TGCATTTTAGGACCTCAAGTAATGTTTATCCAGAAACTGCTATCATACCA 

GGGATTCATTGTGTATTTAACAACATAGGCATGCAATCTGGCAAATTTGA 

AAAACTCTTAACA TACAC CCCAAATCCCTGCCCAAATTTAAGAACTAGGG 

TGGACACAGTGCGTTTTTCCATGTCGCATCTTCTGTGATGGGGCTACGAT 

ACGTGGGAGCAGAGAATGGGGAGGGTGGAGCGCATGCCAGATGAGGATCT 

ATCAGCAATGGGACGGGGCCTTCACTTTAGCATCTCCACCCTGCTCCTCT 

CAGAGGACCGCCTTTCATTGCATTCAGCTGTGATGGTAGCACGAACACAG 

GTGCACCGAGGACGAGGAGAGCAGGAACCTTGTGCTCTCTCTGCATCTGA 

AGCAGGACAGCACAAGGTACCTGCCCG 

>Sequence4l8l 

CCTCTACCACTCATATATAACTATAATTATGAGTATATCAACTATAATTA 

CTATAGACTGATAAAGAATTGATATAATGTAAAATATCATTATCATTAAT 

AATTAATAACTGTGAAGAAGAAAATGATTCCATTAATATAAGACAAATAT 

GAATCTCCACCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGCTGAAGAACAT 

TCAGCTCCAGCACGAGAAGATACAGAGCAACTTGGAAACCCCAAAGGGAG 
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ACACACCCTTAACACTGCCGTGCTGTGCTGTGCCGTGTCCTGAAGGAGGA 

GAGAGCCCTATCTCCTCCTGGTTTTGTTGCTGACATTGCAGCTGATCATG 

CCTTGACTCC7TCATCTCTAACAGAGGAAGAACTGTATTATCAAACCTTA 

TGGTCTACCCATGAATAAATAAAATATTTGTTCAAGCGCATTTTATAAAT 

GAAAAAATGAAAGGGTCCT 

>Sequence 4 1 82 

CCGGGCAGGTACACGGGGGAGGTTAATTTCTTTTTCTGTTTGAAAAGAGT 

GGATGTTGGTAGACACTGGTCGTTTCTATTACGGCCTCCTGTAATTTTAG 

AAAACCGATATTTGTCATGACCTGAGGAAACATCTCATTCATGGCTTTTA 

TAAGACATAGTCAAATTCAGCATCAACTCTCAGAAGATCTTTCTTGGAGT 

CTAGAAGAAGAAATACAGAAAGGGGTTTATTGATGTTTCAAAAATCAAGT 

GTGTGGAAATAGTGAAGAATGATGATGGTGTCATTCCCTGTCAAAATAAG 

TATCCATTTCAGGTTGTTCATGATGCTAACACACTTTACATTTTTGCACC 

TAGTCCACAAAGCAGGGACCTGTGGGTGAAGAAGTTAAAAGAAGAAATAA 

AGAACAACAATAATATTATGATTAAATATCATCCTAAATTCTGGACAGAT 

GGAAGTTATCA GTGTT GTAGACAAACTGAAAAATTAGCACCCGGATGTGA 

A AA ATAC A ATC1 T 1 " l"l G AG AGCAGTATAAG A AAAGC ACTACCTCC AGCAC 

CAGAAACAAAGAAGCGAAGGCCTTCCCCACCAATTCCACTAGAAGAAGAA 

GATAATAGTGCAGAAATCGTTGTAGCCATGTATGATTTCCAAGCAGCAGA 

AGGACATGATCTTAGATTAGAGAGAGGCCCAGAGTATCTTATTTAAAAAA 

GAATGATGTTCATTGGTGGAGAGCAAGAGATAAATTTGGAATGAAGGATT 

TTCCCAA 

>Sequence4I83 

CCGGGCAGGTACCAGAAGCGGGACTTGGCGACGACATGATTAGGCGCAAA 

GATTCGCATGCGGTAGAGGGGCGGCGTGTGGCATTTGGGGGTGGGCAGGC 

AGCGACCCCTTTCAGCAGGTCCAGGAAACCAAAGGCTAGAGCGGCCTTTC 

GCAAACGGTTCAGCTCCTTATAGAATGTCTGTGTTTTTTCAGGTAGTTTC 

CTTGCATTTCTTAAAATCTTCTGTACCT 

>Sequence4184 

TCCCCATACCTCTAAATAATCATTTATTTAAATATATTAATGGTTATATA 

ATGTATATGTTAAATACATAATATAAATTATCATTATATAACTATATTAA 

TTTGGTGAGGATAATATGACTCATATAAGTCGAATTGTAGCTCCACCGCA 

GTGGCGGCCGAGAACTAAAAAAAAAATATTATATATTTATTTTACAGGAT 

TTTAAGTATTTTAATATAATACAGTTCCAATCAGTGTGTCTGGTTCATTT 

AAGTTCCTTCACTGCCAAACCGGGGGGCAGGGACTGCTTCAGTTTCTCTG 

CCTTCTCTTTGTCAGTGATGACCAGGGTGTAAAGGTATCTGCTGCATCGA 

ACTTTAAACTTCACGTGGTCCTTATTTTTCTTGATCTTGACAAATTTGGC 

ATCCTTTCGTCGGGCTGTGAGCAGGAAGTCCnTGATTTCCTCAATTTTCC 

GAGGCATGGCGACAAGGCGCGCTGGGCTCTGGCGCGGACCAGGACCTTTT 

TCACCCACGTATCACCCTAAAGACACTCACAGGAAGCAGCCCCCGCGTAC 

CTGCCCG 

>Sequence4l85 

CCGGGCAGGTACGCGGGAGAGACTCGCTCTGTTGTCGGACTGGAGGACTG 

TGGCGCCATCTCGGCTCACTGCAACCTCTGACTCCCTGGTTCAAGCGGTT 

CTCCTGCTTCAGCCTCCTGAGTGGCTGGGATTGCAGGCACACGCCACCAC 

GCCCAGCTAATTTTTATATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCGTGTTGG 

CTAGGATGGTCTCGGTCTCCTGACCTAGTGATCCGCCAGCCTCGGTCTCC 

CAA GGTGCT GGGATTACAGGCGTGAGCCACTGTGCCTGGCCTATGTCTTC 

TTTATTTTTCTTTCTTTCTTTCTTTCTTTCTTTTTTTTTTTTCATAGATG 

GAGTCCTGCTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACGATCTTGACTC 

ACTGGAACCTCCGCCTCCTGGATTCAAGTGATTTTCCTGCCTCAGCCTCC 

CAAGTAGCTGGGATTACAGGTGCCCACCACCACGCCTGGAGCAGAAAGAC 

CATGGGTTTGAGGTGGCCTCCACTTCCCCTGAAGACAAGTGCCCTGGCAG 

TAACCCCGAGCCAGATGCCCCCCCCGTCCCGGAAGGTTTGAGGACCTTTC 

ACCCGGTGGACCCCCTATTTAGTTTGCCCCACCCCAGACATGTTGGGGGG 

CAACTCAACTTGCCAGGTTTGGTTCCTGGAGGGCCCCCAAGAAGGGGTCT 
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GGGACCTGGGCCGGTCTAAAAAAGGGGATCCCCCGGCCTGAAGAATATT 
>Sequence4l86 

AGGTACGCGGGTGAGTCACGCTTCCTGATTCCTCGGCGCAAAGGAGACGT 

TTATCCTTTCAAATTCCTGCCTTCCCCCTCCCTTTTGCGCACACACCAGG 

TTTAATAGATCCTGGCCTCAGGGTCTCCTTTCTTTCTCACTTCTGTCTTG 

AAGGAAGCATTTCTAAAATGTATCCCCTTTCGGTCCAACAACAGGAAACC 

TGACTGGGGCAGTGAAGGAAGGGATGGCATAGCGTTATGTGTAAAAAACA 

AGTATCTGTATGACAACCCGGGATCGTTTGCAAGTAACTGAATCCATTGC 

GACATTGTGAAGGCTTAAATGAGTTTAGATGGGAAATAGCGTTGTTATCG 

CCITGGGTTTAAATTATTTGATGAGTTCCACTTGTATCATGGCCTACCCG 

AGGAGAAGAGGAGTTTGTTAACTGGGCCTATGTAATAGCCTCATTTACCA 

TCGTTTGGATTACTGCCCACATATGCTTGGCACTTGGAAAGAAACCTGTT 

TAAGCTGC CTGA AACCAATTTGGATTGCTTTGAGGACAAACATTGCCCGG 

AAACTCAATTTTTTTATTTTTAACTTGCCCTT^ 

GAAGGGCCTTTTTTGAAAAAGGTTTGACCCTTCCCCGGCGGCCAAAGACC 

TTTGCCCCTTTGGGGATAAAATTTTTCAGCGGGCCCACAACAGAGCGGGT 

CCCAAATTAAACTGTTCTTAAAATGGGGGAAAAAAAAAACTAGGGGCCCC 

CCACATTTTTTTTTTTC 

>Sequence 4187 

AGGTACTTATGTGGCATTCGGCGGAGGGACCAGGCTGACCGTCCTAGGTC 

AGTCCAAGGCTGCCCCCTCGGTCACTCTGTTCCCGCCCTCCTCTGAGGAG 

CTTCAAGCCAACAAGGCCACACTGGTGTGTCTCATAAGTGACTTCTACCC 

GGGAGCCGTGACAGTGGCCTGGAAGGCAGATAGCAGCCCCGTCAAGGCGG 

GAGTGGAGACCACCACACCCTCCAAACAAAGCAACAACAAGTACCTGCCC 
G 

>Sequcnce4l88 

AGGTACGCGGGGGTTCTGAAGCGGCGGCCAGAGAAGAGTCAAGGGCACGA 

GCATCGGCCATGCCTTTCTTGGACATCCAGAAAAGGTTCGGCCTTAACAT 

AGATCGATGGTTGACAATCCAGAGTGGTGAACAGCCCTACAAGATGGCTG 

GTCGATGCCATGCTTTTGAAAAAGAATGGATAGAATGTGCACATGGAATC 

GGTTATACTCGGGCAGAGAAAGAGTGCAAGATAGAATATGATGATTTCGT 

AGAGTGTTTGCTTCGGCAGAAAACGATGAGACGTGCAGGTACCTGCCCG 

>Sequence4189 

AGGTACAGACAGGCTTCTCTGTTATCCTCCACGCAGTGTGGTAGTCGAGG 

AAAAGGGCAACAGAATTGGATCATTCCTTAGACACTAATCAGCTGGGGAA 

AGAGTTCATTGGCAAAAGTGTCCTCCCAAGAATGGTTTACACCAAGCAGA 

GAGGACATGTCACTGAATGGGGAAAGGGAACCCCCGTATCCACAGTCACT 

GTAAGCATCCAGTAGGCAGGAAGATGGCTTTGGGCAGTGGCTGGATGAAA 

GCAGATTTGAGATACCCAGCTCCGGAACGAGGTCATCTTCTACAGGTTCT 

TCCTTCACTGAGACAATGAATTCAGGGTGATCATTCTCTGAGGGGCTGAG 

AGGTGCTTCCTCGATTTTTCACTACCACATTAGCTTGGCTCTCTGTCTCA 

GAGGGTATCTCTAAGACTAGGGGCTTGGTATATATGGGGGCAAAACAAAT 

TAGTTCATTAATGGCTTCCGGCTTGGCTGATGACGTCCCCACTGACAGAG 

AAAGGGAGGCTGGTAAGGAACTGGGTCCTTCTGGGTAGACCTCTGGGAGC 

TCCCCCGTACCTGCCCGGGCG 

>Sequence4190 

ACAGGTCCACCTTGTTGGACGCTTCAGTGACGACAGGCAGTTTGTCACAG 

AGGCTCACTCATCAACTTCTTAGTGAATTTGACAGGCAAGAAGATGACAT 

TCACTTAGTGACATTATGTGTGACAGAATTAAATGACCGGGAAGAAAACG 

AAAACCACTTTCCAGTAATATATGGCATTGCTGTCAACATTAAGACTGCA 

GAGATTTACAGAGCATCCTTTCAAGATCGGGGTCCGGAGGAGCAGCTTCG 

TGCTGCGCGAACTTTAGCAGGAGGACCAATGATTAGCATTTATGATGCAG 

AGACAGAACAACTTCGTATAGGACCGTACCTGCCCG 

>Sequence 4191 

AGGTACCTGTCATTTGCCTTTGAGCATTGTCACCGTTCTAGTCAGAAGAA 
CAAAAGGATGATTCTGATCTATTTGCTTCCAGTAAAAATGCTATTGGGTC 
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ACATGCCCACTGTGGAGCTCCTGAAAAAGTATCACCTGATGCAGTTTGCG 
GAAGTAACCAGAGCTGTGAGCGAGGGCAACCTGCTGCTGCTGCACGAGGC 
GCTGGCGAAGCACGAGGCCTTCTTCATTCGCTGCGGAATCTTCCTCATCC 
TGGAGAAGCTGAAGATCATCACCTACAGGAACCTCTTTAAGAAAGTGTAT 
TTGTTACTGAAAACACACCAGCTGTCTCTGGATGCTTTTCTGGTTGCCTT 
GAAGTTCATGCAGGTGGAGGACGTGGACATTGACGAAGTTCAGTGTATTC 
TGGCTAACT1 GATATACATGGGACACGTCAAAGGCTACATATCGCATC 
>Sequence 4 1 92 

AGGTACAAGAGATAGAAAGACCAGTCCTTGCTGAAAGACAAGTCTGAATG 

CTCCACTTTTTCAATTCTCTCTCCATTCTTCAGTAAGTCAACTTCAATGT 

CGGATGGATGAAACCCAGACACATAGCAATTCAGGAAATTTGACTTTCCA 

TTCTCTGCTGGATGACGTGAGTAAACCTGAATCTTTGGAGTACGCCTCGT 

AAGGCGTCCGGTCCCCCGGTGTCAGAACTCATCACCAAGGCTGTGGCCGC 

CTTTAAAGAGCGTAGCGGAGTTTCTCTGGCTGCTCTGAAAAAAGCGTTGG 

CTGCCGCCGGCTATGATGTGGAGAAAAACAACAGCCGTATCAAACTTGGT 

CTCAAGAGCCCGGTGAGCAAGGGCACTCTGGTGCAAACGAAAAGCACCGG 

TGCTTCTGGCTGCTTTAAACTCAACAAGAAAGGAGCCTCCGGGGAAGCCA 

AACCCAGGGTAAAAAGGCGGGCGGAACCCAACCTAAAAGCCCATGGGGCA 

gcccatack:ccaaaaaggcggctggcgggcaattccaaaaaacccttaaa 
aaaccccaaaaaagcaaaaaacccgcccttttaaaataaggggacccccg 
ggtttagga aatt aattaagctttttgttccctgaactctaggggggccc 
ggggccaaattttggccctttagggggtgatatgcccctgggggtaaaag 

GGAAAAGGTTTCCGGGGGAAAATGTTTTCTTTCAAATTCCCCAAAAAATA 
GG 

>Sequence4193 

AGGTACTGCCACCATCTCCGTTTCCAGGAGTCTTCTGCTTGTTCTrTCTG 

GTCTTCCTCACGGATCCTGAAGGGGGGTTCTCTGCAGAGCGACCACCCCA 

TCTTCCTGGGAGAGCTGGTTCAAGATTTTTCTGCTGTGGACCAGCTGTCT 

TCTTTCCTGAGGAGGCCCCTCTCATTTTACTTCTCTGCATGTTGCTTCTA 

GTTGG11I 1 1IGAAGTTCTCTTCTTCTGCAGATTGCTGTCCACGAGGTTG 

AGAACCCTGCTTTCTGGAACTCATTCAACCCTG 

>Sequence4194 

CCTGGCAGGTACGCGGGGGCCTTGCTTTCGCTCTTCCCGCTGCTGCGGCC 

CTCTCTGTCTTCTCTGCAGTGGGAGCAGCTCTCCTGCCACAGCTCCTCAC 

CCCCTGAAAATGTTCGCCTGCTCCAAGTTTGTCTCCACTCCCTCCTTGGT 

CAAGAGTACCTCACAGCTGCTGAGCCGTCCGCTATCTGCAGTGGTGCTGA 

AACGACCGGAGATACTGACAGATGAGAGCCTCAGCAGCTTGGCAGTCTCA 

TGTCCCCTTACCTCACTTGTCTCTAGCCGCAGCTTCCAAACCAGCGCCAT 

TTCAAGGGACATCGACACAGCAGCCAAGTTCATTGGAGCTGGGGCTGCCA 

CAGATGGGGTGGCTGGCTCTGGGGCTGGGATTGGAACTGGGTTTGGGAGC 

CTCATCATTGGTTATGCCAGGAACCCTTCTTTGAAGCAACAGCTCTTCTC 

CTACGCCATTCTGGGCTTTGCCCTCTCGGAGGCCAGGGGGCTCTTTTGTC 

TGATGGTAGCCCTTCTAATCCTCTTTGGCATGGGAAGGAGCCGGCTCCAC 

CTTCCAAAGTTTCCCGCGTCTGGGTGGGCCCGGGGGTTCCCTTTCCATAC 

CTCCCAGGCAGCCTGGGGAACCGGGGTGGGCTCAGGTTTGGCCGAGAAAG 

CCAATAAATTCGGGGTTAATAGAAGTTCCTCGTGGTAACTTTGAAGGGGG 

TGGGACCCTGGCCGCTTTAAACAGGGGGACCCCCGGCCGCGGAAATCAAA 

TCAGCTG 

>Sequence4195 

CCGGGCAGGTTCGCGGGGGACTACAGGAGCTGCAGCAGAGCAGGTAACAG 

CTCTTGCACCTGTTTCTCTTGCACCTGACGTGCAGCTGCTCCTACCCACC 

TCTCCTGGCTGAGCCTTGCCTGATACAGCAGCCCGGAGGCACCACTTGCT 

TCCCGAGTCTCACCCTCCCAGGCAGCTCCTACACTCAACTGCTTCTCTAG 

GAAAGGTCTCACCTTCAGCCTGGAGCAGTCGGGATTACAGAAAGCCCCAT 

CCTTGGCTTAAGGAGCGCCATGACGACTGAAATTGGTTGGTGGAAGCTGA 

CTTTCCTCCGGAAAAAGAAATCCACTCCCAAAGTGCTGTATGAGATCCCT 
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GACACCTATGCCCAAACAGAGGGAGATGCAGAACCCCCGAGGCCTGACGC 

TGGAGGCCCCAACAGCGACTTTTAACACCCGCCTGGAGAAGATTGGGGAC 

AAGAACACAAAGGGCAAGCACGTCAAGGTCTCCCAAACTTCAGGACGCTT 

TAAGGGGAAAGAAGAAAGTGGGAAGCCCCGCTGGCAGAGAACCCTAACCT 

TTTTGGATGATCACGAGGAAAGGACGGCATCAAAATGAAAGGCCTGGGAG 

GGGGCTAACAACTTTTGGCTCCCTGGCATCAGCCAGAACTGAGACAGGAC 

CTTGCCAACGGGGCCTCTTTGGCCAAAACTTAAACTGGGGGGCCGTTGAT 

CCCCGTTGCAGGAAAGGCTGGTTTTAAGTTGGAATTATGTCCCCCACTTT 

TGGAAGGCCG 

>Sequencc4l96 

CCGGGCAGGTACCAGCAGCGCCCGGGCAGTTCCCCCACCACTGTGATCTA 

TGAGGATAACCAAAGACCCTCTGGGGTCCCTGATCGGTTCTCTGGCTCCA 

TCGACAGCTCCTCCAACTCTGCCTCCCTCACCATCTCTGGACTGAAGACT 

GAGGACGAGGCTGACTACTACTGTCAGTCTTATGATAGCAGCAATCAGGG 

GGTGTTCGGCGGAGGGACCAAGCTGACCGTCCTAGGTCAGCCCAAGGCTG 

CCCCCTCGGTCACTCTGTTCCCGCCCTCCTCTGAGGAGCTTCAAGCCAAC 

AAGGCCACACTGGTGTGTCTCATAAGTGGCTTGTACCCGGGAGCCGTGAC 

AGTGGCCTGGAAGGCAGATAGCAGCCCCGTCAAGGCGGGAGTGGAGACCA 

CCACACCCTGCAAACAAAGGCAACAGCAAGTACCTT 

>Sequence4l97 

ACAGGAAATCTGGAATTGTGGAACCGTGAATTGAGAATTGAATTGGGAAT 

TGTATACGGAATTGCTATTTGTAATAGGGGGGGGACGCTAATATTGACTG 

TATGGCGACTCGCACCTCCACCGCGGCGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGC 

TGGATAGCCTCCAGGCCAGAAAGAGAGAGTAGCGCGAGCACAGCTAAAGC 

CACGGAGCGAGACATCTCGGCCCGAATGCTGTCAGCTTCAGGAATCCCCG 

CGTACCTCATCCACAGGGCCTTCTGCCAGCCCCAGCCCCTGGAGAGGATG 

CAGAAATGAAAGAACCAGAGCATTATAGCAGAACGAATCCTGAAATGGGA 

ATGGAACGCCTGGATTTGTGGCACAGTTGGGAAGCGTCCTGGCCATGCCA 

TGTTAAAGGTATGCCTCATGGCAAGTTATTTAGCTTTTCTGAGATTTTGT 

GAAGTGCCAATGGTGTTGAATTAGTGCTCGCATGAAGTAATCAAAATGGT 

TGCAATTCCCAGCATGAAACCTGGAGCCAGGTACTTGATGAGAGGTCAAT 

CTATCTGTGGCCTTTCTGACTTTGGCCTGGAGTGCCTAATGATTGCTCGA 

ACATGCATATATTGACTCTGGCTAACAAACGATTATCTTTTAGGAAACCG 

GACGGGCTCTATTCAAAAATTTTTAAACCGTCCCTCGGGCGGTGTAGAAA 

CTGGGGGATCCCCCCGGCTGCAAGAATTTCGATATCAAACCTAATTGAAA 

CCGTCAACCTCAAGGGGGGGGCCCCGTCCCCAACTTTGAGTCCTTTATGG 

AGGGTTTATCGCGCCCTGGGGGTAACCTGGGCATAACTGTTTCCGGGAGG 

AAATAGTAAACGGCTTAAAATTTCAAAAAACTCCAAGCCGGGGGCATTAA 

GGGGAAGCCGGGGTGGCTAT 

>Scquence4198 

CACCTCTCTTCCAATAAAATATGTAGAGTGATATAAACAATTTTATATAA 

TTTTTATTAAAGTGAATAAAGTAAATATATTACATATAATTAAATGAGGA 

AACAAGTAAGTTAAATAAATATGAAATTAATACTCCACCGCTGTGGCGGC 

CGTGGTACTTTGGGAGGCCCATGCAGGCGTATTACCTGAGGTTAGGAGTT 

CGAGAACAGCTTGGTCAACATGGTGAAACCCATATTCTATTAAAACACAC 

ACACACACACACAAATCGGGCATGATGGCATGCACCTGTAATCCCAGCTA 

CTTGGGAGGCTGAGGTGGGAGGATGGCTTGAGCCCAGGAGGCAGAGGCTG 

CAATAAGACATATTCAGGGCTACTGCACTCCAGGCTGGGCGACACAGCGA 

GAACCCCTCCCCACCCCCCAAAAAAAGAAAGAATTAATTTCCCATAAAAC 

GGGGAAGGGCAGCGGGCTTGGGATCTTGCCCCACAGTTCTTAACTCGAGG 

CGGCACTGAGTAAGGGAGGCCTTTTTAAAGAGCTGGAGCAACAAAACCAC 

CAGGAAAACGAGGGCAACACTATGCTACAAAGGGTAAGCCTTTGCCTAAG 

GAGCTCAGGTGCTCCGAGCATTCACAGCCTCTTTTAAAGAACAAGCCAGA 

AAATACCCAAGGAGAAAAGCACCGACCACACGGCATAAAGGCCCCCTGAA 

TCGGGGGGACAAAAAGCAGA 

>Sequence4199 
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CCGGACAGGTACCAGGAGGCGTTGGCCAATGGAGATGTGACAGGCCANAT 

AGCTCTTCAGCCTGCACTGAAGTTCAATGGGGGTGGTCATATCAATCATA 

GCATTTTCTGGACAAACCTCAGCCCTAACGGTGGTGGAGAACCCAAAGGG 

GAGTTGCTGGAAGCCATCAAACGTGACTTTCGTTCCTTTGACAAGTTTAA 

GGAGAAGCTGACGGCTGCATCTGTTGGTGTCCAAGGCTCAGGTTGGGGTT 

GGCTTGGTTICAATAAGGAACGGGGACACTTACAAATTGCTGCTTGTCCA 

AATCAGGATCCACTGCAAGGAACAACAGGCCTTATTCCACTGCTGGGGAT 

TGATGTGTGGGAGCACGCTTACTACCTTCAGTATAAAAATGTCAGGCCTG 

ATTATCTAAAAGCTATTTGGAATGTAATCAACTGGGAGAATGTAACTGAA 

AGATACATGGCTTGCAAAAGGTAAACCACGATCGTTATGCTGATCATACC 

CTAATGATCCCAGCAAGATAATGTCCTGTCTTCTAAGATGTGCATTAAGC 

CTGGTACCCT 

>Sequence 4200 

CCGGGCAGGTACCTTGTCCTCAAAGAGCTTTATCAACTAGAGCATTTTCG 

AAGAGCTCTATAATGCTGCTCATCATGGCAGGTTTTTTACTGAAATCTCT 

TATCTGGAAGATGGCAGAAGAGACCCGGACCTTCCCGAGCCCACTGGTTG 

CTTGGATTCATATTAACAGCTCGCTTGAGTAAGTGGTAACGACAGAATAA 

TAAGCAGATTGCTCCTCCAAACCCAGCTGGGTGAGATAGCTTCATTTTTG 

GAAAATCAACTGAATCATGAAAACCTTCCTAATGGTATAATTTGTTCCAG 

AGTTCHTITGATACTTAAGAAGGGAAATATTAATCCTTGTGCACAGTCTT 

TTATTACAAGCACTCTrATTTATGGTATTACAGAGTTTrCTTTTCCAGCC 

GGAATTCTTTGGGGAGGTGACTGGCTGTACCTT 

>Sequence4201 

CCGGGCAGGTACAGGATGGCATAGTGAAGGCCCTGAATGTGGAACCAGAT 

GGCACAGGCCTCACCTGCAGCCTGGCACCCAATATCATCTCACAGCTCTG 

AGGCCCTGGGCCAGATTACTTCCTCCACCCCTCCCTATCTCACCTGCCCA 

GCCCTGTGCTGGGGCCCTGCAATTGGAATGTTGGCCAGATTTCTGCAATA 

AACACTTGTGGTTT 

>Sequence 4202 

AGGACGCGGGGACCGAATAGGAAGAAGGGATTCATAATATGAAGAAGAAA 

ACATGCCCTGCAGGAAGAAAATGTTTTCTCTCCTGCGTATGTTAAGAGGA 

AATCAGTTTAAAATGCCTGCTAATCAAATGTCGACTCAGCTAACCATATG 

TCCAGGTTGCTGCAGAGTTTCTTTCAAATCTGAGTGTTGCCTGCTGAACT 

CGGAGGGGAGTTTGGAGAAATTTTAGACAGCAGCTCTGTGTTCTTTTTTT 

GCCGCAA CCAAT AAGATAATAGCAGAATTAGCCAATCCTAAAACCTTCTA 

AAGA CGATTT TTGAGCATCCCACTGGGATTATTrAATTTTTCTTTTTGAC 

GTGTGTTTTTAGTTTAGAAGTGCTGTATTCCACAAGGTTTAAGTCAGTGA 

GGTTGGAAGA 

>Sequence 4203 

AGGTACTTAT TTT T TT1 T 1 ' 1 n TTT 1 1 ITnGTGGGGGGAAGGAATCTAC 

CTCTTTCCCCCTTTTTTGTTTGCAGTGGCGCGATCTCTGATCACTGCAAC 

CTCCGCCTTCCGGGTTCAAGTGACTCTCCAGCCTCAGCTTCCAGAGTAGC 

TGAAACTACAGGTGAGTGCCACCACGCCCGGCTAATTTTGTTTGTATTTT 

TTTAGTAGAGACAGGGTTTCACAGTGTTAGCCAGGATGGTCTCGACCTTC 

TGACCTTGTGATTCGCCCGTCTTGGCCTGCCAAAGTGATGGGATTAGAGG 

CGTGAGCCACCGCGCACGGCGGAAAACGAGATTTTTTAGATCAACTTTTC 

ATTGCCAATGCCCTTGGTATTCCCTCCACAACAAACTCCACAAGAATGCT 

CAAAA AAGTC AAAC TTGTTTTCAGGTGATCTTTAGGGACCCAAAGACTAC 

TTTTTCTACCCTTTTCAGTGTTGCCCAAGCTGGAATTGCACTTACTTATT 

TACATGTTCCTGCAGTCTTTAGCCCGAAATTTAAGCTTTCCTACCACCTT 

ATCCTTCCGAGTTAATGATTGTTCCTGCCCCGGCGGGCGTTTTAAAACTA 

GTGGATTCCCCCGGCTGGAGGAATTCGTTTTCAAGCTTTTTTATTCCCTC 

CACCTTAATGGGGGGGCCCGTACCCAAATTTTGTTCCCTTTTGTGAGGGT 

TTTTGTCCCCCTTGGCGTTTCCTGGGCTTTACITIT^ 

TATCCCTTCCCATTTC 

>Sequence 4204 
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CGCGATGCAGAAATACGAGAAACTGGAAAAGATTGGGGAAGGCACATACG 

GAACTGTGTTCAAGGCCAAATTACCGGGAGACTCATGAGATCGTGGCTCT 

GAAACGGGTGAGGCTGGATGACGATGATGAGGGTGTGCCGAGTTCCGCCC 

TCCGGGAGATCTGCCTACTCAAGGAGCTGAAGCACAAGAACATCGTCAGG 

CTTCATGACGTCCTGCACAGCGACAAGAAGCTGACTTTGGTTTTTGAATT 

CTGTGACCAGGACCTGAAGAAGTATTTTGACAGTTGCAATGGTGACCTCG 

ATCCTGAGATTGTAAAGTCATTCCTCTTCCAGCTACTAAAAGGGCTGGGA 

TTCTGTCATAGCCGCAATGTGCTACACAGGGACCTGAAGCCCCAAAACCT 

GCTAATAAACAGGAATGGGGAGCTGAAATTGGCTGATTTTGGCCTGGCTC 

GAGCCTTTGGGATTCCCGCCCGTTGTTACTTAACTGAAGGGGTCACACTG 

GGGTACCTGCCCGGGCGGGCCCTTTAAAACTAGGGGACCCCGGGGGTGAG 

AAATTTA TATTAA ACTTTTATTAATCCGGAACCTCTTAGGGGGGCCCCGT 

ACCCCAA 1 1 1 ill GCCCCTTTTGGGGGGG ATTATTCGCCCTGTGGAATAA 

AAGGGAAATAGGTGCCCCGGGGAAAAATTGTACCCGCCAAATTCCAAAAA 

ATATAGAACGGGGAAAAAAAGTTAAAACGGGGGGGCCCCTTGGGGGGCCC 

CCCCCAAATTGGGG 

>Sequence 4205 

AGGTACCAATCCTGAAATTTTTTACAGCAATCTTCACTGCAGAAATCTCT 

CACAACACCATCGAGTTCTTTAGTTGCTCCCTTCTTACATAGCTGAGAAC 

AATAGTTGCAAGTAACACATCTCAATCCTAAACGTCTGGCAAAATCCTGT 

TTGTATAATAATTTGCAGCCTTCACTACAGAAAGGTCTCTTAACGCCAGA 

GAAATTTACTGTTTCATGAAGAGTCTTCTCCTCTTGACAGTATTCGCAAT 

ATGTAACTATGCAATGCAACTTCTTATAGTCATCTGAACAAGTTTTGCTG 

CAGAACT GATGC ACTTTGTTCTCCCATTCCAGGATTTCTGGTTTTGAACA 

AAAGGAAl 11 HGCAGTAGTTGCATTTCAACTGAATATCACTTGGCGCTA 

CAAACTGGCCA 

>Sequence 4206 

CCGCCCCTCCCCTGTATAATGTTGTTATAATGCGATATTAGGTGCTATTT 
CACGGAAACTGTGCAATTTCGGTATTATGTGTGTATTTAGATAATTCATC 
ATCTAATAAGAGGGAGGGAGG 
>Sequence 4207 

CGGATATCTTCGGGAGATTTCGGGGAAATGGTCTGTAATTATCTGGATTA 

TACCAATATGTGGGATTAGTGGGAATATTTGAGATTAGAGAATATTGGAA 

TATTAGAGGAGGCGAAATAACGATAACTAATGGCGAATTGCAGCTCCACC 

CTTGAGGGTGGCGGCCGGCCACGGGCCAGGTTCTCGGTGGGGCCGTGTAC 

ACCGTGGTCCTGTTAGGTCCGAGGGGCAATAGCCCTTTGGAACAAGACAA 

TCCATGTGAGATAAGAAAGAAGAGCCCACAAGACCAAGGATGTATTCTCA 

GTTTACAGACCACTGACCAGAGGCCACTCCAGGGTGTCAGGACTAAGACA 

AGTCACAAAACAGCACATTTCCCAAGAGCAGCGGAAAATGATCCAGTCAC 

AGATATCATTTGAGGATGTGGCTGAGGATTTCACGCTGGAGGAATGGCAG 

CTACTTAATCCTACTCAGAAGAACTTGTACCT 

>Sequence 4208 

CCGGGC AGGT ACGCGGGGCTTTCCTAGAGTCTCTGAAGCCACAGATCTCT 

TAAGAACTTTCTGTCTCCAAACCGAGGCTGCTCGATAAATCATGACAGAA 

CAGTTAATCCTCAATTTAAGCCTGATCTAACCCCTAGAAACAGATATTAT 

AACAAGGGAAGTGACAACAAGATTGACATGGAATGATGAAAATCATCTGC 

GCAAGCTGCTTGGAAATGTTTCATTGAGTCTTCTCTATAAGGCTAGTGTT 

CATGGAGGTAGCATTTGAATATATGGGTTGAAAGATGCAAGCCGTCAGGG 

ATGGACCGT 

>Sequence 4209 

CCGGGCAGGTACAATCTGAGGGACCTGAATCGCTGCACCCCAGAGGGATG 

GTCAGAACATCGAGTCCAGGAATACTTCGAGTGGGCAGCGCAAGTGGTGA 

AGGGGCTTCAGGGAACAAACCGGCAACTGGAAGAGGCTCTAAAGCATCTG 

TTCAAGCAGCGGGGGCTGACAATCTGATCAGTGCTTGAAGCTATCCAGAG 

GCACAACTCCAGCCTCGTTCAGGCCGGACAGGATTCATACGCCATCTTTT 

CTGTGTCTCCTGAGCTCCCTCCATCCTTCCCAGATATTAGAGGCCAAAAA 
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AAGA 

>Sequence 4210 

TCTG TTATAA' I '1'ri'l ACTATTTATAATTTTAGTTTTTGATTAGTTTAATT 

atta ii rrri'i AGG ACTTATTTTTATTTT ATATATTCTAACGTTTTTATT 

AAGTGTGGGTTATGATTAATTCAGTTGAGTCGAATTGCCACTCCACCGCT 

GTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGGGAGAAGGAAGGAGGAAGAGC 

GGAGGCCAGGGCGGGCTCTAGGCCGTGGAATCTGGGGCCTTAAAGCCCCT 

TCGTCTCCCCAGCACCCACTCTCTGGGGGCAGGTGGGCCCGGTGACAGTA 

ACCTTCAGGGAGCCCTGAAGACCATGGAGGACTACTGACCAACAACCTTT 

GACCTTCACCCCTCTGGATGGGGGACGAATCACTAGGCAAAGGGGAACAA 

TGGGAAGGAAACAAAATGGCTGCCTTTACAGCTGCAGCAAGAAGTGGAAA 

CACTGGTTCCCTAGGCACCTACATTGGCTTCCCGCCTTTGGGGCCTTAAA 

TAAAATAAAAGTGTGAAGGGGAACATGACGTATAAAAAATTTTATTTATG 

AAAAAAA GTACC TTGGCCGTTTTrAAAATTATGGGATTCCCCGGGCTTTT 

TGAAATTCTTT TTCAA GCTTTTTGATTCCCGTCTACCTTTAGGGGGGGGG 

CCGTACCCCAATTTTTGTTCCCTTTTAGGGGGGGGTTAATTTCCCCCCTT 

GGCGTAAAAAuATGGGCATAACATGTTTTCCTTTTGTAAAATTGTTTTTTC 

GTTTAAATTTTTCCCACATTTTAGAACCCGGGGGCCCTAAAAGTGTTAAA 

C CCGG G GTTCCC ATAGAGTGGGCCAACTCCAATTAATTTGGGTTGTCTAC 

ATTTTCGTTTTTCA ATTGGGG A AAC H T IT 1TICCC ACGTATTTATATAA 

CAGTACAACCCCCGTAAAAAGCCTTTTTTATTTTTGCC 

>Sequence421 1 

CCGGG CAGGTACGCGGGGATATTAATGCATTTCTTTGCAGAGGTTACCTC 

TTI 1 ' rcTTGTCTCTCGTC AGGTCTCTG ACATTG ACAGAGCCTGGACGTTG 

GAGGAAGCCCCATGACGTTGGAGGGGTAAAGTAAAAGTCCACAGTACCCG 

TGAGAAAAAAAAGAGGGAGAAAGCAGTGCCTCCAAACTTTGAAGAAAAGA 

GAGGAGGAAAAGGACTCGACTTTCACATTGGAACAACCTTCTTTCCAGTG 

CTAAAGGATCTCTGATCTGGGGAACAACACCCTGGACATGGTTCCAGAAA 

ATCAACTTGCCGGGCCCAAAGAGCCTCATTGATAACACTAAAGGGCAACT 

GGTGGTGAATCCAGAAACTTTGAAGAACCTATTTGCAATTACCCCACCTT 

TGGTGGTGGTGGCCATTTGGGGCCTTTTATGAACAGGGCAAACCTACCTG 

ATG A AC A AGCTGGCTGGG AA A A AA A ACGGGTT T T TC TT 1TAGTTC AAAAT 

GGAATCTTCACGAGGGGAATCTTGATTGGGTGTGTGCCTTAAGCCCAAAA 

ACCCCAAAAACCCCTTAATTAATGGTTAAACTTAAGGCCCTTGGAATTTT 

TAAAGGGGGA CAATT AAAATGACCTCTGGAATTTGCCCTGGGGCATCCTT 

TTAAAAAAAAATTTTCCATACCTTGGCGTTTTTAAAATTGGGATTCCCTG 

GCCTGTAGAATTGTGGTTGGGCCTTTCCCATCCTTTGACCCTTGGGGGGG 

CG 

>Sequence42l2 

TGCGAGTCGGAACTGCACCTCCACCGCGGTGGCGGCCGACGTACTTATAT 

CTTTTGGTCTTGGGCTTCTCAAAGTTCACGACAGACATAGGCACTCTCAC 

AGTATCAAGCCCATTTACCGTCACCTCACACCAATACTCGCCCCACCGTG 

TGGTAGGCTCTGCTGGTAACTTTAATGTATGTGGGGCAACCACAACACCA 

AGATTCTTAAAGAAGTGGCGGGCAACTATTTCAGGGTTCAGCTCCCATTT 

GACATTGTTCTTCATCCCTACCTCCAGGCGACAGCTTTTTAGAAATTTCA 

CTGTCGCCTCACCTGCCTTGGTCTGGATCTTCTCTAATTTTCCTTCTTGT 

CTCAGCACCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence42l3 

TCCATGATATTCTGGATAATTTATGGTAGTATATGTATGTAGTGTGTGTT 

ATATAAAGTTCAGAATGACGGTCGATGAATTTGGAAATGGGATAATCGAA 

TATGGTATTTAGAGTTTGTAATCTTTTAATTGAGGTGGGAGCGCGTAAAA 

CTACTCATTATGAGGCCGAATTGGAACTGCACCTCCGCCGCGGTGCGCCC 

CCGACGGACCTGCCGCAGGATGGGAACGATGGGCTTCCTGCAACCTCCCT 

TGCCCCACGGCTTCCCATCCTACCCC 

>Sequence4214 

TCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACTCCAGGATGGCCTCACGCTCATACA 
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GGTAGCCATCTGGGGTGACAACAGGATCGTGGCAAGGCTGCAGGGAGAGA 

CAACAGCAGTCGAAGTCCTTCACGGCATCCCGGCTCAGTCGAATGTTCTG 

GGTCCCATAGCCCGAGGCCGCTGTGTCCTTCTTCTTCTCGTGGTAGGTGT 

AGACGGCCCCTGCGGTGCAGTTCTTGCCATGCCGCGTCATCCTCACTAAC 

GACTCCCAGTCCCTCGGTCGCTTCTTCAACTGTGCCCCGCGTACCTGCCC 

GGGCGGCCGAGGTACcnTTCCTGATTITITTTGTCTAAGCACATTTAAAA 

ACCAAGACTTTTGGTTTTGAGCGATAGCTCTGAATCTCCTTTAAGGATGA 

AGTGTAGGAAATTGTATTTCTGCAGCAAACTTAGGCTTTGCAACATCAAG 

TGTTGGATCCCTGGAAATTATTTGAAGTAACACATTAGGACCATAATAGC 

CCAAAAAAGTTGGGAAATGAAAAAGGGTGGGTTTTTTAAATTAAAAAAAA 

1 1 1 1 J 1 1 1 1 1 " I "1 AAA AA AC AGGTTTTTCCTTCC ATACCCC AG A AGG AATA 

CCTGCCCGGGCGGCCGTTCGATCTGGGCTTGTGAAACTATCAACCCATTA 

TCCCCAAGTGCTTCATTGGGACAAAAACAAGGGTCAGGGTCGTCCAAGGG 

TAAAGGAGGCTTAAGGTGACCGTTGGGACAAATCCTTGGGGCCAAAGGGG 

GGGTTTAATCCCTTTA 

>Scquence 4215 

GCACCTTGGCCGCGTTCAGAGTGCCGATGAGCJCCCCCAGACTCTGCTTC 

CGCCCGTTCATCTTCCAGTTTCCCCCAACGAAGAACTTCCTGGAGGGCGC 

CATGGCGCTGGAGCCGAGGCGCTGAAGGTCAGTGTCTGCCCCGCGTACCT 
>Sequence 4216 

AGGTACTTGCAATGGGGCCACCATGTTTTCTCCCATTAGCCAGCCCCATT 

CATCATGGATGCTATGAGTCAGCCAGGGGGCAGGCTTGCCATGGGTTTTG 

TGACACCCCCATCCAAAGCTCACCATGTTGCATCCCGCCCATTGTCTGTG 

GGACCCCAAGTTTCTAGCCATGTCCAGTTCTTCACAAAAGCTGGATGCAC 

ATGCCAAGGCAAGCCATCCACAGCTGCTGCTGGAAGGGTGGTGCAGATCT 

AACAGTTGGAGACATTGGCCACCTCAGCATAGGTGTGAGCCCAGTCCACA 

ATGTTGTTGGAGCATGCCAACCTGTGGCTGAACAAATAACTCCCAAGAAT 

TTGGCAGACAATTCCGGCCCTTGGACCTTGGATTTATTGATGGCCCAACT 

GCACACTGGCAAATGCTGTCACAAGAGGGGCACCCCCACTTCTAAATCTC 

ATCCTGATGACTACACCAATTATTAAGTTCAAGCCCCCACTGAGGTCTTA 

AGAAAGTGGGTTGATTAGGGGCCAGGAACCTGGAAGAACACTTGGGAAAC 

AGCAGGTTTAATAAACACGGGTTTTTTTAACCCCCCGCGTACCTTGGCCC 
T 

>Scquence 4217 

AGGTACACCCAGTGTCTTAGGCGGGCCAAGCCTAGCACTGTGGGAGCAAA 

AAACATGGCTTCATCGTCAGGGTGCGCTATGACCAGCAGGGTCCGGCTTT 

CGGCTCCCAGCCGTCCTCCCTGCTCCCGACTCTTCATTCGTTCTGAGGAG 

TCCCAAACCCAGAGGAAGCCCCATGCCAAGACCGCCAACGCCACACACAG 

GAGCCACATTGCTTCCATGATGGGTAAGCCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence4218 

AGGTACCTGTCTATAAGGAGTCCTGCTTATCACAATGAATGTTCTCCTGG 

GCAGCGTTGTGATCTTTGCCACCTTCGTGACTTTATGCAATGCATCATGC 

TATTTCATACCTAATGAGGGAGTTCCAGGAGGTTCAACCAGGATGTTTCT 

ACACCTGTGGGTTATGACAAAGACAACTGCCAAAGAATCTTCAAGAAGGA 

GGACTGCAAGTATATCGTGGTGGAGAAGAAGGACCCAAAAAAGACCTGTT 

CTGTCAGTGAATGGATAATCTAATGTGCTTCTAGTAGGCACAGGGCTCCC 

AGGCCAGGCCTCATTCTCCTCTGGCCTCTAATAGTCAATGATTGGGTAGC 

CATGCCTATCAGTAAAAAGATTTTTGGNNGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAGGTACCT 

>Sequence4219 

AGGTACCGGAATCTTGCTAGGGGTAGGAGATACACCCCGGAGGAGGGGAT 

CCTTCGTGGCTTGCCGGGTGGTCATGATGGCTTACCGAGGCCCCTCAGGG 

CCTACCCAGCTTCCTCCGCTTTTCTCCTGACCCTCTCGGGTGCTGCTGGA 

GCTACTTTCTCAGTTTGTAAAATACGCCAAGCTCTTGATTGGCCCCCCCG 

CGTACCTGCCCG 

>Sequence 4220 
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CCGGGCAGGTACCTGAAACGCCCTCCTGAGTCTCCTCCAATTGTTGAGGA 

ATGGAATAGCAGAGCTGGTGGGAACCAAAGAAACAGAGGCAATCGGTTGC 

AAGACAACAGACAGTTCAGAGGCAGGGACAACAGATGGGGGTGGCCAAGT 

GACAATCGATCCAATCAGTGGCATGGACGATCCTGGGGTAACAACTACCC 

GCAACACAGACAAGAACCTTACTATCCCCAGCAATATGGACATTATGGTT 

ACAACCAGCGGCCTCCTTACGGTTACTACTGATAGAAATGTTGGCAGCTT 

TTTAGTAAAAGCATTTACTCTGTTACCATGAAAAAAGTTTGGGTGTCTTC 

TGTTGGTCATAGTTTTACATCTGATTTTACAGAATGGATTATTGATTTTT 

TGGAAGTTGAGACTTTAAAAAAAATAGATCTTACTTGCCAAATGCGATGG 

TTGCTGGGAATACCTGAAACTGGGGATTATTTGGCTTGACTTCTACCTTA 

AAATCTTCTTTGTTTCATGACTTAATAAGGCTTTAAGTTGGGGATATTAT 

TTGACCTTTAGAATTCTTTGTTTTACCCGAAATTAAAATTTTAAAAATGA 

AATGCCTTTACTTGTAAGGGGAAAAAGTTrrCCTATCCrrAAAAGTGCTC 

GTT 1 1 1 A AA ATTTTAAGGTGATTTA ATTCAGCTTATG AATGCCC ATTTTT 

CTTTTTGGGAAAAAATGGACCTTGGCCCGTTTAAAAAATGGGAACCCG 

>Sequence4221 

CCGGGCAGGTACGCGGGTGAGATTAAAAACAAGGAAGCAGAGAATGGTCA 

GAGAATGGGATTCAGATTGGGAACTTGTGGGGATGAGAGTGACCAGGTTG 

AACTGGGAAGTGGAAAAAGGAGTTTGAGTCACTGGCACCTAGAAGCCTGC 

CCACGATTCCTAGGAAGGCTGGCAGACACCCTGGAACCCTGGGGAGCTAC 

TGGCAAACTCTCCTGGATTGGGCCTGATTTTTTTGGTGGGAAAGGCTGCC 

CTGGGGATCAACTTTCCTTCTGTGTGTG 

>Sequence 4222 

CCACTACCCGCAATCTTAATATAAAGAACTGGTCAGAGATTATATTTTTG 
TAACGTATCAGAGAAACTTGATAATTTGTAATGTGAAGTTGTATATTAAT 
ATCGTTGACNTTGNTCTTAGTATAGAGAAGAGGGAACATCTAAATCT 
>Sequence 4223 

CCGGGCAGGTACAGATGAGAACAGCTTACATGAACCTATGATGAAGAAAG 

CCACGGAAATCAATTCATCATGCCCACCAGCAGAAAATAATATGTCTGTT 

CTGATTCCTGATAGGACAAATGTTGGGGACCAGATACCGGAAGCCCATCC 

TTCCACTGAAGCTCCAGAACGAGTGGTTCCAATCCAAGAATCACAGCTGT 

CCATCAGAAACCCTCAGTGGGACGGTGGCAGATTCCACACCAGCTCACTT 

CCAGACTGATCTTTTGCACCCAGTTTCAAGTGATGTTCCTACTAGTCCTG 

ACTGCTTAGACAAAGTCATAGATTATG 

>Sequence 4224 

AGGTACATAAAAAATCCAGGTTTGTGGAAGTCGCGTTCTTTACATCTGGG 

AGCGGGGCTGTCCCAGCATCAGGCGCAGCAGCTGCACTTGTCCGACGCCC 

CTTTGCAGATGCAGCCCTGGGCACACTTGGCACAGCCCACAGGGCAGCAG 

GAGCAGCAGCTTTTCTTGCAGGAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 4225 

CCCCCCCACACGACACTAGATGATTATGTATGTATTATGTTATATATGGA 

CATGACAATGGGTATTAGATCAGAATACGGCATCTCATTTTGTTTCTTAT 

TTTATTACGAAGGGGAGTGGAATGATTTAATCATTATTTGCGAATCGAAT 

TTGAGCTCCACCGTTGTGGCGGCCGAGGTACCAACAGATTTCTCACGGTG 

CTCCCAAAACTGTGATGTTGGGAAATTCTCTGCCCTCAGGGATCCCTGAC 

CGTTTCTCTGGCTCAAAGTCTGGGACCACAGCCTCCCTGACTATTTCGGG 

CCTCCAGCCTGAGGACGAGGCTGATTATTACTGTTCAACATGGGACTATA 

GCCTCACTGCTCGAAGTGTTCGGCGGAGGGACCAAGCTGACCGTCCTAGG 

TCAGCCCAAGGCTGGCCCCTCGGTCACTCTGTTCCCGCCCTCCTCTGAGG 

AGCTTCAAGCCAACAAGGGCCACACTGGTGTGTCTCATAAGTGACTTCTA 

CCCGGGAGCCGTGACAGTGGCCTGGAAGGCAGATAGCAGCCCCGTCAAGG 

CGGGAGTGGAAACCACCACACCCTCCAAAACAAAGCAACAACAAGGTTCC 
TGCCCG 

>Sequence 4226 

GACAATATGGACAAATTAAAGATTTTTGACGTAGTGTGCTCCTATACTAA 
CGGGGTAACGGTTGAAAGTGTAATATGTGAATGTCGGACTAACAAAAAGA 
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TAATTTTAATTTTTTTTCTTATTAACGTATGGGGGATAGATGTTCTTTTG 

ATGACAATTAAGTTGGAATAGAAACTACACCGCGATGGCGGCCGTAGTAC 

CCCTCATACCCAGCCTCAACTGGAGATGACTAAGGAAAGACTGTGCACTA 

AGAAGCCACATTCCCCTGTTCAAGGACTGAGTGTCCTTTACAAATCCCCT 

CCAAATGGGGGATTCCAAAGGGGCTTAAGCAAAAGAACAATCTCTGTGGC 

AAACTAAGTTGGCCAAGAAGCTGAAGACTTAAAATCAAGGAAGGAAGATG 

CCAGATGG CAGTT TTTACATTTATTTAAACAGAAAACGTGCACATGAGTT 

GCCTACTCATTTTCTTCACTGCGCAGCCTGGCATTGGGGTTGGTGACTCT 

GATGGCCAGTTGGGCAGCTCTTTCCACGATGGCTTTGCGGGTCTTGGAGG 

AAACATTGTGAGCGATCTCGGCACAGTAAGATTTGTTGCACATCAGCAGC 

ACTTCCAACTTCTTGACGTTGTGGACCAGGAACTTTCGGAAGCCACTGGG 

CAGCATGTGCTTTGTTTTTTTGTGCTTCCATAACCAATGTTGGGCATTAA 

GATCTGGCCCTTGAATCTTCTACGAAACCTGTGGCCAAGGCCCTTGGGGT 

TTTCCGCAGTTACGCTTAATTTGACATATCAGTCTGACTGGGGCCCGAAT 

GAACTTTTGGTTTTTTTTTGACAATCTGGGCTTAACAAGGGTCTAAGGGC 

GCCATGATGCCAAAAGGAAAGGGTGCCACCCTCTAGGCCCCGGGTACTTC 

CCGGGCGGCCGTTTTAAACTAGGGATCCCCGG 

>Sequence 4227 

AGGTACACCTTTTCAGGGCCGTTAAAGACCACCTGAGGAGACTAGATCTT 

CTTGAACATCACCATGATGGAACTGAGTTGGTTTTAAGAGTTAGAAATGA 

CGGTGGAAGAAAAAAAAGCTCCAAATCGAGGAAACCCCTTTGCAAAAAAT 

TATTTCACTTTAAGGAATTAAGGTATTCTTAAGCAGTTTGAGCTTAAAAA 

TAAAATAAGATTTAAACAAATGAATATTAACTACTAGGTTTTCGAAAAGG 

CGCCTAAAAAATATACGCCGCTGGTTAACACTAAGCGAATTCAGAGAAAA 

AGCCTTCTTTCCCCCAATTGCTGGAGAAAAGATCCGATCTCCACAAGCAC 

TCCTTTGGAGAAAAAGAGGGGGTTAGTTTCCCCGCGTACCTGCCCGG 

>Sequence 4228 

CCACACCGGGCATGAATAGTGTTGGGTTGATGATCATTCGGATTGCGGTG 

TAGTTCCGAATGAAAAGGGATCGGCAGCAATATAGTTTTGTGAATTGATA 

TAAGAGACGCGTGCGCGTTGCATTCTTTATGGAAAATTGCATCTCCACCG 

AGGTGGCGGCCGGGGTACCTGGTCCTATTTTTCCATCGCACAGTGCAACT 

CCGGGCAAAGAGCTGTCCCAGAAGCAAGAACTTGCTGTGTGTAATCCAGC 

TCCATTCTTCTGCATAATTACACAGGTCACGATGTATTTAAATGGTTTTC 

CCAGCTTGGTGAGTTGGCTTAAAGTTTGTTCTACTACATTTGTGGTCCAC 

TGG TTC ACTTTGCTGTGTTG AT AAGCGTT ACC ACC AA TTG CGCTTTCT AT 

AGCCTCTTTTACAATGTTGCTCACTTCATCAACAACAAAAGCAGTCTCCT 

CCGCAGCCTGGTAGTCTTCCATCTTTCCTCCGGCGCCCCGCGTACCTGCC 
CG 

>Sequence 4229 

CCCCGCCATCGATAGAGTAACGTATTGTGGAGATTGAGTTAGTCTCACGA 

GAGGCCATATTAATTAGTAAATACATTCCGACTCGACTTCATGCTGGAAC 

GGTTGACTAGAAAGTGAACATGTAGAGCCACACATGGGTGAAGCGCACGG 

ACTCCCCGCGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTTCTCCAGCGTTGGTTATAGT 

CATGGGAAAGGAAGGTGTCCACAGAAGCACACTTAACAAGAAAGCATATG 

AACTCGCTTTATACCTGAGGAGGTCTGATGTGTAAGCAGCCTCTCCCCAT 

CTACCTAGCAACTGTCTTCATCAACAACCCTAATTATGGGCACAATGCTA 

CCAAACTGTAGATGGTAGCTAATTTTTCTTTACCTATTTTCTAATGTCAT 

GATTCCTGTTTGCCCAATGGATCATTTGTATGTTAACCACTGGATGTAAC 

CAACCCTTATCTGGCAACATAATTGCAGCACAATAATGATTTGCATGATA 

CCTTGAAATTGGGGGGAGGGGGCATGGCCAAGTTGGGCATCACT 

>Sequence 4230 

ACACCGTCAATCAAAATTACTATATAAGTGTATATGTGTTATTCAAATAG 

TGATACAGGCGATATTACAATTAATTGACTATTGGAATTATAGATAATTT 

CACAATGTGGATCTTTCTTTCNTAAGAAGAAGTGGAAGTGTGTTATAACG 

TAGTGTGTGAATCAAATCG 

>Sequence 423 1 
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CCCTCTCGCGCGCAACTTCnTACAACTGGACAAAGTGGTTTGTTTTAATT 

TTGACGACTGACTGTGTTGCGNTATGTATATTTGTATAACGAGAGCATGC 

AATGATTTTGTGTCTGGTTCTTTAATAAGAGGGAGCGGATAAATGATGAT 

CTCAATGAGGCTAGTTGGAACTCCACCTCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGG 

TTCCACTACATCATTGCAAATCTGGGATTTACTGATGGAGACCTATTAAT 

GGAAAAACCCTAGAAAAGATCACCAACAACCGTCCTCCCTGCGTCATCCT 

GTGACTGCACAGGACTCTGGGTTCCTGCTCTGTTCTGGGGTCCAAACCTT 

GGTCTCCCTTTGGTCCTGCTGGG 

>Sequence 4232 

ACCTACCTCTCAAATATTAATTTTTGNGATAGTTTCTATAAATATGTATG 
ATAATAGATAGTTATATAATGTAGAATGTAAATTATATTATATATGTTAT 
TTCTTTCATAAGAGAGGTGGATTAGAGGAATTTAG 
>Sequence 4233 

AGGTACTCGGGGGGGGTCTCAGGAGGCAGCGCTCTCAGGACGTCACCACC 

ATGGCCTGGGCTCTGCTCCTCCTCACCCTCCTCACTCAGGGCACAGGGTC 

CTGGGCCCATGGGGCCCTGACTCAACCTCCCTCCGCGTCCGGGTCTCCTG 

GACAGTCAGTCACCATCTCCTGCATTGGAACCTTCAATGACATTGGTAGT 

TATGATTATGTTTCCTGGTACCTGCCCG 

>Sequence 4234 

AGGTACGCGGGGAGGAACTGCTCAGTTAGGACCCAAACGGAACCATGGAA 

GCCCCAGCGCAGCTTCTCTTCCTCCTGCTACTCTGGCTCCCAGATACCAC 

TGGAGAAATAGTGATGACGCAGTCTCCAGCCACCCTGTCTGTGTCTCCAG 

GGGAGAGAGCCACCCTCTCCTGCAGGGCCAGTCAGAGTGTTAGCACCAAG 

TTAGCCTGGTACCTGCCCG 

>Sequence 4235 

GGTCCCTTGCTTGATTTTTTTAAAAGTTTCACCCCGGTGCATGTATAGAT 
AAATCCCTCTAAATTAAAGGGGGGAAACCCGCCGGATTTTAGATCCCGGC 
GTTTTCTCTTGAAAACTC 
>Scquencc 4236 

AGGTACGCGGGGATTCTTGTCTGTTCTGCCTCACTCCCGAGCTCTACTGA 

CTCCCAACAGAGCGCCCAAGAAGAAAATGGCCATAAGTGGAGTCCCTGTG 

CTAGGATTTTTCATCATAGCTGTGCTGATGAGCGCTCAGGAATCATGGGC 

TATCAAAGAAGAACGTGTGATCATCCAGGCCGAGTTCTATCTGAATCCTG 

ACCAATCAGGCGAGTTTATGTTTGACTTTGATGGTGATGAGATTTTCCAT 

GTGGATATGGCAAAGAAGGAGACGGTCTGGCGGCTTGAAGAATTTGGACG 

ATTTGCCAGCTTTGAGGCTTCAAGGTGCATTGGCCAACATAGCTGTGGAC 

AAAGCCAACCTGGAAATCATGACAAAGCGCTCCAACTATACTCCGATCAC 

CAATGTACCTGCCCG 

>Sequence 4237 

GCCTCCCTCTCCTCTCTACCTAACTTGATATTTAATTAATAAGTAATTTA 

TTAATATATTTTTATGGATTAATTATTAATACTACTATCGACTACACGTC 

TACGATCTCTNCACTCATACAATGTGGTTAGGTACTTTATAAATTTTCCA 

CTTTTTGCCTAATTGCAACTACTCCGAGGAGGCTGTCTAAGTACTCGGGT 

ATAGGGTGGGGGCTCATGGTTTCCCTCTACTTTGGGATAGGGCACATATT 

GCAGAGGTAATGCTGTGGCATATAGCTTCTGCCTCAGGGTATCACTGGAG 

TCACAGGACCCTGCCCACCTGAGTTCCCAATAAAGAAAAACCTCCCCTTC 

TGAGGCTGCTTTCCCAAAACTCCCCCTGCATCTTTATCTCTTCATCTATC 

CCACCTCTTCTCTGAACATCCCACCTTTATCCTGTGTTCTGCCTTTGTTT 

TAATTTTAACTCATGTTCATCCTGCAAACAGAAGCATTCTCTTAGGTCCC 

AGTTTCCAGTTGATTGCATATCCTTTGATCAGCCCTTTTTCCCATCCTGC 

CCTATGGTTCTCTAGCCACCTGTGCATGCATGTGTATTTCTGCCTGGTTC 

TATGGTGTGTGGATGTGTGTGCATTGAATCTGTCATATTAAAGGGGGTCC 

GAACCTTGAATCCCTAAAGCATTGCTGCCCTTGGGCCTGATGTTCCTTGG 

GCTTCCTCCAAAGCATTTTAACAGAAATTAAAATTGGGATGACTGTTTGG 

GGTGGTATTGGGTCAGAAGAGGTTTTTAACATTCAGTTGTAAATGGATAA 

ACTTCTCTGGGTTAATTTCCTTAAAAATAATTGTTTGGCTCCTTGGAGCA 
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GCTTITGGAAAAACCTTTTGTTCGAAAAGTAAATTAAATCCTACCTATTT 

TTCCCCATTAAAAAGAGGATAAAATTTTTCCCTCCGGGCGCGGTTTAAAA 
TG 

>Sequence4238 

AGGT ACGCGGGGGAAATGGCCGCGTCCAGTCAAGGAAACTTTGAGGGAAA 

TTTTGAGTCACTGGACCTTGCGGAATTTGCTAAGAAGCAGCCATGGTGGC 

GTAAGCTGTTCGGGCAGGAATCTGGACCTTCAGCAGAAAAGTATAGCGTG 

GCAACCCAGCTGTTCATTGGAGGTGTCACTGGATGGTGCACAGGTTTCAT 

ATTCCAGAAGGTTGGAAAG 

>Scquence4239 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGGCTGGCCGGCGGCGCTGGGAGGTGGAGTCG 

TTGCTGTTGCTGTTTGTGAGCCTGTGGCGCGGCTTCTGTGGGCCGGAACC 

TTAAAGATAGCCGCAATGGCTGAAAATGGTGATAATGAAAAGATGGCTGC 

CCTGGAGGCCAAAATCTGTCATCAAATTGAGTATTA 

>Sequence 4240 

TCACGATCACGACCATACTAGTATTTATTATGATAAGTATTAACATAGTC 

GCATCGATATAATATTTTGAATTTATGATAGATCAGTTGCCACAGGTAAT 

TAATTTTTAAATTNNNTTAGGATGGTGATGGCGAGGTGGACTCGATCTAG 

GTGAGTTGAATCGGAACTCCACCGCTGTGGCGGCCGACGTACACGGGGTT 

TTTTGTAGCGGACAACATGGCGGCCTTCATGCTGGGCTCGCTGCTGTGGA 

CTTTCAAGCAGGTCAGGCCTCTACTTTTATCCACACCGCTACCCCTCACC 

GCTGAATCTCATAACCCACGGGTCCCCCACGGCTCTGCCACCTGTAGTGC 

TCGATGGTTCCTTCATCAGCTTCAGGCCAAGTTCGAAGTCACTATGTAGA 

CTGGAGAATGTGGCGCGATGTGAAGAGACGAAAAATGGCCTATGAATACA 

CAGATGAGAGGCTACGTATTAATTCACTCAGGAAGAATACCATTTTGCCA 

AAAATTCTTTAGGTTAGCTAATTAAGATGAGCCCCTTTGTACCTGCCCG 

>Sequence 4241 

CCCGCCTTGGCCTAAATATGGGGCCATAAACTGGTTTCCCTGGGANAAAA 

AAGGGGGAAATCTrTTTTAAATTGGCTACACCCCCTCTTTGCCCTGAGGG 

G 1 1 i 1 1 CC CCTTTTAAAATTTTCC ATTTTGGGGGGGGGTCC ATTTTTTCC 

CCCTTTTTATGGGGGTTTTTGGGGCCCCAAACCCAACCCTTTGGTTTTTA 

AATGGGG TTCC CCTCGGGAAAAAAAAATGGGGATTTGGGGGGAAGCTTTT 

ATAAAAATTTTCGGGGGGGTTTTTGGCGCATATTTTCCCCGGCTTTTTTT 

TGAAAAAATTTCGGAAAATACCCCCGGGGGGTTGTTTTTTTTTTTAAAGA 

ACCCCCTTGTGGGCAAGATATTTCCATATTATGGGGGCCCCCCCCGGGTG 

GCCACAATTTTTTAAAGAACCAGGAGACCCTTTTTCTCAAAAAATCGGTA 

TATATTTCGGGAAATTGGGGGCCTTTATTTAGGGCCCCCCGGTTTGAATA 

ATTT TGGCTGGGGCCCCAATATGAAACCCCCTTTTTTTTCTCCCCCATAT 

TTTTGGGGAAAAAAAAAACCT1 l'l rrriGGGGAGACTAACACCCCCCCTT 

TTTTTAAACCAG 

>Sequence 4242 

ACGTACACGATCCCATCCACTTGTTCTGAGTCATACCCGATCTCACGAAG 

CTCCAAGTGAGGGAGGACAGAAGTAAGGAGATAGCTGACGTGGATACGTA 

GCCGCGTAAGCTTTGCCAAAGCCCTTTCTAGGTCATCTCCCTCTGGGGTC 

CGGTAGGAGAC CTGA GCCTTCTGCAGCATTTCCAGGTGTGTCTCTGTTTC 

CTTCAGTTTCTCTTTTAACTCTTGCTTTTCCTCTTTGGTTCTTTCCAGCT 

CAGCTTTCATAATCTGGAATTCAGCTTGGCGATAACCCATGTGTTTCTTG 

CTCCAGTACCTGCCCG 

>Sequence 4243 

GAANANAAANAAAACCGCGCCCCCCCCCCACATTTTAAAAAAATTTTTTT 

TTGAGGTATTTTTTGAAAAAATTTTTTCCCCAGTAGGTGGGGAAATTTTC 

GGGGGGGCCACAAAGGTTGTTTTTTTGCCCTGAAGAAAAAAGGAAAAAAC 

CCCATTCCCCAAAAAAAAAAAAATTGGG 1 TT1 TTI ill T A A A A A A A A AAA 

ATTTTCCC TCCGGGGGAAAAAAAATTTATCCGGGGGGGGGGGGGCTTTTT 

Til 1 1 1 TTCCCG ATA TTTTGG GGGGGGGGGGTTA A A A AA ATA AAG AACCC 

CCGCGGGGGGAAAATTTTTATAACTTTTTTTACCCCCCCCCCCTTGGGGG 



Page 859 
O f990ofTable4 



WO 01/51628 



PCTYUS01/00798 



Table 4 



GGGGGGCGCCCCCCTTTTTTTCTTTTTTAAAAGGGAAAAATCCCCCCCCC 

CGAAAAAAAAAAAAG 

>Sequence 4244 

AGGTACGCGGGGACTGGAGTGATGCAGCTACAAACCAAGGAACACCAAGG 

ACCACCAGCAATGACTAGAGCTAGGAGAGAGGCATGGAATAGATTCTCCC 

ACAGAGCTGCCAGAAGGAACCAGCATTGCCAACATCTTATTTCAGACTTC 

TAGCCTCCAGAATTGTGAGAGAATAAATTTTTGTTGTTTTCAGCCTTCCA 

ATTTGTGATAATTTGCTATGGTAGCCCTAGGAAAATAATACATCTGGATT 

CCAGCTTTCCACTCACATCATCGTTTTCTCCATCCTTCCCATGTCTACAT 

ATTGTTGTTCCAGATTAAAGATATCTTGATGTCACAGGTGCT 

>Sequencc 4245 

AGGTACAAGGATGCTTTGAAAGATGAGGAAGAGAGAGTCCAGGCCACAAT 

TGATACCGCAAATGATGCCACTGTCATGGCCAGTGAAAGCCTCAGTGTCA 

TGTCCAGCAACGTCTCCTTTTCTGAGTGAAGTCTAGGATAGTTTCTTCCC 

CTTGTGTTTGAACAAGGCAAGTTTAGTTTCTACGTTAATGGAAGGCCCAG 

GTGGGCTTCGAAGGACCGTAGGGGTCTTTGGCATTTTTTGTTCCCATATG 

GGGGAATGGTAAAAATTTTACCTTGGTTTTTCAATAATTTTTITAAATG^ 

T [I t i l CTTTTTGATTTAACCAGGTTAGTTTAACCnTCAAAAGGGGTTTA 

ATTTTATGAAATATTTAATCCCCCCCCCAGGTATGGCTTCTTTTAATTCG 

GGTTTTAAAAAAGTTACCCAGTTTGGAAATTTTTTGGTTTAAAAAAAAAT 

TGGAAAATTACCCTTCTTCCCCTTAATTTTTGGGGAACCTGGAAACAAAG 

GGGTAAGGGGTGGGTAATGGTAAAAAAGCCCATT I 1 1 1 i I i rTTTTTTTT 

TTAAAAAGTGGCCCAAAAACCCTTCCCCCGGTTAAAAAATGGGGGGAAAA 

CAAAAATTTAAGGGGGGGGGGCCCAAAAANTTTAATTTTCCCTTGGGCCC 

GGGGCTATATTTTTTGGGCCCTGGAAAAAATTTTTTTTTTCCCCGGGGTT 

TTTCTTTAAACTTGGGGGAAAAAAAAATTTCCCCAAAATTTAAAACTCTT 

TAAAAAA AAAAAAACCCCCCCCAACNNTGAAAAAAAAGAAANNNTTAATT 

1 1 1 1 1 1 iCCGGGGGGGGGGGGTTTTTTAAAAAATAGTGGGGTGCCCCCCC 

GGGGGGGGGGAAAAATTTTTTATAAACCCTTTTTTTATCCCCCCCCCCCC 

CCTGGGGGGG 

>Sequence 4246 

CCTTTGGNATATCCTNCTCTTTT 

TTAAGAGACCCAAAACCTTAAACTCCCCCTTTTAACCCTCCATTTAAAAA 

TACC CCCT TAACTTTTTCCCCTCATTATCCCTTTTTCCCAAAAAAAACCC 

TTGCCTTTCCCCTTTATCCC^TTrTAATACACCTCAACCCCGGTTTTTAA 

AAATAAAGGGGGTCCCCCTGGGCTTGTTGGAAAATTCAATTTTAAAATTT 

TTTTTGT TTCCCGGCGAAAACTTAAGGGGGGGGGCCCCATTTCCCCAAAT 

TTTTTTTCCCTTTTATGGAAGAAGTATATAAATTCCCCTATAATGCGATA 

AAATCGCGCAAAATATGAGCCAATATTGATGAAAAATGCGGGTAAATTGG 

TGGGTATTATCGCGAAAAAATTGGGGGAAATTTTTGCTCGATATTGCTGA 

ACATGATCTAAAAAACGAGGCAAAACAATGAATTACACTCCTTATCTGAG 

GAAAAATGGAGGTAAAAGAGGCGTAATTAATGAGTAATAGGGGGAAAATT 

TTGGAAAAAAGGGGGAATATTTCGACTAATTGTGTCTAAATTGATATAAA 

G 

>Sequence 4247 

GGAAANANACCCCCCAACCCCTCTTGGGGGGGGCCCCGGTCCCCGGATTT 

TCGTTCCCCCTTTATTGAAGGGTTTACTTTTCGCCCCTTTGGCCCTTATT 

A A ATGCGGGCTCAGG' rTTTTTn CTTGG A ACCCTCTAG ACCGCCTTTTTA 

AA CTTAATG GGGGTTCCCCCCGGGCTTGCATGGAAATTTCTATTATTAAA 

AC 1 1 1 1 1 1 1 G AATACCCGGGATACACCTCAAAGGGGGGTGGCCCCCCTTT 

CCCCCCCATTTTGGGTCTCCCCCTTTTTAGGAGGGGGGGTATTTTTCGGC 

CCCCTTTTGGGGAAAATATTGTGGGAAAATCTCTTTTTTTTTTCCGGAAA 

AAAAAGNATAACCCTTGTATTTAATTGGGGCCTTTTTAGGTAAAATAATG 

GAGGTTTATGTTGGTGAAATTAGGGGTGTAAATGTGTGGTAAATAGGGTT 

GTAATTATTAGGGAATATTTTTTGCATTAATTTCGGTAAAATTGTTGTAA 

TGTACTTTGGAGGAAATACGTTGGATTATAATCTGTCGAAATATCGTTGC 
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AATATTTCTGTGGATTCArTGAGTAGAAAATTTGTTTATAATATGAGTGA 
AATTTTTCGTGAAATATCGTGGAGTATATTGGTCGTACTTATTTGGGATT 
ATTATCGTGGGATAATCTGTGAATAATATTTGGCAATTG 
>Sequence 4248 

CCGGGCAGGTACCTCAAGCACAGCCCTGGTCAACTATGTGGTTTTCATGG 

TGGCAAAGGCTCACCAGGAGTCTCAGCTTGAAGGATGGTGACAATCTCAA 

CACCCTTCCCCTCCAAACATAAGAGGCCTTCCAAAAGCTCCTATAGTTTT 

CAAAATAGATGCCCAAAAAGTTTTAGGATGCAAGGCAAAATTGACCACTT 

TGTGGAAAATGTCTCAAGGGCCAACACTGGGTGTCACTCTTTTGGGGCTT 

GGCCCTATGAACATGGAAAGGCAACCAGGGCAAGGCCC 1 1 till ri CTCC 

ATTTCCACCCCAGAACCCCAGAAGCCAGACGCCCCCCCCAGTTTTAAAAC 

ATTTTGTGGGTGAACCCCAACCCGGATCCCCCTGTGGACCTTACACCAAA 

CCTTTGGCATTGTAAAGGTGGAAACCCTTTCCCCGAAATTAACCCAAATT 

TGCCTTCCTTAAAAAAAACCAAAAAGGCCTTCATGTTTTTCCCACCCACC 

CTTTAGTTTTTGAAAACCTCATAATTCCCCCTTTATTCTTTAACCCCCCT 

TGTGGTAACCCTCTGGCCCCCTTTTTTAAACCTAAAGGGGAATCCCCCCC 

CGGGCTTTCACGGAAAATTTCCCATTTTCAAAACCCTTTTTTTAATTACC 

CCGGTAAACCCCTTAAAGGGGGGGGGCCCCCCCGACCCCCCACCTTTTTT 

GTTCCCCCCTTTAAAGGAAGGGGTTAAAATTTGCCCCCCCTTTGGGGGGA 

AAAAAAGGGGCCCCTAAACCGGGGTTTCCCCTGGGNANNNNANANAGAGA 

AGAGCCCCGGNGNCCCCAATATATTTTATACCTATAAGAAAAGATAGAAA 

TGATCCACCCCTCTGCGTGAAATATTCGAGAGAAAAAACGATTTTTATCC 

GTAATTGTCGTC 

>Sequence 4249 

TCATTGGGCAATAGCTTGGTTTCCTTGGNNNNANANTTAAAACAAATGGT 

AAGAAATT H ill AATTGG AAAAAA A AGTTATTAAAATTTAA AATAGGTT 

TTGAAAAGAAGTTTTAGGTGTTTGAGAAAGTGTGGAATAAAAAACTTTTG 

ATAAGATAAATTGTTTAGATTTTTTTAAAATAATGTGGGTAATAAAATAG 

ATTTAGAA AAATA TATTTTTGGGTTGGGAAGAGGGAAAAAGTGTTAAAAA 

ATATGTGTGTTTTAGNGGTTAGGTAAAAAGGTAAATTTTTTATAATGTTG 

AGTATGTT AATGA ATAATGATTGATTGGATGGTGGTAGATAAATTGTTAT 

A ATATG AA111 1 IGTGGATTTATAAGGTGAATGTAGTGAGAATTAATTGA 

Gi 1 111 GATTATTA AATGG ATTGGAGTGTATATGGAGTG AAGGN AGTA AG 

AGATGAGTTTTGTGTAATATTGTGTGGGTCG 

>Sequence 4250 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGAGCTGGGGATGCGGGCACCTGTATTACAGG 

CCCTCTTGCTGTGTGGCCGCAGACTGGTGGTTCAGCCTCTTAACTCTGAC 

ATGAGGAAACTGAAAAACAGAGTAGCAGCTCAGACTGCCAGAGATCGAAA 

GAAGGCTCGAATGATTGAGCTGGAACAGCACGTGGTAGATTTAGAAGAAG 

AGAACCAAAAACTTTTGCTAGAAAATCAGCTTTTACGAGAGAAAACTCAT 

GGCCTTGTATTTGAGAACCAGGAGTTAAGACAGCGCTTGGGGATGGATGC 

CCTGGTTGCTGAAAAAGAGGCTGACCCCAACGGGAATGAAGTGA GGCCAC 

TGGCCCGGTCTGCTGAGTTCCCAACACTCAAACTCCCTGCCCTCTTGAAT 

TCGGTCCGCCCCTTTTGTAACCCTTCAAAACATGTGCCCAGGGATCTTGC 

CGTATTGACTTTTCAAATCAGAATCTGATTTCCTGTTGGCCTTTTTGGAC 

AACTTGGACCCATCTTGTTCTTAAAGGCCCTTCCCAAAACCTTGCAGCCC 

TGGAGAACTCCAAAGGCTTCCCAAAGGACCCGTTCCTAACCGCCTCCTTT 

TCTTTCAGGGGGACTATTAACCAACCTGGAACCCTTATGAATAATTGTTT 

TGACCCAATTTTCCAACCCCTATTTTAAAACCCCTTTGAAAAAAACCCCC 

CTTTGGGGTGAAAAAAGGGAACCCCTTTCCCCCAA 

>Sequence 425 1 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCCATATGATGTGACCTTACTCAACTGATTATC 

ACCCTCCCTGTCATACAATACTTCCTGGCTCGATTTCCTGGGGGGTGGTC 

TNANNCCACTCCACCCCCCCTCANCCGAACCTANAGTAAAGGGGCCAAGC 

ATCCTCCCCAAGGGAAGGGCGTTGAAACAAGGAGCCTCTCCTGGGCCTGC 

CTAACCTCACATTTACCTGACCACAATAACCCGGCCAGAAGAACCGGTGG 
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AAAAGATCAACAACCCCATACAAAAAAAAAAATAAATTCGGCCCTCCCCC 

CCTTTAAAAAAAAGGGGCCCCCCCCCCCCCAAAAAAACTAAAAAAAACCC 

TTTATAAACCCCCCCACCCCAAAGGGGGGCCCCCAAACCCCAATTTTTTT 

CCC CCTTA AAAAAAGGAAAATTCCCCCCCCCGGCAAAAAAAAAGAGCCAA 

TCCCTTTTCCCCCAGAAAAAAAAAACACAATAAAACACACAAACCCTTCC 

ACACACCCCGAAAAAATAACAACCACCCCAATTAACATTAATCCACTAAA 

CCCATAATCAAATAAACAAATACAACACACACAAACCACATATACCAAAA 

TAACAAAACATATTACGACAACACACACCAAACAAAAACAACACCCACAC 

AACAAATATCTAAAAAAAACATACTAACAACAAGACAAACAAGATAAAAG 

ACAAAAAAAAAAACTACACACAAAAATCCCCAAACAACTAAACAAAACAT 

GCTAAACAAACACCCAACAAACAAAACCAAAAACAACAATACG 

>Sequence 4252 

CCGGGCAGGTACCCCTGAACTTAAAATAAAAGTTAAAAAAATGCAAAGTG 

CTTAGGAAACTCTCTTTAGTGCTTATCTCATTGAAAAGTATTAGAAGCTC 

TTTAAGTGACCAGAGAAGGGCTTGTGCTTCTTACTTTAGAGATGAGGAAA 

TTAAGTAACTTGTTCACAGTCACCTACTTACAGAGAAGTGGAGCTGGTTC 

TCATATACATAATATTCTAAGTACTTTAATCGGCACACCAATAGACATCT 

TGGCAAGAAGAGAAGTCGGCTCTGGCCTACTTTTTTTCTCTTTCGGCCGC 

TGCGAAAGATGCTACCGCGAAAGCCTGAGTCAAACCAATGGGCCCCCGTA 
CCCT 

>Sequence 4253 

CCGGGCAGGTACAGTGGTCCTTTTCAGAGTTGGACTTCTAGACTCACCTG 

TTCTCACTCCCTGTTTTAATTCAACCCAGCCATGCAATGCCAAATAATAG 

AATTGCTCCCTACCAGCTGAACAGGGAGGAGTCTGTGCAG1TTCTGACAC 

TTGTTGTTGAACATGGCTAAATACAATGGGTATCGCTGAGACTAAGTTGT 

AGAAATTAACAAATGTGCTGCTTGGTTAAAATGGCTACACTCATCTGACT 

CATTCTTTATTCTATTTTAGTTGGTTTGTATCTTGCCTAAAGTGCGTAGT 

CCAACTCTTGGTATTACCCCTCCTAATAGTCATACTTTTAGTCATACTCC 

CTGGGGGTAGGGGATTTTTCTAAAAAGCTTTAAAATGTCTTGGATTGCAC 

CACACCCTTAAAATATTGAATGGGCTTTTCTTTGGCTTGGAATTACCAAA 

CCTAAAAAAAATGTGGTCTTAGGGAAAACCTTCTTAACCCCTTGAAGGAT 

AAAAACCCCCCAAAGGGGGGGAACCGGTTAAAACCACTAAATGCTTTAAA 

GAATTTGGGCACACTTTTTACCTTAGGTAAGCCCCATTGAACCCCGGGGG 

GCCCAAAGGCCTCCATACCCCCAATTAAAATGTTTTGGGGAAAAAAAAAA 

ATCCCTTTTAAAAAAAATTTAACCCCCTTTTTAAAAAAAAAAAAAACCCG 

GGGAG TTTCCCCCCTTCTTTGTTTGGCCATAATTAAAAAAAGCCCCCTTT 

t \ nTATI l ITTTAAAAAAAAAAACCCGCCCACATTTTTTTTGTTCCAAC 

CGCGTTTTTTTTTTGGGGGG 

>Sequence 4254 

AGGTCGCGGGGCCTTTCCTTTCAGCGGAGCGCGGCGGCAAGATGGCAGTG 

CAAATATCCAAGAAGAGGAAGTTTGTCGCTGATGGCATCTTCAAAGCTGA 

ACTGAATGAGTTTCTTACTCGGGAGCTGGCTGAAGATGGCTACTCTGGAG 

TTGAGGTGCGAGTTCACCAACCAGGACAGAAATCATTATCTTAGCCACCA 

GAACACAGAATGTTCTTGGTGAGAAGGGCCGGCGGATTCGGGAACTGACT 

GCTGTAGTTCAGAAGAGGTTTGGCTTTCCAGAGGGCAGTGTAGAGCTNTA 

TGCTGAAAAGGTGGCCACTAGAGGTCTGTGTGCCATTGCCCAGGCAGAGT 

CTCTGCGTTACAAACTCCTAGGAGGGCTTGCTGTGTGGAGGGCCTGCTAT 

GGGTGTGCTGCGGTCATCATGGAGAGTGGGCCANAGGCTGCGAGGTTGTG 

GTGTCTGGGAAACTCCGAGGACAGAGGGCTAAATCCATGAAGTTTGTGGA 

TGGCCTGATGATCACAGCCGAGACCCTGTAACTACTACGTTGACACTGCT 

GTGCGCCACGTGTNGCTCAGACAAGGGTGTGCTGGCAT 

>Sequence 4255 

CGAGTACATTTTTAAAGAAAAACCTTTCTGAATAAGAGCCTAATGTCTAT 
ACTGAAGAGAGGAGACAGCATGTCATCCTCCTTTTTTTGGCCTCTCTCAA 
AAGTTACTGCCCAAACTGCCATGAGAACAGAACCTCCAGTTTGCAGCCTG 
TGGTGCGCAGGTCTCTCCCGCACTGATCATACCTATGTGTCAGTCAGGAA 
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ATCTGGCTGATGACTTGTCACAAACAGCAGATGAGGAAAACGTCAAAAGG 

AACGTAATTTGGGGGTGGTGGTGGGGGGGGAACAAAATGTACCTGCCCG 
>Sequence 4256 

CGAGTACCAGGCCCAANATAACTTTATGATGATGGATGATGCTGTCCTCT 

GCATGTGTTTCAGCAGAGATACAGAAATGTTAGCAACTGGGGCCCAAGAT 

GGAAAAATCAAGGTGTGGAAGATTCAGAGTGGACAATGTTTAAGGAGATT 

TGAGAGGGCACACAGTAAGGGTGTCACCTGTCTAAGCTTTTCTAAGGATA 

GCAGTCAGATCCTTAGTGCTTCTTTTGACCAGACAATTAGAATTCATGGT 

TTAAAATCTGGGAAAACCCTGAAGGAATTTCGTGGCCATTCCTCCTTTGT 

TAACGAAGCAACATTTACACAAGATGGACATTACATTATTAGTGCATCCT 

CTGATGGCACTGTAAAGGTTAAGTATTTGCTATCAGTTTATTTTGGGATG 

TCTACCCCATCTTTGTCCTTTGAGGAGTTNTCAGTGGTGATAATGGGAAT 

GATTGTGCTGTAGTAAACCTCTTNTCCTGCTATTNTAGCTGTAATTGAGG 

TGAGTCTGAGACACAACAGTATTCTGTGGGTAATTCCCATTGGCCTTGGG 

ACCCAATCTCANACCTTTTCATCCAAACCAACTTATCATGTGTAGGAAAG 

AAGAAGGTGN 

>Sequence 4257 

AGGTCGCGGGGGCTGTAGTGGCTTCGTCTTCGGTTTTTCTCTTCCTTCGC 

TAACGCCTCCCGGCTCTCGTCAGCCTCCCGC 

>Sequence 4258 

CGGGCAGGTCATTTTTGAATAGACTCAAAAATACTCATTCTGCTGNTGTT 

CAGTTGGCTTTTAAACCTGTCTGCAGAGGAACTGAAACAGCAAGAACTTC 

GGGGTGAACAACCCGCTGATCCTTTAACAAGGATTTCTGGCAGGAAACTC 

ACAAAAAGGAGAACTGAAAATTTAGACATACAGTTGGCCATTGTAAAAAA 

CATCAGTTTCCTCTCATACATTCCAAGTAAACCAAGTAAAATAAGTGTTG 

GAGTAACACTTGCATAAAAGATNTAAGGAGTGATAGCTCTTTCTGTTCTG 

CCATTCCCAACATTCCTGGGGGAAAGGAGACTCAATGAGTTAATACTATN 

TCACTGAGCCCAAGATGGAACTTGGTTTGACCTAAACATCTGATAATATA 

GGCTAGCTGATNTCTTAANAATTCGTTGCATTGAAGGATATTTTGCATGG 

TCTGTACACCTGTCAATACTTNGTTGTATTGATTTCTGATATTCTTGCAG 

CTGACTACGTGTAATTGGGCAGATCAGCTTTGCAGAGAATATTGCTGCAT 

CTCGTGGCAAATCCTGNATCCTAGTGATGGTACAAC 

>Sequence 4259 

CGAGTACCAACAGCACCCAGGCAAAGCCCCCAAACTCATGATTTATGAGG 

TCAGTAATCGGCCCTCAGGGGTTTCTAATCGCTTCTCTGGCTCCAAGTCT 

GGCAACACGGCCTCCCTGACCATCTCTGGACTCCAGGCTGAGGACGAGGC 

TGATTATTACTGCAGCTCATATACAATCAACAGCAGTCCTTGGGTGTTCG 

GCGGAGGGACCAAGCTGACCGTCCTAGGTCAGCCCAAGGCTGCCCCCTCG 

GTCACTCTGTTCCCGCCCTCCTCTGAGGAGCTTCAAGCCAACAGGCCACA 

CTGGTGTGTCTCATAAGTGACTNCTACCCCGGAGCTGTGACAGTGGCCTG 

NAAGGCAGATAGCAACCCCGTCAAGGCGGNAGGTGGAGACCACCACACCC 

TCACAACAAAGCAACACAAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 4260 

TACTTATGGGGGAATTGGACCTCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTCCTTCTT 

GCCCTTGTAGAATTTCCTGAGGTTTTCTTTCTGAGTCTGGTTAATACTGT 

GAGACACGGGCAATGGATTTCCGGACGACTCGGATCTTAGAGAGCTTGGA 

GGCCGACCGCCTGTCACTTTGCNACGCGCAGCTGGGACAGCTCACCTTAG 

GTCGCCAGCTGTTCAGCAGCTCTCTTTT 

>Sequence 426 1 

TCGGTCAGGGACCCCGGATTCCCGGGTAGATGCCCAGTAAATGAGCAGCT 

TAGGAGGCTGTCCTGGTTTCTGCTGGTACCTGCCCG 

>Sequence 4262 

AGTACCAGATTCTTTCAAAAAGTCAGATGAGTAAGGGATAGAAAATTAGT 
TCATCTTAAGGAACAGCCAAGCGCTAGCCAGTTAAGTGAGGCATCTCAAT 
TGCAAGATTTTCTCTGCATCGGTCAGGTTAGTGATATTAACAGCGAAAAG 
AGATTTTTGTTAAGGGGAAAGTAATTAAGTTAACACTGTGGATCACCTTC 
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GACCAAGGGACACGACTGGAGATTAAACGAACTGTGGCTGCACCATCTGT 
CTTCATCTTCCCGCCATCTGATGAGCAGTTGAAATCTGGAACTGCCTCTG 
TTGTGTGCCTGCTGAATAACTTCTATCCCAGAGAGGCCAAAGTACCTGCC 
CG 

>Sequence 4263 

GGCAGATTGGACCTCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACGCGGGGAGAAGGA 

GGAAGGACAGCAGGGCCAACAGTCACAGTAGCCCTGACCAGAGCATTCCT 

GGAGCTCAAGCTCCTCTACAAAGAGGTGGACAGAGAAGACAGCAGAGACC 

ATGGGACCCCCCTCAGCCCCTCCCTGCAGATTGCATGNTCCCCTGGAAGG 

AGGTCCTGCTCACAGCCTCACTTCTAACCTTCTGGAACCCACCCACCACT 

GCCAAGCTCACTATTGAATCCACGCCGTTCAATGTCGCAGAGGGGAAGGA 

GGTTCTTCTACTCGCCCACAACCTGCCCCAGAATCGTATTGGTTACAGCT 

GGTACCTGCCCG 

>Sequence 4264 

NACCTACTTTTAGGGCNGAATTGGACCTTCCACCGCGGTGGAGGCCCGAG 

GTCCTTGCGCCTTCCTTTGTAGCCTTCATCAGGGTTTGGTGAAGATGGCG 

GTATATAGGCTGAGCAAGAGGTGGTGAGGTTGATCGGNGTTTATNGATTA 

CAGAACAGGCTCCTCTAGAGGGATATGAAGCACCGCCAGGTCCTTTGAGT 

TTTAAGCTGTGGCTCGTAGTGTTCTGGCGAGCAGTTTTGTTGATTTAACT 

GTTGAGGTTTAGGGCTAAGCATAGTGGGGTATCTAATCCCAGTTTGNGTC 

TTAGCTATTGTGTGTTCAGACCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 4265 

CCGGGCAGGTACGCGGTGTGGGGAGCCTAGCTGTGCTGTGGGTCCAGGAG 

GCAGAACTCTGGGTGCCTCACCATGGCCTGGATCCCTCTACTTATGCCCC 

TCCTCACTCTCTGCACAGGCTCTGAGGCCGCCTATGAGCTGACACAGCCT 

CCCTCGGTGTCAGTGTCCCCAGGACGGACGGCCAGGATCTCCTGTTCTGG 

AGATGCACTGCCAAAGCAATATGCTTTTTGTGTGGCAGCAGAAGCCAGGC 

CAGGCCCCTGTGTTGGTGATATATAAAGACAGTGAGAGGCCTTCAGGGAT 

CCCTGAGCGATTCTGTGGCTTCAGCTCGGGGACAACAGACTACGTTGACC 

ATTAGCGGAGTTCAGGCAGAAAACGAGGCTGACTACTACTGTCAATCAGG 

AGACATTAGTGGTACCTGGGCCGCTCTAGAACTAGG 

>Sequence 4266 

CCCCTGCATAGNCTTTGAGATCTCNCCAATTGNTAANTTCTGCCCACCGC 

NGNGGTGTNCGCCGGAATGTCCATACTGGTTACGGACTAAATTGTATTCC 

CTGACATATTCTGAGGTCCTAACCCCTCAATATGATTATATTTGGAGATA 

GGGCCTTGAGGAAGGTATTAAAAGTTAAATGAGGTTATAAGGAAGGGCCC 

TATCGGGTAGGAATGGTATCTGTCCTTATAAGATGAGAGAGCTTGCTCTC 

TCTCTGTATGCATACAGAAGAAAGGCCATGTGAGGATACAGCAAGAAGAT 

GGCCATCTATAAGCCAGGAAGAGGCCTTACCAGAAACCAAACCTGATGGT 

ATCTTGATCTTGGACTACTAGCCTTTGAAAATGGGAGAAAATAAATTTCT 

GTTAAAGACAAACAGTCTGGGGTATTCTCTAAGGCAGCCCAGTTGACTTA 

AACCAAGCTATTATCAACCCCATTTTGTAGATGAGGGATCTGATGT 

>Sequence 4267 

CCGGGCAGGTACAGAAAGAAGTCTCATCTTCCTTTGACCACGTTATCAAG 

GAGACAACTCGAGAGATGATCGCTCGTTCTGCTGCTACCCTCATCACACA 

TCCCTTCCATGTGATCACTCTGAGATCTATGGTACCTGCAGGCCTCCTAC 

ACCTACCTCTCTCTGGACTTCTATTTCGACCGCGATGATGTGGCTCTGGA 

AGGCGTGAGCCACTTCTTCCGCGAATTGGCCGAGGAGAAGCGCGAGGGCT 

ACGAGCGTCTCCTGAAGATGCAAAACCAG 

>Sequence 4268 

AGGTACTCTGTCACCATGTGGAGGCTGTTGATCTCAATGAAACGGCTCAA 

TTTGGTGGCATCAATGCTTTCAATGTCTTCGTCCTCTAAATTCAGTTGTT 

CATTGTCTACCAGGCGAAAGAGGCAGATGGTGTTCCCAGTGATGTTGTAG 

TGTGTCAGAACCTCAGAATCAGTGCTGATCCCAAATGACACGCCTGGGAA 

TTTTTGCACCATGCTATGGAGTATGGGCACTGCTGGTATTTCTAAATCCT 

GGAAGAAGCCTATGACAGCCACCTCAGTGGCAGCAATGAATTCCATGGCA 
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GCTGGGACATCTGTGAGCCACGTGGGTTCCTGGGCAGCACCAGGACCATC 
TGAGGATTTCTCAACTTCTGCAGCAACTTCTGCAGCCAGCTCACACGTGA 
GGAGAAATAAGAGGAACATGAACCTGGACGGGGC 
>Sequence 4269 

TCCGGGCAGGTACCAGCAATCAGGGAACTCCTATCTGTTTTGAATGGATT 

CACACCAGCCACAAGCCTGGAAAGATGGTGTCACAATCTACAGTCAGGCA 

GGATTCTCCTGTGGAGCCCTGGGAAGGGATCAGCGATCACTCTGGCATTA 

TTGATGGTTCGCCCANACTCCTGAACACTGACCATCCTCCTTGCCAATTA 

GACATCAGGCTCATGAGGCACAAAGCTGTCTGGATTAACCCCCAGGATGT 

GCAGCAACAGCCGCAGGACTTGCAATCTCAGGTGCCAGCAGCAGGGAACA 

GTGGGACCCATTTTGTGACAGATGCTGCCTCTCCCTCAGGCCCTTCACCT 

TCGTGCCTCGGGGACTCCCTGGCAGAGACAACGTTGTCTGAAGATACCAC 

AGACTCCGTTGGCAGCGCTTCTCCCCATGGCTCGAGTGAAG 

>Sequence 4270 

CCGGGCAGGTACCCTTGGAAGATGGGAAAGGTGAGGGAAATAGTGAGGAA 

GCANGGTCAGAACATCCACTTATAACATAGCACCTCAGTAGAGCTTACAT 

TATAGTGCCAGGGTAGAGTTATTACTGAATAGCTTAGGATGATGAACATT 

AACCTTCCTACAGGAGTAGTAGCAGCTGAT1TGGTGACCATCATTGGTCA 

CCTTTTAGTGTAACTGCAAACTAAGAACAATTATGGCTTGACATATACTC 

CATGTAGGGAAGTGATGGGAGAGGCAGCCTCTGTGTGGTCCATCCTTGGA 

AGCACTGCATCGATTTTGCTCCCCTCTGGTTTTAAGGAGATCTTTTAGAC 

CTTTCCTTGCTTACTGCTTTCAATAAATTCTTGATGGCCTTCGATTCTGG 

ATTCAAGACATCTCTTTTTACCCTTCTTTTTTCAATTGTAACAATGATCT 

CAACACCGTTGACAAAATTGGCTTTGCAGGAAATAATTTCAAGTTTTTTC 

TAAAAGACCTTGGATTAACAAGGTGATTACCTAAATGCTGATGCAAGTAC 
CT 

>Sequence4271 

AAGTACAAAAATACATTTTTCCACATACAAAAGAGAGAAAAAGAGGAAGA 

CATGTGGCGGGTGGCGAGGGGAGGCCCAATCCCAACACCCTACAAGGTTC 

CATGGAATGGAGAAGGAACAAAAAAATCCCCAATTATTTTGGGGTAAGAT 

GTGCCCCAGAAAAGGTGAAATCTATGCAATAAAACCCAGGTTTTCTTCAA 

ATCTAGCATCTAGGATTTCTATCAGAGTTTCAAATAATCAGAATTTCTAT 

CAGAATTTCTACCCTGAGGTGACACCTACTAACTGTAGGTTCTTTCATTA 

AAAATGAAGACATCTTTCACCAGAATGTATCAAGCTATAAAACTGGCTTC 

AGAGCC TACA CTTAGCCAGAGTGGAAAAAAAAATAGTGCATATTTTCGAC 

AGCAAATTTTGAATTGATGCTTGAGGTCTCAATCCACCAGCACCCAGATA 

TCATGTTACCTCCCTCAGTTGAATACAAGTTAAAATGATGATCTTATCGA 

GATCTCAATAGAACACAGTGCCCTTCATGTTTCGGGTTAGAGGGTGGGAG 

GAGGAATGAAGCGGGTATTACACCCAGCCCAGTGACAGCTTAAGCCTTAC 

ATGCCGGCATTTTACAATGACCATTAACAAGGGAAGGGCCAAGGCAAGGT 

TGGCGATCATTAGCTTGGCCACAGAATGCCATGTTTTCCCTGCCCACATA 

ACCAAGCTGTTTTAGTACTTGCCGGGCGCCGCTTTGAACTATGGGTCCCC 

CGGCTGAG 

>Sequence 4272 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCACCCCGGACAGAGACGTGAAGCAGGGAATAA 

ATAGATCAGAATGACTGTAAAAGCCCCAGAGCCACATGTGGAGGAGGATG 

ACGATGATGAGCTGGACAGCAAGCTCAATTATAAGCCTCCACCACAGAAG 

TCCCTGAAAGAGCTGCAGGAAATGGACAAAGATGATGAGAGTCTAATTAA 
GTACCT 

>Sequence 4273 

ATGTACGCGGGGTAACATACCGTGATTTTCATGAAGAAATTCTTCTGAGG 

AGAGTTCTCCCCTGCTGCTTGAGATGCCAGAGCTGTGTTGTTGCACACCT 

GCAAAACAAGGCACATTTCCCCCTTTCTCTTTAAAGCCAAAGAGAGATCA 

CTGCCAAAGTGGGAGCACTAAGGGGTGGGTGGGGAAGTGAAATGTTAGGC 

GATGAATTCCTGAGCACCTTGTTTTTCTTCCAAGGTTCGTAGCTCCTCTC 

TGCCCTTCCAAGCCTGTAACCTCGGAGGACTATCTTTTGTTCTTTATCCT 
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TTGTCTTGTTTGAGTGGG 
>Sequence 4274 

ACCCCCTTTTTTCCTTTTATTTTTGTTAT^ 

GTCTTTTTC ATACGT CTTTTCTCGTTTCTTTCAGTCTTTTATTCTTNTAT 

TCATTTTAGTTTTTTGTTGGTGTGTTACCCTTTGGTGCGTTTTGTAGCTC 

CTCCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGTGTTGGGCCTCATGAA 

GCAGCGTGGGAGGGAGCTGAGCCATGGCATGGATCCTTTTTl^rTCTTGGC 

GTCCTTGCTTACTGCACAGGATCCGTGGCCTCCTATGAGCTGACTCAGCC 

ACCCTCAGTGTCCGTGTCCCCAGGACAGACAGCCAGCATCACCTACTCTG 

GAGATAAATTGGGGAATAAATATGCTTGCTGGTATCAGCAGAAGCCAGGC 

CAGTCCCCTGTGCTGGTCATCTATCAAGATAACGAGCGGCCCTCAGGGAT 

CCCTGAGCCGATTCTCTGGCTCCCACTTTGGGAACACAGCCCCTTTGAAC 

CATCAGCGGGACCCAGGCTATGGATGAGGCTGCCTATTACTGTCAGGCGT 

GGGACAGCAGCACTGAGGATGTGGTTTTCGGCGGAGGGACCAAGCTGACC 

GTCCTAGGTCAGCCCAAGGCTGCCCCCTCGGTCCCTCTGTTCCCGCCCTT 

CCTCTGAGGAGCTTCAAAGCCCACAAGGCCACACTGGGGTGGTCTCATAA 

GTGACTTCTACCCGGGGAGCCGTGACAGTGGCCTGTAAGGCAGATAGCAT 

CCCCGTTCAAGGGCGGAGTTGAGACCATCACATCCTTCAACCTATGCACC 

CACCAGTTCCCTGGGCCGTTCTTAACCTTTTGGATCCCCCCGGCTGCAGG 

AT TTCGA TTTCAGCTTTTTCGTTCCGTCCCCCTCAGGGGGGGCCCGTCCC 

CACTTTTGTCCCTTTTAGGGGGTTTATGCCCCCCG 

>Sequence 4275 

CCTCCTCTACCTAATATATAGTAGTTATATTTTTTTATTTATTTTAGTAT 
ATAGATATTTAATATTTAATAATATCTATATGTTCACACTCTATCGCTTA 
NCTCACCTATGTAAGAGATGATGATAATATATG 
>Sequence 4276 

AGGTACCTCAGTTTTCCAGGGCCTGACAGTCCTGGATGAACTTATAGGGA 

GCAAACCAGAAAAGCAAGGGCTTTTTTACCCTGGCACCAAGGCTGCTCCA 

TGTAAAGAATGCTACCCCGTGTGGCCAGACTCGGGTAAGCCACCTTTCAA 

CTGCTTCAGTGTAATTTATTTTCCCACATCCCAGAAAGCTCTGGAAAAAC 

ACATAAATGAATACATTTATTCTCTCACAGGATACTACACTGTTACCCAG 

TGTGAAGGGAGCAGCCATGTGGCTCCCAAGCTCCCTTAGCAAAAGGGTGG 

TTCTTAGAACTGCTCCATTCACGAGTCCTGCAACCAGAGGCCTGGGCTCA 

ACTCACACAAAGTTCTGAGCAATGGCCAGCACCTTTGGAATACTCGCCTT 

CCCGCTTGCGCAGGCTGGTGGGGATGGGTGTCTTTAATTCGGGTCCCCAC 

AGGGTTCCCGTTGTCCTTAATGAGGACCACGTTGTTGGAGTCAAAAATCT 

GGGG GTCATTTGGGGGCCAAGCCATTGCCGTGGCCCCCACAATGAGCGCC 

TTTTCTTCTGTCCCTTGATGGGCCATAATTTCTGGCGCCCCCCTTGGCCA 

CTCCATTTTTTTTACCCGGTACCTGCCC 

>Sequence 4277 

CTTCTCTCTCTCTTCTTTCTTCTGTTATTTNTTTNTO 
GTTTGATCGTTCTTTTTCTGTCTATTC 

TCTTANTTTCTCCTTCCTCTTATTGTCTCTTGTGGGGTGGTGTACTATTC 

TCTATTGGGTCTTTTTTTTTACCTCCACCGTCGTGGCGGCCGCCCGGGCT 

GGTACCAGCATGCCCAGCGTCTGGCATGGGGGTGTGTAGTAGTTCTGAGG 

CGCTACA AAAIl TmTriU'GTTTTCGGCCTGCAGGGACCTCTGCCTCAT 

CTTTCTTCTTTTGCGCTTCATCCTGCGCATTCGCTTCTTCCTCCACTTGG 

CTCTCATGGCGCAGAGGTTTCCAAAAAAATGGC 

>Sequence 4278 

CCGGGCAGGTACGCGGGGTCCGGTTCCTAGCGTTAACTGCGAGGGGGGTT 

CATCGCTCGGATGATGTTCTGGTGGCGTCGGCAGGTTCGAGGCGATTCGA 

GCTCCAGCTAGGATGATCGAGGTTGTTTGCAACGACCGTCTGGGGAAGAA 

GGTCCGCGTTAAATGCAACACGGATGATACCATCGGGGACCTTAAGAAGC 

TGATTGCAGCCCAAACTGGTACCT 

>Sequence 4279 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCACGGAGAGCGGTGCCCGCGTCAGTGACCGA 
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aggaagagaccaagatgaatacagagcccgagaggaagtttggcgtggtg 
gtggttggtgttggccgagccggctccgtgcggatgagggacttgcggaa 
tccacacccttcctcagcgttcctgaacctgattggctttgtgtcgagaa 
gggack:tcgggagcattgatggagtccagcagatttctttggaggatgct 

CTTTCCAQCCAAGAGGTGGAGGTCGCCTATATCTGCAGTGAGAGCTCCAG 
CCATGAGGACTACATCAGGCAGTTCCTTAATGGTGGCAAGCACGTTCTTG 
TGGAAATCCCCATGACACTGTCAT 
>Sequence 4280 

AGGTACACACAGTCATGACCCTANAACAGCAGGACATGGTCTGGGATACA 

GCTCAGACTCTCGTCCGAATCCTCTCACATGGTGGCTTTAGGAAGATCCT 

TGGCCAGGAGGGTGATGCCAGCTATCTTGCTTCTGAAATATCTACCTGGG 

ATGGAGTGATAGTAACACCTTCAGAAAAGGCTTATGAGAAGCCACCAGAG 

AAGAAGGAAGGAGAGGAAGAAGAGGAGAATACAGAAGAACCACCTCAAGG 

AGAGGAAGAAGAAAGCATGGAAACTCAGGAGTGACATTCCCTTCACTCCT 

TTTCCTACCCAAGGGGGAAGACTGGAGCCTAAGCTGCCTGCTACTGGGCT 

TTACATGGTGACAGACATTTCCGTGGGATAGGGAAGATAGCAGGAAGAAA 

AGTAAACTCCATAGAAGTGTCATTCCACTGGGTTTrGATATTGACTTAGC 

TGCC AGTCTCCCATTTTGTGA CCTATGCCATCCATCTATAAATGGAAGA T 

ACCAACATTTCTTCCTAAATATTCTATAATCTCCAACTCCTGAAAACCCC 

TCTCTCAACTAATACTTTGCTGGTGAAATGTTGTGAAATGTTAAGTGTCT 

GGAAAATTTTTTTTCTTAGAAAAACTATTAAAGTACCTGCCCGGGCGGCC 

GCCCCGGCAGGGACCGCGGCCTTTCCTTTAAACGGACCCCGGGGGAAAAA 

TGGCATGCCAATATTCCAAAAAGGGAGTTTGCCGTTATGGCATTTTCAAG 

CTGAACTGAATGAGTT 

>Sequence428I 

ACCCTCCTCGTTATTTGTCCTGTCATTTATTTNTTATATTTTTAT^ 

TTTGC rrC TTTCT TTTCGTATATTTCTTGTTATTCT^ 

T TTTNTCCT TTTTGTTTTO 

CCTTTTTTTCTCCTCCTCTTTGGCTGCCTCTGTTCCTCnTGAGTTGGCAC 

AGCGGC GTTC l u ril 1ACTTTGGGCGGCAGCCGCTTGACAGACAACACATT 

CTTTTTCTTTTACTCCTGGAGGTGTCCCAAGCCCCTGATGAACCGTGATG 

TCATCTCCCTCCGCTCCTGGCTCCCCATGGGCGCTGATTACATCATTATG 

AACTACTCAGTCAAACATCCCAAATACCCACCTCGGAAAGACTTGGTCCG 

AGCTGTGTCCATCCAGACGGGCTACCTTATCCAGAGCACAGGGCCCCAGA 

ACTGCGTCTTCACCTACXTGGCCCAGGTGGACCCCAAAGGCTCCTTTCCC 

CAGTGGGTGGTGAATAAATCTTCTCAGTTCCTGGCTCCCAAGGCCCTGAA 

GAAGATGTACCTGCCCGGGCCGG 

>Sequence 4282 

CCGGGCAGGTACCTGGACCTGCTGAATCATAGCCCACATGTCCAGGTGAA 

AGCAGCGTTTAATGAAGAAACTCATTCTTACGAAATTAGAACGACTTCAC 

GTTGGAGAAAGCATGAAGAGGTATTCATCTGTTACGGCCCTCACGATAAT 

CAACGGCTGTTCCTGGAATACGGATTTGTTTCTGTCCATAATCCTCATGC 

TTGTGTTTATGTCTCAAGAGAAATACTTGTTAAATATCTTCCATCAACAG 

ATAAACAGATGGACAAAAAGATTTCTATTTTAAAGGATCATGGCTATATA 

GAAAATTTGACATTTGGATGGGATGGACCATCTTGGAGGCTACTCACAGC 

CCTTAAGTTGTTATGTCTGGAAGCTGAGAAATTTACATGCTGGAAAAAAG 
TACCT 

>Sequence 4283 

AGGTACGCGCAGGAGGCCGTCAAGAAGGGCTCGACCGCGGTTGGTGTTCG 

AGGAAGAGACATTGTTGTTCTTGGTGTGGAGAAGAAGTCAGTGGCCAAAC 

TGCAGGATGAAAGAACAGTGCGGAAGATCTGTGCTTTGGATGACAACGTC 

TGCATGGCCTTTGCAGGCCTCACCGCCGATGCAAGGATAGTCATCAACAG 

GGCCCGGGTGGAGTGCCAGAGCCACCGGCTGACTGTGGAGGACCCGGTCA 

CTGTGGAGTACCTGCCCG 

>Sequence 4284 

GCGCAGCTACTTCGTTCTATNTTATTGTAATATTGAATGCGGCATCCTCA 
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TrGAATTTCACGCCATTATGTGTTTGATAGTTCGTTGTGGTACTGTTTAC 

ATATACTCTTTCTTCCCCAGCAGAGGGGGAGAGGGGGGGTTATCTATGAC 

ATATTATATCTCAAATTGGTAGCTCCACCGTTGTGGCGGCCGCCCGGGCA 

GGTACGCGGGGACTCCCGAGCTCTACTGACTCCCAACAGAGCGCCCAAGA 

AGAAAATGGCCATAAGTGGAGTCCCTGTGCTAGGATTTTTCATCATAGCT 

GTGCTGATGAGCGCTCAGGAATCATGGGCTATCAAAGAAGAACATGTGAT 

CATCCAGGCCGAGTTCTATCTGAATCCTGACCAATCAGGCGAGTTTATGT 

TTGACTTTGATGGTGATGGGATTTTCCATGTGGATATGGCAAAGAAGGAG 

ACGGTCTGGCGGCTTGAAGAATTTGGACGATTTGCCAGCTTTGAGGCTCA 

AGGTGCATTGGCCAACATAGCTGTGGACAAAGCCAACCTGGAAATCATGA 

CAAAGCGCTCCAACTATACTCCGATCACCAATGTACCT 

>Sequence 4285 

AGGTACAGCAGGTGAAGCATTGCAGTAACATACATTGAAACATACAGAGT 

CGAGTTATACAGGACTAGCCATCTAACAGGTCATCTGGTCTCCGACGGTT 

GTTTAACGACACACAGTAGAAATAGAGAATAGAACCCATATCTGTTTCCA 

GAGTCCAAAGTAGTATATCAGGCTGACAGCACTCAATCAGTGAGGGCTCC 

TGAGGTTGCAATGATTCTGCAACGGAGTAGATTCTCTAGGAAAAAAGACC 

TTGCTGCTAAGGAAAGAGAATTAAAAACAAAACAAAACGAAAGGeTCCCC 

AAAGAGGTACCTGCCCG 

>Seqaence 4286 

ACCCATACCTGGTACAGTCATTTATTTCAAATTCATCAACTCTTATCAAT 

ATATATAGTTAAATTACAATATTTTATAATATAATATTAATCTAATTTCT 

TAATAATAGAGAAAGAGAAGATAAGTTTTTNATATCTAAATATATGTCTA 

ATTGCAGCTCCACCGTGGTGGCGGACGCCCGGGCAGGTACAGGCCCTTCC 

CGACCGTAGCGAGGGTGCTGCTGCGCTGGGGGAAGGAAAACGCCGCTTTG 

ACTGTGCCTTGTTCTCACAGCTGGCGGGAAGCAAGCGCCTTTTCGAAAGC 

CAGAGGCTCGAGTTACCCCTCTTACCACCGTCATGGCAGTCCCAGGTTGC 

AACA AGGACA GTGTCAGAGCAGGCTGTAAAAAATGTGGCTACCCTGGTCA 

CCTGACTTTTGAATGCCGCAATTTTCTCCGAGTAGACCCTAAAAGGGACA 

TAGTTTTGGATGTCAGCAGTACCT 

>Sequence 4287 

CAACACTCACCTCCAAGTTGTTATANTACGTTTTTACTTAATCAAAGTGC 
TCGAGTGTGAATGTTAATTCAAAACGTTGAAAGTGTATGTGCAACTTGTA 
TCTTCTGCAGAGTGGGGGGAACGGGTTATACATCTC 
>Sequence 4288 

ACCCTCGGATATAAACATATGTGTATGTGTTTCACATAGTACAATTAACT 

AGTTAATATATGATGTAAGGGAAATGTATTTTCGTCACTAGAGGGGGGGA 

GAGAGGAGTA 

>Sequence 4289 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGTCGTGAAAAAAAAGGTCTTGGTGAGGTGCCG 

CCATTTCATCTGTCCTCATTCTCTGCGCCTTTCGCAGAGCTTCCAGCAGC 

GGTATGTTGGGCCAGAGCATCCGGAGGTTCACAACCTCTGTGGTCCGTAG 

GAGCCACTATGAGGAGGGCCCTGGGAAGAATTTGCCATTTTCAGTGGAAA 

ACAAGTGGTCGTTACTAGCTAAGATGTGTTTGTACCT 

>Sequence 4290 

AGGTACGCGGGAAAGAATTTCTCAGGCTCAAAATCCAATACAGGAGTGAC 

TTGGAACTCCATTCTATCACTATGAAGAAAAGTGGTGTTCTTTTCCTCTT 

GGGCATCATCTTGCTGGTTCTGATTGGAGTGCAAGGAACCCCAGTAGTGA 

GAAAGGGTCGCTGTTCCTGCATCAGCACCAACCAAGGGACTATCCACCTA 

CAATCCTTGAAAGACCTTAAACAATTTGCCCCAAGCCCTTCCTGCGAGAA 

AATTGAAATCATTGCTACACTGAAGAATGGAGTTCAAACATGTCTAAACC 

CAGATTCAGCAGATGTGAAGGAACTGATTAAAAAGTGGGAGAAACAGGTC 

AGCCAAAAGAAAAAGCAAAAGAATGGGGAAAAAACATCAAAAAAAGGAAA 

GTTTCTGAAAGTTCGAAAATCTCAACGTTCTCGTCAAAAGAAGACTACAT 

TAAGAGACCACTTAACCAATAAGTTATTTCTGGGTTAAAAATGTTCTATT 

TTAATTATACCGCTTTCATTCCAAAAGAGGATTGGCATATAATACAAAGG 
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CITATTAATTTGACTAGAAAATTTAAAACATTACTCTGGAAATGAACTAA 

AGTTAGAAAGTTGATTTTAAGAATCCAACCTTTAGAATGGTAAAGGCTAT 

GAAGGGCTTTGGTCTTCTACCACCCCCCAGTTGAATTTCATCATGCTTAA 

GGGCCAGATTTTACCAATACCCCTGTTTTCACAGATGTTGACCCAACCAC 

ATCCCATTCAAAC 

>Sequence429I 

AGGTACTTTCCAATGCCGTGGGTGGGCTTTGTCTTGTAGGGCCGACTGAT 

ACTTAGTAGAATTCCACCTACAGAATAGATGGGCTTCTCTCCTGAAGTTC 

TAAACCTTA AGAG AGAAAAGGCTTGCTTAAAAATGGTATTGTTCCTCAGG 

CACAGCACCTTTTCCAAGGTTCCGCTCATCCTTTGCTGCTGCGCGGCCTC 

TAGCTGTGCAAACCGAAGACCGGACCCTGCAGCCGCGTTCCCAGGGCGTC 

TGAAAACACTGACGGAACGGCCTTGACCAGGTGCAGCCCCCGCGTACCTG 
CCCG 

>Sequence 4292 

ACCGCCAATTGAAAATATTTGATATGTTTCANGATTGTAAGAGTGATAGA 

TAAGAATAGAATAAAATAATGGAATAAGTTATTATCAAGGAAGGCTGATG 

ACAATACTTTAGGGATAATAGAAACTCCAACGCTGTGGCGGCCGCCCGGG 

CAGGTACACTGTGGGCTTGAAGGCCTCCGGGAAGGTCTCGGAGGTGAAGC 

GCACCAACAGAGAGGTTTTCCCCACAGCAGAGTCGCCCACCAACACGCAC 

TTGATGGAACTCAGCATCTTCCCAGCCTGCTGTCCTACTCTGAAGTCCAG 

AATCCCAGGGAAAAGAGCCCTCAATGGGCAGCTGCAGCACACGCCATTCA 

GCAAGGGGAATGCAAGCCAGGTAGGTCTGGGGTCCTCAGGGACCTCTGAC 

CGGCGATTTGCAGAATGTTACTTCTCCCTGCCCATCCAAGCACCGTCTGC 

TTTGAAAACCTACAAAGCCTAGTCTTCAACTGGTGGGTGAAAGGAAAAGT 

TTCCAAACAGACTCTCTGACGGGCTTCTACTTCCAAAAGAAGTGGCAAAA 

GGCCCCGAGAGCGTTCTTCACGGCTTCAATTTTCTGAATGGGATCTGGCC 

ATGGTGGGAAACTTATTCACTGGGATGTACCTCCGAAAGGCTGGTCTCCC 

TAAAAATAA AATCC CCTCTAAAAGGGAAAAAAAGAATTTGCAAATCAATG 

ACAAAAGTG 11 1 i l AAAAA AATGTGGCGGCAAGGCTCTGAAAATG AGTCC 

CAAAGAAGGAGTTTAAAAGGTAGTGTTAATAAAAACCAGTATTTTTGGGG 

CAAGGGCCCCCGAGCCTCTAGGAAAGAATGGAAAGCACAGGGCATGCCCA 

ATGGATGGAAAAAATAATCGCGGAAAAAGGGAAAAAAAGGGGATCCTTCC 

CCGGTACCTGGGGCCGTTTAAAAAAGGGATCCCCG 

>Sequence 4293 

CCGGGCAGGTACTTAGTATTTTCCCCCTCTTCTTTCTCCACATCCTCTTC 

TCTGATTCTTGGTGGTCCTGAGGAGGAGGAGGTGCCCTCTGGTGTGATAC 

CAAATCTTACCGAGAGCATTCCCAGTAGTCCTCCACAGGGTCCTCCACAG 

GGTCCTTCCCAGAGTCCTCTGAGCTCCTGCTGCTCCTCTTTTTCATGGAG 

CTCATTCAGTGAGGAGTCCAGCAGCCAGAAAGGGGAGGATACAGGCACCT 

GTCAGGGCCTGCCAGACAGTGAGTCCTCTTTCACATATACACTAGATGAA 

AAGGTGGCCGAGTTAGTGGAGTTCC 

>Sequence 4294 

CCGGGCTGGTACGCGGGTAGTATTAACTGCCCATATGCTCATAGTATGAT 

GAGCCCTGTATAGCACAAGGTCAACAGGTCCTCTCCTTGTCCTTACAATC 

TAAAGCAQATGACACTGACATGGACAAACAAGTGCACATGCATAGTTGCG 

GCAGTTTTAGAGAAATCTAGAAAGCTAGGTAGCAACACTATGCATAAATG 

TTGTGGTCCAATGCATTAGTTTGCTTTAACAAAAATCTGGGAGGTATTTT 

TTCTCTTTATTCAGGAAGGCTTTCATGAAGCAGGAAGTGGTCAAAGGAGG 

GAAGGTTACTGGTTAAATTATGATAGGAAGAACTTTCCATAACTAGTTGC 

AAAATTGAGTGCTGGGTGGGTTGAGGAATGGGAAAAAGGGGGAGCAAGGT 

GTTTTTGTGTAGATGGGAACCAAGGGCAAAGGATAGACTGTAAGGGAAGG 

CCAGATAAAACTTTGGAGTAGCATGAAAACTTGAGGAATAGTATGGAAAT 

GGGCTGGGCAGCAGGCAGAAAGAATCACCTTAACTGAAACATGGGTGTTA 

GGAACAGAACATGAGGGGGGAGAACCATCTTCTATAGTAAATAAGGGACC 

T 

>Sequence 4295 
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ccgggcaggtactttggcctctctgggatagaagttattcagcaggcaca 
caacagaggcagttccagatttcaactgctcatcagatggcgggaagatg 
aagacagatggtgcagccacagttcgtttgatgtccacx:ttggtcccact 
gccgaaagaagaa 

>Sequence 4296 

AGGTACTTTA 1 J mTTT TI 11 1 11 mTT CTI 1 1 1 1 1 1 1 rTTTTTTTTT 

Tl 111 1 1 1 rriGGCCCAAAAAGCAAGTTTATTTGGTGAATGCTGACGGCA 

AACATCATCCAAAAAAGACAAGATGGGAAAGTTTCTGAAACAAAAAAGCC 

TAGGGAAACTTTAGGCTAAATACAAAATTTACACAGGGAAAGGCACGGAC 

TTTGGGGAAACTGGGAAGGGCCTCAGCCATTCAGCACCATGCGGACAAAC 

TCCCCCCCATGGGCCCGTCACCCCGAAAGGATTATGCCTTAAAAAACCCT 

TAA TAGTT GATACAACCATTGGTGTCCTAATGCCCTGCCACCAGAATCTT 

TA A'l ' 1 ' Tl ' I'CCTTTGGCATCTTCTCACCC AATGTG AC A AG AACATGCCGG A 

TTTTAACACCCATGACGGGGCCATTTCCTTCCTTGGCAAACACCCGAAGT 

CCTTCAACATAATCCTTATAGGGGCCCTGGGCCTTTTTTTTGGCCACTTT 

TTTGCAA CATG GGCAAAAAGTGTTTAAAGTCCAACACCTTTAAATTTATT 

TAAATAATTTTGGGGGGTCCCAAAACCITGTACCCCTCTGCTTTGGTAGG 

GGTTTTGG CCCA AGGCCCTATTAAAATTCCCACAATGGTTTTACATTACC 

GGGGGGTTTTTTAAAAATTAGGGAACCCCCGGCTTGGAGGAAATTTCTAT 

tTAAGTTTATTATTCCGTCACCCTCAGGGGGGGCCCGAACCAACTTTTTT 

GCCCTTTAAGGAGGGTAATTGCCCCTTGGGTTAA 

>Sequence 4297 

TCCGCCGTAGTTAAGTATGAGTTATAATGTTGTTGTCCAGCTGGCTGGGG 

ACGGGTGATATTTGCTATGTGGACGGTCTTAGCTAAATTATAAATTAATA 

GTAGGAGATCTTAACTTATAATTAATCACATTACGGCGAATTGAATCTCC 

ACCGCAGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATTCCTAGATCGGCTGATCA 

TCCCCCAAAGTTATATCACAGTGCTCTCAACAGACAGAAGGAACAACAAA 

GGATTGAGAGAGAAAACTTCKjCTTTATTGAAAAGGCTTGAGGCCGTGAAA 

CCAACAGTTGGTATGAAACGTTCAGAACAACTGATGGACTATCATCGCAA 

TATGGGCTATCTCAACTCATCACCATTGTCAAGACGGGCCAGATCCACTC 

TTGGCCAATATAGCCCATTAAGAGCTTCCAGGACATCCAGTGCTACGAGT 

GGTCTCAGTTGTAGGAGTGAGCGATCAGCGGTTGACCCCTCCAGTGGCCA 

CCCTCGAAGAAGACCTAAAACCCCCTAATGTCCGTACCT 

>Sequence 4298 

AGGTACGCGGGGGGCAGTCTAGAGGCGCAGAATAGGAAGCCATCGCCTGG 

CCCCGGCTCTCTGGACCTTGTCTCGCTCGGGAGCGGAAACAGCGGCAGCC 

AGAGAACTGTTTTAATCATGGACAAACAAAACTCACAGATGAATGCTTCT 

CACCCGGAAACAAACTTGCCAGTTGGGTATCCTCCTCAGTATCCACCGAC 

AGCATTCCAAGATAGATCAGA 

>Sequence 4299 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCAGTGATTGAGTAGGATTGGCCTGCTTCAAAG 

CAGAGGTTTCTCATGGGAATATGCTTATTAAACTCCCACTGGTGCAGAAA 

CCATGAACAGAGGATGAGCAAGTGAAGTTGCAATCTCCTCCATCACAGCT 

CAGTTCCCCAACAACAGGATCACAAGCTGGAGATGCCTTTAAGGAAGATG 

AAGATCCCTTTCCTCCTACTGTTCTTTCTGTGGGAAGCCGAGAGCCACGC 

AGCATCAAGGCCGAACATCATCCTGGTGATGGCTGACGACCTCGGCATTG 

GAGATCCTGGGTGCTATGGGAACAAAACTATCAGGACTCCCAATATCGAC 

CGGTTGGCCAGTGGGGGAGTGAAACTCACTCAGCACCTGGCAGCATCACC 

ACTGTGCACACCAAGCAGGGCAGCCTTCATGACTGGCCGGGACCTTGGCC 

CG 

>Scquence 4300 

CCGGTCAGGTACCATTAGACCAATGGACATGGAAACCATAGAAGCCAGTG 

TCATGAAGACAAATCATCTTGTAACTGTGGAAGGAGGCTGGCCACAGTTT 

GGAGTAGGAGCTGAAATCTGTGCCAGGATCATGGAAGGTCCTGCGTTCAA 

TTTCCTGGATGCTCCTGCTGTTCGTGTCACTGGTGCTGATGTCCCTATGC 

CTTATGCAAAGATTCTAGAGGACAACTCTATACCTCAGGTCAAAGACATC 
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ATATTTGCAATAAAGAAAACATTAAATATTTAGTTTGGACTTGAATATCA 

AGTCGTTGAAATTTATTTGAAATACTTGCTGGCACTGCACCTGGATTTGT 
ACCT 

>Sequence4301 

AGGTACCTAGCCACCACAAATTCCAGCCAGAATCAGTCCTAGCTTAATTC 

AACTCTCCAAATTTCAGGGGAATTATCTTCCGTAGAGTCCCTCCAGAGGC 

AAATTTGTATTAGTGACAGTGGCCCAGGATGCTGTGTCCTCATCTTAGGA 

ATCTGGACTTGCCTCTGCCTGGAATGTCCTTAACTCCCTCTTGCCGGCAA 

TTTCACCAGATTTTTCATTTCTTATCCAGTCTCACGGGAAGCCTTTCCGG 

CATCTCCCACCCTACCGATCTTCCCGTCTATCTCGCCTGCTAACACTGTG 

AGTTTCAGACAGCAACGGATTGAACTCTTCATCTTTTCGTGTCGGCGTCC 

TGCACAGGGGCCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 4302 

TCGCTGGGAAAAATGTTAGGTGAAAACCCGCTTTATATTTTTAATTTAAT 

TAGTACGAATGTATTAGTTGTTTTTATATTACAGATCAGAGTGGGTTAGG 

ATTATCACTATAATGTCATATGTAGCTCCACCGCGGTGGCGGCCGCCCGG 

GCTGGTACTCGGGAACTGGGAAATTCTGGCGCTACGTGCATTTACAGGCA 

ATGAGGGGTTTGTGTGTATGGTGTCATGAGATCCTCTACCTCATAACAAA 

AGGACAGTGGGTAGACTAAGGCAGTAGCTCAAAGGGCTTTGCAAAATTTT 

AATATATTAAAACAAGAGGCATCTGCTAGAAAACATTCTATGGGATAAAA 

CCCGAGTTCTTCAAAAAAACTTACCTAACCTGAAAAAATGTGGTGAGAAA 

AAATAGTACCT 

>Sequence 4303 

AGGTACGCGGGGGAGGTGGATTTGAGAGATACCTCCCCTCCTTCTGCTCA 

GCTGCCTTGCAGTAATTAAACTCTTTCTCTGCTGCAACACCCCTACTGTT 

CTCCGTGTATTGGCTTTTCTGGGCAGCAGGAAGGAAAAGCTGATGCGATG 

CTCTCAGTGCCGCGTCGCCAAATACTGTAGTGCTAAGTGTCAGAAAAAAG 

CTTGGCCAGACCACAAGCGGGAATGCAAATGCCTTAAAAGCTGCAAACCC 

AGATATCCTCCAGACTCCGTTCGACTTCTTGGCAGAATTGTCTTCAAACT 

TATGGATGGAGCACCGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCCTGGCAGACAAAA 

G TTCCTG TTTTTTGTATAGAAGACTTCCCCAACCAGTCTGTGAAGAACTC 

GT 1 1 in CCC AC AGGTCCATGGGACCTCCGGGCCAGG AGGAC AC AC ACAC 

CTTGGGGTGTGGGGGCACTGTATGCCGTTCTCAAACAACTGAAATGATGT 

TGCTGGACAAGAAGCAACTTGAAGATGTTGAAATACTTTAAGGGTTTGGA 

GCACTTACAAAGGCTGGGGTAAATCATACCCCATGGGAACCACATATTAA 

ACCATGGATATCTGGGGAAACCTAATGTGTCCCT 

>Sequence 4304 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGAAAAGCCCTATGAATGTAGTGAGTGTGGGA 

AAGCCTTCAGTCTTAACTCCAACCTTGTCCTGCATCAGAGGATCCACACA 

GGAGAGAAACCTCATGAATGTAACGAGTGTGGCAAGGCCTTCAGCCACAG 

TTCCAATCTCATCCTCCATCAGCGCATCCACTCTGGAGAGAAACCTTATG 

AATGTAATGAGTGCGGGAAGGCCTTCAGCCAGAGCCTCGGACCTTACCAA 

GCATTA GAGAA TTCACACGGGGGAGAAACCCTATGAATGTAATGAATGTG 

GAAAAGCnTrrAACCGAAACTTATACCTGATTrTGCATTCGGAGAATTTC 

ACACTCGAGAAAAGCCCCTCAAGTGCACTAAGTGTGGCAAGGCCCTTAAC 

CGCAACTCCACCCTTACTCTTAATTACAAAATCCATGCCCCGAGAGAGAG 

CCCCCTGGTACCTCGGGCGTTTTAA 

>Sequcnce 4305 

TGGTAGGTAAGCATCTGCAGCTCATCTGGAATACTACAGTCTTGAGGACG 

TGCTTTCCATACGCCCTGTGTCTGGTCTACATGCAGGCGTGTCTTGTGAT 

AAATCCTGTTACGGGCATGTGTGTGTGAGGGCTTCTATGTGGCCCCCCGA 

CTCCATTTTATTAGAGTTTGGCATAAGTGACTCCATTTTGGTTCCAGCAA 

CTTTCACATAAGGAAACTGAGGCTTCAGAGAAGTCAAGGGACTTGCCCCC 

AGGTCCCACTAACACTGTGCAGTGGAGTGAATGCAAACCCCAGTTTCCCA 

GTG G ATGG AGCTGCTGTGGGTG AGTGC A AGGTGCGGTGTG A ACC ATA AGG 

GTGGTGCAAAGACCAGTGTGGGATGTGAGAGGATCCCTGGGGGAGGCAGT 
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GCTTGGTGCAATTGGGGATGGGGCAGAGGTGGAAAATGCGCGTTGTCCTT 
AAGGGGAAAGCAAAGGCCTGGAAGGCTCCACGCTCTAAAACGTTCAGGGT 
TATGCCCTTAAAAAGGGCAGGGCACTTGTTACCTT 
>Sequence 4306 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTT 1 1 1 rTTTTTTTT GGGCTCTAGAG 

GGGGTAGAGGGGGTGCTATTGGGTAAATACGGGCCCTATTTCAAAGATTT 

TTAGGGGAATTAATTCTAGGACGATGGGCATGAAACTGTGGTTTGCTCCA 

CAGATTTCAGAGCATTGACCGTATTATACCCCCGGTCGTGTAGCGGTGAA 

AGTGGTTTGGTTTAAACGTCCGGGAATTGCATXn , GTTTTTAAGC(nTATA 

TGTGGGGACAGCTTATGAGTGCAAGACCTCTTGTGATGTAATTTTTTTAT 

TCCAATGGGGGCTTTAATCGGGAGTACCTTGGCCCGTTTTT 

>Sequence4307 

AGGTACGCGGGGACATCACAGAAGTAGAGGCAGACCTTGCTTCATGAGCA 

AGCTCATCTCTGGAACAAACTGGCAAAGCATCTCTGCTGGTGTTCATCAG 

AACAGACACCATGGCAGAGCATGATTACCATGAAGACTATGGGTTCAGCA 

GTTTCAATGACAGCAGCCAGGAGGAGCATCAAGACTTCCTGCAGTTCAGC 

AAGGTCTTTCTGTCCTGCATGTACCTGCCCG 

>Sequence 4308 ' 

CCGGGCAGGTACGCGGGGTAGCAGTTGATGATGAGCTGTGTGGCTTGATA 

GCCATTGCAGACACAGTGAAGCCTGAAGCAGAACTGGCTATCCATATTCT 

GAAATCTATGGGCTTAGAAGTAGTTCTGATGACTGGAGACAACAGTAAAA 

CAGCTAGATCTATTGCnTCTCAGGTTGGCATTACTAAGGTGTTTGCTGAA 

GTTCTACCTTCTCACAAGGTTGCTAAAGTGAAGCAACTTCAAGAGGAGGG 

GAAACGGGTAGCAATGGTGGGAGATGGAATCAATGACTCCCCAGCTCTGG 

CAATGGCTAATGTGGGAATTGCTATTGGCACAGGCACAGATGTAGCCATT 

GAAGCAGCTGATGTGGTTTTGATAAGGAATGATCTTCTGGATGTAGTGGC 

AAGTATTGACTTATCAAGAAAGACAGTCAAGAAGGATTCGATAAATTTGG 

CTTT GGCTCTAATTTATAATCtGGGTGGGAAATCCCATAGCTTGTGGAGT 

TTTTATGCCCCATTGGTTTGGTTTTTGCAACCCTTGGAGGGAACTTGAAC 

AAAGGCTGGTTAATCTGGTTTTTGTAGTACCTCGGCCGGTTTTAAAACTA 

GGGGTCCCCCGGGCTGAAGGAATTCATTTCAAGCTTTTGATTCCCGTTAA 

CCTTATGGGGGGCCCCGTCCCCAATTTTGTTCCCTTTTATGAGGGTAATG 

GCGCCCTGGGTAAACAAGGGAATAGTGTTITCTTTGAAAATGGTTTTCGT 

TACAATCCCACAAAATTGGGCC 

>Sequence 4309 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGTTGGTCCGCGCGTTGCTGCGTTGTGAGGGGT 

GTCAGCTCAGTGCATCCCAGGCAGCTCTTAGTGTGGAGCAGTGAACTGTG 

TGTGGTTCCTTCTACTTGGGGATCATGCAGAGAGCTTCACGTCTGAAGAG 

AGAGCTGCACATGTTAGCCACAGAGCCACCCCCAGGCATCACATGTTGGC 

AAGATAAAGACCAAATGGATGACCTGCGAGCTCAAATATTAGGTGGAGCC 

AACACACCTTATGAGAAAGGTGTTTTTAAGCTAGAAGTTATCATTCCTGA 

GAGGTACCT 

>Sequence 4310 

aggtacgcggggggagcccagcggcgggtgtgagagtccgtaaggagcag 

cttccaggatcctgagatccggatcagccggggtcggagcggctcctcaa 

gagttactgatctatgaaatggcagagaatggaaaaaatttgtgaccaga 

gacttgtatcaatgaacaaggaacatcataatggaaatttcacagacccc 

ttttcagtgaatgaaaaaaaaaggagggagcggtaaaaaaggcagaatat 

tgtccctggggaaacack:cgctcattaccttgcaatatttttctctggaa 

atccttgtaat cttgaag qaatggaccttaaaattatggcatcgtcaaag 

cattggggtgtcttttttactgctgcttgct^ 

atg7tgaaggagtgctttaacagtatgtgccacgtattgagaaaccgttt 

cttttggatgcccactggaaaggttaagaattttggcttctggtgggctt 

ggaacaaggttcacacctttctggttatttggggcccaattttaccctag 

ttcattac ctgtttt aaagccatttatttatttttccggacccccctttt 

tttaaatatttttttcccaaaaaaagggccttagagaccctttttttggg 
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ggti i rrn aa attatg attcccccctgttggtg aata aatccccggggg 

GGGGTTITATAAAAGAGGCCCCCCCGCGGAGTAATTTTTTATTTTrTTAC 
GACCCCCGG 

>Sequence 4311 

CACGACCAGTAGGTGCGATACTAAGATAATCGTATGTGCCGATTCAATGG 

AACTGTCTCTACGTATAAATGGAGGCGAAAATTCTATGAAATGTAAAATA 

AGANTC^TCACAGAGAGAGGGCGCGAGTATACGTCTAATTTATAGGCTG 

ATTGCAACTCCAGCGCCACCGCGGTGGCGGCCTAACTTGATGAGCGGAGA 

GACCTGCACCGGTGGCACCATCTTGTCCCTGACCTCCGCACCGGAAGCAC 

AACCTGCAGACGCCCCGCGTACCT 

>Sequence 4312 

AGGTACCAGAAATGTGGTGGCTTGTGAGAGTATAGGACGAGTGCTGGCAC 

AGAGATGCTTAGAGGCGGGAATCAACTTCATGGTCTACCAACCAACCCCG 

TGGGAGGCAGCCTCAGACTCGATGAAACGACTACAAAGTGCCATGACAGA 

AGGTGGTGTGGTTCTACGGGAACCTCAGAGAATCTATGAATAAATGGAAG 

CATTAATTGTTTTGAACATGTAAATATAAATCTGTCAGCCACTACAGCCA 

tcaaaagagagcatctggaagaacack:cagcttggaagttttacagcaat 

AA TGTTGCAG TGGAATATTATTTGTAGTTAAGGTCATCCTCCTCCCCTTT 

CTGTTTTTTTAAATCAAGAACTTACATTCTGCCCCTCTCTTTGGGCTTCA 

GAAGCATTCTAAGAAAAGCAGTCATCAATTATTATTAACTTTCAAAGGGC 

AAGTCAGAAAGTGTTTATTAATTACCAAATTAAGGCGTTTTATGGAACTC 

TTTATAATAAAATTTTTGATTGTATCTTTTGTCCCGTAATATTTATAATT 

ATAAGTTCCCTGCCGGGCGGGCGTTTTTAAAACTTGGGTTCCCCCGGCTT 

GGGGAATTGATTTAAAAACTTTTTTATTCCCGCTACCCCTTAGGGGGGCC 

GGTACCCAATTTTTGTTCCCCTTrTTGGGGGTTATTTGCCGCTGCGTTAT 

AATG TGCTTGCTGTTTCCGGGGGAAAAAAGATTCCCTTACAATCCCCCAA 

TTTTAGACGGGGAC 

>Sequence4313 

CCGGGCAGGTACAAATAATTGCAGTGTGTCTTAATATTCTGTGCCGTATT 

TTTGGCTGCTTTTTGACACTTTCATAGTAAAACAAAAAGTTAATTTCATG 

GACACCTTCTTCATCAGGCCCACGTAACCACATTGGCAGCTGCACTGAGG 

CTCCGGGTAAAAGAACAGTGTCAGGAAGGGGAACAGGAA 

>Sequence 4314 

CACGTCTCCTTTGTTTAAACTTATAGTTTTATACATATCTTAATTTTTTT 

TCATGT CTGTTGTTAATTTATATGTCTTTTTCTCCAGAGAGGGTGGAGTA 

TTTTTTAAACTTAATATATATATTTCCTACTCCTCCGCTGTTGGCTGCCG 

CTACTATGTCCGCCTCTGTTGTCTTCATTCTGGACGTTAAGGGCAAGCCA 
>Sequence 4315 

ACTGAC GTTTGTAATATATTATGATTAATCGGTAGGTAATTTTGAAGTGT 

Ai 1 1 1 ICATTATTAATTGTTAATTGTAGTAATTGTAATTGTTGTTCTTCT 

TAATGAAGGGGTGAGGAGTAGTGTTTACTATTGTAGTTTATTTTATCTGT 

AGCTCCACCGCGTCTGCGGCCTACCAGGCTGGTACCCACTGAGGACCCCA 

CTCCTGCACCAGCATAATCTGCTGCACTGATCTGTGACAGGCTTCTATCC 

AGGGGATATCAAGATCAAGTGGTTCCTGAATGGGCAGGAGGAGAGAGCTG 

GGGTCATGTCCACTGGCCCTATCAGGAATGGAGACTGGACCTTTCAAACT 

GTGGTGATGCTAGAAATGACTCCTGAACTTGGACATGTCTATACCTGC 

>Sequence43l6 

TACGCTATTTGTTCTTTGTTTTATTATTTAATTTAAATAATTATTTAA^ 
TATTGGTATTTATGTATTTTCTTTTATGTAATATTTCCTTTGCTCGATAT 
GATGGTTGTCGCTAGTTACTACTTT 
>Sequence 43 1 7 

ATCCTCCGCTCAGGCTGGCAGCCCCAGCTCTGCACGAGGAAGGCAATGTT 

CTGTCCTTCAGCAGAAGTCATACAAAATAAGGATCCAAAGTGAACTCAAG 

AAAAAAAAAAAAACAAAACAAAATAAAAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCAG 

GCTACGACGTGGAGAAGAACAACAGCCGCATTAAGCTGGGCATTAAGAGC 

CTGGTAAGCAAGGGAACGTTGGTGCAGACAAAGGGTACCT 
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>Sequence 4318 

CCGGGCAGGTACTTT 1 11 1 1 1 1 1 1 1 11 m ITI l 1G AAGGTTGAATGCAG 

GGTTTTATTGAGTGGTGGAGGTGGTTCTCTGAAGGATGGATGCAGAGCTG 

GAAGCGGGGATGGCACGGGAAGATAATCTTCCTGCTGGGTGGCCAAACCT 

CTCCGACCACCCTCGGCTGAACTCCTCTCGGCGTTCAAATGTTCCTCTTC 

TCTCTTTCTCTGCTGTATCGTTTCACCATTCATCTGCTTGTTGCTTGGCG 

ATAGGTGATTOTCTCGCCGCTCAGCTATAGGCGATGGTCTCACCACTCGG 

TGATTGGCGATTGTCCCATCTAGGTCGCCAAAATGTGTCTOGAA1TGGTG 

GGTTCTTCGTCTCACTGACTTCAAGAATGAAGCCCCGGACACTCGCAGTG 

AGTGTTGCAGTTCTTAAAGGCGGCATGTCTAGAGTT 

>Sequence 4319 

ATGGCCCAGGATAGAACACGGGGAGGTTTGTTTGTGTGAAAGGAAAGTAG 
TCCAGGCT GTCC CTGAAACTGAGTCTGTGGACACTGTGGAAAGCTTTGAA 
CAATTGTGTTTTCGTCACAGGAGTCTTTGTAATGCTTGTACCT 
>Sequence 4320 

ACAGGCACACCGTGGGTGATCAGGCCACGCTTCCACTCAAATGGAGTAGG 

CAAGTTCCCAAGACCAGTCCTGTCAAGTAATCAAACCAAGTCAAAACCAA 

AACCAAAATCAAAGTGCCGATAAAGGCATGCGATGGGTGATCAGGCCACG 

CTTCCACTCAAATGGAGTGGGCAAGTTCCCAAGACTGGTGCTGTCAAGCA 

ATTCAAACCAAGTCAAAACCAAAACCAAAACTAAATCAAAGTGCCGATAA 

GGGCACGCCATGGGTGATCAGGCCACGCTTCCACTCAAATGGATGGAGTA 

AGCAAGTTACAAAGACTAGTCTTACCAAGTTTCAGATGTCTGGACTCCAA 

GTGCCAGTTCCTTCCCGGTGTTCAGCCACTGTGTTAATCCTCCACAGGGA 

ACTGCTACACGCTGCTCTGGTGAAGCATTCCACCGGGGCAATTTCCTACC 

CGGGAGTGCTCTTTGGATCGGCGTAACTCGGCTGGCCCGGAGTCCGGCTC 

AAGGATGCTTCACAGGGGAAGGCTAAACCGNCTAAAGGGCTGGCTTGGCT 

GTCCAATAATTACCTTGGGTTCCTGAACAGAAGTAATTGGGGAGATTGTT 

CATTGGAGCATTGGTTGGCTTTTAGTTCTGGGAACTACAGGTGGCCCAAT ' 

CATTAATCCCAAAGGTTCGGTTTAGAAGTTCTTGGTTCAAAGATTTGAAA 

ATCCCGGAAGAAGATGGGCCCCTGGAGTTTGCTTTCTTTCTAA 

>Sequence 4321 

GGTACTTTTTTT 1 11111 11 1 T TTTTTCCTTr 1 1T1 TTTTI 1 rTT TTTTT 

rrm inn 1 1 1 1 ri rrnTi ri^-rrrbn^ATTTTAAAAAAAACAAAA 

AAAGG GGTGTTTAATGGGTTACCAACCAACTTTGCGCCTTTTAAAGATAT 
TTTTTGAACACCTCAAAGGAGTTAAGAAACAGTGGTTTTri ri'l ri'rri'A 
ACGCAAAAAAAATTTTAGGGTGGTGGGGGCGGTGTCCACACCAAATATTT 
TTTAATGTCCCCCCCAATTTTTTCTTTTm 

GGGGCCTCTTCC TCCAG GG T IT H IT l'A AGCG AACCGCTAGAGTGCCCCT 
AAGAAACACAGGTTTTCTTTTITAGTGTAAAATGGGAGCCTTT^ 

n i rm iaaggga aaacaccccctcttttggctgata atgacc actccc 

CAAGAAAATCTITACGCCTCGTTGTAGCAAAAAATTTTTTTCCACCCCAA 
GAGGGCGGCGCCCAAGAGTAATCTCTTCTATTTTGGGAAATGGTTTTACG 

gggtgtgtgacaacaaagtggcccataatgcck:cctctttgtggtttttg 
gact cccgggaagttttaaatttttgtttattgaggtttaaacccccgtc 

TTTTATATATTAGAAACCCATGTTTTTGCCCACTTT 

TTTATCTTCCGGTGGGGGGGCGTGTTTTAAGGGGGCTATATTCACCTCCG 

AGCGTCGTGGGGGTATTATGGTGGACCACAGGTTGGGTTACCAAGATTGG 

GGATTAATAGGTGGAATAAGGAGGTTTTGTGTGGAAGAGGATGTAGCCCT 
CT 

>Sequence 4322 

GGTACGCGGGGAAGAGAACAAGTATCGGAGAGATGCAGGAGAAAACAAAA 

AGCCATTTTACAGGACAATTTGAAGGATCACAGTCTGTATTAACAGTTTT 

GCCATTCATATAATTCAAATCATATTTGATTTTCAGGTTTATTTATT^ 

ATTTAACTTCCACATGCCATATTATATAGGAATAACTGGAGAAGTGATGG 

CTCCTTTTGTCTCTTAGTTCCAATAACTTGAAA 

TTCAGTTTTGTTCATGAATATTCAAGAAGACATCCTCAGCTTGCTGTCTC 
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AGTAATTCTAAGAGTTGCTAAAGGATACCAGGAGTTATTGGAGAAGTGTT 

TCCAGACTGAAAACCCTCTTGAATGCCANGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AGT 

>Sequence 4323 

ACAAAAATTAGCTGGGCATAGTGGCACATGCCTGTAGTCCCAGCTACTCG 

GGAGGCTGATGAACAAGAATCACTTGAACCTGGGAGGAGGAGGTTGCAGT 

GAGCTGAGATCGTGCCACTGCACTCCAGCCTGAGCGACAGAGCAAGACTG 

TCTCAAAAAAATAAAAAAGAAAAAAATAATAAAAAGGAAAACAAAGTCTT 

TAGAAAAACAAAGCCTTTGAAAAAGGATGTAAAATTGAATATATAGATAC 

AATT ATTTTTAAAAAGTTTTATAGAAAAATATCCTGGATTGTTGATGTTG 

TTTTAATATATTTTAATCATTTTTGTATAATGTCATGTATAATATGTTAT 

AATGAAAGTAAAAAAAAAAAAAGGTCTTAGCAGAGCAGGCAGAAAAATGC 

CAAAC TCAGT GCCTTTTAGTTATTTTGATATGTGGGAAGATCATGCATAA 

GGCTCCTTTTAGCTCATTGCTTGAGCTAGGAAGGTTAATCCCCCTGAAGG 

TCACCTTGGAAAGGGTACCTTGGGCGGGACCACGCTATAGG 

>Sequence 4324 

GGTACTTTNTTTTTTTTTTTT 1 1 1 1 1 TITIGGGCTATGTTCTCCTCTTCC 

aattttaagtagatctgctttattctgatggtck:cttctgttcagaggct 

ccagcagacttacctgagtcctaacactatcactgtgatgggggtggtag 

agagacaggaccagcagaacagactggggctgctcgtctttttccagctg 

GTGAAGTTTTTATAGGGATAAAGCCTCCCAGAATAGAATGGCCCATTGAA 

CAGCAAACACAAAATAC TGGT TTTAGGAGAACATTGTCAGCTGTTGCTTT 

GGCi 1 1 1 l AA ATTCTTCATTTTAG AAAGAACTCGCATATGAATTTAATTT 

GTTTCTGACTTAATATTTTCCCATTTGAACTTTCACTGTATTTTTTTCTT 

CTTGAGCAAGCAAATTCAGGAAAACTCCAATATTTGTCTGTCTTCTTTCC 

CAGTCCTTCTAAACTCCCCCCAGACCCGCGT 

>Sequcnce 4325 

GGTACGCGGGGACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTGTCCTGGAGCTGG 

ACCCGGCTCTGGGTTTCAGGAACAGTTTGACTAAAGGCAGCAAGCTGCTT 

CCTCTGCTGCCTGAGATACCAGATrCCCAATGGCGAAGATTGAGAAAAAC 

GCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGTTTAACATCATGGAAGTAGA 

TGGAGTCCCTACGTTGATATTATCAAAAGAATGGTGGGAAAAAGTATGTA 

ATTTCCAAGCCAAGCCTGATGATCTTATTCTGGCAACTTACCCAAAGTCA 
GGT 

^Sequence 4326 

ACGCGGGGTCACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTGTCCTGGAGCTGGA 

CCTGGCTCTGGGTTTCCAGGAAGCAGTTTGACTAAAGGCAGCAAGCTGCT 

TCCTCTGCTGCCTGAGATACCAGATTCCCAATGGCGAAGATTGAGAAAAA 

CGCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGT 

>Sequcnce 4327 

ACGCGGGGAGAGGTGAAAGGCTGTAGGAGGAGCAATATGTGGGAAAGATC 

AGAAGTTCAGTTTTGGACATGCCAAATATTACTTGGCCAAATGGTTGGGT 

GGATGATTGGGGATCAGGAGTCATCCTGATAAAATTGGCATGCAGATAGT 

ATTAAAAAACTCCAGACTGGATGAGATCACCAAGTGTAGATAGAAAAGAG 

AGACTGAATTGTGAATGCTCCAGCATTAAGCAGTTTGGGAATCCTAANCA 

TATATAGTAATAATTGTAAATATGGT 

>Sequence 4328 

ACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGGTTGGTGCGGAAATGATTCTGAGTG 

AGCAGGTAGAAGTCTCACGTCCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTCCAG 

AGGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCGTGGACCTTCACAG 

TGTGTGTTACAGCTGTTAAAGATGTTGTGTCTGGAGTTTGTTCCTTCAGA 

TGTGTCTGGAGTTTCTCCCTTCTGGTGGGTTTGTGGTGTCGCTGACTTCA 

AGAATGAAGCCGCAGACTGTCGTGGTGATCGTTGTAGCTCTTAAAGGTGG 

TGTGGACCCAAAGAGTGAGCAGCAGCAAGATTTTTCGTCAAGAGGGTAAA 

AACAAAGTTTCCACGGTGTGGAAGGGTATCTGAGCGGTTCCCTCCCCGCG 

T 



Page 875 
of990ofTable4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



>Sequence 4329 

ACGCGGGAGCAGCTGTGTCCGGCAGTCTAGAGGCGCAGAAGAGGAAGCCA 

TCGCCTGGCCCCGGCTCTCTGGACCTTGTCTCGCTCGGGAGCGGAAACAG 

CGGCAGCCAGAGAACTGTTTTAATCATGGGCAAACAAAACTCACAGATGA 

ATGCTTCTCACCCGGAAACAAACTTGCCAGTTGTGTATCCTCCTCAGTAT 

CCACCGACAGCATTCCAAGGTAAAGCAGTTGCTGAAAGAAGAAAAAGTAA 

AATTAATTGAGAGACAGAGAGAGAGAGTGAGAGTGGGAGAGAGAGAGTAA 

GAGAGAGAGAGAATTGTGTATTTGTTTTTATTTTAGTAGTTCTTTTT^ 

AAATTATATTAATGAAATTTTGGCAGCCTAGTTGTTCTTGATTA 

>Sequence 4330 

GGACACTCCCTAATGTTAGAGTCGGGGCCTAGGTGGAAAAAGCTTTAATC 

ATAAAGGAGTGGGAGTGGATCCTTCACAAATGGCAAAGCACCAAGCCCTT 

AATGCCATCCTCCTGATAGTGAGTGAGTTCTCATGAGATCTAGTAGTTTA 

AAAGGCTGTGGAACCTCTTTCCTCTCTCTGTCTTGTTCCAACTTCTGCCA 

TATGAAACATGTCATTGCCGCTTGGATTTCCGGCGTGGGTAAGGAGGGCC 

TGAACAGTGTGGGCCTGGTCAGTGTACCTATGTCAGTGAGGACTATTTAG 

TGGGATCGTGGACAGAAGGGGTCTGCTTAAAGAAGGGCTCAATTATGGGG 

TCTAAGTATTGAGGGTTAAGGGGAATTTTGGCATTATTGGATTATCGGTG 

TTTTGATAATTATGGAAATTCCATTCCATTCCGTGACATGCTCAAAATAC 

GAGAATATCGCGAATTGGGTGAGAAATCTCAAATCTCGCTTTATCTCAGT 

AAAATTAGGTAAATAGAAAATATGGCCAATAAGGGGGAGAAATTCGGGAG 

AAGAGGTGGAATATGGGAGAAAATCTGGGAAAACTTAGGAAATTGGGGGA 

ATATGGGGGTATATCGTGAATATTCGGGAAATGGTGGTAATTGCTGGAAT 

TTGGTATAACTCGTGTGAATATTGGTCGTTAGTCTCTAATTTTGAAGAAT 

GTTGGAGAAATTACGAGAGTATCGTGCGTAATTCGAGAAAATGACGGAAT 

ACTCGAACATATATGCCGAATTACT 

>Sequencc4331 

GGTACCTTACAGGGGTTAGGTAGCTTTCTTCAGGTGAATTAGAGAGTTGC 

TGGCAGTGAGTTCAATGTTAATGATATCAACAGTGTATATTAAATAAGGC 

ATTT n AAACAG A AACATAAAATAAGTTTATGTATTGATGGTTGACCAAT 

ATGTGACCAGAGGCTTGCAGGAACCTAACCCTCCCTGTATTTCCCGTAGG 

AGTAGTGGTTCAATATTCACTAATTCAGGTTCTCAGTGACTTTATAAAAC 

ATAACTGCTGTGAATAACAAGACTCTACTGTGTGTTATTCTATATTTGAT 

GTCCACTGTCATAGGACAGGGTATATTGTAATCAAAATTGGAATTCCTAG 

AATTAGCCTTCCAAGCCTTCTTTCTTTCTTTCTTTCTTTTTTGAGACGGA 

AATTTTGCTCTTGTTGCCCAGGCTGGAGCACAATGGCCCAATGTTGGCTC 

ACTGCAACCTCCGTTTCCCGGGTTCAAGCAATTCTACTGCCTTAGCCTCA 

CGAG TAGCTGGGATTACAGGCATGTTGCCACCACCCCCAGCTAATTTGAA 

TTTTNTTATGGAAGACGGAGTTTCTTCCATGTGGGCAAGGTGGTCTTCGA 

CTTCCGAGCTAAGGGATCCGCCCACTTAACCTTCCCAAATGCTGGATTAC 

CGGCTGAACCACCTGCCCGGCACCTTTTTTATTTTAAGTCCCCGGAAAAA 

ATATACTGGGAATGCCTTGGAGGGA 

>Sequence 4332 

GTGTGGCCCACCITGCTTTAAATAATTCGTCCCACCCCTCTTTTGGAAGG 
GAGTTTGGATAATTTGGGACTACTTGCGATATTCTCTGAATATTTAGATT 
ATTGGGCATATGGTTATTATTTGGTGGAAAGCGGAAATTATACTTTTACA 
AAAGTGGGTATTCCGGTATTCCCA AAA ATTAGGGG ATA A CGTAGGG AAA A 
TACCGTGTTAGTAAATAGCGTATTTTATAGAGTCCGTATACCTTGATGGG 
>Sequencc 4333 

GGTACTGAGGCTGGGGAAGGTGAGAAAGGGCTTTGTTCAACCCAGTGATC 

ATTGCTCCTTGGGGAAGGCAGTTCTTTTCATAACGTTTCAATTCCTTTTG 

AACTAGGAAGTAGTCCATCTGAATAGGTAATCATCTACTGAGCCTCTGAG 

TCATTCCTTAGTGATATCTTTGCTAATCCATCATCCCTTTCCCCAAATCC 

TTACTCTTTCTCAGGTTTCTTACTAGAAACTTCCCAATTGCTTTTTGAGG 

GTGTTAACCTGAGCTGGAAGAGATTGCACAGGACATGTTGTTTCTTGTAA 

GCTGGTGCTAATAAGCTGGTCTGTTCCAGGTGATGTCAGTGTTGGCATTA 



Page 876 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



AGTGTGATGCCCGGGTGTTAAGTGAAGATGAGGAAGACGTGGATTTTGAC 
ATTATTCACAATGCCAATGATACGTTCACAGTCAAATATGTGCCTNCTGC 
TGCTGGGCGATACACTATCAAAGTTCTCTTTGCATCTCAGGT 
>Sequence 4334 

CCCTTCGGCCGGCCGGGCAGGTACGCGGAGGCCATAGTGAAGAAGGAACT 

GCTGTCTGTGGTGGCTGGGGGAGACAACTACAGGGTCAATAACAAGCACG 

ATGACAGATACACACCACTGCCTTCCAACAAAATCGTCAAGCGGGCAGAG 

GAGTTGGTGGGGCAGGAGTTGCCTTATTCGCTGACCAGTGACAACTGCGA 

GCACTTCGTGAACCATCTGCGCTATGGCGTCTCCCGCAGTGACCAGGTCA 

CTGGTGCAGTCACGACAGTAGGTGTGGCAGCAGGCCTGCTGGCTGCCGCA 

AGCCTTGTGGGGATCCTGCTGGCCAGAAGCAAGCGGGAAAGGCAATAAAT 

CCAAGAAATTGTCCCAACAACCACCAATTCTTACGGAGGAATATTATTTA 

GCCAGCAGGAGTGGACTTTGGTTTACTGATTTTACTGTTTTGTGTTCATG 
AATCTTTAT 

>Sequence 4335 

GGTACGCGGGGAGCTCTGGGAGAGGAGCCCCAGCCTTGGGATTCCCAAGT 

GTTTTCATTCAGTGATCAGGACTGAACACAGAGGACTCACCATGGAGTTT 

GGGCTGAGCTGGATTTTCCTTGCTGCTATTTTAAAAGGTGTCCAGTGTGA 
G 

>Sequence 4336 

GGTACCCTAAGACGCTGCTAATTGACTGCCACTTCGCAACTCAGGGGCGG 

CTGCATTTTAGTAATGGGTCAAATGATTCACTTTTTATGATGCTTCCAAA 

GGTGCCTT GGCT TCTCTTCCCAACTGACAAATGCCAAAGTTGAGAAAAAT 

GATCATAATTTTAGCATAAACAGAGCAGTCGGCGACACCGATTTTATAAA 

TAAACTGAGCACCTTCTTTTTAAACAAACAAATGCGGGTTTATTTCTCAG 

ATGATGTTCATCCGTGAATGGTCCAGGGAAGGACCTTTCACCTTGACTAT 

ATGGCATTATGTCATCACAAGCTCTGAGGCTTCTCCTTTCCATCCTGCGT 

GGACAGCTAAGACCTCAGTTTTCAATAGCATCTAGAGCAGTGGGACTCAG 

CTGGGGTGATTTCGCCCCCCA 

>Seguence 4337 

ACTTT1 11 1 i L 1TTTTTTTTTT ] 1 1 1 GGGGAATAACACACACTGGAGCTTG 

CTGAGGGAGGGTCGGGGGAGAGCATTAGGACACACAGCTAATGCATGCTG 

GGCTTAATACCTAGGTGATGGGTTGATAGGTGCAGCAAACCACCATGGCA 

CACGTTTACCTATGTAAAATTAGT7TCAATACATAGACAAT 

>Sequence 4338 



TCACCCAGTCTGGAGTGCAGTGGCGCAATCATGGCTCACTGCAGCCTTGA 
CCTCTTGGGCTCAAGCTATCCTCCCGCCTCGGCCTACCGAGCAGCTGGGA 
CTACAGGCGTGCACCACCATGCCTGGCTACTTTTTATAAAAAAATTTTTT\ 
GTAGAGATGGGGTCTCACTGTGTTGCCCAGGCCGATCTCGAACTCCTGGG 
CTCAAGACATCTTCCTACCTTGGCCTCCCAAAGTGTTAGGATTACTGCTG 
TGAGCCACCACACTGGGCCCAAATACCAAATTCTAAATAGAATTGGAAAT 
TGTGTTATTGAGGATTTAGTGATTACTCTCCCCTATGTCTTGTTAAGTAA 
TTCTTCTCAAGTTGTTTGCCTTTTTCCCTCTGTTTCTCTCACCAATTATA 
CAGTGGGGTTTTCCAGAGGCTCTATGACGCGACAGCATCATCACTTTGGG 
GTTAATGGAATGTGTGTTTGGGGATTTCTGAGTTCCCTAAAATTTTGTAA 
GTTGGGAGGTTTTGGTAGAATTGGGAAAATTTTAAACATTTAAAATTTAA 
A^AAATCCCTTTTTTTTCACATTCTTTTGGTAGGGCAA^ 
TTTTTTATTAAGTCTGTTTTCCAATTTTGGGACCGGTTTACTTTTAAGGA 
AATCCAGTTTTCATGCTTTTTGTGAAAAGGAGTACCCTTTrTATTGTAAC 

TTTTTTTTAAAAGCAAATGGTTAAAGACACCACACTTAAAGGGG 
>Sequence 4339 

ACGCGGGGGCCCTTGTTCTCTAGAAGCAAGGAGCCCTCTGACCCCTTCTT 
TTAAACAAATTCTTTTGTCTTTGTCTTCATTTCTGCATTTGTCCTCCTTC 
GTTTAGTCCTACAGTAACAGCCACAATGGCACCCAAACAGAGACTTGAAT 
GAAGAAGGTCTGCTGGAGCAGAGAAAGTGAAACTGATCAGATGAACGAGG 
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AACCCCAGGACGAGTCAGCCAGAGGAGGATATAAAGTCAGTGCCCTGAGG 
AGGTACC 

>Sequence 4340 

CCCTTTCGAGCGGCCGCCCGGGAGGCTAAGGGAGGCTATGGGAGGCTAAG 

GGAGGCTCAGGTAAGGAGGATCTCTTGAGCCTGGGAGGCAGAAGCTGCAG 

TGAGCCAAAATGGCACCACTGCACTCCAGCCTGAGTAACAGAGTAAGACT 

CTGTCTCAAAAAAAGAAAAGAAAAGAAAAAAAGAATTCAAAGGAGAACTG 

ACATATCA CCCA GTGGGTATATTACAGAATGCTTGCATGTATGTGTGTGT 

GTGTATGGTTTTATATATATTTATATAAAGTATAAATGCTTTTGCTTATA 

TATATGAATCTCATTTTCCCACTGGCmCCTTAAAAACTAAACAAAACA 

CAAACACCTTACTGATCTTTAGTAGCTCGTAAGCTGATTTTTAGCCTTTC 

AGCTGAGAGGAAATGGTCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACC 

>Sequence 4341 

GGTACGCGGGGACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTGTCCTGGAGCTGG 

ACCTGGCTCTGGGTTTCCAGGAAGCAGTTTGACTAAAGGCAGCAAGCTGC 

TTCCTCTGCTGCCTGAGATACCAGATTCCCAATGGCGAAGATTGAGAAAA 

ACGCTCCTACGATGGAAAAAAGGCCAGAACTGTTTAACATCATGGAAGTA 

GATGGAGTCCCTACGTTGATATTATCAAAAGAATGGTGGGAAAAAGTATG 

TAATTTCCAAGCCAAGCCTGATGATCTTATTCTGGCAACTTACCCAAAGT 

CAGGT 

>Sequence 4342 

GGTACTT1 rTTTTTTTI riTHTlTl'ATAACAGAGACAGAGAAACAGGGT 

cttgctgtgctgcccacactggtctcattctcctggcx:ttatgcaatcct 

CTCGCCTCAGCCCCCACAGAGTGCTGCATTACAGCAGAGTGCTGGCATTA 

CAGGGGCGAGCCACCATGCCTGGCCAGAGCTCCTTTAAAGAGCAAGTTTT 

TCCAGTGTGAAGTTATAAAATAGCTTACTTAATGTGTTGTGCATGCATGT 

GTAGCTATTTAAACCTGTGGACACAACATCAGTGCTCACTGGCACTCCTG 

GTTTGGGATCTTACCCTCTTGAACTGAGACGCGGTCTCACAATCTGAATG 

GAAGTGACGTGTCACTTCGGTAGGCAGAAGTGGTTAAGAGCAGGT 

>Sequence 4343 

ACGCGGGATTGTAGTTATTTTCAAATCTTTGCTTGATAAGTATTAATAAA 

TATTGTACTTGCTGCCGTATTTAAAGCTCTGTTGATTTTGATTCCGTCTG 

GATTTATGGGGGAGGGGAGCACTGTGTTTATGCTGGAATATGAAGTCTGA 

GACCTTTCGGTGCTGGGAACACACAAGAGTTGTrGAAAGTTGACAAGCAT 

ACTGCGCATGTCTCTGATGCTTTGTATCATTCTTGAGCAATCTGTCGGTC 

TGTGGACATTAAACAGTTTTTTCTACGGGTTTACTTTATCTTAATCAAAC 

TATTATAGTTCCTTGGCCTGTTACACACTCTAATGGTGAATTCCATGCAC 

ACTTGCGTACGGTACATGTGGATCCTTGCTTGAGTACCAAAC 

>Sequence 4344 

GGTACTTTATTTTTTTTTTGTATTTGAAAGGGCAGCAAAATCTTCTTGAG 

AAATTACATTTTATAAGAAACCCAAATTAACTCGGATAAAATAGATAACA 

TTATTAGTAAGCCTCAATTTGAAAATTCCAAATTCACAACATTTGCTTAT 

TATAGAGTATCAAGCTATTTTTAATAAGGCCATTTGAGCAAACAAAAAAT 

TCATAAACACGCTTGGTACATTTTCTTTCATTTTCCGGGTTCATTGTAGT 

GGACACGATCAATTAAAGGTTTGACTCATAGAGACATATAGTTGCAAATG 

GGTAAAGATTAAGCAATTATGGGTCTTTATAAAGGCGTACATGGTTAGGG 

GTCTTATAAAGAAAGTGGACCAACATCTGGCTGGAGATAAACAGGGACCT 

TCGGTATGACAGCCATGTCTGATGGGATCTTAATGTTGGAAAGGCGTGAT 

CCCCACCTCATGTTGGTTTCTCATTGGGAATAGGGGCCCAGTCAATTGGG 

GGCGATAATTCATGCAATAAATGGGCCACCTCTCACCAGTTTTTTTTAAC 

TTTGGCCGAGAAAGAGAACTTTAAAGTGCCCCAGGCCCAAAATGCGCTAT 

TTTGGCTATTGAACCTTGGCCGGAACCACGCTAAGAGCGAGATTCAGCAA 

ACTGCGCGCCGGACCTATGGGATCCAAGCTTGGGACCAAACTGGGGTAAA 

CATGGGCAAGGCTGGTTCCTTGGGAAAAATGTTTATCCGTTTCAAATTCC 

AACAAGATATCTGACCTGTAATCATAAATGTTAAT 

>Sequence 4345 
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GGTACGCGGGTGAGTCCTTTTG(nTrrAGG(nTrTGACTTCTGGTTTTAG 

ACTTTCTTTAGCTTCTGTTGTTAGACAACATTGTGCAAGCTTGGTTTTTA 

TAAGTTTGCATGG ATTAA ACTGAACTTAATGAAATTGTCCCTCCCCCCAA 

ATTCTCAGCACAATTTTTAGGCCCACAAGGAGTCAAGCACCTCAAGGAGA 

TCTTCAGTTTGAACTTGGTGTAGACGCAGGGATACTGATGAATCAATATT 

CAAATTAGCTGTTACCTACTTAAGAAAGAGAGGAGACCTTGGGGATTTCG 

AGGAAGGGTTCATAAGGGAGATTTTAGCTGAGAAATACCATTTGCACAGT 

CAATCACTTCTGACCAAGTTATCAGAAAAAGGAGAAAAGAATGTCTCCCC 

ACTAAATGTTCTAAGGTGGTGAGAAATCTAGGGTGGTTATCTAAATCAAC 

AATATTTAGATATTCCAATATCTAAATATTGTTGGAAATACTCTCCTGAA 

GTGTTCATTGAACTCTAATAGAGACAGCTTGGTGTTTCAATGGGAGGGGT 

TAAAGGTTCATTTTTTTTTTCCATTTTAATCC 

TTrrCTTTTGAGTTAAAAGATTAAAAGGGATGGGTTTTGCCTGGGCGCTG 

TCCCTTATGGGGACCTTATAAGGCGATTGTTCTAATATAAATATCATTAT 

TATATGTTTAGTTCTTTTCCTGGGCGTGCCGTTTTAAAGAGTTATTTCAA 

TTTATTTGTAGTCGTTATTAGGGATCCAGCCT 

>Sequence 4346 

ATTCGC CCTACG AGCGGCCG CCCGGGCAGGTAC 1 rTTTTTTTTTTI 11 I T 

i 1 11 1 i AACAAAATTTTTTTAAAAGAAAATAAAAAAATTTTTAATATAAA 

TTTTTATAAAAGNGAATTTTGTGTGGGGGAAAAAAAAGTTAAATAAAAAT 

TTAAAAAGTAAAAAGGGGGGAAATTTCCCCAAAAAAAAAAAAACCCTGGC 

AAATCCCAAAAAAAAAAAATTTCCAAAAACCGAAATTCCTTTTTTAAACA 

AAGGTTAAAAAAAAATTTTGGAAAAAAACCCGGAGAAAAAAACCCAAACT 

AATGGGAAAAAAAAAAAAAATAAAAGGCCAAAAAAAAAAAATGAAATAAA 

TTCCTTTAAAAAAAAGGGTTAAAAAAAAAAAACTGAAAGGAAAACAAATA 

A CCTTA A AC AA A AG AGG AAA ATACC A A A ACC I T1 Tl ' l ' l TTCTTTA A A AAG 

GTAAAAACCAAAAGAATGTTAATGAAAAAAGGAAACATTAAAAATTCAAA 

TTTCCCCTATGAAAAGGATAAAAAAGAAAAACCCAGTAAAATGGCCGAAA 

AAACCCTTAAGGGGAAAAAAAAAGAAAAAGGGGGGGCCGATAAAAAGGAA 

ACCAAAACTGGGAAAAAAAACTGGGGAAAAAAAAGAACAAAAAATGGATT 

CCGGGAAAAAAATAGAAAACATCAAAAAAAATAAAAAAAAAAATAAAACC 

GAAAAAATAAAAGGAAAAAACCTCGGGGCGCCAAAAGAGGAGGGACAAAA 

CAAAATAAAAAGGGAAGGGATAAAAAACACCCTTAAAAAAAGAAAAAATG 
TTTAG 

>Sequence 4347 

ACTGCATCTTCTGCATCTCTAGGATCTTCGAATTCCACAAAGGCAAATCC 

TGGAGGATTTCTCGCAATCCATACAGTTCTTAAAGGACCATAATAACTGA 

AAGCCCHTTCTAACTCTCCTTTGCCGGCGCCAGTTCCCAGGTTACCAACA 

TACACCTTGGTTTCTCCTCCGTACGAAGATCTCTATAGTAACTGTAAAAG 

TTTGAAGCTCACATTAACCTGTAAACATCAGTTGGTCAGGGACAGTTGCA 

AGGCCTCCTGCAATTGTTCAAACAGCATTTATTAAATACGCATTACACAC 

CGAGTAGGGCTATGTAGAGAGGAGTCAGATTATCTACTTAGATTTGGCAT 

CTACTTAGATTTAACATATACTAGCTGAGAAATTGTAGGCATGTTTGATA 

C ACA TTTG ATTTC AAA TG TTTTTCTTCTG G A TCTG CTTTTTATTTTAC A A 

AAATATTTTTCATACAAATGGTTAAAAAGAAACAAAATCTATAACAACAA 

CTTTGGATThTITATATATAAACTTTGTGATTTAAATTTACTGAATTT 

TAGGGTGAAAATTTTGAAAGTTGTATTCTTATATGACCTAGTTCACTAAA 

ACCCTGGATTGAAAGTGAAAATTATGTTCCTAGAACAAAATGTACCTTGG 

CCGCGACCCACCTAGGGG 

>Sequence 4348 

ACTAAAATCTATAACCACTTTCCTATTAACATGGATAATTGAAAGGTGAC 

TCTGTTATGCATGTGTGTATAAACTGCACTCAAAACTGCCCATTGAATTA 

AACAACTAATGTCTATCAAATTTCAAATTGACAAATATATTGGGTAATTT 

ATCTAACTTGCTTTAATATTCTTAGTATATTCAAATTGAATCTTAAGGAA 

AATAAATTTACTCTTTGCTTAGCAAATATATGAATGATCCTAATAAAAAG 

AATAGTTGTCAAATAAACTATTTTATTAGGAAAGAAAACTTTCCTAAAGG 
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CAAAATCTTAGCTTTGATATGCATTAATTAGATGCTTATTAGATATTAGA 

TATCTACAAAATACCTTAAATAAATTGCAAGCAGATTAATGTTTCAAATA 

ACAGGCATTAATAAACATCTTCTGTAATGCTAAACTTATCCGAGGAAACC 

TAGTATTTCTGATATTTAGTAAATACATGTTTTATTTATGAGCAAGTTTT 

AGACTGCCAATTAGCTGGAAAACTTGCTAATGAAATTTCATCAGAAGAGA 

ATCCAGGCAATGCCTTCTTTCATCTCTTCAAGGCATGATGGGCCTCTGAT 

TGAAAATGAGAACTTACCTCTTGTTTAAAGTCATTGGTTTCTTCAGAGGA 

CATAGCA TTCTT GAAGAAGGAATGGCACGTGTTAATGCGCAATACACATG 

CCrAGCTTTTTTATTAAAAAGTAACCTTTTTAATCCCAACAGTTTTAATT 

TTCAACCCTA 

>Scquence 4349 

ACTTAATATGATTCTTITCTCTTTCCACATAGAGAATCAGATAATCTATA 

AATAATGACTCTTACTGTTCCACTTTAGGAGTTAGGTATACATACATATG 

TGTATATATATGTATATATATACACATACACACACACACACACACACACA 

CAGTGACCCCCCAAATTTCATATGAAGTTCCAAACCTCAATGTGACTGTA 

TGTGAAAAGAGAAGGGGGCGGGGAGGGGGGAGACCGACCGACCTATTTGT 

TGGTCTCCATCGTGTGAAAACATGAGGAAGTGGGCACTTACATGCCAGGA 

AGGGAGCTCTCACTAGAGGTTGACCATGCTGGCACTCTGATCTCAGACTT 

CCAGCCTCCAGATATGTGGGAATATAAATTTGTGTTTTGGGCCAGATACG 

GTGGCTCAGGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAAGCAAAAAGAT 

CCCTTGAGCCAAGGAGTTCAAACCAGCCTGGGCAACATAGCGAAACCACA 

TCTC TATTT AAAAATACTACAAGATATTTTCA 1 1 l ' l l ' l ' l ' I 'GGTTTGTTTC 

TTTGTTTTTGAGTTGGTGTTTGTTTCTTTGGTTTTGAAGTGGTGCTGCAC 

TCCAGCCTGGGTGACCAGAGCAAAACTCCATCTCATTAAAAAAAAAGAAG 

GAAAGGAATTCTTATTGAGCACCCACTTTGTGGCTGGACCCATCTGAGTA 

TGTCACCCCCAAGGATTTGGATTACATGGCATCTTGGCACCGCATGGGGC 

TGGAGGGGAAAGAATAAA 

>Sequence 4350 

ACACAGGGGTGTTAGTTTCATAGTATGAAAGTTATGTGTGTCCTGCAGAA 

AGTTACGTCAAAAGACTTATTTGAAGCACTCATATTTGAGGGAGACTGCA 

AGTTTGATTGCTCTTTAGTGGTCCCAATCAGGTATTAGGCTTT J T TTT T T 

CTGTATCTTTATTCTATTTTTCTTTCTAGATCCCCAAAAATGCGGAGGGA 

AAAGTGATCAAGTTGTATCTGATGTGAGTGGCTTTATGTATTAGGATACA 

ATGTATA TGGGG AAAAGATTATAAATTTAGCATGATAATACCTAAACAGT 

GCCTGCCTTTT TCTGG TTATATGAGCTGGACAAGTCATTTAAAATCACTC 

AGCCTCAGTTTCTTTACCTGTAAGGTAGACTTAATGACTATTTCTTTTCT 

CACAGAGTTACTATGGGAATATACTTGGAATAATGAATGCATATAAATGT 

TGCTATAAAGAATAAATATAAGGACTTAAAATTATTTTGGCATTCTGAAT 

AGAAATGTATTCTCAATAGGAGTGACTGGATTATTCTTGGTTTATTTTGA 

AATAGCAAAACTAATAAAAATTTAACTCAACATTCTGTCTTCTTACAGCA 

CTTAAAATGGAGAAGAAATTGCTATTTTGTTTCTGTGAAACTGGAACCTG 

AGAAAGTTGAAATGTACCTCGGCCCGGACACCCTTAGGGGCAATTCCACC 

AACTGGGCGGCCGTACTAGTGGATTCCAGCTTCGGACCCAACTTGGCGTA 

ACAAGG 

>Sequence 435 1 

ACCTTGGGTCTGAAGGGGTCACTCGAGCGCTCTGCTATCTCTGCAGCTAA 

AACGGGTGTCAGGTTTTCAGCTGCTACTAAAGATAATGAGCATAAGGGTT 

CACTGACCAAGACTCCAGCCAGAAAGTCTGCACATGTGACCGTGTCTGGG 

GGCACCCCAAAAGGCGAGGCTGTGCTTGGGACACACAAATTAAAGACCAT 

CACGGGGAATTCTGCTGCTGGAAAGCTAAAACCATGGGGGCAATCTAAAG 

AAAATAATTATCTAAATCAACATGTCAACAGAATTAACTTCTACAAGAAA 

ACTTACAAACAACCCCATCTCCAGACAAAGGAAGAGCAACGGAAGAAACG 

CGAGCAAGAACGAAAGGAGAAGAAAGCAAAGGTTTTGGGAATGCGAAGGG 

GCCTCATTTTGGCTGAAGATTAATAATTTTTTAACATCTTGTAAATATTC 

CTGTATTCTCAACTTTTTTCCTTTTGTAAAri"l"l , 'lirrrriGCTGTCATC 

CCCACTTTAGTCACGAGATCTTTTTCTGCTAACTGTTCATAGTCTGTGTA 
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GTGCCCATGGGTTCTTCATGTGCTATGATCTCTGAAAAGACGTTATCACC 

TTAAAGCTCAAATCTTTGGGATGGTTTTTACTTAAGTCCATTAACAATTC 

AGTTTCTAACGAGACCCATCCTAAAATTCTGTTTCTAGAATTTTAATGCA 

AAGTCCCAAGTTCCCCCTGCTGGTTCTAAAATAACAGAACTGCAGCCTTT 
GG 

>Sequence 4352 

ACCTCCGTCTCCCCACTTGCCTAAAACAAGCAGGCACATCCCATCAGTGA 

GACTGGAACTTGCGGGAGAAAATAAGAAGTGAAATCTCTCTCACACACAC 

AGTTCTACTCAAACTATAAGCTTTTATTATTGTATTTTACAGATCATTCA 

TTCAGGACATGCTGCATCTGGGGTTGGCATCATTTCCCTTTTGAATGACA 

GAATGTGCATAAAAGTCTCTTGCCCACGCTGAACTCACACGTGCCCGGCA 

GGAAGGAGCTCTCACGAAGTGCCAGCTGGATGTGAGCTTGCTCTGGCAGC 

AGCAGTGCTGTCCTTGTTTCTGAGCTGCCACCTATTCACTGGAGTTAGGT 

GGGTC AA AGCTG A AATTTAGCTTGG AATTTAA GTTTCTA A TTTTATACTT 

TTCATTGTGGTCTGGTCAGATTTTAGTCTGCTTTAAAATCAAAAGGTCAC 

TCAGTCACTCTAATATGATCATTTTGAATATGGAAAATTGTCATTTACAT 

GCTGAACCTTGGGCCGGACCACGCTAAGGGGCGAATTTCAAGC 

>Sequence4353 

ACATTTTCACTCCTGCTCTAAAACTOCCTCAGTCTCTCACTGTGCCTTA 

TGCCCCTCAGCTGAATTCTTTCTTCTGAGCAGGCAGGAATTGAGGTTGCT 

GCAGACGTGTATGCATTTGCCACCAGTAACATACTTTGGTGCCACATGAC 

TAGGATATGTTCTCTAGTGCTAACATGTTCGTTTACAGTTCTTAGGACTC 

CCTGATAGAAAAAAACACACAAAAAAACGCAAAAAAACCCAACCAACCAA 

ACAAACAAACAAAAAAAACACAGGAGTTTCTCCCAAAAAGAAGTCTGCAG 

TGTCTTTTC 

>Sequence 4354 

GGTACTACAAGCCCACCAAGCTAAAGAGGCTGCCCAGAAAGCAGTTAACA 

GTGCCACCGGTGTTCCAACTGTTTAAAATTGATCAGGGACCATGAAAAGA 

AACTTGTGCTTCACCGAAGAAAAATATCTAAACATCGAAAAACTTAAATA 

TTATGGAAAAAAAACAT TGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTACTTT 

1 J J J 1 1 J J i 1 n rn rriTAAGATAAAAGATTTATTCACACCACAAAAAG 

ATAATCACAACAAAATATACACTAACTTAAAAAACAAAAGATTATAGTGA 

CATAAAATGTTATATTCTCTTTTTAAGGGGGTAAAAGTATTITGTTTGCG 

TCTACATAAATTTCTATTCATGAGAGAATAACAAATTTTAAAATCCAGTG 

ATAGGTTGCATTTCTTCTATAGAATGAACATAGACATAACCCTGAAGCTT 

TTAGTTTACAGGGAGTTTCCATGAAGCCACAAACTAAACTAATTATCAAA 

CACATTAGTTATTTCCAGACTCAAATTGATCCACATTTCACCAATAAACT 

GAGAAAGAAGCATTTAATGTTCTCTTTCATTTTGCTATAAAACATATTTT 

CITTTGACTAAATGCAAAGGGAGAAATTGAATTTTTTCTCCCTTTAATTG 

ACCTCAAAGAATGACTTATTTAATTTTTGGGAATCCCAAATTTCAGGGGT 

TAAACTCTTCCTTACATTGGGGGCTACAACCAACTTATTTTCTTTGGTGT 

GAAAATAATTGGGTGGGAA 

>Sequence 4355 

ACTCAG GAGGCCTTATTACTTTTAAATTATACAACATTTTTTGCATAAAT 

l 1 1 1 1 1 ATAAC ATTTTTTCTTTC ACGACTTTGCCG AC AATTCTTCAATGT 

GTCTCAACTTTCTGACTTATTACAAACATTTTTTTTCTTTAAACACCAGT 

TAGTTTATTTCAGGACAAGAATTTACCATATAACACTCTTTTTACATAAA 

TTCTGTCTCCCCCC ACTTT IT TTTT 1TTGA AG ATA ACC ATTCCTTTTTTT 

TTTTTAAAGCAAACTTTCTTTATGTCTTTGGACTAGACTGTCTAAGGCCA 

CAAGATTAGAAGTTACCATAATACATGTTACACTGTTAACTTTAAGCAAA 

CTTCACTTTTGTTGAAAACCTTGTAAGTTTGGGATTTCAATTATCCTTTG 

CTATTAAGACCTTGTTTAGTCTAAATTAACTTAGAATTGGTATAGATGGC 

CI 1 1 1 1 1 ICTCTCTACTGGTCTTTCCTTGCCTCTGCCAGCCGCTTATGCT 

GCTGTTCTCTTAACTACGTTGGCGGGGCAAGGGGTATAAAAGCAGCTGTA 

ACTTTCTATGTATGGAAACTGGTCTGGGTGCCTTGGCTAACGGGTTACCT 

TGGGTCATACCTTTGAAACAAGGGACCTGTCCAGGCTTCCTTCTGATGGC 
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CAACCCAACTCTAATGCTGGCCATCTATTTTACACAAAGTTCTAAGT7TT 
CCTG GTGTCCCAAGAACACTGCATTCTCCTTAAATTCTTTTTTGAATTTT 
TTTTACA 
>Sequence 4356 

ACTTTTTT T TTT1 1 1 11 TGTGGGGGGTTTTTTTTGGGGGAGGTAATAAAT 

1 1 1 1 1 riM'G TTTTTTTGGGGGTTGAAGGGGTTCCGGGGCTTTAAGATGGA 

CTTTTTTTTAGGGGGAAGGCGTTGCGGACCAGATATTTTTAAAAAGGGGG 

GGGTGAAGGGTGAACCATGTTAAAAACAGTGGCTGCCAGGGGGTGAAGGT 

A CGGGAT TACTTGTGGGGCCATTTTGTTTTG1 1 i l l I'l T1GGCGGAAAAA 

CCTTTTTAAGAAGGGGGGAGGGGGAAAAATTTTCCTTTTAAATTGGGGCC 

CAAGGTTAGGGGGGGCAGAATGTCGGCTTAGAGTTGGGGGCCGGGGCCCT 

TTAAGGGGGAAAAATCGGGTAATAAAGGGGTTTTAGGGGGGGCTTTAGGG 

GGGATGTTAAAATTTTAGGCCCCGGATTGGGGGTCACCCGGGGATAACCC 

CCGGTTTGGGGGACCCGGGAGCATGTGGAAAACCATGTGGGGAAGGCACC 

CGGCCCATTGGCGGGGGGGGAAAGGGGGGGGTAACCAATATGGGGGAAAA 

CCCGGGGAGCCGGGGGGGGGACCCCGCGGGGGGGGGAATTCCAGGCACGT 

GGGGGGGGGGGAAAGGGGGGGGCCGGGGGGTGGGACACAGGGGGGGGGGG 

AAAAGGGGGGAAGGGGGGGTCTGGGGGGAGAGGGGTTTCGGGCGAGAATT 

CCAAAAAATAAAGGGGGGGGGATAAAGGGGGAAGGCGGGGGGGCCAAGGG 

GGGGCAAA 

>Sequence 4357 

ACTCGGATTTTGAATTTCGTGATTTTGGTTTGGCTTAAACGGTAAAAGTG 

TGTGTTTGCCCTCTTTACCCATTCTTTGTCTTGTGGTGAGTATGTGTGGT 

GTGAGCATGGTATTTTGTCTCGGAAGAAAAAAATATGGGTCAGGCGCAAA 

GTAAGCCCACCCCACTGGGAACTATGTTAAAAAAAAATTTCAAGATTTAA 

CKjGAGATTACGGTGTTACTATGACACCAGAAAAACTTAGAACTTTGTGTG 

AAATAGACTGGCTAGCATTAGAGGTGGGTTGGCTATCAGAAGAAAGCCTG 

GAGAGGTCCCTTGTTTCAAAGGTATGGCACAAGGTAACCTGTAAGCCAAA 

GCACCCGGACCAGTTTCTATACATAGACAGTTACAGCTGGTTTTAGACCC 

CCTTCCCCCTCTCCCCACAGTAGTTAAGAGAACAGCAGCATAAGCAGCTG 

GCAGAGGCAAGGAAAGACCAGTAGAGAGAAAAAAAGGCCATCTATACCAA 

TTTTAAAGTTAATTTAGACTGAACAAGGTCTTATTAATAGCAAAGGATAA 

TTGAAATCACAAACTTATAAAGTTTTCAACAAAAGTGAAGTTTGCTAAAA 

GTTAACAGTGTAACATGTATTATGGTAACTTCTAATTTTGTGGCCTAGAC 

AGGCTAATCAAACACATAAAGGAAGTTTGGTTTAAAAAAACATGGTTATC 

TTCAAAAATAAAGGGGAGAGGCCGAATTTTATTAAAGGAGTATTTGATAA 

TTCTTGCCTGA 

>Scquence 4358 

GGTACTTGTTTCTTTTTCAGGTTGTGATGTGGCCATTCCGAATTTTGTTG 

AGAGTTTGGTTTATAATTGTCTCTTTGTCTTGTTAGTAAACATTCATTTG 

CAACAGTTTTGAAGGTGCTGAGTGGAAAACCGAAACACATGGTTATTGCG 

TATTGGACCTAGAATGAAATAATTGCCTCAATATTTAACAACAAGCCATT 

CTTATCTCAAAGATTTAAATTCCCGAATGTCCCATTCGCAAATCATATGC 

AATTGAAGTGAGCAGCATGAGCATCTGGGTCATGAGGGCCTTCATTTACG 

TAAANTTGTCACTAAAACCCAGTAGTAGCTCTACAAAATCTTAAACTGCT 

GCAGTGCTCAAGGAGATGGAATATCTTTGTCATTGGTGCTGAGGAGAGCA 

TTTCGGTAGAAGACAGTTGCGCCTGAAGATTGAGTGTAAATCATTCAAAC 

CAGTGGTTCTCAGTGTTTGCTGTATACACTTTGTAGTCACTTTGGAATGT 

TGGAAGACACATCGATGCCTGGGTTCCGTATGCCCAAGATTCTGATGTTG 

GTCTGGAAAATGAGCTGGTCATAAGGATTTTTAAAAACTTTCTGGGCATT 

TCAA AATGCCTGCCAAGTTGAGAACCACTTGTGTTAAATTCACCTTGGGT 

TTTTATCTCCAATAAAAATAAAAAGAAGAGTCCTGCCGGGCGGCCGTTTA 

AAGGGCAATTCAACACACGGCCGCCTTTATATGGATCCAGCCTCGC 

>Sequence 4359 

GGTACCCATATACTAACCAGTTTGGGGCACATAAATGTTACAAGGGAGAA 
AAAAAGATTTAGACTAGCATGTGAATTNTCATCAAGCAGAGACCACCTTG 
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TGTTAAAAAGGCAAAACTTGGTGGGGTGTGAGAGGAAGTGAAAAAAAAGG 

aaaacgtatagaaaaagtgacctggagtgcctcaactgttnntatcatta 
tcagcctcci l 1 1 ritgggagacggagttctccgcttcttgtctacccag 
gcttggagtgck:agaggctacttatctcggcttcactttgcaagcttccg 

CCTTCCTGGGGTTTCACAACCATNNTCTCCTGCCTCAAAGCCTCCCGAGT 

AAGCTGTGGACTACTAGGCGCCCACACACCAACGCCCAGCTTAATTT^ 

TGTA 1 TTTT1 AGTAG AAG ACA AGGGGTTTCA CTCGTGGTC AGGA ATGGGT 

CTCGAATCTTCCTTGACACTCGTTGATCTTGCCCGCACTTCGGCCCTCCC 

AAAAGTGCTGGGGA TTAA CAAGGCGTTGAGCCAACCGGCGCCTCAGCCCC 

AATTATTAAGCCCTCTTTTATAAGAAAGAACTTCAGTTGAGGGGTGGTTT 

TCCGGGGGGGGAAAAAGGTGAGGATATTTCCTTTACAGGCAGCCGTTTAA 

GGAAAAAAAAAGAGAATTGGTGGGCCTTTGGGTCCCAGCTAGGCTAATAT 

AAAAACTGGGCTTGGGAACTGTCCCAGATAAGGTACCTTGCCCCGGCCGG 

GCCGTTTCGTAAGGGGGCGAATATCCA 

>Sequence 4360 

GGTACCACATGGTCGTGCTATACAATCCAAAACAAATGTATTATTTTTAA 

AAGGTTTAGTGAAATGTTTATTTTAAAGTTTGATTACATCAGCTATAGGA 

GTAAAGTGCTAACTTACAAAGCTTACAGTTTGTGACACCAGTGATAATGC 

ATGCATACTGCTATTTTCACCACCAACTGGTGAAACAATGAAAAGACAGT 

TTACTTTTACT GAGA TACCGAAATGAGTCAAAGACTATATTAGCCAATAT 

AATTCCTTTGTTTTTAGTGTGAAATACTATGGTAGGGCCTAATTAAAAAT 

AAAAACAATATGGAGAACAGTAAAACAGTCATCAAGTGACTCTAAGCTTG 

T ^ZZZifiSZSI^ G C1 ^ GTATT A AGCTTGTATTG ACTCT A CTG CCTTTXCT 

A 1 1 ii 1 1 1 1 I ri AATTTCTATTCAAGGATCCAAG A ATTTAGTAATTTTA A 

ACTGAGCAGCAGAATGCCCACTGACTGTTTTAAGAATTACTATCACCCGG 

TCTTACATAGATACATAAATTNTTAAAATCTCACCCATTTCTTCTTATAA 

GACTATTATAGAATTAACTTGCCACAACTGGGCATGCTTTGTATTTCTGG 

ACCCCTGGTTTTTCCAAACCACTCATTTACTTTTTGTTTCCCAACTGGAG 

GGGAAATCTTAGTl'GGTTATTTACCTAGGGCCCACGTACTTGCCTGGGGG 

CCGTTAAAAGGGCAATTCATACTCTGCGGGCGTAT 

>Sequence 436 1 

AC A C TAGGT A ATA A A ACTG ATTC AT AC AG TCTA ATG ATATC A C CG CTG TT 

AGGGTTTTATAAAACTGCATTTAAAAAAAGATCTATGACCAGATATTCTC 

CTGGGTGCTCCTCAAAGGAACACTATTAAGGTTCATTGAAATGTTTTCAA 

TCATTGCCTTCCCATTGATCCTTCTAACATGCTGTTGACATCACACCTAA 

TATTCAGAGGGAATGGGCAAGGTATGAGGGAAGGAAATAAAAAATAAAAT 

AAATAAAATAGAATGACACANATTTGAGTTTTGTGAACCCCTGAACAGAT 

GGTCTTAAGGACGTTATCTGGAACTGGAGAAAAGCAGAGTTGAGAGACAA 

TTCTATAGATTAAATCCTGGTAAGGACAAACATTGCCATTAGAAGAAAAG 

CTTCAAAATAGACCTGTGGCAGATGTCACATGAGTAGAATTTCTGCCCAA 

CCCTAAACTGCATTCAGAGGATAATATCAATGAACTAAACTTGAACTAAA 

AATTTTTAAACAAAAAGTTATAATGAAGACACATGGTTGGGAATACAATG 

ATGGATTTCTTTAATTTCACATACACTCTAGCTTAAAGAACAAGAGTACC 

CTGGGCCGCAACACCCCTAGGGCGAAATTCAGCACACTGGCCGGCGTACT 

TAGGGATTCGAGCCTGGTCCCAACTTGGCGAAACATGGCATACTGGTTCT 

GGGGAAATGTATTCGCTTAAATTCCCCCAAATACGAGCCGT 

>Sequence 4362 

GGTACAGATAATACGCAAAGCCCTAAAACAAGCCTCAAAAAACTTAAAAT 

GATTAAAATCTTACA AAGTA TTTTCAAAAGTATAATGAACTGAAATTAAA 

AATAGCAGAAGAATATTTTGGAAATTCACAAATATATGGAAATTGAACGA 

TGCATTCCTATATAACCATTGGGTCAAAAAATCAAAATGGGAATTAGAAA 

ATAAGATAAATGAAAATAAAAATTCAACATACCCAAATTTAGGGGATTTA 

GGACAAACAGTGCTCAAATGGGGAATTTATGTCTTTAAATGCATAAAATG 

AACAAAJTTCTAGAAAGACGTAACTTATCCAACACAGTCCCTGGACTATG 

GGCAACTCATGTCAGCATTCTGCCATCGATAGGGATCTTGAGAAGCCCGC 

CAACACATCTCAATCAGTCTTCTTTCAAGTTTCAGATGTCTGGACTCCAA 
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GTGCCAGGTTCTTCCCAGTGTTCAGCCACTGTGTTGATCCTCCACAAAGG 

CCTGCCATGCACCACTCTGACAAGGCATTCTACCAGGTCAAATGCCTACC 

CAAGAGTGCTCTCAGGATCCATGTTGCTCAAGCAGGCCCGCGTACCTGCC 

CGGCCGGCCGTTCGAAAGGGC 

>Sequence 4363 

CATGATATACTATCGGATGCGACCCACGCGTCCGCTCCGGGCTCAGTTTG 

ACCACAGTATCTAGCTATGGCGGCAGTGACCTGGAGTCGGGCTCGATGCT 

GGTGTCCGAGTGTCCTGCAGGTCTTCAGATTACAAGTGGCTAAACTGCAC 

TTGGGCAGACCAACAATGAGAGCCAGTCAGCAGGACTTTGAAAATGCATT 

GAACCAGGTGAAACTCTTGAAGAAGGACCCGGGAAACGAAGTGAAGCTAA 

GACTCTATGCACTGTACAAGCAGGCCACAGAAGGACCCTGTAATATGCCT 

AAGCCTGGTATGCTTGACTTTGTCAACAAAGCCAAGTGGGATGCATGGAA 

TGCCCTGNGCAGCCTACCCAAGGAAACTGCCAGGCAGAACTATGTGGATC 

TCGTATCCAGTTTGAGTTCCTCATCTGAAGCCCCGAGCCAGGGAAAGCGT 

GGAGCTGATGAGAAAGCCCAGGAGTCCAAAGACATCCTGGTAACTTCTGA 

AGATGGCATCACGAAGATCACGTTCAATCGGCCCACCAAAAAGAATGCCA 

TATCCTTCCAGATGTATCGGGATATTATACTCGCACTTAAAAATGCCAGC 

ACTGATAACACTGTCATGGCTGTTTTCACAAGAACTGGTGACTACTACTG 

CAGTGGGAATGACCTGACTAAACTTACTAGTGCCACTGGGGGGATAGAGG 

AAGCAACTAGCAACGGTGCTGGGTAACTGANGGACTTTGTAACAAGTTTA 

TAGAATTTCCCAACCCTTTGTTGCGGAAGTAAATGGCCCAACTGGGGAAA 

TCTTGCAACCTTCTGGGACAATTGATGCCTGCTTTGCATAAAACAGGGCA 

ACCGTTATACTCCATTAAGCCAACTTGGGCAGAGCCCGGAGCATGCTTCT 

TTTACACGGTTTCGAAGAG 

>Sequence 4364 

ACGCGGGGAGCTCAGATTTTAAGACAGTAGCTTGCTGATGCTCCCAGCTG 

AATAAAGCCCTTCCTTCTACAACTCGGTGTCTGAGGGGTTTTGTCTGCAG 

CTCGTCCTGCTACAATGGTGGTTCCTTTACAGGATATTCATGATTCCCTA 

CCTTGAATCAATGCCGCCATCTTCCTTTTAACTCAAGGACTATGAGATAC 

ACAGGTCTTCAATGCCAGTCACCTCATGGACTCACCACCTAGTTTATCAA 

GGAGAAGTTGATGCTGGGAGCAACTACAAAAATGAAGCTACTCTGATTTA 

GCCAAAAAGATTCTCCATTCTAAGGACTCCTGTGATTTGATTGGGAGCCT 

TTACATCATTCAAGAGAATCCTCTGACCTCAAGTTCTGTAACCTGAATCA 

CAATATAGGACTTCAGCTGGCAGAGCAACACAAGCCGCTTGATATCAAGA 

GGTGAAGAAGCAACTGGGCATCTGAGACTATGGATAGATGCCACTTAACT 

TCAGACGGACAACTTTGGAGAGGAGCCCAGATGGAGACGACCAGGCTTTA 

AGGAAAGAACACCTTCTTCTTTGACCCCCCCTTTAAACTTCCCCTTCTGC 

TGAGAGCTACTTTCACTTGCCTAATAGAATCCTTTGGATCATCACCTTTT 

CAAAGAAAAAAAAAATAATAAAAAAGTCCTTTGGCCGCGACCACCCTAAG 

GCGAAATTCAACACACTGGCGGGCTGTATTATGTGATCCAGCCTCGGACC 

AAACTTG 

>Sequence 4365 

TACTTGGAGTGCGACGCCTCCGCGTCCGCTGATGGCGGCGCCAAAGGGGA 

AGCTTTGGGTCCAGGCCCAACTGGGGCTCCCGCCGCTGCTGCTGTTGACT 

ATGGCGCTGGCCGGAGGCTCGGGGACTGCAGCGGCCGAAGCCTTTGACTC 

GGTCCTGGGAGACACAGCGTTCTGTCACCTGGCCTGTCAATTGCCTACCC 

CTTGCACA CCTA CCCGAAGGAAGAGGAGTTATACGCATGCCAGAGAGGCT 

GCAGGCTGTTTTCAATATGCCAGTTTGTGGATGATGGGCTTGATTTAAAT 

CGGACCAAGCTGGAATGTGAATCTGCGTGCACAGAAGCATATTCCCAACC 

TGATGAGCAGTATGCTTGTCATCTTGGCTGCCAGGATCAGTTGCCATTTG 

CTGAACTGAGACAAGAACAACTCATGTCCCTGATGCCAAGAATGCATATN 

CTCTTCCCTCTGACTCTGGTGAGGTCGATCTGGAGTGACATGATGGACTC 

TGCACATAGCTTCATAACCTCTTCATGGACTTTTTATCTTCAAGCCGATG 

ACGGAAAAATAGTTATATTCCAAGCTAAGCCAGAAATTCAGTATGCACCC 

GCAGTTGAGCATGAGCCCTACAACTTGAGAGAATCATCTTTAAGCAAATG 

TCCTATCTGAGATGAGAACTCACAGCACACAGGAACTACCTGAAGAGGAA 
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AAAGCCATGCTTTrTAAGATGCTATCTCTCACTTTGGAAGATTTTACCAC 
AACCCTTGTCTTTCGGGGAGGCGTGTTCTGGACTGTGGGCACCTTTGCTC 
AACTTTGAAACAATGTCCCCCTAAAAACTAACnTATGGGACCTGGATTA 
TGATTACCAAAGCTGGCCGATCCAACT1T 1 T lT f 
>Sequence 4366 

GCCTTTTCAAGCGGCCGCCCGGCCAGGTACAGGAGTGTCGTGGTTGCCAA 

CATTACTTGGAACTGCACACAGATAAGTTATAACATACTTTGTGGAGCAA 

TGCCTCTTAAACTTTTGTGTCTTGGGTTATTTTGTGCTGCTATAACAGAA 

TATCTGAGACTGGATAATTTATGAAGAACAGAAATTTATTCTCTCTCATG 

ATTCTTGGAGGCTGGAAAGTCCAAGATCAAGGCTTCATCTGGTGAGGGCC 

TTTTTACTGTATCCTCACGTGGCAGAAAGACAGAAGGGCGAAAGAGGGAC 

AAAACTCTTTGTTCTTTACATGGCAAAAGGTCAAAAGAACAGACCCCATT 

CCTCCAAGCCCTTTCATAAAGGCACTAATCCATTCGTGAGGTTGGAGCCT 

TCATGACCCTAAACACTrCCAAAACACNCCTGTCTCCCAACACTTTTGTA 

TTTGGGGATAAAGCTTCCAACAAAAGAATTTGGGGGACACATTCAGAACC 

TT ACCATTATGATTTCTAGAATTTAATATGACCAGGTTAATTTTTTTTTT 

TTATTTTTGGGAAGCAGGCAAATAGAATAAGCCTGAGAAAACATTTTTTT 

TTAAAAAAGTCAAATACTTTTGTGTTTAATAAAATATGGGGCACAAGGGT 

ATTATTAGGCCAAATTTTGCTTTTCAAATAAAAAAGGGCCGGGACAAAGG 

GGTTAAAAATTTTGTGAGCCCGTTTGATTTACTGGCCCTTTTAGAGGGGC 

GAGGGGTGCCAAAAATATGGTCGGGAATTAAAACCACATTTGCCACAAGG 
T 

>Sequence 4367 

AC I rTTTTTTTTTTTTTI m T I'GC ATTC A AG ATA AAAGATTTATTC AC A 

CCACAAAAAGATAATCACAACAAAATATACACTAACTTAAAAAACAAAAG 

ATTATAGTGACATAAAATGTTATATTCTCTTTTTAAGTGGGTAAAAGTAT 

TTTGTTTGCTTCTACATAAATTTCTATTCATGAGAGAATAACAAATATTA 

AAATACAGTGATAGTTTGCATTTCTTCTATAGAATGAACATAGACATAAC 

CCTGAAGCTTTTAGTTTACAGGGAGTTTCCATGAAGCCACAAACTAAACT 

AAATTATCAAACACATl'AGTTATTTCCAGACTCAAATAGATACACATTTC 

AACCAAT/WVACTGAGAAAGAAGCATTACATGTTCTCTTTCATGTTGCTAT 

AAAGCATl II 1 1 it'll TG ACTAA ATGC A A AGGGAG AA ATTGG ATTTTTTC 

TTCTTTTAATTGACCTAAGAAGATGCACTATTTAATTAATGAAAAATACG 

AAAATTCAGGGGGTAATCTTCTTTCTTAACTTTGGGGGTCTACAACCAGC 

ATATTTCATGGCTTGTAAATTCATGGCTGTGGAATTAACGGCTGACTTTG 

GAAAGTTCCTGATTATTAATAAAATGGAAGGCCCATTGGTTTCAATAATG 

GCTTACCGGTTATATTAATTGGACTGGTTGGGGCTTGGGGTATAAACACT 

TGGGCAATCCACGTGAATCGTATAATACATGGCTTTCCACCGTGGGACCA 

AAAAAAGGGCG 

>Sequencc 4368 

ACTT1 1 i 1 1 I rTTTTTTT l i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 11 1 1 1 i 11 j] m j j | j | j j 

11111k ill 1 1 1 AAACC ATTTCTTTG ATTTTA ATGG ATTTTTCTTTTTTA 

ATTTCTGCCCAGTTCCAACAACGAAGTGGGAAACCCCATTTAAAATTCAC 

AAACCTT GGGCTGAAAAAC AGCCCGCCCCCCATCGGGGATTACACCAAAC 

CCTTTTTC1 1 1 1 111 1 1 ri'lTCA AAAGAGAGTCTCAATACACAGGGTGTA 

AATATGAGCACTGTC 1 1111 1 1 TTI "l riTAGAGGGGGGAAAACCATTTTT 

TTTGGCAGTGCTTTGACATTTCCAGGAAGGGGTTTTGTCTCTACAAGTGG 

CAGGAA TAGAA CCCCTAACAAACTTGGGGGGCTTTTGTTTGAAAGGCAAG 

GGACCCCTTTTCTTTAAAACATTCTCmGTGGCTTAGGGAAAAAACCCT 

TTTCCCTTTGGGGGGCTGTTTGTTTCTATCCAGGTGCGTGAAAGAAGAAA 

CCGATTTTCTTTGTTTAAACAGGTTAAGATGTTCTGTAAGCAAATGTGTT 

TTTGTTTTCTCACCCTCTTCTCCAATTTGAAACAATTTTCACGCGGGGTT 

TCTTGGGCGGTACACCCTTTGGGXjGTTATTCCACCTACGTGCGeGCCTAT 

TTATGGGAACCGAGTTGTACCCAAGTTGGGAGAAATATGTGAATGATTGT 

TTCTGGTGGAAATGGTTTATCGCTCCATTTCCCACAAATATGCGACTGAG 
TGTTAT 
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>Sequence 4369 

ACTTTTCTCCTTCAGCTTCCTGTCCTTCATCCTGAAGCTTCAGGGCAAGG 

AGAACCTTAATATATCCATTGTCTGGATTAAGCGGACAGCCTGCCTTAGG 

GGAAGCAAAGAAAATGGCTTGTGATTTTTTGTGGCTAATTTAAAGCCATC 

CAGGCGATAGGCAGAGATCGCATACCCAGCGCTGGATTCAGGGTTTTCAG 

GGTCCACTTCAAGCACCTTTTCAAAGCAAGCCTTGGCCCGTTCATAATTT 

TTTCCTCCACACTTTAACAAGGCCCATCCTTCCTCACAGTCTATTTCTGG 

ACACTCCATTTCTATAGCGGAAAGGGATTTGAAAGCTTCTTGCAAATGCT 

TCTCCAACTTGTCCAGGTAAAGTCTGTGCTTTTTGGCAGTTCTGCCCATG 

TGGTGAATACAATCAGGCGAAAGTTGCCCCAGAGTCACACAGACTCCTTC 

ACATTTGCTTGGATTGGCATTGGTCTTCCTGCATTAGAATTGTCAGACTT 

TTATTAAGCTTCTTAAGGGCTTTCTTAATTCTGGGCCTTTCAGGTGTTGC 

ACATAGGCCATGTAGGTTGGGTATATCCACACCTGTAATTGGGAGTCTAG 

GAATTTACATCTGGACCCGAAACTTATGTTTATGAGATAGGCATTTTATC 

GCACGTAATTGAAATACGCCCATGTAAAGTGACTTTTTATATGCTTCGAA 

AGATACCTGGGCCTTATGATATTAAACATGTGGGACGTAATATGTGATTA 

GCATCATAGGGGATGGGTATCACGGATATAAAATCCT 

>Sequence 4370 

ACATGGATGGGAGCAGCTTCACCAACCCCTGCAAAGTGACTCTGAAGAAG 

ACGACAAGCCCTGCTCCAGTCACACCCGGAAGCTGACTGGTCCACGCACA 

GCTGAAGCATGAGGAAACTCATCGCGGGACTAATTTTCCTTAAAATTTAG 

ACTTGCACAATAAGGACTTCAACTGACCTTCCTCAGACTGAGAACTGTTT 

CCAGTATATACATGAAGTCACTGAGGTAGGACAAAAGATTGCTATGGTCC 

TATN TATTTA TGGTTATTGTAAGTGTAC 1 1 1 1 mTlTl rTTTTTTTTTT 

GGGGTTTTTTCAAAATGCACAGTAAGAAGGTTTTTATCTTAGATATACAA 

GAAGAAAAGATGATCCAATTTCATAGCTTATGGCCTCAATACACAGGTTT 

TGCCAAAAGAGGTGGAGCAGTTCACATTATGCTTTTTCTACCACCCAACC 

CTTAAGATCTTAGTTGCAGATTTTAACTTGGTTTTAAAATGGTATCATAA 

TTTACCACAATT AATA TGTTACATTTTTTTGGTTATACCCTTCCAAAAAT 

TGACTACTGGCCCTTTAGTATATACGGG ATTA 1 II 11 1 1 1 1A TTAAGTTC 

TACACACTTATTGGTATTATTTGCGAAATTACTCTTGTAAATAAGGGAGG 

GCCTACACATAATTATAAATTGGGCGTCCTGTATATTAAACAGCGCCAGG 

GTAAAACATGGTGCCCACCTGGAATAGTTTAATTTGGGATGAGCAAAT 

>Sequence4371 

TATCTATACTATAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGCGGACGCGTGGGCGGA 

CGCGTGGGTTGCGAGCAAGCACGCAGTAAAACTGCACCTTAGTAAGACGC 

ACGGCAAGTCGCCAGAGGACCACCTGATCTACGTGACAGAGCTGGAGAAG 

CAATAGTGTGCCGGTGTGCAGGTGGCTGCAGAGTACTGTACTCCTCTCTT 

GCTGCACTAGGCCTGGCCTGGCCTGGACCTCGGAAATCAGTCTCTCCTTT 

GTTGCTGACCTGCCTATCTGGACTTGGTTTTTCTCACACATATTTTGTAG 

TTATA TTTATATGCTCTTTGTCTGATCTGTGCATGTTATTTTTCTTTTCT 

I l I I I CTTTTTCTTTCCGTG AGTCAAAGTCTGACCTTTATTTTC AGC ATC 

CGTTCTTGTTGTTAAGCTATCTTTTGTAGGAAATAGTGGGGGCACGCTTC 

GGAGACATTGTTTAGCAGTAAAGAAAAAGATACAAATAGCAGCGATAAAG 

AGACATCCTAAAATTACAAAGTTGCCATGACAATAAAGGTCACAGGACCT 

GGTAGTGTCAAGTTTAACCCTTTGAGGACTTTATCTCTGTGCCTTTCACT 

CAAAAATTAANAAAAAAAAAGAAATTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAG 
G 

>Sequence 4372 

TATATTCGGAGTCGACCACGCGTCCGATTTGGTTAGTAAATGTGTAACTA 

TTGTACTTCCAGTATTCATATGTAGGCTGGTGTATTTTGCTAATTAAGAA 

ATACAAAGTGTCTAGGAAAGCAATATTTGCTTTTGCAGAGCACTTTCTAG 

TGGGTAACCAAAGATGGCTATACCCACATGCTTTTGACTTCTGTGATAGT 

CTAATACATGTGATCCTTCAAGTGTCTTAAAAATACCCATGGATTTACGT 

GATCATCTGGAAAGCCTTTGCCTTAATGATGAACAATTTTTAATAATCTC 

AAAGTCATATAAAATTTACTTTATTCCTAGAACTTTTCAGAATATCTATT 
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TATCTTTATAACTTGTATCTAAAAATATTTCAGTCATGTAAGTTAAAAAT 

AAAAATTTGGTAGTATATTATTTATTAAATTATTTTCTAGCTTTATATGA 

AATGTGAAAGGTCTTCCCTCTGGTTTAATTTACTTTAGGCTGCTAATAAC 

CAATGTTACAAGTTAACATTGGGCCTCTTATTGGGATGGTCACTGCTGCT 

TTGATCACTTAAAGAATGCTAGATTGTCAGAGCTTTTACTATTGAGGCTT 

NCGGTTT AAATTCT GCCTTTATATAAAGTTTATTCCTAATGAAATGTCCT 

TTTATTTATTTTTTCACTTAAACAGTGATTTrGGATTCACAACCATCATG 

GAGTAGAAGTTATTAATTAAATATTTTCATAATTTGGAAGTAAGCTGAAA 

TGCTTAATAGTTTTGATTTTATTTGGACAGGCTGAAAACTAACTAGTGGA 

GGATAGTTCAAAAAGACTACTTCAAAGAATGAAGGCTCCAAATAGTGGCT 

TTATCATCTTCTAAAGGAGGAGACTACCAATCATCTTTAAACTGGACTG 

>Sequcnce 4373 

TATTACTACTATAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGTAATTACTCTCCTCGG 

TGGAAGGAAAGATGGACAAATGATGGTTGGAGGTGTCCCAGAGGAAATGA 

CCGGTACCGGAGGAATGATTCAGAGAAACAAAATGAAAATACAAGAAATG 

AAAAGAATGACATCACTGCAGATAGTAATGATCCAAGTTCCACAGATAAG 

CATAGNAAGTGACTGGGTCCCAGTTGGGTAACCAGAGAAAANTAAACTCT 

GGGCTCAGATCCCAAGGGACCAGAAATCCTAGAAAAGGTTAAAAGAATTC 

CTCACTGGGAAGAAANATCAGAAATGAAAATNNTCAGGGAATTCTIGGAC 

NTTAAAAACTTTGGCCCAAGGCTTGGATGTCCAGCCCGTGGTCGAAGGCG 

GCCCGTGGGAAAAGGTGCTTACAAGAGGGTAATTTTTGCCTGTAATTGAC 

CAAGAAGCGAGAAACAGGTGGCAANAGCTCGTACACCTCCTTCTCAGGGG 

GAGCGACNTCTTNTCAAAGTCTTGCGGGAGCAAGCAAGCCCCTTCTAAAG 

CGCCAAAAAGTTGAGCAGGGAAAGCTGTCCTTTTGGCCACAGGCGGCAAG 

ACAAGATCAGGGGTGGGACCGTTCTGCATTCTAAGCTTGGGCAAGTAAAG 

AAAAGAAACTCTGCCCGCCAGATTGTGCAAGAAGCTAATTACTTTCGCGG 

NGCGGGAAGGAAANCTCTTCAAGGCCCCGCAAGTCTTGGGTNGATTGAGA 

ACAAGGAGGAGGGAGACACCTTGAGCCAGGATTCCTACCTTAAAAGGACC 

CAAACCAAACAAAGTCCGATGGTCTTCAAACTTGCCTGTTAACATTGATG 

CAAGCCACACCATGAAGTGTGATGGCAACCCTTCAAGGGGAACGCCCCCG 

GAACCCGCCTGTTGGCCGGTTTCCCTATTCCCAGTGGGGCTTGCCGGGCC 

CGAAGAATAATATGCACACGGAACCCTTTTAACAATGCCCCCTTCGAATG 

CCCTTGAATTTCCAACCAGAAGTCCTTTCTTGCAGGTTG 

>Sequence 4374 

TATCTATACTATAGGAGTCGACCCACGCGTCCGGTTGGTAAAGAAAGGGA 

AGAGCAAAGTTGGAGACATGCTGGAAAAAGCTGCCGAGCTGCTGATGAGC 

TGCTTCCGAGTCTGTGCCAGTGACACCCGTGCCGGCATAGAAGACTCTAA 

GAAGTGGGGGATGCTGTTCCTGGTGAACCAGCTATTTAAAATCTACTTTA 

AGAAATCAACAAACTCCATTTGTGTAAACCCTCTTATCAGAGCCATCGAC 

AGCTCGAATCTGAAAGATGACTATAGCACAGCGCAGAGGATCACGTACAA 

GTACTACGTGGGGCGCAAGGCCATGTTTGACAGTGACTTCAAGCAAGCGG 

AGGAGTACCTGTCGTTTGCCTTTGAACACTGCCATCGCTCCAGCCAGAAG 

AACAAGAGGATGATTCTGATCTACCTGCTGCCAGTGAAGATGCTGCTGGG 

TCACATGCCGACCATCGAGCTCCTGAGGAAATACCACCTGATGCAGTTTT 

CAGAAGTGACCAAAGCCGTCAGTGAGGGCAACCTGCTGCTGCTCAATGAA 

GCGCTGGCAAAGCACGAGACGTTCTTCATCCGCTGTGGCATCTTCCTCAT 

CCTGGAGAAGCTTGAGATCATCACGTACAGGAACCTCTTCAAGAAAGTGT 

ATTTTGTACTCAAGACACATTAGCTGTCCCTAGACGCCCTTCTGGTCGCT 

TTGAAGTTAATGCACGTGAAGACGTGGACAATGACCAGGTCCAATGCATT 

CTGGGCAACTTGATATCCATGGGCACATTAAAGCTACATCTTCCTTAACA 

TAAAAACTTGTCGCAGGAAGCAGAACCCTTCCCTCGTTGGCACAGGTGCT 

GAGCCCAAGCCTTGCAACACGGCTCTTGTTACGTGTCCGGTGGACTTACA 

TTTCT 

>Sequence 4375 

TATATATTACTATAGGGAGTCGCGCCACGCGTCCGCGGACGCGTGGGGAA 
ACGCCTTCGCTTGCTTTGATGAGGAAGCCACAGGCACCATCCAGGAGGAT 
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TACCTGAGGGAGCTGCTGACCACCATGGGCGACCGCTTCACAGACGAGGA 

AGTGGATGAGCTGTACAGAGAGGCCCCCATTGACAAAAAGGGGAACTTCA 

ACTACATTGAGTTCACACGCATCCTGAAGCACGGCGCGAAAGACAAAGAT 

GACTGAAGAGCTGCGGCGGCTGACACGCCTCTTGCGTTTGCTTGCTCACT 

TCCTGTCTCAGACACACACACCCCATAGGACCTACTGCGTGCCACTTAGT 

TTCTCA GTCACTTC CCCTCCCCCATAGGGCCTACTGTGTGCCACTTAGTT 

GAGAGCTTTTTTTTTAAATGTATTTATTCCAGGCCCTTTCTGTCACTTAG 

CATGTGCATAATCAGACTGGAACGGNGGACAATGTTGTAAATTGTACTGA 

AAACGAGATGCAAATAAAAAATGAACCACTGTGAAAGCCCAGGACAATAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGG 

>Sequence 4376 

GATCTTAGGAGTCACCCACGCGTCCGCGGACGCGTGGGCGGACGCGTGGG 

CGGACGCGTGGGCTAGTCTGTCCATCTGTCTTGTTTATCCACTGGCTCTC 

CATTTGTCCCTTTGGAGAGGAAGGTGGGAAGGCAATGTCCTGTCCCATTT 

CATGCCTTGCATTCTGCCCATCCCTTCCCTCCTCTCAGCTAGGACACACN 

AGCCCTTTCTTCTTCCCATGCTCTGTCCAGGACCACAGTCTGGTGCCTGA 

TTCTTTGTCCATCACCAGGACCTAAGCTCTCCCTGGGTCTGTAGCTGGCT 

GCTATCACTGCCCACTCTGACCTGCCAGGACAGATGCAGGTAGGAGACTT 

TGGGGGCTGGCCAGCTGGTGCCAGGCTTTCGGTGCTAAGGCCTGCAAGGG 

GCCTAGGTACGACCCTCCTCCCTGACCTGTGCTTGGAGCTGGCTCTTCAG 

CAGTGAGGGCCAGCCCAAGTTGAGTCTTCTGATCGGNGACTGAATTCAGA 

GGCCACCTCATCCCACCAGCCACTAGAATGATGCCAGCACTAGGGTTGGT 

GGGAAGTGGCAACTCACTGTCCCCTTCCACACCCTCAGTCCTGCCAAGCC 

CCAGATGGGGGCCTCTCAGTGCCATTGACACTGCCCAAGAATGTCTAGAG 

CKrCACGGAACCGTGCCAAGCACACAGTCCCTTTTGCCTCTTrCACGGGAG 

CANGAAGTCCAGTGCCTGTCGTGGAAAGGGAAGAACATGCCANGTTCCTG 

TGTGTCCTTGCCCTTGCTTACCAAAGACTCAGGCTGGTTCTGAGTTCCGT 

CAGTATTTACCAAATTCTGTGTAGTCACGTAGGCCTAAAGCCTTGCCTTA 

CAGAGTCACCACTCTGCCCCTGGCAATCTGTNCCTTGCGTTACGAGTACC 

CAT 

>Sequence 4377 

TTAGTACTACTATAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGGAAAATGATTTGATG 

TGAAAAGTGGTGAAATCTGGCACTTGAAATAACCAAGAGAAAAGTTCCTA 

CTTGATGCCTTAAGCCGCTCCTGCCCGAAGCTCTGAAGAACTGAGATGCC 

AGAGATGCTTACTATGGTACTACTGCATTTTTTGTAGAGTTGNACATTAA 

TAATAAAACTTGCCTGCTTAATCTCAAANNAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAGG 

>Sequence 4378 

TATCTATTCACTATAGGGAGTCGACCCACGCGTCCGGAGAACGGAAATGA 

GTTCATGTGACTTCTCGGTGCTAGT TGGCC ATCTTGGCTCAATGTTGGGA 

CACACTATCAGAGAGAGGAGTCTTTTTTTTTTTCCCCAATGATATTCTGT 

TCAAAATGAATT CTGAAG GAAAAGTTGCTCATGTCTGTTTCAGAGCATAC 

hWCCTTTTAAATCTTTTTAGACTANCTCTTCTAGNAATTCATCATNAACC 

CCAAAATAGATAAAAGCTATCTAGAAGTTGCCCTGACAAGCTATTGCACA 

TCTCTGGTAAATCCTGCTGAATGTAAGGAATATTCAGAGCTCTCATACCT 

CATCATGATGTTATTTAAGCAGCCAATTTACACGACCTGATTTACTTTGA 

AAAATTTGTTTCATTCAAACTAGAAAGTTCCAGAGACAAAGGACATTTCT 

CAGCCAAGAGTGTGATGCATTCTTGCCCTAGTCTTTACTTGTGTCTGCTC 

TGGGATGGATGCTGTCTGATGTCTGTTACCAATGGAGCAGATACCACAAA 

ACTAGTCAACTCCCGTCTGTCCTGTTGTTTTCTAGTGCTGCTTTGTGCTG 

AG AGAA CATGTTAGTTTACTGAAC1TGACCTGTACAAGACTGATTCTTTT 

AATTTTAAGGTTAAATTANGTGGTTAATTTAAAGATGAACTTTCAATGGT 

GCCTTTACATCACATTACAGTATCACTTCTTTAAGAAGTAATAGAAGCAC 

TGGTTCATAAGTAAAAATCGGTTTTTAGCTTTGAANAAAAAAAANANTAA 

AATTAAAAANAAAAAGGCGGGCCGTTGACTATTTAAAAAAAAAACCTTCC 

ACACTTCCCCTGGACCTGAACCTAAAATGAAGGCCATTGTTGTGGAACCT 
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GGTTTTGCACTTATA 
>Sequence 4379 

TATCTATCGGAGTCGACCCACGCGTCCGCAACTGAGGAGTATACATCTAG 

TTTGTAGCTCAGGGCTCAGGGGTTAGGCCCTGNGTTTGATCTTCAGCATT 

GGAGGGAGACAGAGAAGAGAGGGTAACAGGGAGACAGAGAAAGAAAGACA 

AAGGAAAAGGAGAGGAGTGTAAGGAGGAGAGAAGTGGGAAGGACAGGGAA 

AGAGAGAGATGGAGAGAGGGAAGTGGCCATAGTCAGTAATGTTTTGTGTT 

TATGGCGGAAAGTAAGTTGAATTGTTTTCTTC1T1TTTTANGCTGTTCAG 

CTAGTAAATCACTCTACCAAGTGCTTAAAATGTAAAGTATTTTAATAAGT 

GTTAGCAATAAAAAATTTGACATTATCACTCTTGTCATATTAGTAAGTGT 

CTGTGTCGTACAGATGCTAGAGAATAAGGTATCTACACATACTCAGCTGG 

TCTCAGGAAACATGGCACAGATAAAATATTCTTNCCTTNTGCTGTCTCTG 

TCTGACTTCCTATGCATGGGGGGCTGGGATCCATTTCTTANGAGAATGGA 

TAAGGAAGTANGCTGGTCTTTGGCATTTCATCTTGCATTCTTTGTCCTCT 

TTAGCTTGGTACTTACATGCTGATCCATTCTTTAAGGTCTTTCTGTGAGA 

ATTGAATGCCTGCCCCCTCANGGCCTTTCTTCACAGGTAATAAGAGCATG 

GNGACAAANGGACTTATTTGATAGCAAGTTTTTGCTGTAGTAACCCCAAG 

AATAACTTTAAAAOGTAATCCATCCACCAANGTGTGTGTNTGTNTNTGTG 

TGGNNTTTTGGTGTTTNCCATGAATTGGCCCCTTTTTTAGGCTTTCGCTT 

CCGGGATTCCTTTTGTTCAATTAACCACCC I 1 rTTTT TT CAACCTGCTTT 

TGGCTTAA 

>Sequence 4380 

TATCTTTACTATAGGAGTCGACCCACGCGTCCGTAAATCTGTGGTTTTAT 

TTTTCTGTAAAACACTTAAAGGGGAAGTAATATCTTGGCATATTTAGAAA 

TACTTGTGACTGGCTTCAAAATATAATTTCTTAAATATCTTATAGCCGAT 

TTTAAGTTTACATTTTCTGTACATGTTATGCTTAAAACCANTACTGTTCA 

AGATGAGCAATCAGACTTATGTTTTATTTTTATCTGGGTAACATATTATT 

TTGAAATTTTCATCTTAAGTAAAGGAGCTTTTGATAATCAGTCTCCTGTA 

CAAATATTAAAATAATAATTTGATTTTAAATCATCAGCATGTTCAAAATA 

CTGGTGAAAATTATTTAATATAAGGACTGGTTAGAACATTATATATATAT 

CCCATATTTATAACTGTTACCACACAGTTGAATATGTTGCAAAAATTATG 

GTTATTTCTGAACGGTTGCTTTTCTTGCTGTTTTCCAACCAACCAAGAAG 

CACCTTTATAAACAGGTGCTAATTGATATGAAGATCATTTTGGTATGTCC 

TAGATAGAATGAAGCCAAATGTCTGGATTTAAAACAATTTCAAACAATCA 

TTTACTATTTTGCTTTACTTTAAAGAACATAAATTTACTTCAGTTATTCT 

ATCTGTAAAGAATTAATTGGTATAAGAAATAATCCATTGACTGTGTGCTG 

TAATGTGGGAAAATGTCATGTTTTTCACAAGTTCTATCAATGTGAAAATA 

AAATTAATTTTTGCCTTTAAA 

> Sequence 4381 

TATTATACTATGGGAGTCGACCCACGCGTCCGCGCTGTGAAGGCATCAAC 

ATTTCTGGAAACTTCTACAGAAACAAGTTAAAGTATCTGGCCTTTCTCCG 

GAAGCGGATGAATACCAACCCCTCCCGAGGCCCCTACCACTTCCGAGCCC 

CCAGCCGCATTTTCTGGCGCACTGTGCGAGGCATGCTGCCCCACAAGAAC 

CAAGAGAAGGCCAGGCTNGCCTCTGGAGCGCCTCAAGGGTGTTGGATGNN 

GGATCCCTCCACCCTATGACANAAGAAAAAGCGGATGGGGTGGTCCCTGG 

CTGCTCTCAAGGGGTTGTTCGGCTTGGAAGCCTACCAGAAAAGTTTGGCT 

TAACCTGGNNGGCGTCTGGCGCCCATGAGGTNNCGGGTGGAAAGTACTCA 

GGCCAGTGACCCAGCCACTCTTGGAGGGGAGAAACCGGAAGGGGAAAAGG 

CTCAAAGATGCACCTATCGGGAAGAAAGAAANGCAGATCTTGAGGGTTAC 

GGGAAACCAGGCANGAAAAGAAATGGTGGAGAAGAAAAATCTTGCAAGTT 

CACAAGAGGGTCCTCAAAGACCAACGGGACTTCCTGGGTGTGAACCCCAA 

TAAAAGACTGGTTTGCCTT 

>Sequence 4382 

TAGTATACTATGGGAGTCGACCCACGCGTCCGGCTGGCCGCGGCCTCCCG 

GCGCTCTCGTCCTCCGCTTTTGCACAGCTCCCCGTTCCAGCCTTCGCCAT 

GGGATTCGGAGACCTGAAAACCCCTGCCGGCCTCCAGGTGCTCAACGATT 
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AGCTGGCGGACAAGAGCTACATTGAGGCGTACGTGCCATACAAGCAGACG 

TGGCAGTATTTGAAGCAGTTTCTGGTCCACCACCTGCTGACCTGTGTCAT 

GCCCTACGTTGGTATAATCACATCAAGTCGTATGAAAAAGAAAAGGCCAG 

CCTGCCGGGAGTGAAGAAATCTTTGGGCAAGTATGGCCCTAGCAGTGTAG 

AAGACACCACAGGAAGTGGAGCTGCAGATGCTAAGGATGATGACGACATT 

GATCTCTTTGGATCTGATGATGAGGAGGAAAGTGAGGAAGCAAAGAAGCT 

ACGAGAAGAACGCCTTGCACAGTATGAGTCCAAGAAAGCTAAAAAGCCTG 

CAGTTGTTGCGAAGTCTTNCATCCTACTAGACGTGAAGCCTTGGGATGAT 

GAGACGGACATGACAAAACTAGAGGAGTGTGTCCGAAGCATTCAAGCGAT 

GGCCTGGTGTGGGGCTTCTCTAAATGGGTTCAGTGGGATATGGAATTAAA 

AAGCTTCAAATACAGTGTGTAGTTGAAGATGATAAAGTTGGAACGGATTT 

TCTTGGAA GAAG CAAATACTGCTTTTGAGGACTACCTACAAGCCATGAAG 

GTGGCTGGTTTTAACAAGAATTAAATATTCTTAAGTCAGTGCACTAAATA 

AAAACTTGAAAGATAACCTTGGCTCTTAATTTGGCGGGAAAGGGATGTTT 

TATTTTTGAGGAAAGGATTCATTGTACTATATAGTGGCAAAACCTTGACC 

GGAAGAGAATTGCTTT 

>Sequence 4383 

ATATGATCGGAGTCGACCACGCGTCCGCGGTTGCCTGCAGCGCGAGTCCG 

TCGACCCTCGGCCATTCGCCGCCGCCACCGCCGCCAAAATGTCTACAGGT 

GTGCCTTCGGGGTCAAGTGCTGCCACTGGCAGTAATCGAAGACTCCAGCA 

GACACAAAATCAAGTAGATGAGGTGGTTGACATCATGAGAGCAATGTGGA 

TAAGGTGTTAGAAAGAGACCAGAAGCTCTCGGAGCTAGATGACCGCGCAG 

ATGCACTGCAGGCAGGTGCCTCGCAGTTTGAAACAAGTGCTGCCAAGTTG 

AAGAGAAAGTATTGGTGGAAGAACTGCAAGATGTGGGCGATAGGGATCAG 

TGTCCTGGTGATCATTGTCATCATCATCATCGTGTGGTGTGTCTCTTAAT 

GAAGAACCGATGAAACTGAAGCCCGATATTCAGGATCTTCTTCAAGACTT 

TCTACTTAG AACC TGCCGTGTTATCGAGCn'ACCTATTGGTTTTTTTCCA 

AATG ATNTAT TTTGTTAGTTTACATACAGTTTAGTGCCTAGAAAATGTGC 

CTTTGTTTTTCATATACACTCCAAACTGGAGGTGTGACCTACCCCTCCCA 

CATTTTGCACAGGGCCTTTACAGATTTCTGGACTGGGAAAGAGGACTTGT 

GTAGTTCTGAGTGCTTAATGGAAGGTGATGTTTGCACTCAAGATGACTTG 

TTGTGGATTCAGGGAAGGGGGTTTTGGTCAAAGCAGCTGGCCCACATTTG 

ACATTATTTTCAAAACCCATTTTAAACTCTTGGGGAATTTGAATTCCAAA 

CTTAGCCTTTCCAGAAAGAACCTTATTGGCTAACGCAATGTGGTGCAATA 

GCAGGGTGTGGCTTAATTTGAAAGCTTGGAACCTGGTTCTTTGAATATTT 

TCCCGCTGGAGCACTTCTGG 

>Sequence 4384 

TATTATAGTATCGCAGTCGCGTCCGCGTCCGATTAGATTGGGATGAACAC 

AGTTCTGCTGGCAGATATGTTTCTCGGCGCTGTAAACCTCTGAAGGAGTT 

TATGCTATCTCAGGATGCCGAACATGAGCTTCTCTTTGACCTCATTGGGA 

AAATGTTGGAGTATGATCCCGCCAAAAGAATTACTCTCAAAGAAGCCCTA 

AAGCATCCTTTCTTTTACCCACTTAAAAAGCATACGTGATTTATAAACAC 

AGTGCTCTGAAAGGAATCTTACAGACTGTATCAGTCTAGCTTTTAATTAA 

GTTATTTTGTATAG<nTAATTTGTAAAACATTTTATC 

TTATTAAATACATGGCCAAACCAAATAACATCTTTCAGTAATTATAGAAT 

GATTTATTTGGAATAAAATTTGTGCTTATGAATGTMNAAAAAAAAAAAAG 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGG 

>Sequence 4385 

NAGTTNCGTGTTGCCGACACGTCCGGACCGGTAGTCCTCTCTCGGCCGCC 

GTCGCCTCCGAGATATTGCTCGCAGGAGCTGCGGCGGTGAGCGGAGAGCG 

CCGGGGGAAGGAGATGGGAGGACGAAGAGGTCCCAACAGGACATCTTACT 

ATCGAAACCCGCTCTGTGACCCAGGATCATCAGGGGCCTCTGGGGAGGCC 

ACTCTTCTAGTGCATCCGTGACCAGCGTCCGTTCTCGAAGCAGGACCACT 

TCTGGGACGGGCCTCTCCAGCCCTCCGCTGGCCGCGCAAACCGTTGTGCC 

TCTACAGCACTGCAAGATCCCCGAGCTGCCCGTCCAGGCCAGCATTCTGT 

TCGAGCTCCAGCTCTTCTTCTGTCAGCTCATAGCCCTGTTCGTGCACTAC 
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ATCAACATCTATAAGACAGTCTGGTGGTATCCACCCTGGCACCCACCCTC 

CCACACCTCCCTGAACTTCCACCTGATCGACTTCAACTTGCTGATGGTGA 

CCGCCATTGTTCTGGGCCGCCGATTCATCGGGTCCATCGTGAAGGAGGCT 

TTTCAAAGGGGGAAGGTCTCCCTCTTCCGCTCCATCCTGCTGTTCCTCAC 

CCGCTTCACCGTTCCTACGGCGACAGGCTGGAATCTGGGCCGGTCCCTCA 

TCCACCTTTCAGGACCTACTCCTTCCTGAACCTTCTTGTCCTCTGCTATT 

CCGTTGG GATG AACATTCCGGTTCTGCANGTTAACTATTAATTTCGCAAG 

AGGAACCTTTTCACCCCCTGGCTTTCATGGGACCCCAGAGGCAATAGGGG 

CCTGGCAAGGAGTCGGACTACTTTTTTGCACTGCGGAGACTTGAAGCCCC 

TTAACCACCGTTATTGGGCGGAAACCAGCCCACCCATGCCTGTGGTTGTA 

ACCT 

>Sequence4386 

TATGTCTACTATAGGAGTCGACCCACGCGTCCGGAAGTCTACAGGACCCA 

TCAATTTCCTGCCTGCCTGCAGCAAGGACAGACGGCATGAGCACTGCGGG 

AAAAGTGATCAAATGCAAAGCTGCGGTGCTATGGGAGCTTCACAAACCCT 

TCACCATCGAGGACATAGAAGTCGCACCCCCCAAGGCCCATGAAGTTCGA 

ATTAAGATGGTGGCCACTGGTGTCTGCCGCTCAGACGATCACGTGGTTAG 

TGGAACCCTGGTCACACCTCTTCCTGCAGTTTTAGGCCATGAGGGAGCAG 

GCATTGTTGAGAGCGTTGGAGAAGGGGTGACTTGTGTGAAACCAGGTGAT 

AAAGTCATTCCACTCTTTTCCCCTCAGTGTGGAGAATGCANGATTTGCAA 

GCACCCGGAAAGCAACTTTTGTAGCCGAAGCGATCTGCTAATGCCTCGGG 

GGACTTTGCGCGAAGGCACCAGCAGGTTCTCCTGCAAGGGAAAGCAGATC 

CACAACTTTATCAGCACCAGCACCTTCTCCCAGTACACCGTGGTAGATGA 

TATAGCAGTGGCCAAAATCGATGGAGCTTCACCACTGGACAAAGTCTGCC 

TCATCGGCTGGGGGTTCTCAACTGGCTATGGCTCTGCCGTCAAAGTCGCC 

AAAGTGACCCCAGGCTCCACATGTGCCGAGTTTGGCCCTGGAAGTGTGGA 

CTGTCTGTCATCATGGCTGAAAGGCAACAGAGCCGTCAGGATCATTGCTG 

GGACATTAACAAGGACAATTTGCCAAGCCCAAGAGTGGGGGCAACTGATG 

CATAAACCTCAGACTCCGCAACCCATCCAGAAGTCTTCAGAAAATAACCG 

CCGAGGTTGACTTTTCGTGAAGTATTGGCGCCTGCACCAGACTTT 

>Sequence 4387 

TATATATCGGAGTCGACCACGCGTCCGGCCCGGGTGTATGCTGAAAATGC 
CATCCGCAAGAAGAATGAAGGTGTAAATTGGCTCCGAATGGCCTCCCGTG 
TGGACGCAGTGGCCTCCAAGGTGCAGACAGCTGTGACCATGAAGGGGGTG 
ACCAAGAATATGGCCCAGGTGACCAAGGCTCTGGACAAGGCCCTGAGCGC 
CATGGACCTTCAGAAGGTGTCTGCAGTGATGGACAGGTTTGAGCAGCAGG 
TGCTGTCTCCCTTGCCCTGTGATGTTCTGGAGGCTTCTGCCCAACTGCGC 
TTCACTTTCTCCAACCCTTCGTAGCTGCCTGGGCTCTTTTCCAACCTGTC 
AGGCTGGCGCCTTAGAACTGAGCCTTAGGTTGGGCAGCGGGTCTCTGTCC 
TGGTATTGAATTTGCACAAGTGTGTGGTGACATATGTGCGTGTGGGCCAC 
. AGCTGGAGGATGGCAAGCTTTCTGTTGTCCTCTGCCTATGTGGAGTTGAC 
AGGGTTTGGCCTGCAGATGTGTGTGGACTTGAGCCCAATGCTTTGGGGCC 
TTGAGACTCCAGCGACTGCACACCCGCTCTGTGCTGCGGNCAGGGAGGGT 
GAGAACCATCGCTCCTTTGCCAGGAACTCTTGGGAGGCCTCTCCCCCTTG 
GAGCGAGGAAATCCAATGTGTGACAGCCCTTAAGGTTCTGTGGACATTTG 
GTACCAGGTTGTCAGTGCCACCACACTGACCTGGGCCTTTACAAATGGTT 
GCTCTCTTCATCTTTCAGGGCTGCGGCCCTGTGGCTACTTGCGGCGGCTG 
AATCTGCGTGGGCTTTTTGCTTTTAACTTCTTTTCCAAGCCACAAGGACA 
GAAATACCATCCACTTCAGGTCCGCTCCTTCTAAAAAATTTTCACCGGCT 
TTT 

>Sequcncc 4388 

GGTACTTTCTTTTTTCTC T ITM' rTT TT C TTTTTTTTT yGAGGTGAAATC 

TCACTCCACTGCACTCCAGCCTGGGCGACAGAGTGAGACTCTGTCTCAAA 

AAATAAAGTGAACCAGGGTGCTCAGGGAGCCTCGGTGAGCGAGAAAGGAG 

TTTGGAGCrrCAAGTCTGAAACTGCGTTTCACAGTTTTCCCATCTGTAGA 

ATGGACTGCATGATACCTCTCTTGCTAGGGGATGTGAGGATTAAAAGAGA 
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TAGCCTGAAAGGCGAGCTGGAGCAATGGCTGATGGCCAAGCTCCAGAGCT 

GGCTTCCTGATTCAGCCTGGCCTCCCCTTCGGGATCAGATTAACCTCCCC 

ACCTTCAGCCTCCTTGGGTATAAAACCAGGAGTATGATATTCCTCTGTTG 

GGGATTATTGTGCGGATTGAATAAAATAA'ITCATGTTAGGGCATAGCACC 

GTGCTGGGCACAAAAGTGTTCCTTAAATATTAACTGCTATTATTAAAGCA 

CATTCTCTAAACCGTTAGGCCCCTTGACCCATGTCCCAAAAACCTTATAG 

AAGAAACCAATGGGAATCTGTTAAATGGGGGCCCAATATTACCATTGCCC 

AGTACTTAAAAAAAAGAAA 

>Sequence4389 

GGTACAGATCCACAGCCTGTCAGTTGCACCCTCCCTGACACCACCACCGG 

GACCTGCACAGACTGGGAGTTCATTTCTGCTCACTGGGGCCTGCCTTCCC 

CAGGCTGGTGTCTTCTGATAGCCAAACTGAGGGGTGGGAGGTATTTTGAA 

ATGCAGATTTAATTATTCATGTGTGGTGAGGCCAACAGATCAGGAGATAA 

CTGCCACTGAAATGATAGTTTGTTACACACAGTTCCCAATGGGAGGGGAC 

ATGCCACACACGGTGGGGGTCACACAGGGAAGCACCAAGGTCAGCTGGGA 

GGTAGAGGGAGCCAGGGAGAAAAGTGGGCAAGAGCCTTTATTGTTTTCCA 

TGGGAGGGAACGGACAAGGATTTGAGTAAGTAGGTTTAGGATTGGCTATT 

TGGAATAACTTCAGCGAGATCTGGAGCACAGAGGCTGTCCTGAGTTATCT 

GGTATG.TGTCCTGGATTGATTAGGGCAGGAGACAGGGGCCCAGAGTGTGA 

GAGCCCAAAAAAGGAGGTGGGGTATGGGCTTTGGAGCAGTTGTTTGGGGG 

TGAAAGGCGTGTTCCCAGCCACAGGCCAGGCTTTTGCTGTTTCGGGAATT 

TGCTAGCCTTTTAGGTCAAGGGGGCG 

>Sequence 4390 

GGACGCGGGGGCTGGGAGCGGTTGCGGCGTGCCGGGAGCTGAGTTATAGC 

TGTGACTTCTGCCCTGCCAGGCCGACACAAGCTGGCTGACCCGGTTTGTA 

AAAATGGAATTTCAAGCAGTAGTGATGGCAGTAGGTGGAGGATCTCGGAT 

GACAGACCTAACTTCCAGCATTCCCAAACCTCTGCTTCCAGTTGGGAACA 

AACCTTTAATTTGGTACCCATTGAACCTGCTTGAGCGTGTTGGATTTGAA 

GAAGTCATTGTGGTTACAACCAGGGATGTTCAAAAAGCTTTATGTGCAGA 

ATTCAAGATGAAAATGAAGCCAGATATTGTGTGTATTCCTGATGACGCTG 

ACATGGGAACTGCAGATTCTTTGGGCTACATATATTCCAAACTTAAGACA 

GATGTGCTGGGTGTGAGCTGTGATCTGATAACAGACGTTGGCCTTACATA 

GGGTGGGGACCGGTTAAAGCTTATGAAGCATTACTTGCTATTTTGATGAA 

AAAGGCCAAGAAAGCTTAAAACCTGTTTCCGGCAAAAGGGGAAAAAAAAA 

GCCGGGGACAGCCGGAATTATTGGAGTGGACACCCAAGAAAAAGCTTTCT 

TTTTATGGTAAAGAAACAAAC 

>Sequence 4391 

ggtaci rrrrnrm mm nrn 1 1 it aggaaaagtcatggaggcc 

ATGG GGTT GGCTTGAAACCAGCTTTGGGGGGTCGATCCTTCCTTTTTGTC 

TAGATTTTATGTATACGGGCTCTTCGAATGTGTGGTAGGGTGGGGATAGC 

GATGATTATGGTAGCGGAGGTGAAATATGCTCGTGTGTCTACGTCTATTC 

CTACTGTAAATATATGGTGTGCTCACACCATTAACCCTAAGAAGCCATTT 

G ATGTAATACCTC AG ACC AAACCTATG AGTCCCAATGGTTCT 1 1 1 "Ml TC 

GGCAGTTTATTGTTTCAATTTGGGAAATTATTCCCAACCCTGGGATGATA 

TAATATTAAACTTTAAGTTGACTCGATATTCAGACTAGGTTCTCCTCTTT 

CTGTGCGGTCTGTCTCCTTGAAAGGGCGGAATTTCTAAATAGTGGAGGTC 

CGTTCTATTGG ATCC GATCTTGGGCCAATCTTGGTGGTAATCAAGGTTGT 

AGCTGTTTTTGTTTTA AA 1 1 rTTTTl CGGTT A A A ATTTT ATCCT ATTTAC 

TTTCCGACACTATAAAACTCAAACCTTGGGGTCTAAATGATGAGCTTATT 

AAATTAATTGCGATGTGCTTAATTGCCTTTTTTAAATGGCAACTTTGTCA 

ACCCGTATCTTTATTGACTCTGCCTAT7TTCGATTGAGCCACTTTCCGTA 

TTAGCCCTTTTCTTTTGTTGCTTTTTAGTTTTTTGTTCAGTAA 

TTTGGTATCATTTTTTTTCTATGAGAGTTATTT 

>Sequence 4392 

GGTACAGATCCACAGCCTGTCAGTTGCACCCTCCCTGACACCACCACCGG 
GACCTGCACAGACTGGGAGTTATTTCCTTGCTCACTGGGGCCTGCCTTCC 
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CCAGGCTGGTGTCTTCTGATAGCCAAACTGAGGGGTGGGAGGTATTTTGA 

AATGCAGATTTAATTATTCATGTGTGGCGAGGCCAACAGATCAGGAGATA 

ACTGCCACTGAAATGATAGTTTGTTACACACAGACTCCAATGGGAGGGGA 

CATGCCACACACGGTGGGGTGCACACAAGGAAGCACTCACGGTCAGCTGC 

GATGTAGAGGGAGCCACGGAGACAAGCGGGCCAGAGCCTTTATTGTTTTA 

CATGGGAGGGAACGGACAATGATTNGAGTAATGTCGCTTAGGATTGGCTA 

TTCGGAATAACTTCAGCGAGATCTGGAGCACAGAAGCTGTCCTGAGATAT 

CTGCGATGAGTACTGGATAGATTAAGGCTTGAGACAGTGGCCCTGGACGT 

GAGAGCTCCAAAAAAAGACGGGGGTATGGGCTCTTGGGCATTTGAACTTG 

GGATGGAGGCAAATTCCCGCTCCAGTCCAGCTTTTGCTGrATCGCGTATT 

ATCACTCCTTTCTGGTGAGGGTGG 

>Sequence 4393 

ACi 1 1 1 u 1 1 1 1 1 I 1 1 1 I 1 1T1 GAAAGACCCCATCAAAGATAGTTGAAGA 

ATGAGGAGAGAAGGATCATGTTTAAGAAATCCATGTAATCATACCATTAA 

GAAGGGAACCCACATGGGCAGGGTGGTGGTGGGCTCAAATGCCTGTAATC 

C CAGC NAATTTGGGAAGGCTGAGGGGCGGGCAAATCACAAGGGTCAGGGA 

GTTTTGAGTCCCAAACCTGGCCAACATGGTAAAAACCCTCGTCTTCTAAT 

TAAAAATCCAAAAAAATTAGCCCGGGCATTAAGTGGTGGGTGGCCTGTAA 

TTCCCCAGCTACCTCAGGGAGGCTTGAGGCANNGAGAAATCGGCTTAAAA 

CCCAAGGAGGTGGGAGGGTTTGCAGTGAAGCCCGAGAATCATTGCCACTT 

GCACCTCCAACCTTGGGGGGACAAGTGCGAAGACCCCAATTTTAACAAAA 

AAGGAAAATAAAAAAAAAGAGGGAACCACTGTGAAAATATATTGTTTTCC 

ACATGAAGGTTCCCTTTTAAATTCTTAAGGGTTTCAAGCTTGGGTCAAGC 

CCTTCTTATAAAATATTCTTGAGGGCAAATTACTTAAAATAATATAAGGG 

CTTGGGTTTGGGGATTGGGGGCCAAAAATTAAAAAACCGCTTCTCAAAAA 

TTCCCCCrGGGGCCTTTTGCCCTTAATCTGGGAAAAAGTTTTTTTATA^ 

AAAC CAAA AACCTTTGGTTCCAAATAAGGAAATTGGGTATATTAAAATTG 

GATATTTTATATCCCGGACTCTTGGGCGGGAGACACACTTTAGGGGGGAA 

AATTCCAACACACTTGGGGGGGCGTTTATATATTGGAACCCGAATCTCGA 

GACTAAAATCTTGGGGGATATATTGAGATAATATTGCTCTCTTCGATAAA 

AATATAATCCTCCCT 

>Sequence 4394 

GGTACGCGGGGAGCAGGGAACCGCTCAGATACCCTTCCACACCGTGGAAA 

C7TTGTTCTTACCCTCTTGACGAAAAATCTGCTGTGCTCACTCTTTGGGT 

CCACACCACCTTTAAGAGCTACAACGATCACCACGACAGTCTGCGGCTTC 

ATTCTTGAAGTCAGCGACACCACAAACCCACCAGAAGGGAGAAACTCCAG 

ACACATCTGAAGGAACAAACTCCAGACACAACATCTTTAACAGCTGTAAC 

ACACACTGTGAAGGTCCACGGCTTCATTCTTGAAGCCAGCGAGACCACGA 

ACCCTCTGGAAGGAACCAACTCTGGACACAACAGGACGTGAGACTTTTAC 

CTGCTCACTCAGAATTATTTCCGCACCAACCATGGCCACGTTTGGGGAGC 

TCAGTACCTGCCCGGGCGGGCCGTTCGAAAGGGCCAATTTCAACACCACT 

>Sequence 4395 

ACTTTTT l 11 1 1 H i l l l im aaaggaagtaactcaatccactttaatat 

TTAGCTAGCATTT ATGTTACA GGTCTATGAGGAAGAAATATACTGGAAAA 

AAGAAG AAATACAn 1 1 1 1 1 CTCATTCTGA AAG ATTTCGTTTCTCCACAA 

GACAGCAAAATACACAAATATATGCAAATGTGTGCATGCACACGTGCACA 

CAACCCACAAAAGTACTATCTATGAAGGAAAGAGATACCAAGTTCAATTG 

AAACAGGTATT TAGA A ATGAT AGGGAGGTTGGAAGAAAAGGTGAGAACAC 

GTG A AAAGTAATTTTACTTTTGTTTAACCTTA AGCTTG CCA ACTTTTTTT 

CCTTGAACAGCATTTGTCTTGTTTTCATACCCACCTATGCTCATATCAAA 

AACTT AAAA CTACTTCGTGATTCTACTTTGAATTTATAGCCACATGACTA 

AGATGTTTTGAATATAAGCCTATCCATATGCCAGAATAAACTTTGAGAAC 

TCTTAATGTCTCTTCTTTTATGAAGAATTCTATCTTGATGTANTTGGGTT 

TGATGAAGAAAATTAAAGGCCAAAGGGCCAAAAAGCCACCTTTCTTAAAG 

GCCACCCAAGGGAAAA TTTTT CCACCTCCTCATGGCCAGAAAATATTCTT 

TCAAGGACTCAAATCAATTTTCTTAACTGAACAATGAATTCAAATTGATG 
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GTTTCCAAAGTATTGAGGTCCCCCCAAGTGGGTAAAATTAGACTTTTTTG 
AAACCGAATAATGGGAACATATTTCAAATAAACCTAAATTAATGGC 
>Sequence 4396 

ACACGCACGACACGGGGGCACTGTCAGTGTGGGAGCAATGGTTTACAACC 

TCCAGCCCTAATCTGAGCACTCTCACCTGTGCAATCTGAAAGGAACAGGA 

GACTTG CAGG AAAGACAGTGCCTGGATTTAACTTAAAGGAACTAAAAATG 

TTGGAATTTTTACTCTTGATATCCTTCCAAATCAACTCTCTCAATGTTCC 

CATCCTCAAAACTATCATATGGGGTAACTGAGGCAGTCAGAGATTTACTG 

ACTCAATGTCACTCAATTGATTCTGAGTTCACTGCTGATTACATCCGACC 

AA ACTGC ITTn CTG A AGTCTACTCCGTTTAATCATGCTGGTG ATG ATTT 

TGTGCGGCTCTGGGACAAACTCCAACTGGCTGGAGAATAAGCAAATCTTG 

CGTGACTTAAGCCTTCTGTCATTTCCCAATAATTTCCCACTTTTCTTCTT 

TTGCCCTCCACAGTCTTCCATGCAAGCTGACACCATATGACGGCCTTAAT 

GGAGTCCACCGAGTATTTCAAGTTCTCTTCTTGGCCACTNTGAAAGGGAT 

GTACCCATGGGATTTGCTTTGACCCAAGAGATGTGAGTGGAAGTGAAACG 

TGTCACCTTGAGGCAAAAAAATTGGGAACCATTGAACAGGCCACTTTTTT 

CTTTA i JTI I 1 AAAGCATTGA AGCTTCC ATATGG AGCTGTTCTTTATTTT 

CTTGGCAGATTAGGCATTTGGGCCCACGGCACAGGAAACCCTGGAGGATT 

TCAAATTGGCCAGAA 

>Sequence 4397 

GGTACAGAAGGCCTACGGGAGTCATGACTCCAGGAATAAAGTCTGGGCAT 

ATNAATTCACTCCTGAGCCAAAGCAAACTTTAAAAGTGCCATTTAAAAAC 

CCCATAATGGGTAAGTAATGAGTGAATTAGAAGTTTGGTGAATTTTATGT 

GAAGTGAAAATAAGAAATTTCACTACACACATAGCTATAATTTACACCAT 

AGGGGA ATGGATAGTTATCTTGTTTTTTTCrTTTGGGGGCGAGGGGGCTG 

TTTTTTTATTACCCAGCCACCTACCAATAGGGTTTTTGTTTTAAGTCTAT 

TACTTGCTGCTGTTATGGGTGATTATGGAACTGCTGT 

>Sequence 4398 

GGTACTTCTTTAGAGCACTGACCTTATATCCACTGCCAGCAGATTCATCC 

CAGGGTCCCTGTTCATCTGGTCAATTTCACTTCCTCTGCTCCAGCAGACC 

TTCTTTGTTCATGTCCTCAAGACCCTGTTTTCGGGCAGCACTTTGCTGTG 

GACCTTGCTGGACTGAACAAAGGAGGACCAAGGCGGGAATAAAGACAAAG 

ACTGAAGAGTATGTTTTGAAGAAGGGGGTCAGGGGACTCCTTGCTTCTAG 

TGAACAAGGGCCCCCGCGT 

>Sequence 4399 

ACGCGGGGAGCAGGGAACCGCTCAGATACCCTTCCACACCGTGGAAACTT 

TGTTCTTACCCTCTTGACGAAAAATCTTTGCTGCTGCTTCACTCTTTGTG 

GTCCACTACCACTCTTTTAAGTAGCTACAACTGATCATCCACTGAACAGT 

TCTGTCGGCATTCAATTCTTTGAAAGTCAGCTGACATCCATCAATAACCC 

ATCCATGAATGGGTAGGAAAACTTCCATTAACACATTTTTGAAAGGTATA 

CCAAAACTTCCATTACTACATACAATCTTTTTAAACAGTCTTGTAAACAC 

AACAACTTGTTGAAAGGGTCCCAACGGTCTTTCAATTTCTTTGAAAGCCC 

AAGCTGAGTACCCACGAAACCCTCTCTTGGAAAAGGAAAACCAAACTTCT 

TGTTACACCAATCAGG 

>Sequence 4400 

actti i rrrn rrrrnTn i 1 1 "i ti gtagagatg agggcttgctatgttg 

AAAAGCCTGATTTCAAACTCCTGGCCTCAAGCAATCCTCCTACCTTGGCC 

TCC CAAAA AGTTGGAATTACAGGCATGAGCCACCACACCCACCCAT1TAA 

AAATTTTTCTATAACCTTTl'GCCAACTTAGAATATGCAAAAAAATTATAT 

TTAATTATGATATGAATTTCACTTGTTTTCTGGGTAAATACATATTGCAA 

GGTTTCATATCTTGTTTCAAATTTCATTTAAATGAAAATATTTCAAATGT 

ACATAGTTTGAGCCTTATAAATAATATGGCACACCATCAATCAANTTGCC 

AGAAAAGATCTTGATTTTGCTCTGCAGATGTCAGCTGAAAGCCTGAGCAG 

ATAAATGAACTTAAATTTAATGAAATGCTTCAGAACTCAACTATAGAATT 

TATGGTCTCTTTGTAAAATGAAAAAATAACCATTGGAAATCTATTTTAGA 

ATTATTTAAAAACTTGGGTCCAAAGTTTGGACTATAAATCCCTTGCTTCA 
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AAGGCA AATAAA TTAAGTGGTTCCCCTTCTTGGCTATGAAAAATATACTT 

CTTCTTAI I im GGC AGG A AACAC A AG ACAG A A ACC AGTTC A AG ATCTG 

TGATAACCTATATAATATGAAAGCACCTCCTTTTTGAATATTATTTTGGC 

AATACATACAAGGGTC1TAAAACAAAAGGTTTTATTATTTGAAAAAATCT 

TCTTAAAAGAAATGTTAAATGGCCCAATTTG 

>Sequence 4401 

GGTACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGGTTGGTGCGGAAATGATTCTGA 

GTGAGCAGGTAGAAGTCTCACGTCCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTT 

CAGAGGGTTCGTGGTCTTGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCGTGGTCCTTCA 

CAGTGTGTGTTACAGCTGTTAAAGATGATGTGTCCGGAGTTTGTTCCTTC 

AAATGTGTCTGGAGTTTTTCCTTTATTGTTGTTTTTGGGGTGTTATTGTC 

TTTAATTATTGTATACCCTTATTCCTGTCATTAGTTAATCCTTGTATCTT 

TTTAATGTTTGTTTTTATCCTCTATTAGGTTAGCTATTTATATATTAATT 

TTCTTTGATGC 

>Sequence 4402 

ACCTGGGGACCTCTTTATCCACAGAGGTCCACATATCAACCACTCATTAC 

ATTATTGCTTAATGAAAGCnTGTGGATTTTTTTCTTCTAGAAACTGCATG 

TTTTCCTCTTCCAAGAAGTGCTTGTGATCACTCGAGCCGTCACCCACAAT 

GAGCAGCTTTGCTACCGGCTGTACC 

>Sequence 4403 

GGTACAGAAGGCCTACGGGAGTCATGACTCCAGGAATAAAGTCTGGGCAT 

ATAATTCACCCTGAGCCAAAGCAAACTTTAAAAGTGCCATTTAAAAACCC 

CATAATGGGTAAGTAATGAGTGAATTAGAAGTTTGGTGAATTTTATGTGA 

AGTGAAAATAAGAAATTTCACTACACACATAGCTATAATTTACACCATAG 

GGGAATGGATAGTTATCTTGTTTTTTTCTTTTGGGGGCGAGGGGGCTGTT 

TTTTTATTACCCAGCCACCTACCAATAGGGTTTTTGTTTTAAGTCTATTA 

CTTGCTGCTGTTATGGGTGATTATGGAACTGCTGT 

>Scquence 4404 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGAGCAGGGAACCTGCTCAT 

ATACCCTTCCACACCGTGTGAAACTTTTGTTCTTTACCCTCATTGTACGA 

AAAAATCTTTGCATGCTGTCTCACTTCTTTTGGGTTCCACAACCAACCTT 

TTAAGATGCTACATACGTATTCACTCACTGACATGTCTTGACGGACTTTC 

ATTTACTTGTAAGTACATGCGTACAACTCATCAATATCCCTACTCAGTAA 

GTGTGAGTAATACATCTCAGTACATCAATCTTGTATAGGTAATCAAAACC 

TCTCAGTACAACATACATTTCTTTTAACCAGGCTGGTTAACCAACACTAC 

TTGTTGTAAAGGTTTCCAACGGTCTTTTCATTTTCTTTTGAAATGCCCCA 

GCGTAGTAACTCACCTTAAACCCCTTTCTTGTGGAAGTGGAAACCCAAAC 

CTTCTTGGGACCACAAGTCATTGTAC 

>Sequence 4405 

ACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGGTTGGTGCGGAAATGATTCTGAGTG 

AGCAGGTTGTAAGTCTCACTGTCCTGCTTGTGTCCAAGAGTTGGTTTCCC 

TTCCACGAGGGTTTCGTGGTTCTCGACTGGCGTTCAATGAATGAAATGCC 

GTTGGAACCTTTCACAGTTTGTGTGTTATACAAGTCTGTTTAATAGATAT 

GTTGTTGATCTTGGGAGTTTTTGTTTCACTTATCAGAAATGTTGTTCCTG 

GAAAGTTTATCTACACCCTTTCTTGGGTTGGGGATTATTGGAGGGGTGTT 

CCAACTTGAAACTTTTCAAAGTAATTGTAAATGCCCCGTCAAAAACCTTG 

TTTCGATGGTATGAAAATCGGTTTGTTATGCCTTCTATAAAAAAGGTGTT 

GGTTGTTTGGTAACCCCCCAAAATTAAGATGGAGTCCAAGCATAATCAAA 
GTATTT 

>Scquence 4406 

ACATtTTGTCACGGAGTCCACAGAGCTGAGCTTTTGAGCAGACTCTGAGA 

AGTATCATTGCTTGTGTTGAAAGAATCACAGGATTTAAGTTTCTCTTTTT 

AAAAATTGCACTGAAGAAAGGCCGGGCGCGGTGGCTCCCCCTGTAATCCC 

AGCGCTTTGGGAGGCCGAGGCGGGGGGATCACGAGGTCAAGAGATCGAGA 

CCATCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTAATAAAAATACAAAAAT 

TAGCCGGGCATGGTGACGTGCACCTGTAGTCCCAGCTACTAGATAGGCTG 
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AGGCAGGAGAATTGCTTGAATCCGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCGAG 

ATCGTGCCACTGAACTCCAACCTGCCAATAGAGCGAGACTCCGTCTCAAA 

AAAAAAAAA AAAA GAAAGAAATAGCATTGAAGAAAATACCGGACATCAAA 

GGAAAGCTTATTTTCTTGATGGGGGCTTTTCAAAGGATAGAAAATTTGAA 

GCATGTTTTTAACGATTGTGTGAATGAGGGTGAGCTTGCTTGAGCATTCG 

TTAAGCTTGGGGGTGGAGTGTAAAAATCACTTGAGCCCAAAAGGGCCCTC 

TCTAAGTAAGTAAAGGTTTCTTTTTTGGCCCATTTTTTGTTAAAGGTGAT 

TTTAATAAAAACTTTGGTCTTTATTATAGTTGTTATAGAAGAAGCAGCTT 

TCCTGTGTAATATCTCGATATAGTTGCTAGAAAGTATACTTTTTATCTTA 

GGAATTTAAAGCATCTTTTGTTATGGT 

>Sequence 4407 

GGTACGCGGGATTGTGACCCCGTTGCATGAAGTCAGGTGTGGAGTTTTCC 

ACTTGTGGTTATCATGTTGTCTTGCTGTCTCAAGTAAGTTTTTCTGATTA 

TTTGGAACAATTTTTGGAATTATTGGGATATTTTCACATTTAGTCKjGAT^ 

ACCTTAAATGTTGAGTAGTAGTACTTAGTGCCCGTATCATGTTTTCCCTG 

GCA CTTG CTTTGCCTTGGTTGGGTTCTTGAAACTTGGGGGCTTCTGGATT 

CGArrTTArCTGTAGGGGTGCCCATTTTTTGTTGTTGTCACTTTCATGTT 

GGATAAGGGGGTCCCTTGCAATTTTGAAGATTGTAAGTTCATAACAAACT 

TGTTTATGGTGCCTTAAATATTGTTGTGAAGTCAATTACCCCrrGGGTTT 

TGTAGACTCAACCCATATAGATTTTTGCACCAAGCCTTTTAAAGTGGCCA 

ATCTCCTGTATCAATTTTTTAATTCAT 

>Sequence 440$ 

ACTGGATCAGTTTCTCCTGCGTGAGGTATGGGTGACACTCAACCTGGTTA 

GTCACTGGTTTATATTTCAGTCCAGGTTTTGATCAAGAGTCCTCTCGATT 

CTGGAAAGTGGTTTGAAATTTTGAGACTCCCAAAGGGACTTTCAACCAGC 

TCCCTCGTTTCAACCAGTCTTCCTTTCATTGGCCTTTCCAGTGCATTCCA 

AGTAACCGTTTCCTTTTTTCCACCTTGATTCATTATTTACCTTTTATCCA 

TTCTTTTGGTGGAAAAAAAAGTTCTATTCCACCAGTTCTTTGTAATTCCC 

CATGTTGTGCCCAGTTGAAAATAATGATTTGTAACGTTCCAGGATAAGTC 

TCTATGCTTTTCAGGGTTCTCTTTGGAGGGGGTACTTTACTTCAAAAGTG 

CCTTTTTTACTTAACAAT 

>Sequence 4409 

GGTACAAAAGCCAAGATGCCCATTGTGGGCCTGGGCACTTGGAGGTCTCT 

TCTCGGCAAAGTGAAAGAAGCGGTGAAGGTGGCCAATTGATGCATAAATA 

TTGTCCACAATTGACITGTGCACTATTTTCTATGTAGAATTCAACATGTA 

GGTTGGGTAGAAGTCCATTCCAATGAGTAAGATTCCAAGTAGTAAGTGCT 

GATTGATG TCGTGG AAGGACACTTGTTTCATTTGTTCAGTCAAAGGTTGT 

TGGCTCCACTTTTTCTTTTGGAGTAGTACCCCCATTTGTTGAGGTAAAAG 

CCCTITTTTGAGGAATGAACCCCTTTATAGGTACACTGAAAAGCTTTATTC 

CTTA TTCTG GGAACGTTATTAATCTTTAATTTCAACTGGGTCCCAACAAG 

GGTATTTTTAAAGTAACTTGGGTGAG 

>Sequence44I0 

ACTGGATCAGTTTCTCCTGCGTGAGGTATGGGTGACACTCAACCTGGTTA 

GTTACTGGTTTATATTTTAAATCCAGGTTTTGTTCAATAGCCTTTTCGAA 

TCTGGAAAGTTGGTTGAAATTTTGAGTACCTCCAAGTGGCTTTTCACACA 

TACCCCTTCGTTTCACCTAGCTTCCTrCCATGGATCTATCCAGGACATTT 

CC AA GTA A ACTGTTTTATTTTTCCAACTTG ATTCATA ATTA ACCTTTTA T 

TCATTCTTATGGGGGTAAAAAAGTTCATTCTCCCAAGATACTTTGAATTC 

CCCTTGTTGGTCACAGTGGAATATATAGTATATGTACGTTCCAAACATAA 

GTCTTCAATCTTATCAGTGGTTCCTTGAGTGGGATCTTTCTCAAAAAGGG 

TCTATTTCCTTTTAACAAGGGGAGGTTCTATT 

>Sequence 44 1 1 

GCTCCAAGTAGGCGGTGTTTGTGGACATGTCCCTGGTCATGGAAATTCTG 
CCCTTGAATCTCTGTGCATACCCTGAGCTACCACTGTTAGGGTCCATCCA 
CCCCATCCACTCAAGGCCTTGTCCAGTGGCCTGTCGCACCCAATTGAGAT 
GAACAGTGGTGAAGGTGTATCCAGAAGCCTTACAGGAGACCTTCACTGAG 
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GCCCCAGGCTTCTTCACCTTAGCCCCAGACTGCACCAGGTGCACCTGGGA 

GTGGGCACCTGTAGATGCCGCCACCAATAAGAGGATCCTCCAGGTCCAGT 
C 

>Sequence4412 

ACCCTAAGACGCTGCTAATTGACTGCCACTTCGCAACTCAGGGGCGGCTG 

CATTTAAGTAATGGGTCAAATGATTCACTTTTTATGATGCTTCCAAAGGT 

GCCTTGGCTTCTCTTCCCAACTGACAAATGCCAAAGTTGAGAAAAATGAT 

CATAATTT1 AGCATAAACAGAGCAGTCGGCGACACCGATTTTATAAATAA 

ACTGAGCACCTTCTTTTTAAACAAACAAATGCGGGTTTATTTCTCAAATG 

ATGTTCATCCGTGAATGGTCCAGGGAAGGACCTATCACCTTGACTATATG 

GCATTAATGTTCATTACAAGCTTTTAGGCTTTTTT 

>Sequence4413 

GGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 11 1 1 ' 1'1'lTiTGGCGTGG AGAGCAAGTGATTTATTA 

AAGCAAGACTTTTGAAACCTTTACATTCTGCAATGAGGATCAGGGTGTCA 

T TGAAAG ACAGTGGAAACCAGGATGAAAGTTTTTACATGTCACACACTAC 

ATTTTTTCAATATTTTCACCAGGACTTCCGCAATGAGGCTTCGTTTTTGA 

AGGGACATTCTGATCCGTGCATTTTTTCACTCCTAACTTGGTTTCAACAA 

TTTTCCAGAGGGGCAATCAAATTTTGGGCAAGAAATrAACTTTGTAACAG 

AGGGTTTACTTTATGGAAGAAAAAAATTTTATACATGCTTTAAAAAACAA 
TGTAACTG 

>Sequence4414 

ACAGACAATGT GAAGT TAGGACTTAAGTAAAGGTAGTATTTATTTACTAA 
GAATAAACTTTCTTTTAAGAAGTATATAGAAAGTAAAATAAATATTTGTT 
GCTTTATATTCAGCCATACTTTTCTACTCACCCTGGGCTGCAAGGCAAAC 
AACTATTTTATTATTATTATTACTTTATAGAGACGGGGTCTCCTTATGTT 

GTCCAGGCTGTTCTCGAACTCCTGGGCTCAGGGGATCTTCCTGTCTCAGC 

CTCCCAAAGTACC 

>Sequence 4415 

ACCCAGAGTCACACAGCTCACGAGTCAGTGGCGGGACTGGAGATTACACT 

GAAGGTTGGTGCACTGTGCTCCCTGGC 

>Sequence 44 1 6 

ACGCGGGGTGTCCCATATTTTTCAGGGATAAAGACATAGAGCTACAGGTA 

ATCTCAGATCTCAGTGTCCAGTAATATTTATTTTATAAGAGAAAAAAACC 

GAAACCATAAAAGTTAAATGACTGGCCCAGGTATACATGCAGCTGCTTCA 

TGCAAAAGTCCTACCAGGAGCCCTTACCAGCACCACTGTCTCAGCAGTTT 

ATCCCTGACTTTCTGCTTGCTGCCAGTGAATTGTTTTTGAAATCTTTTGG 

AAAACTTAGATGTGTTTGGAAGTACAGTAGAGTACTTAATAAATCACTAG 

CTTCTGTGTATGTATGGATAAGATTACTTATAATTTATAGTCAGAAGCTT 

CTGTCATCTAGATTGGCTTTTTTAGATTACCATACATGGATGCAATTTTA 

TGAAGTGTGTTTCTTAATGAAATAACTATGCCCTCAGAGACCTCATGTAA 

TAAAATATCCCATTATAGAAACAAGTGTTTGAGGAACAGGGAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAGTACCTTGGCCGCGACCACGCCTAGG 

>Sequence 44 1 7 

ACGCGGGGAGTGCACCAAGATGGCCGCCCCCGTGGATCTAGAGCTGAAGA 

AAGCCTTCACAGAGCTTCAAGCCAAAGTTATGACACTCAACAGAAGGTGA 

AGCTCGCAGACATACAGATTGAACAGCTAAACAGAACGAAAAAGCATGCA 

CATCTTACAGATACAGAGATCATGACTNTGGTAGATGAGACTAACATGTA 

TGAAAGTGTAGGAAGAATGTTTATTCTTCATTCCAAGGAAGCAATTCACA 

GTCAGCTTGTTGAGAAGCAGAAAATAGCAGAAGAAAAAATTAAAGAACTA 

GAAGTAAGTTTTTATTGGCAATAAGAAGTAACTTTTGGGAGAAAGTAGTA 

ATCTTATTGTGTCATA TTAA ATGAAAATGTATGCCTGCCTGCCAAAGTAA 

TGGCATATTAATTTTATTTTCTATAATTACGTTGGAGCCGTGAAGCTGTC 

ATATTCATATTCATAGCGCATATAAGACCAAANNAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAGTACCTCGGGCGCGACCACGCTTAGGG 

>Sequence 44 ! 8 

GGTACGCGGGGGACCTGCTGTGCTGTTGCTTGCACAGAGTCCTGGAGCTG 
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GACCTAAACTCTGGTTTTCCAGGAAGCAGTGGACTAAGGCAGCAAGCTGC 

TTCCTCTGCTGCCTGAAATACCAGATTCCCAATGGCGAAGATTGAGAAAA 

ACGCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGTTTAACATCATGGAAGTA 

GATGGAGTCCCTACGTTGATATTATCAAAAGAATGGTGGGAAAAAGTCTG 

TAATTTCCAAGCCAAGCCTGATGATCTTATTCTGGCAACTTACCCAAAGT 
CAGGT 

>Sequence 4419 

ACACTCCACAGTGTGGGAGTGGGCCCAAGCATAGGGGCTCAAGGGTCCTG 

TAACAGAATTTTGGGGGATTTAAATACCCTCTAGAGGTTTCCATTGGTTA 

CTTTGTGTATGCCCTATGTAAATGGAGATAATATTTCCCGGCATAGCTGA 

AGTGTGAATAGGCCTTATGTTCTATGCCTCCAGATCCTATTTTCCTGCCT 

CATTTCCTCCCTGAGAGATGTCATCCCCATAAATCTTTATGGGAGGTGGA 

GTGACTAATGGTCTTTCTTCTGTAACTGCCTCATGCTGGCTTGAAGCAAA 

GTCCCTACCTATTGGGGATCACGGAACTGTCACCCTGCTCTGTCTAGTGG 

AGGCAGAGTAGCTTCTTGATGCCCAGGGGTGGTGTCTTCAACTGGAACTG 

GCTGGAACATTTGTCACATGATCTTCTGAAGCTTGATGGTCTCTGGATGC 

CATCAACAGTGGAGCGACTCCTTGTCTGGAGAATGCAGTGACAGCACTTG 

GCCCTCTTGAGAACCCACCGGCTGTGCATAGGGCAACCCGCCACTATAGC 

CCGCAAATGGCCCAACAACTGAGCTTCCCCAAAACACGCTCCAAGAGCTG 

CTGGACCTGCTTGCAACCTGTGAGAGGAAAAGCCTTGCAGTCCTTATGGA 

CCACTCCTTCAGGGGTGAAAACCTTAATTTCAGAAAAACTTGGGGGCCCC 

TTTTAAAAAAAAAAGGAGACTTTTGCTGCATAAGAAAAGGCATTTGCCAA 

TATTGCCAGGTGTCCT 

>Sequence 4420 

ACTGTGGTTATGCCGGGAAAAAGACACAAGTCCTTTTCCTTGAAAGATAA 

ACAATGAAATATTTATGGGTGAAATAGTGTCTGGGATTTGTTTTAAAATA 

TATTAACACAAAAAGTGTGAGGAATAAATAAAATATGAAGCTGATGGTTT 

GCTGACAGATACATTGGGTTCCCCGTACTATTCATTCCTTTGCCTTAAAA 

ATAAAAACACTCAAACAAAATTAGAAAAAAAAAAAAGAAAAAGAAAAAAG 
TACC 

>Sequence4421 

GGTACTTTNTTT ! I I'l l TTTTTTTTGGATGGGTAGTATCATGGCATG 

CTTGTATGCTATCAGAAATACTCTGGTGAAAGGGAAAATATAATGCTGGA 

GAGAAGGATGATAACTGTAGGAACAAAGTTCTTCATTTGACAAAAAGGAA 

TGGGATATAGTACACACTTGGAGCTTAGGCTTTAAATAAAACAGAGACAG 

GTCATCCACAGGAAAAGGCAGAGTAGATATATGGGTGCTTACAGTGAATA 

ATGAATTAGAGTAAGCCACCTGAGAATTGTATCACCTACATATAAAAAGC 

TAAACTCAAAATCCAATAGCCCTTCCAAGATTAGAATATTTAAGATGGAA 

ACACAAAGCTAATACAACCTTTTCATTACTAAATCTAGTTACATGCATAT 

CAGGAAGAGAGGTTTTTTTGTTTTTGTTTTTCCAAATTCTTCTCAGGAAT 

AAGACCTACCTGGACTCTCCACTCTCTTATAGTGGTATGGGTTGATACAA 

ACTTCTTTTTGCTTAGATCCAAAAGGAAATTCACAAATATCCAACGGCTT 

TAGCTCATGATGACTCTTGCAATCCGGCCAGGGCCAAACACGACAATATT 

AACATGGGGTAAGCCCTTTCTGTGAGAAACCTGCAGGCGTCCATTTAAGA 

TCTGGGAATAGGGACCCTTTACTCGGGTGGTCCGGACTTGTAAGGCTTTT 

TCAAGTTCTCCTTGCACCCTTTTCTTTTTTATTTCTTACCAAAACATAAC 

TGGCTTTT 

>Sequence 4422 

actt n n i n r n t iit i gctgttgttttcttctctgtcttttt A ACTT 

TGCAGAAAGCCCTTCCAGTTATACACTCAGACCCTGTTCAGGACGTTGGT 

GGCCAAACAGTCCCCTTTTGTTAAGCGAGCGTCCCATTTTTGTTTCTCTT 

GAAAGGTGCCCTCCGGGACAGCAGAGCCTTTCTTTGGGCTGTTTATAATT 

GAGCCCTGAAGAAAAACAGAAATCATTCTAAACCCAGGCCAAGTGCCTCC 

TTGGCCTAGCTAGGCAAAGCTAAACTCACACAAGATGAAATCTAACCAGC 

TGGTTACCTGAGAACCACCTTCGGGAGTTCTCCGGCTTGACTGCTTTCGC 

CTTGGCCACCATCTCGAGCTCCAGCGACAGCTGAGGGTCAGGGCCTCTCT 
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GTGCAGAAGAGTAGGAAGAGAATCATAGCTTGTGGTGAAGGTTAGGTTGC 

ATTGTTTGAAAAGGTCCTATGTCAGCTTGCAAAATGCTATGGATCTGTAA 

GAATCCTGAAAGAAATGGGTTGGAGAAGAAATTTATGACCGTAAGTCTAG 

TTGTCTTTGAGTGGTGCAATTTAGCCAGGAATTTTTCCCTTTTGCGGCTC 

AAGGTTTCAAAAAGTTCCCTTTTAAAAATGCGTTGTATCTATTTTTTTCT 

AGTT TACATA AAAGGTTTTCTAGCTTTAGCCCACCTGACTACTTCGGCCT 

TTCTCTTTTTGCTTTTTCTTACACAAATATGAGTCTTTGAGAAATGAGG 
>Sequence 4423 

ACTGAGCTCCACAAACGTGGCCATGGTTGGTGCGGAAATGATTCTGAGTG 

AGCAGGTAGAAGTCTCACGTCCTCTGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTCCAGA 

GGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCAAGAATGAAGCCGTGGACC1TCACAGT 

GTGTGTTACAGCTGTTAAAGATGTTGTGTCTGGAGTTTGTTCCTTCAGAT 

GTGTCTGGAGTTTCTCCCTTCTGGTGGGTTTGTGGTGTCGCTGACTTCAA 

GAATGAAGCCGCAAACTGTCGTGGTGATCGTTGTAACTCTTAAAGGGGGT 

GTGGACCCAAAGAGTGAGCAGCAGCAGGATTTTTCGTCAGGAGGGTAAGA 

ACAAAGTTTTCACGGTGTGGAAGGGCATCTGAGCGGTTCCTTGCTCCCCG 

CGTACCTTGGCCGGGACCACGCTAAGGG 

>Sequence 4424 

GGTACTT1 1 11 1 1 1 1 1 1 1 1TTTTTTTGGTTTTGG1 11 M I TITITTTTTT 

nTTTTI I I 11111111 1 rri^CCAAAAAAACCGGGGTTTTTGGTTTTTA 

AACCGGCAAATTTCCTTCCCAAAAGTrrrrrrirriTTAAATTAATTCCC 

CCCAGGGAAGGAAAATTTAATCCCCCCGGTGGTCCCCCCCAGGGGGAACA 

TTATTCCCTTCCCTTTTAGGGGGGGGGCCCCAGTCTTGTTCCCTTTACCT 

TGGAAAACCCCCAACCCTGAATCCCAAACCCTAAATTTTGGAAGGGGAAC 

GTCTTGAATGGGCCCCGGGAAAATAAAGGGTTTCCT Trn ri'l T CTTTCC 

cc tttaa aaacctttccctaaaaggtggtttcccttttgcccggccccaa 

aattttacctacctttcttaagcctagttggaaaaggcccaaaaagaaaa 

aaccttatttcck:gcccccacccaagggggck5attttctaaaataaaaaa 

CCCCACCGG'ITTTTGGCATTTTCCTAAAAAAAATTTTTCATTTTTTAAAA 

AAACAATCCCCCCAAGAGTTGTTAGGTTCCCAAAAATTGCCGGGGGGAAT 

TT Trril-IAA ACCTTGGAGAAAAAAGGAAAAAACCCCTTCCCAAATTTTT 

AGTTfl ' 1"! " 1 TG A AG AGCCTTTTTTCCCCCT AAAG ATTTTTCCTTTGGTTT 

TGCACCCCCCCNAATTTTCCCCACTTTACCCCAAAACCGCTTTTTGTGGA 

TTTAAT 

>Sequence 4425 

ACGCGGGAGCAGGGAACCGCTCAGATACCCTTCCACACCGTGGAAACTTA 

GATCTTACCCTCTTGACGAAAAATCTTGCTGCTGCTCACTCTTTGGGTCC 

ACACCACCTTTAAGAGCTACAACGATCACCACGACAGTCTGCGGCTTCAT 

TCTTGAAGTCAGCGACACCACAAACCCACCAGAAGGGAGAAACTCCAGAC 

ACATCTGAAGGAACAAACTCCAGACACAACATCTTTAACAGCTGTAACAC 

ACACTGTGAAGGTCCACGGCTTCATTCTTGAAGCCAGCGAGACCACGAAC 

CCTCTGGAAGGAACCAACTCTGGACACAGCAGGACGTGAGACTTCTACCT 

GCTCACTCAGAATCATTTCCGCACCAACCATGGCCACGTTTGTGGAGCTC 

AGTACC 

>Sequence 4426 

GGTACCGACCTCTCTTTGTAAATGAAAATTACTCTGATTATTAAGACGTC 

TAAGTATATCCAACGCGTCCCAGACCACATTGGCCTATTTCCTTCTCTTG 

GCAACACTGCTCGGGTTTTCCCCTCGCATCATCCTTATGCTATGACACTG 

GACTAAATAGGAATAATACATTTCCTTGTGAATGTCCTGATTATACTATG 

AGCTCCTTGAGGACAGGTACGCGCGGGGCGGCCATGGCGGGACAGGAGGA 

TCCGGTGCACCGGCAGATTCACCAGGACTGGGCTAACCGGGAGT 

>Sequence 4427 

ACGCGGGGGGGTTTCCAGGAAGCAGTTTGACTAAAGGCAGCAAGCTGCTT 
CCTCTGCTGCCTGAAATACCAGATTCCCAATGGCGAAGATTGAGAAAAAC 
GCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGT 
>Sequence 4428 
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CCCTTATCGTGGTCNCTGTCGAGGTACTGAGCTCCACATACGTGGCCATG 

GTTGGTGCGGAAATGATTCTGAGTGAGCAGGTAGAAGTCTCACGTTCTGC 

TGTGTCCAGAGTTGGTTCCTTCCAGAGGGTTCGTGGTCTCGCTGGCTTCA 

AGAATGAAGCGCGGGACCTTCACAGTGTGTGTTACAGCTGTTAAAGATGT 

TGTGTCTGGAGTTTGTTCCTTCAGATGTGTCTGGAGTTTCTCCCTTCTGG 

TGGGTTTGGGGTGTCGCTGACTTCAAGAATGAAGCCGCAGACTGTCGTGG 

TGATC GTTGT AGCTCTTAAAGGTGGCGTGGACCCAAAGAGTGAGCATCAG 

CATGATTTTTCGTCAAGAGGGTAAGAACAAAGTTTCCACGGTGTGGAAGG 

GTATCTGAGCGGTTCCCTTGCTCCCTTGTACCTGCCCGGGCAGCCGGTTC 

AAAGGGCTAATT 

>Sequence 4429 

AGAACTCGGCACTATATAATATTTAACTTTATGAATTCCTGCATCTTACT 
TTTAATTATATGAAGGTTAATGTGGTGTGTTCTCTTAAATATAATATATT 
TTTNTACCTAGTAAGTTGGGATATATACAAATT 
>Sequence 4430 

GGTACACGGAGAGGGAACCGCTCATATACCCTTCCACACCGTGGAAACTT 

TGTTCTTACCCTCTTGACGAAAAATCTTGCTGCTGCTCACTCTTTGGGTC 

CACACCACCTTTAATAGCTTCAACGATCACCACGACAGTCTGCGGCTTCA 

TTCTTGAAGTCAGCGACACCACAAACCCACCAGAAGGGAGAAACTCCAGA 

CACATCTGAAGGAACAAACTCCAGACACAACATCTTTAACAGCTGTAACA 

CACACTGTGAAGGTCCACGGCTTCATTCTTGAAGCCAGCGAGACCACGAA 

CCCTTTGGAAAGAACCAACTTTGGACACAACAGGGCGTGAGACTTCTACC 

TGCTCACTTAAAAACATTGGCGCACCAACCATGGCCCCCTTTGGGGAGCT 

CAAT 

>Sequence 443 1 

GGTACACGGATGAATGAACTACTTTCATGAGCAGCTGTAGCAGGCCTGAC 

CACAGATTCCCAGAGGGCCAGGTGTGGATCCACAGGACTTGAAGGTCAAA 

GTTCACAAAGATGAAGAATCAGGGTAGCTGACCATGTTTGGCAGATACTA 

TAATGGAGACACAGAAGTGTGCATGGCCCAAGGACAAGGACCTCCAGCCA 

GACTTCATTTATGCACTTGTGCTGCAAAAGAAAAGTCTAGGTTTTAAGGC 

TGTGCCAAAACCCATCCCAATAAAGAGACCGGGTCTGAAATCACATTGTA 

AATCTAGTGTAGGAGACTTGGAATCAGGCAGTGAGACTGGTGGGGCACGG 

GGGGCATAGGGTACCTTGCCGGGCGGCCGCTCGAAAGGGCGA 

>Sequence 4432 

ACTAACTTTT 1 1 1 1 niTlTlTiTnTATAAGAAGTACTTTAATAGCTCA 

AACTCAAAGTCATCGTGCTCCCAATTCCAAAGAGATTCCTAAAAGAGGCA 

ACTTCGGCCGTTTGAGAAGCCAGCGCTCACCCACCCGGGGTCTCTGTGCA 

TTGACCTTTGGGTGCTGACTTGGAGAAAAGCACAAACACGACCAGTCCCA 

TCCTGGCTCCCGTGGGGCTTCTTCTATCTACGCATTGGATCTACTGCATT 

AGTTGGACTAAGATGATGACTCAGTTAAAGGAGGAGACAAATGCTGACTG 

TCTAAACAAGAATGGCCCAAGCTGGCAAGAAAAAGCGCACTGCTTACATA 

GGATACAGAAGGGGCAGAGCTTTTTGTCTTCGGAACTTGAACATTTACAT 

1 1 11 1 ITGGCTGCAATCTTTAAAAAAGATTTTGTTGGCCCAAGGAATTTC 

CCTTGGACAAACAAAATGGGAGCCCTAACTTTTGAGTTGGGCTTTTCAAA 

AACCAGAACCCTATTTAGTATACAAAGGAAAAATTTTAAGGGAAACATTA 

TTTTAAAATTAGACACnTTCTCAGGAAATATGCTTGGCAATATATGGGGA 

AAGTT AATGTCATTACCGCCGTGACAATCATTTTTTAGGGGGGTATCCCT 

TTTTTATTGAATTGGCTTATGGGTGTACAAAAAATTGTCTTGTTCCTTAA 

TTAAC 

>Sequence 4433 

GGTACGCGGGGACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTGTCCTGGAGCTGG 

ACCTGGCTCTGGGTTTCCAGGAAGCAGTTTGACTAAAGGCAGCAAGCTGC 

TTCCTCTGCTGTCTGAGATACCAGAACCATACAGAAAGACATGCAAAGCA 

CACCAAATTGTCTACAGCTTAAGATCAACAAAAATCCTTTTTCATTAATT 

ATAAATTCACAGAGAATATAAACAATGATCCTTATTATCCCCTTTACTGG 

CTCACACAGGGAGAGAGAAGCCAAAAGCCCAACTGATTCCCAATGGCGAA 
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GATTGAGAAAAACGCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGTTTAACA 
TCATGGAAGTAGATGGAGTCCCTACGTTGATATTATCAAAAGAATGGTGG 
GAAAAAGTATGTAATTTCCAAGCCAAGGCTGATGATCTTATTCTGGCAAC 
TTACCCAAAGTCAGGTACCTGCCCGGGCGGCCGTCGAAAGGG 
>Scquence 4434 

GGTACTU l i i n i u 1 11 TTTTTTGAGACACAGACTCGCTCTGTTGCGT 

AGGCTGGAGTGCGGTGGCATGATGTCAGCTCACTGCAACCTCTACCTCCC 

GGGTTCAAGCGATTTTTCCACCTCAGCCTCCTGAGTAACTGGAATTACAG 

GCCACCATGCCTGGCTGATTTTTGTATTITTAATAGAGACTGGGTTTCAC 

CAATGTGGTCAGGCTGGTCTCAAGCTCCTGACCTTGGTGATCCGCCCACC 

TTGGCCTTCCAAAGTGCTGGGAATACAGGCGTAAGCCACCATGCCCTGAA 

TAAATTTCITTATATACTCTTTAAAGTTGCATTTTAGACCTTGGTTTAAA 

ACCATTTTATTCACTAmGAAATGGTAGCTTAAAAGAGTTTACCAAATA 

TAGGTTTTTAATTGTGAATTTTTTTGGAGAAAACCTGGTATTTTAAAATT 

TCAAAGGTATCTGGGATGTTTAAGGAATAACTTTGCGACCCTGATAAGGG 

ATTTCCAGAATTGCAAAATGCCAGGTTTGAAAAGAGCCAGGGAATGTTTC 

TTCCAAAAGGGGCAACAGGAATTCTTTTTAAAGCCCTTGAATTAATTTTT 

TTTTTTTTAATATTTTTTTCCAAACCCm 

CCGAAAAAAATTTCCCTGGTAAAATAGATTTTTTTAGATAATGTTACCCC 
TTGTTT 

>Sequence 4435 

GGTACACGGAGAGCATGGAACCGCTCAGATACCCTTCCACACCGTGGAAA 

CTTTGTTCTTACCCTCTTGACGAAAAATCTTGCTGCTGCTCACTCTTTGG 

GTCCACACCACCTTTAAGAGCTACAACGATCACCACGACAGTCTGCGGCT 

TCATTCTTGAAGTCAGCGACACCACAAACCCACCAGAAGGGAGAAACTCC 

AGACACATCTGAAGGAACAAACTCCAGACACAACATCTTTAACAGCTGTA 

ACACACACTGTGAAGGTCCACGGCTTCATTCTTGAAGCCAGCGAGACCAC 

GAACCCTCTGGAAGGAACCAACTTTGGACACAGCAGGACGTGAGACTTCT 

ACCTGCTCACTAAGAATCATTTTCCCACCAACCATGGCCACGTTTGGGGA 

AGCTAATACCTTCCCGGGCGGTCGTTCGAAAGGG 

>Sequence 4436 

CCCTTTCGAGCGGACGCCCGGGCAAAAACTAAA T rTTTTTTTTTTI VT TT 

TAAGAGATGAGACCTTGCCATGTTGCCCAAGCTGGCCTCACACTCCCAGG 

TTCAAACAATCCTCCCAACTCCTGAGTAGCTGGAATTACACCACACTCAG 

CAACCACCATATTCTCTTATCCCCAGACCACCTTCACCTGCCCCACACAG 

TCCAGTTTCTCCAAACCAAGGCTTCACTGGGGTCTTCTTTGCCAGGGAAT 

ATCTGGGAGGATTCACAGTTTAAAAAAATTTTTAAAAGAAAGGAAGGAAA 

GTGAAT TAATTT TAAGATTATGCCCTTTTGTCCTATCCTAACTAAAATTA 

AATTCCCTTTTTATCCAGGTTAGTCCTGAAATGTCTTCAAGTGTGTAGTG 

GGTGCAAAATGTTTCACTACAAACTTTTTGAAAACCCATATAAAAACCTT 

GACTTTAAAATAACCCCAAAGGGATTTTTTAAAACATTTTCCCAAAACGG 

GAAAAGAATCTGGATAAGGGCCTTAACAGATAAATCCAAATTCCAACACT 

TACTGGGTGTGTGGGGTTAACCGGGGATTTAAATTTTTTAAACCTTTTTC 

GGAAAATGGAAAAAAATACACCATCCCAAGAAGGGCCTTTTTGTTAAACA 

TGCTGTAATAAAGTTAAATTAACCCATTACCTTACCAAAGTTATTTACTA 

TAGCGGAACACCTTAGGGGAATTTCATAAAATGGCGACCTTCTATTTGAT 

>Sequence 4437 

ACACCACAGGCAAATTAAGCAAAAAGGACAATGAAGAAAGAATGCAGGAC 

TCAGGCGCTGCT CTAGA ATTCATTCAGGGCTCCCCGAGTGCAGCAGCTCT 

TATGGTGGTTTTGTTTTTAGGAGAACTGTTGTAATAATGCATATTTTAAA 

AGCATAGGGAAGCTCTAGAACACAGGAAGGTGACTACTAAGCAAGAGAAA 

AGTATCTTTTAGTGGGGAACTACCAGCCTATAGTAAGTCTATCTGGTTAA 

AGTAATTATTATGAAAATCTAGCAGTCTGGGTCCTTTGAGAAGGCATTAA 

AAAAGCAAAACTCTTATGAGCCATGTGTGATTTTGAAGACTCATTTCCAC 

TGAGAAATTATTTGGAAGTTCCTAAGGTCAGCTAATTTTTGGTGGATTTT 

TAGGACAAAACGGGTTTCACTGTTGGCCGACTGGTCTTAAACTCCTGACC 



Page 901 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



TGGGGAACCGCCCGCTTGGGCTTCCAAAAGGCTTGGGATTATAGGGGGAG 
CCCACCAACCTGGCCCAAAAAGCATTTTGGAAACTCCATTCGGGGAAAGT 
TACCTGGTTGGCAACCCTTTTTGGGAAAACATTTTTAGGGCCAATTTAAA 
AGAAAAATGCCACTTTTTTTTCAAGGAAAACCTGTTGAA 

TTGGGGAAAAAGGTTTTACCCCTTTTCCGCTTGGGGCCTAAGGAAATTGT 

AAAATTAT 

>Sequence 4438 

GGTACCTGACTTTGGGTAAGTTGCCAGAATAAGATCATCAGGCTTGGCTT 

GG AAATTACATACTTTTTCCCACCATTCTTTTGATAATATCAACGTAGGG 

ACTCCAT CTACTT CCATGATGTTAAACAGTTCTGGCTTTTTTTCCATCGT 

GGGAGCGTTTTTCTCAATCTTCGCCATTGGGAATCTGGTATCTCAGGCAG 

CAGAGGAAGCAGCTTGCTGCCTTTAGTCAAACTGCTTCCTGGAAACCCAG 

AGCCAGGTCCAGCTCCAGGACACTGTGCAAGCAAGAGCACAGCAGGTCCC 

CGCGT 

>Sequence 4439 

ACCCITTATTGGATTTTCTTTTGGTGTCCCTTTTCCAGCTCAGGAAACCT 

TGTCTGCCAAATATGTTTAATGCATTGGGGAAATATTTTGTAAGAGGCAG 

ATTTGCCTATTGGGGTGCTTTTTCTCTTTCCTGGATAAATGTTTCAATGG 

GCTTTGGCCCCATAGGGGGCTATTGGCTTTTTTACCTTGGCTCAGAACAC 

CCTTAGGGGGTATTCCATAAATTCCGGGGGTTAAGCATTAAAAGAATTTT 

AGTTCGAACCCAACCTTGGGGGGCCAAGGTCCTTAATTGGCNCCCTTTTT 

ATAATATTTCTTAAGTTTATCCCCCTTTAAAAAGAAAAC 

>Sequence 4440 

GGTACTGCTGTTGTGTCTGTTAGGTCCAGCTGGTATGATGCTGTTCAAGT 

TCTGTCTTGCGACTGATCTTCTGTCTGGTTGTCCTATCCGTTACTGAAAG 

TGGGCTACTGCAGTCTCCTACfCTTACTGTAGAACTATCCATTTCTTCCT 

TTGATTCTGTCAATGTTTGTTTCATATATTTTGGGCTCTGATGTTTGGTG 

CATATATATTACATCTTGGTGAATTTTCAAACTTT 

>Sequencc 444 1 

AATCTTACCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTATAT 1 1 1 r TTTTT T TTT CTTG 

TCCTTGGTTGGTGCGGAAATGATTCTGAGTGAGCAGGTAGAAGTCTCACG 

TCCTGCTGTGTCCAGAGTTGGTTGCTTCCAGAGGGTTCGTGGTCTCGCTG 

GCTTCAAGAATGAAGCCGTGGACCTTCACAGTGTGTGTTACAGGCTGTTA 

AAGATGTTGTGTGGGGAGTTTCTAGGGTAATACGTCCCGGGACTAATTCC 

CTGCTGGTAATAGGCCTAAAGCCGTTTCGACTTCAAGAATGAAGCCGCAG 

ACTGTCTTGGTGATCGTTGTAGCTCTTAAAGGTGGTGTGGACCCAAAGAG 

TGAGCAGCAGCAAGATTTTTCGTCAAGAGGGTAGGAACAAAGTTTCCACG 

GTGTGGAAGGGTATCTGAGCGGTTCCCTGGTCCCCGCGTACCTGCCCGGG 

CGGGCCCTTGAAAGGG 

>Sequencc 4442 

ACTAATTT'll^'l rr rrrrrATGTGTGGTTTTAT l l 1 rTTTTTTATTTTTT 

TTTTTTTTTA1 111 TJ TTI 1 1 T1T1T1T1 1 Tl T I T TTTT 1 11 11 TTTTTT 

TTTTTTTTTTI 11 1 1 rrnTI AAAAAAAAAAAAAACCCCGGGTTTTGGGG 

AAAACCTTTAAAAAAAAACCCCAACTTTTTTTTCGCCCCCCCACAAAAAA 

AAAAAAATGGGTTTAAAAAAAAGGAGGGGTTTTTAATTTGGGGGGGAAAG 

GGGAAAAAAAAAAAAGGCCCCCCCCGAGGGGGAAAAAATTTGCTTTAAAA 

AAAAAAAAAAACCCCCCAATTTTCGGGGGGGGGGGTTTTTTCCCCCCCTT 

AAAAATGTTTGCCCCAAAAAAAACCCGGGTTTAAACTTTTGGGGGGGGGT 

GGGGACCAAGGGAAAAAAAAAAAAAAAACCGGTTTTTAAAAAAGCCCCCA 

AAAACCCGGGGAAAAAAAAAAGGGGTTTTTTTTCTCCCGGGGGGCTTTAT 

GGGCCCCCTTGTGGAGAAAAAAAACCCCCCAAGGGTTTTTCCCCACCCTT 

CCAAGAAGTTTTAGGGGGAGAAAAAAAAACCCCCCCCCCCTTTTAAAAAC 

CCCCCCTCGGGGGGGGAAAAAAAAAAAACAAAAACACCAGGGTTTATAAA 

AGCGGGTTTCCCCCCCCCCCCCCCCCAAAAAAAACTAAAAAAAAAATTTT 

TTTATATTTTCCCCCCCCCCCG 

>Sequence 4443 
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CCCTTAGCGTGGGCGCGGCCGATGTACTAATCATAGCCAATAAAGGGGAA 

GCCGTGCAGTTGGAAACAGCACATGCCTGGTGCAAATGCTGCCATTGTTT 

AATTGTTG ATGA TGCTGCATAAGAATCCTTAAGGTAGAAGCAATCTTGAC 

C t im TATTTTTGCAGGCCCCTGCCAGTGCCCTTCTCCAG ACTATATTC 

TTAAAAATTAAAGTGCTTTGGTTTGTAGAGTTGACTGTATGTATCTCCAA 

AATG AATATGCAGTAGTGAT 1 1 1 1T1TITCCTCCCTGATCTCTTTCCTGC 

TTTGGTAATTCTGTGAGGGTATAATCATATTGGGGCTGTCCTTGGCAGGT 

TAGGTGACATACAAGAACATGCGGTTCCACAGCAGTCCTGTCATTCTCGG 

GTAAGAACATCAAAGTGAGTTGCAGCACTTCTGCATTCATACACGTAAAT 

CTCAATCTGGAAGGAAGATAGAATCTACCATAGGGAATTTCTCCAGAAGT 

TTTACGCTTGAGTGCACCCAGATCTGGAGGCGTTGACCCCATCCAGTTGC 

CCTAGGG AAATT CTAGACCCAGGGAAATCTTAACGGGGCTGGAATTTCCC 

AAAACACTTTTTAACCTGAAAAAAAGGCCCATTGACTTTTTACTTGGAAG 

CCCATTTTTAAGAACCAAAGAAAATTTTATTTTAAATGGTTTCGGGTTTA 

AAACCAAAAAATTTTTTTGGAATTTTTAACCTTTTTCCCCAAAACCCCCC 
T 

>Sequcnce 4444 

ACCAGTTGAACATCCTGCTACACTAGTTTGAATCTTTACTATCTTTGTAT 

GTAACAAACTTGTCTTACTTAGTCCAATTGGGCTGCTATAACAAAACACC 

ATAAACTGGGTAACATAATAAAAAGAAAGTCTATTGCTCCCAGTTCTGGA 

GGCTGGGCAGTCCAAGATCAAGATGCCAGCAGATTCAGTTCCTGGAGAGG 

GCTCACATCCGGGTTTATATAACAGTGCTTCCTCACATGGCAGAAGGGAT 

GAATGAGCTCCTTTGGGCCTATTTTATAAAGGCACTAATCCTATTCATGA 

GGGCTCCACCCTCATGACCCAATCACCTCCCAAAGGCCCCACCTCCTAAT 

ACTATCACCTTAGGATTTCAACATATGAAGTGGAGGGGTGGGGAACAAGC 

CTTCAGAGCATTACATAAGCACTACTGGACCCTTCTATGCTACTTGGTTT 

CTCACTCA ATAT GATGGTGAGATTTATTCATGGGTAACTATGCATCCTAA 

ATTCTGGCTTTTAAATTGGGTGGCCATGGGGTATAAGAAGGTGGCTGTGT 

TTCGGCCTTGGTCCGGGGGGTTTAATCCTTTTTTGGCTAACTTGTGGTTT 

TTTACK^TTCAATTCCCCCCTTTTTTTCCTTTGTCAAACCTTGTTTGAATC 

TTGACTGCAGGAAAAAATTACCGATTCCGGGAAGTCCCAGCGGGTTCCCC 

CCACATGGCCCCCCGGGGCCCTG 

> Sequence 4445 

GGTACTCAGTGTGGTTCTAGGACCACCGGCATCACTTGGGGGCTTGTTAG 

AGATGCAGAGTCTCAGGCCCCACCCCAGACCTGAATCACACACTGCATTT 

CAACAAGGCCCACAGGTGACTGCAGCGTGTGTTAAAGTATGAGAAATGCC 

ACCAGGGAGGAGAGGCCCACACCAGTCCAGAGACTAGTGATTCAGAGCAT 

CACTACCCAAGAGAACTTTACGCAGTGATGCAAATGTCCCGTCTGTCTCT 

GTGCTGGCCAGAATTAACCGCTAGTCACATGGGGCCTTTGAACATAAATG 

TGGCTAGCACAACTCAGAAACTGAATATTAAATGTAGTAAGATTTCGTTC 

ATTTCAATTTAAAGAGCCACGTGTGGCTAATGGTAACAATACTGGACAGA 

GTTCTAGTTCTAGAGTGCGGCTTTTCTGTTGCCCCAAACTTTTCAGTGCA 

CCTGAGCTGCAATGGGCTGGGAAGT 

>Sequence 4446 

GGTACGCGGGGGACTCGCTTTCCGTGCGGTGCGGCGAGTGAGGCCCCGGT 

CTTCCTCCTCGTCCTGCCGCAGGGCCAGAACCCCTGACGGTATTCAGCTG 

CGCGTAAGTCTGGCCGGTGCCATCTGTCTCCGCAATGCCCCCCAAGAAAC 

AGGCTCAGGCCGGGGGCAGCAAAAAGGCGGAGCAAAAAAAGAAGGAGAAG 

ATTATCGAAGACAAAACTTTCGGTTTGAAGAATAAGAAAGGAGCAAAGCA 

ACAGAAGTTTATCAAGGCTGTCACACATCAAGTTAAATTTGGTCAACAAA 

ATCCACGTCAGGTAGCACAGAGTGAAGCTGAAAAGAAATTGAAGAAGGAT 

GACAAGAAGAAAGAATTGCAGGAGCTAAATGAGCTGTTCAAACCTGTAGT 

TGCTGCTCAAAAAATAAGTAAAGGTGCAGATCCCAAGTCTGTAGTATGTG 

GCATTCTTAAAGCAAGGACAGTGTACTAAAGGAGATAAGTGGAAGTTCTC 

CCATGACTTGACTCTGGAGAGAAAATGTCAAAAGCGAGTGTTTACATTGA 

TGCAGGAGATGAAAACCTGAAAAAGATACTTTGGATAATGGGATGGGAAA 
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AACTGGAAGAAATTGTGAACAAAAGCCCGGGAGGCGGAAAAAAAAAACCC 

AAACTAAATGGGGGCAAGCTTTCCTGGGGGAATGAAACCACAGAATGGCG 
GCTTGGGATG 

>Sequence 4447 

NCCCTTAGCGTGGAAGAGAGCGCGTACGAAGAGAAA 1 1 1 ITITITTTTTT 

TTGCNCAGTGTCCTGGAGCTGGACCTGGCTCTGGGTTTCCAGGAAGCAGT 

TNGACTAAAGGCAGCAAGCTGCTTCCTCTGCTGCCTGAAATACCAGATTC 

CCAATGGCGAAGATTGAGAAAAACGCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGA 

ACTGTTTAACATCATGGAAGTAGATGGAGTCCCTACGTTGATATTATCAA 

AAGAATGGTGGGAAAAAGTCTGTAATTTCCAAGCCAAGCCTGATGATCTT 

ATTCTGGCAACTTACCCAAAGTCAGGT 

>Sequence 4448 

ACi 1 1 rTTTTTTTTT iTTTGGGG ATAG AG AAAGCCTTCCTA A ACA AGGTA 

AGAAAATATACAAAAC1TCCACTTGTCAAGTAGTTATAAAATGAAGTCAA 

CAGGTAATGGCAAAGTAGAAAATATATGCACAGCATATCTACCAAAGTGT 

AATAATCCTTCCATAATATATAAATAACTCTTAGTTATTCACTAAATTAA 

AAGATACAAACAGCAAATAGGGCAGTTTAAGACTGGGCAAAGAATAAATA 

AGCCATTCACCCAAGAAGACGATCATATAAAATAATACTTGACTGGAACA 

GTAACAGGGAATGCCAATTTTAAAAAAGGTATCATTCTTCACCCACCAGA 

TTGAATATTATTAATACATTTTTGCCCAAATCTGAAGAGGATGTAAGAAA 

ATAAAAATTCTCAAACATTCAAACAAAAAGTTGAGCAGTCCATTAAAGTG 

ACAATAGCTAAAAAATTGACACCTATACTATGGCATACAATGCAGCCATT 

TAAAAA AACGTT GTCTTAATCTTTAACACCTAGATAAGCTTTTTTGCTTG 

CTTGGAGTTTTTGGTCTATTTTAAAAAAAGTTGCTGGAAAACTATTAGAA 

ATGTAGACATTATTGGAGGATATTTTCCGGAGGACTAACCATAATATTAC 

TGGGGATTTAACTACAGTGGCCTTTTATTTTTGGGATTCTAAATTTGGGA 

GGGAAACAATTGGAAAAAAATTT 

>Sequence 4449 

GGTACCTTACAGGGGTTAGGTAGCTTTCTTCAGGTGAATTAGAGAGTTGC 

T GGCAG TGAGTTCAATGTTAATGATATCAACAGTGTATATTAAATAAGGC 

ATTTTTAAACAGAAACATAAAATAAGTTTATGTATTGATGGTTGACCAAT 

ATGTGACCAGAGGCTTGCAGGAACCTAACCCTCCCTGTATTTCCCGTAGG 

AGTAGTGGTTCAATATTCACTAATTCAGGTTCTCAGTGGCTTTATAAAAC 

ATAACTGCTGTGAATAACAAGACTCTACTGTGTGTTATTCTATATTTGAT 

GTCCACTGTCATAGGACAGGGTATATTGTAATCAAAATTGGAATTCCTAG 

AATTA GCCTTCCAAGCCnTCTTTCTTTCTTTCnTrCTTTTTTG 

ATTTTGCTCTTGTTGCCCAGGCTGGAGCACAATGGCCCAATGTTGGCTCA 

CTGCAACCTCCGTCTCCCGGGTTCAGGCAATTCTACTGCCTCAGCCTCAC 

GAGTAGCTGGGATTACAGGCATGTGCCACCACGCCCAGCTAATTTTGTAT 

TTT n L 1 AGTGG AG ACGG AGTTTCTCCATGTTGGTC A AGCTGGTCTCG AAC 

TCCCGAGCTCAGGTGATCCGGCCACCCTAACCTTCCAAGTGCTGGAATAA 

CCAGCGTGAGGCACCCTTGCCCGGCACCITrmCATTTTAAATCACCTG 

AGAAAAATGACCTGGGAAGGG 

>Sequence 4450 

CCCT TAGCGTGGGCGCGGCCGAGGTACTTTTTT I 1 1 11 1 1 1 r TTTTTTTT 

TTTTAT rTTTTTTTTTTTI rTTTTTTTT TT T TT T I 11 J 1 1 1 J 1 J TT T TTT 

11111111 1T1 1 111 1 ' H ITiT AAAAACCCCCCTGl I 'l T I TI T I TAAAGG 

GAACCTCCCCCTTTTAGCCCCGGGGTGAATTTACCCCCCAAAAAAGCCCC 

AAGAAAI 1 1 1 1GGCAATAACCCCGGGAAAAAAACCCCCCTTTTTCTTTTT 

TGGCAACAAAATCTTTTTTTGGAAGGGGAACCGGGGGGAAAAGGGGGGGG 

GAATGAACAGGGGGTTAAAACCCCTCCCCCCTGGAAAAATTTCAAACTTT 

GGGGA TTAAA ACAAACCTTTAAGGGGGCCCTTCCCGGGGGGGGGGGCCCA 

CTGGGGTTTTGGGGCCCCTTAGGGGATCAGGGGGCCCAGGAAGAACTCCT 

GGCTGGGGGGCGACCCCGGGGGAACTTAGGGTGCCCCCCCCCTGTTGGGG 

GGATCCCCCGGAGGGGGGGGAATCCCCAAACCGGGAGGAAACCTTCCCTG 

GGGGAATTTAAAAAATTCCTTTTAAAGGGGGGGAAAAAATAAAAAACCCC 
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CCCCT TTAA ACAACTTTTTGGGGGGGGGGTTGGGGCCCTTAAAACCCCCC 
CC CCCT TTTGCTTGAAGGGGCCAAAGCCTTTTCCAAAAAAATTTTGGTCC 
CCTTTTCTTTGGGGGGGGGAGGAAACCGGGAAAAAGGGA 
>Sequence 4451 

ACTGGTGAACTCCCTCACTTGAATTTCTCGTTCTTATGAAGGTGCTTTCT 

TGCTTGGATAGTTGTTCAGTGTGACATTCCTGCAGGGTGAACAATTGCTA 

GAGGGTTCTATTCAGCCATCTTTCTCCACCTCACATCCATGTTTTTGCAT 

GTTATTTCT 

>Sequence 4452 

CCTAACATATAAACCATTTTATAATTTTATATTTCTTTCCTATATTCTAT 
TTATTTCTTCCAATATCTTACATACCATATCAATACCCTCCAGGAGTGAG 
AAAGCATATATGTCTATTCAAGTCGACATTTTCC 
>Sequence 4453 

ACCTGACTTT GGGTA AGTTGCCAGAATAAGATCATCAGGCTTGGCTTGGA 

AATTACATACTTTTTCCCACCATTCTTTTGATAATATCAACGTAGGGACT 

CCAT CTACT TCCATGATGTTAAACAGTTCTGGCTTTTTTT(XATCGTGGG 

AGCG 1 1 1 1 ICTCAATCTTCGCCATTGGGA ATCTGGTATCTC AGGCAGCAG 

AGGAAGCAGCTTGCTGCCTTTAGTCAAACTGCTTCCTGGAAACCCAGAGC 

CAGGTCCAGCTCCAGGACACTGTGCAAGCAAGAGCACAGCAGGTCCCCGC 

GTACC 

>Sequence 4454 

ACGCGGGAGGCAGGCAAGCTGGGCAGCCAGCGCAGGGGCTTCTGCTGAGG 

GGGCAGGCGGAGCTTGAGGAAACCGCAGATAAGTTTTTTTCTCTTTGAAA 

GATAGAGATTAATACAACTACTTAAAAAAATATAGTCAATAGGTTACTAA 

GATATTGCTTAGCGTTAAGTTITrAACGTAATTTTAATAGCTTA 

TAAGAGAAAATATGAAGACTTAGAAGAGTAGCATGAGGAAGGAAAAGATA 

AAAGGTTTCTAAAACATGACGGAGGTTGAGATGAAGCTTCTTCATGGAGT 

AAAAAATGTATTTAAAAGAAAATTGAGAGAAAGGACTACAGAGCCCCGAA 

TTAATACCAATAGAAGGGCAATGCTTTTAGATTAAAATGAAGGTGACTTA 

AACAGCT TAAA GTTTAGTTTAAAAGTTGTAGGTGATTAAAATAATTTGAA 

GGCGATCTTTTAAAAAGAGAATAAACCGAAGGTGATTAAAAGACCTTGAA 

ATCCATGACGCAAGGAGAATTGCCTCATTTAAAGCCTAGTTAACGCATTT 

ACTTAACGCAGACGAAAAGGAAAGAATAATTGGGAGTGGTAGGATGAAAC 

AATTGGAGAAAAAAAAATTTGAATGGGAAAACTGGAAACAAAAGTCCTCG 

GCCGGACCCCCTTAGGGCAAATCCACACACGGCGGCGGTTCTATGGATCC 
ACG 

>Sequence 4455 

ACGCGGGGCTTTTTCTTTCTTTCTTAGCTGTTAGCTGAGAGGAAGTCTCT 

GAACAGGCGGCAGCGGCTCTTATAGTGCAACCATGGCAGACTATTCAACA 

GTGCCTCCCCCTCTTCTGGCTCAGCTGGTGGCGGTGGTGGCGGCGGTGGT 

GGTGGAGGAGTTAACGACGCTTTCAAAGATGCACTGCAGAGAGCCCGGCA 

GATTGCAGCAAAAATTGGAGGTGATGCAGGGACAATCACTGAATTCAAAT 

GACTATGGTTATGGGGGACAAAAAAGACCTTTAGAAGATGGAGATCAACC 

AGATGCTAAGAAAGTTGCTCCTCAAAATGACTCTTTTGGAACACAGTTAC 

CACCGATGCATCAGCAGCAAAGATCTGTAATGACAGAAGAATACAAAGTT 

TCCAGATGGAATGGTTGGATTCATAATTGGCAGAGGAAGTGAACAGATCT 

CACGCATACAACAGGAATCTGGATGCAAAATACAGATAGCTCCTGACAGT 

GGTGGCCTTCCAGAAAGGTCCTGTATGTTAACTTGAACACCCTGATTTGG 

TCCGTCAGCAAAAACGGTTCTGGGCCAAAATGTTGAAAAAGGAGACCAGC 

TCCTGGTTTCCATATGGCGATGGCCCGGAAAAGCCTTTTAAAAAAATATG 

TTTCCCCCTACCAAGGAGGATTAATCTTGGAAAAGGGGGAAAACTTTTAA 

AAATTTAGG 

>Sequence 4456 

GGTACGCGGGGGAACTCAGGTGCCCTGACCAGCGGCGTGCACACCTTCCC 

GGCTGTCCTACAGTCCTCAGGACTCTACTCCCTCAGCAGCGTGGTGACCG 

TGCCCTCCAGCAGCTTGGGCACCCAGACCTACATCTGCAACGTGAATCAC 
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AAGCCCAGCAACACCAAGGTGGACAAGAAAGTTGAGCCCAAATCTTGTGA 

CAAAACTCACACATGCCCACCGTGCCCAGCACCTGAACTCCTGGGGGGAC 

CGTCAGTCTTCCTCTTCCCCCCAAAACCCAAGGACACCCTCATGATCTCC 

CGGACCCCTGAGGTCACATGCGTGGTGGTGGACGTGAGCCACGAAGACCC 

TGAGGTCAAGTTCAACTGGTT 

>Sequence 4457 

ATCCAGACGTCTGTATACTATATCGTAACCGATACTGTCACATAATATCT 

TTACATACA TCTA TATTCTTCTAAACTATTTTAAATAGTGTATTTCTTCT 

TATCTAACATTTTGACTTACTCTCCAGTAGAGTAGTTATTATAATACGAC 

TTCACTATTGATCCGTATCGATCCCCTCCTTCTCGCATGCATCCTCCGGC 

GGCCGCCAGTGTGAATATTTATCTGAATAATTCCTTCTTGGGGTGGTCGC 

CGACGAACTACAAAAACCTTTATTCCCATTGTGGGCCTGGGCACTTGGAG 

GTCTCTTCTCGGCAAAGTGAAATAAGCGGTGAAAGTGGCCATTGATGCAG 

AATATCGCCACATTGACTGTGCCTATTTCTATGAGAATCAACATGAGGTG 

GGAGAAGCCATCCAAGAGAAGATCCAAGAGAAGGCTGTGATGCGGGAGGA 

CCTGTTCATCGTCAGCAAGGTGTGGCCCACTTTCTTTGAAAGACCCCTTG 

TGAGGAAAGCCTTTGAGAAGACCCTTAAGGACCTGAAGCTGAGCTATCTG 

GACGT CTATCTTATTCACTGGCCACAGGGATTAAAGGACTGGGGATGACT 

TTTTTCCCCAAAGATGAATAAAGTAATATTATCAATGGAAAAGGAACGTT 

CTTGGATGCCTGGGACGCCATTGAGGAACCTTTGGACAAAGGGCTGGTAT 

AAGCCCCTTGGGGTCTCAAATTTTAACCACTTTTCAAAACGAGAGGCTTC 

TTGAACAAACCTGAACTTGAATATAAACCCATGGACTAACCAGATGAGAG 

GAACCCATACCTTACCCAGGAGAAACGATCCATTCCCGCCCGGGCGGCCG 

CTTGAAAGGGCTAATTCCATAAAATTTGCCGGCTCTAACAATGGATTCGA 

ACCTTGATCTAATTTGGATTCAAGGTCTTATTTCTTCAGTATAAAATTTT 

TTATTTATAAATAATCTCTTTT 

>Sequence 4458 

ACAGAATTTTGGGAGAGGCCATTTGGCAAGCCATTGGTCTGAATAATTTG 

GAGGGGGAAATCCTAAGGTGGTGGAGTTGCTGCGTGGACACGGCTATAGG 

TTGGTGTGACATGATTTCGCATTAATTGTTTGTCAGCTGTCAGTAGGCTG 

ACCTAACGTTCTAGCATGCCTCTTGAGGGCCTTTCCAACTGAGGTCTCTG 

GAGGAGGGTAGGAAAGTCAGGGAAATCATGCAATCCCATCTGGGGAAGGG 

AAAGCATCTCAAGATTTGTGAGGTTCCCTGGGAAAGGTGTTTACCACAAA 

TGTTACATCAATTAAAGGAAAGTCTGCAGATAGAGAGAAAGCCAAGATCA 

GGGGTAAAAGATAAAGGCATGGTAGCACCGTGGAGCTTGGGCATGACACA 

GAAACATCTCTGGTTTTTACCAGCAGAAGAAACCAAACATCCCCAATGAA 

AGTGCTGGCAGAGGGTTTGGGAATTTCCATGCCGACCCCAGCATTAGGTG 

GAACTTCTTTTTTACTTTGAGATCTTACACTTAAATTTCTTOT 

TCCGTGACCTCCCATAATTACCTTTGCCGCAACCACGCCTTAGGG 

>Sequence 4459 

GGTACGCGGGGAGGGAACCGCTCAGATACCCTTCCACACCGTGGAAACTT 

TGTTCTTACCCTCTTGACGAAAAATCTTGCTGCTGCTCACTCTTTGGGTC 

CACACCACCTTTAAGAGCTACAACGATCACCACGACAGTCTGCGGCTTCA 

TTCTTGAAGTCAGTGACACCACAAACCCACCAGAAGGGAGAAACTCCAGA 

CACATCTGAAGGAACAAACTCCAGACACAACATCTTTAACAGCTGTAACA 

CACACTGTGAAGGTCCACGGCTTCATTCTTGAAGCCAGCGAGACCACGAA 

CCCTCTGGAAGGAACCAACTCTGGACACAGCAGGACGTGAGACTTCTACC 

TGCTCACTCAGAATCATTTCCGCACCAACCATGGCCACGTTTGTGGAGCT 

TAAT 

>Sequence 4460 

GGTACT 1 1 IT1I 1 1 1 TITl I 1 I 1 i rri"n*rrGAGACAGAGTCTCGCTCTG 

TTGCCCAGGCTGGATTGCAGTGGTGTGACCTCGGCTCACTGCAACCTCTG 

CCTCCCGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGG 

TTACAGGCGCCCACTACCACGCCAGGCTAATTTTTGTATTTTTAAATAGA 

GACCGGGTTTAGCCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAGCTCCTGACCTCAG 

GTGATCCACCCGCCTTGGCCTGCCAAGATACAGTTCTTAAAAAGTAGTCT 
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TGACACATCATTCAAGACATTTTTCGTTAATTGAAAAGCCTGCTATTAAG 

TGTTTATAAGCCTCTATGGTAGTTACTGCATTATTCTTGTGGAGCCATCA 

CAGGTCCTCTCCCCTTCCTTGTAATGATGTGTTTAAAGTTCTCTGAAAAC 

ATGGA AAAGAT GCTGTAGGCATAAATCAAAAAGTCACTTAAACCACTGGA 

TGCCCAl I 11! TAGTGCCGGGTCAAACAAATGCCTTGAGGACCTGGGGCT 

TGGACATGTGTGTTTCATAAGGATGGCCTATCACCCAACCAGGGGCTGTT 

TTAGATTGGGGAAAAGATTTGAAACAAACTTGTTTTTTTCTCTGAAAAGT 

CCTTCCAGGGGGGGATGAGGTTrAACCAGGTTCGCAACCTTCCATAATTC 

CTTTTGGGG 

> Sequence 4461 

ACGCGGGTGGAATCCAGATGGTATTGACCCAAAGGAACTGGAAGACTTCA 

AATTGCAACATGGGTCCATTCTGGGCTTCCCCAAGGCAAAGCCCTATGAA 

GGAAGCATCTTGGAGGCCGACTGTGACATACTGATCCCAGCTGCCAGTGA 

GAAGCAGTTGACCAAATCCAACGCACCCAGAGTCAAAGCCAAGATCATTG 

CTGAAGGTGCCAATGGGCCAACAACTCCAGAAGCTGACAAGATCTTCCTG 

GAGAGAAACATTATGGTTATTCCAGAATCTCTACTTGAATGCTGGAGGAG 

TGACAGTATCTTACTTTGAGTGGCTGAAGAATCTAAATCATGTCAGCTAT 

GGCCGTTTGACCTTCAAATATGAAAGGGATTCTAACTACCACTTGCTCAT 

GTCTGTTCAAGAGAGTTTAAAAAGAAAATTTGGAAAGCATGGTGGAACTA 

TTCCCATTGTACCTTGGCCGCGACCACGCTTAGGG 

>Sequence 4462 

GGTACACGGGGACCTGCTGTGCTCTTGCTTGCACAGTGTCCTGGAGCTGG 

ACCTGGCTCTGGGTTTCCAGGAAGCAGTTTGACTAAAGGCAGCAAGCTGC 

TTCCTCTGCTGCCTGAAATACCAGATTCCCAATGGCGAAGATTGAGAAAA 

ACGCTCCCACGATGGAAAAAAAGCCAGAACTGTTTAACATCATGGAAGTA 

GATGGAGTCCCTACGTTGATATTATCAAAAGAATGGTGGGAAAAAGTCTG 

TAATTTCCAAGCCAAGCCTGATGATCTTATTCTGGCAACTTACCCAAAGT 

CAGGT 

>Sequence 4463 

AGTACGCTGGGACCGATATTCAGGAACCTGCCACTCCTGCCCCACTAACA 

CAATTCTGAAAGCCCACCAGCCTTATGGTGTCCAGGCCTGTGTGCCCTGC 

GGTCCAGGGACCAAGAACAACAAGATCCACTCTCTGTGCTACAACGATTG 

CACCTTCTCACGGAACACTCCGACCAGGACTTTCAACTACAACTTCTCCG 

CTTTGGCAAACACTGTCACTCTTGCTGGAGGGCCAAGCTTCACTTCCAAA 

GGGCTGAAATACTTCCATCACTTTTACCCTCAATCTCTGTGGAAACCAGG 

GTAGGAAAATGTCTGTGTGCACCGACAATGTCACTGACCTCCGGATTCCT 

GAGGGTGAGTCAAGGTTTCTCCAAATCTATCACAGCCTACGTCTGCCAGG 

CAGTCATCATTCCCCCAGAGTTGACAGGCTACAAGGCCGGGGTTTTCTTA 

CAGCCCGGCAACCTTGCTGATCGACTTATTGGGGTGACAACAGATATGAC 

TCTGGATGGAATACCTCCCCCACTGAAATTTTCCACCTGGAGTCCTTGGG 

AATACCGGACGTGATCTTTTTTATAGGTCCAAGGATGTGACCCATTCCCG 

CAGTTCTTGGGAAACAACCCCTTTCCGGTTAGGGGCAGTCCACAAAAAAA 

CGTCCCTGGAAATTTCTGCTGGCCAGAAACTCTTAA 

>Sequence 4464 

ACGCGGGGGCAGAGGCTGAGCGTGTTTGTGTAGGAGCACTCAATACTGCA 

TATGTTTCAATAATTAACTAGTGTATTTAAGAAACTTCATTCTACGTGGG 

CATGGTGGCTCACGTCTGTGAACCCAGAACTTTGGGAGACCGAGGCAGGT 

GGATCACCTCAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGACCAACATGGCCAAA 

CCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAACTAGCCTGGTGTGGTGGTGGGCGC 

CTGGAATCCCAACTACTCCAGAGGCTGAGGCAGGACAATCGCTTGAACCT 

GGGAGGCGGAAGTGGCAGTGAGCCGAGATTGTACC 

>Sequence 4465 

GGGGGCACTTCCAGCCCTTTTTTCAAGAAAAAAACCTGGCCCGCCCCCTT 
AATTAAATAAACCGCCCACGCCCCGGGGGGGGGGCGCCTTGTGAATGGGC 
CCCCTTTCCCTTTCCTAATAAAAAAAATCGTTGGGCCGGTCGGTTGGGGG 
GGGGGGGAGGGGTTTTCCTAAATTAAGGGGGGAATTCTTGTTTCCCACAA 
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AAAGGGGGGCGCACCCCAGAAAAAATTATTTAAAAAAAAGGCCAAAAAAG 
GGCCCAACCCAAAAAAGGCCCCCTGCATGTTTTTAAAAAGGCCCCCCCCC 
CAAAAAAAAA 
>Sequence 4466 

GGTACGCGGGGGGTGCCTGGGTTATTACATTTAGCAGAAACCC7TCTAGC 

TGACTCCCTGAATGGATGACCTTGTTTAAGAAAGAAATGTGTTCATGGCT 

CTATCTAATGTTCCTCCTCTCCGGAACTACTTTCTGGAAGAAGACAATTA 

T AAGA ACATCAAACGTCCTCCAGGGGATATCATGTTCTTGTTGGTCCGGC 

GTTTTGGAGAGCTGATGAGAAAGCTCTGGAACCCTCGAAATTTCAAGGCA 

CATGTGTCTCCCCATGAGATGCTTCAGGCAGTTGT 

>Sequence 4467 

ACi i IT! iCTTTT l 1 1 1 1 llll I TITrG AAATGC AGTCCAGCCTGGGCG A 

CAGAGTGAGACTCTGTCTCAAAATTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATTAT 

ATGGGACTGGAAGAGGAGGTCCAGTCCATTGTAACCTGTGGATAATACCA 

GCTCCATGTCAGGGTCKjTTCTTTCAATTCATTCACCAAGCAAGCATGCTT 

TTGAGGCACGCTCTGTCCTACACATAAGGAAATCAGACATAGGGGGTCCC 

ACTCCCCTGAACTCATAATCCAAGAGGTGGGGAGACAGACAGAAATGAGT 

AGGTGATAAGGATGGGAGGAAATGAAGGAGGATGATGGGATAGAGGGGCC 

TGAGTGATAAGAAGGAGCGAGGAGGATAGTACCTTGGCCGCGACCACGCT 
A 

>Sequence 4468 

ACTTTCTCTTGGTCTCTGCCATCACAATGGCAGCCCGGGTTCGGGGTTGA 

ATTCCCAGCTTAAGGGATCATCCTTTGTCTTCTGTTTGTCTATGTATTTA 

TATGTAGTATGTGTGTGTAATATAAAAGAATTTTAATTAATTGCTTTAAT 

A ATAAT AAGCTTAAATCAAATATTTTGTCACATAAGTAAAAAGTGTAATG 

CCTTTTAGTTCATGTGACTTAAGTAATCTTTGGGAAATAAAAACAGTTTT 

AAAGATTACTGGTAAAATAAAGACATTTGGTCTAAATTATGCAGGTCAGA 

TATTAAGTTTGCTAAATGCCTTAAGGTCATAAACTGCTGCTTTGACTTTT 

TTTTTTTTTTTTTGAGACAGAACCTCCAGCCTGGGTGACAGAGTGAGATT 

TCATCTCAATAAATAAATAAATAAACACATTTTAAAAAGTCCAAAACCCA 

CAA AAGT CCAAAACTTAAAACTCTGAGCACTGACACGATGCCCAAGTAGA 

ACA TTTTA CATTCTAACCCTCTGTGATAGGTCACAGTCAAAATGCAGTGA 

AAACTTTGCTTATGCACAAAATTATTTAAAATTTATGTAAAATTGCCTTT 

AGGTATGTTTGTAGGTGTTTTGAAACAAAGATTTCAGTTTGACTTGGTCT 

CGTCCCAGATTTTAATATTGATGCAA 

>Scquence 4469 

ACTACTGCTCCGGTAATGAGCAGGAAGTGGAGCTCTTCGACCATCTGGTA 

TGT CCAA CGGC1TGGATACTCCTTCCTTCCCATTATTTTCTTTAATGAAT 

ACCTTTTCTAATTCAGGACTTATTCCTTCTACATTGCAGGGCACACGCGA 

AACAGATGATTTTGGCACTGATATATTTGACAGTGGCATAGGAACTGACC 

TTGATCCAGTAGCCTGAGTGTGACTGATTGTTATATGGTTGCCATGAAGA 

GGTGACTGGCGATCTTTCTCCTTACTGTGACGACTACTCTGTTTACTGCG 

TTGTAGTTGCTGCCTCAGTTTGGCGATCTGCTCTTTTAGTTGATCAGCAC 

TCCCCCATGACGCAGAACGCTGATGTGACCTCTTTTCTGCACCCTCTTCT 

GCCCAACAGCTAGGTGTCTGAGTAGCTTTGTCTTTCATGCATGAGGGGTA 

GTGAACATGAAGATCCCGTGGCCACTTGCCTGTGAGGTAAGGTCCTGGTA 

TTGTATCCAAAGAGGAAGTTCGCCCTATTGGACCTGGCCGCGACCACCCT 

TAAGGCGAAATTCAGCACACTGGGCGGGCGTACTAGTGGATTCCGGCTCG 

GACCCAACCTGGCGTAATAAGGGCAAAGCTGGTTCCGGGGGAAATGGTAT 

CCCTTACATTCCCACCACTACCAG 

>Sequence 4470 

ac 1 1 1 1 1 1 m rmTT r rn ic i nun rn iiiiiiiiniiuiii' 
ti i n i i 1 1 1 1 i n i in i nm rn 1 1 1 1 1 1 1 1 1 rn i iacaaaaaac 

GGGGGGCTTTTTTTTTCAGTTAAGGGGGGACCAAAGGACCAGGGGGGGCT 

GCCCCATTAAACTGGCCCAAAGTCCACATCCCATTTTTTTCACCCCCCCC 

CCCCTGCCAAAAATTTTAAAAAAATACCCAAGATGGCCACCGGGCTTTTT 
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I 1 1 J l riACl I I 1 1 H I AGCAAAACCCGTCAATAAAC 
>Sequence 4471 

ACGCCTCAATATGCACATGCCTTCAAATATCAAATATCTCCAGTAACGGG 

ACCTGACTATAGTAAAATTACTCTNTNACAGCAATTGAGTCAAACCTGCA 

ACCCACACAATGGTAAAATTCCNCCCCCCCCACCGTTGACGTTCGATTTG 

CCCGCGCTTACCCACCCGGAGTCTCTGTGCATAGACCTTTGGGTGCTGAC 

TTGGACAAAAGCACAAACACGACCAGTCCCATCCTGGCTCCCGTGGGGCT 

TCTTCTATCTACGCATTGTATCGACTGCATTAGTTGGACTAAGATGATGA 

CTCAGTTAAAGGAGGAGACAAATGCTGACTGTCTAAGCAAGAATGGCCCA 

AGCTGGCAAGAAAAAGCACACTGCATACATAGGATACAGAAGGGCAGAGC 

TTCTGCCTGCGGATCTGCAACATTACATTTGTTTTGCCTGCAAACTATCA 

AGAAGGATTCTGTTGGCCAGGGAGTCTCCACTGAACAAACAAAATGGGCC 

GCCAAAAGTCTTGAATGTCCTATTCCAGCAGCCCAGAATCCTCATCCGTC 

ATCCACGGGAGAGTCTTTGAGGGGAAACATGAAGTCCAACTTAAGCCTCT 

GCCTATGGGGCAAAATCTTCGGGAATCACTGGGGACCATGAAATCTTCAA 

TACCCCTGCGGACCACCATGTTAAGGGTGCCTTCCCTTTTAAAGACTCGC 

TGACATAATTGGCGGAGACCACGGACTGGCACAGGATGCCGGATAAGACG 

CGGTTTTCCTTGAAACCCCACCTTCTGGTGGGGAATAAGAAATACTCCAA 

TATATCCCCCCCCGAAACACAACCTGGAAGGCCCGGGGCCGGCCTTCCCG 

GGGAACTTGGGCGTTTAAAAAAAATGGAACCCCCGCGCCACAGAA 

>Sequence 4472 

TCCTTTTTATATTTCTTCACCTCTTTTTTTATCCT^ 

G AlTTACTATAATTTTCTTTTTl^ l"l CATGTTTTAG AG ATATTATTATTTT 

CTATTCTTAATTAATTCTATTTGTATCTCCACCTCTGTGGCAGCCATAGT 

ACTCGGGGGCGGCGACGACCCATTCGGGCGTGTGAGCGATGAACTTTAAA 

AAAAAATAACCTTTCCTACCATGGCGACCACGGGTGACATATACTCAGGG 

GTCGATTCCAGAGAGGGAGCCTGAGAAACGGCTACCACATCCAAGGAAGG 

CAGCAGGCGCGCAAA 

>Sequence 4473 

ACACTTCCGCTTTTTTCTTTGGAAAAGGGGGGTTTTTTTTAAATCACC^ 

GGGGTTTTTAATTGGGGGG 

> Sequence 4474 

GCACAGAGATATAGAGTTTCGTATGCTTATCCTTCTCAAAGTTTACGATT 

GGAACTATGTTGTCGAACTGTTGATGTGTTTATT 

>Sequence 4475 

CGAGTCCTTTAATT T 1 I ri lMM GTTTGGTATTTTTCCGGCTGGAGCGTGG 
GACCTTTATTCGTTAAGAACATCAGGCTCCAGATATGAACTTTCAGCATA 
AGCGCTTGCCGGGAGCAAAGGGACAGAAAAGCTGAGATGAACAGTGCCTG 
GCAGCAATCACAGCCGGGCAAGGGTGCTCCGAGCCTCGCATCCCC 
>Sequence 4476 

GGGATGCGAGGCTCGGAGCACCCTTGCCCGGCTGTGATTGCTGCCAGGCA 

CTGTTCATCTCAGCTTTTCTGTCCCTTTGCTCCCGGCAAGCGCTTCTGCT 

GAAAGTTCATATCTGGAGCCTGATGTCTTAACGAATAAAGGTCCCATGCT 

CCACCCGGAAAAAAAAAAACAAAAAAAAACATAAAAAAAGTCCCTCGGCC 

GCGACCACGTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAAGCCAAGATGCCCA 

TTGTGGGCCTGGGCACTTGGAGGTCTCTTCTCGGCAAAGTGAAAGAAGCG 

GTGAAGGTGGCCATTGATGCACAATATCGCCACATTGACTGGGCCTATTT 

CTATGAAAATCAACATGAGGTGGGAGAAGCCATCCAAGAGAAGATCCAAG 

AGAAGGCTGTGATGCGGGAGGACCTGTTCATCGTAAGCAAGGTGTGGCCC 

ACTTTCTTTGAGAGACCCCTTGTGAGGAAAGCCTTTGAGAAGACCCTCAA 

GGACCTGAAGCTGAGCTATCTGGACGTCTATCTTATTCACTGGCCACAGG 

GATTCAAGACTGGGGATGACTTTTTCCCCAAGATGATAAAGGTAATATGA 

TCACCGGAAAAGGAACGTTCTTGGATGCCTGGGAGGCCATGGAAGAACTG 

GTGGACCAGGGGTTGGGAAAGCCCTTGGGGCTAAAATTGACCCCTTCCAA 

ACCAGAGGTTTTGAACAAACCTGGATG 

>Sequence 4477 
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GGCCAATTGGAACCTCACACCGCGGGGGCGGCCGAGGTACGCGGGGGAGA 
TCTGGTTGTTTGAAAGTGTGTAGCACCTCCACCTTCTCTCTATCTCTCCC 
TCTCCCTCTCCTGCCAGCCAAGTGAAGACATGCTTA 
>Sequence 4478 

AGGtACAACTTATAGAAAAGGTAAAGGAAACCCCAACATGCATGCACTGC 

CTTGGTGACCAGGGAAGTCACCCCACGACTATGGGGAAATTAGCCCGAGG 

CTTAGCTTTCATTATCACTGTCTCCCAGGGTGTGCTTGTCAAAGAGATAT 

TCCGCCAAGCCAGATTCGGGCGCTCCCATCTTGCGCAAGTTGGTCACGTG 

GTCACCCAATTCTTTGATGGCTTTCACCTGCTCATTCAGGTAATGTGTCT 

CAATGAAGTCACACAAATGGGGGTCATTITTGTCAGTGGCCAGTTTGTGC 

AGTtCCAGTAGTGACTGATTCACATTTTTTTCCAAATGTAATGCACACTC 

CATTGCATTCAGCCCGCTCTCCCAGTCATCACAGTCTGGTTTCTTGATAT 

CCTGAAGGAAGATTCGGCCACCTCGTTGGTTCTGCAGCTTCATCAGTTTC 

TCAGCATGTTCCCTCTCCTTATGAGATTGGTGAAGAAAGTATTTGGCAAA 

GTTCTTCAAAGCCACATCATTGCGGTCAAAGTAATAAGACATGGACAGGT 

AAACCTAGGAAGCGTAGAGCTCCAGGTTGATCTGGCGGTTGATGGGCTAC 

TCTGAATTCTGGGGTAGTTTrGGCGCACCTGCAAGGTGGACACGGTCGCA 

TTGCCGTTAATTAAGGAAAGCGGAGCCCGTCGTTTTAGAACTAGGGGATT 

CCCGGGCTTCAGGAATTTATTTTAGT 

>Sequence 4479 

AGGAGTTGAGTTCATGGGCATCTCTCCCGCCGCCTCTCAGCCTATCTGCA 

CCATGTCTCACACGTTCAGTTGCAGCTCTTACCGTTTTGAAGGCGCACGT 

GGGCAAGAAGTCCTGGGCAGCAGAAGAAAGTCAATCACGTTGAGACAGAG 

AGAGCAGGAGAGGAAGTGGGCCCCAGTAGAAGTGGGCGAGAGAGCGTTGG 

ATGGGAACGTGGCACGAGAGAGAGAAATTATGAGATTGAGAGAGAGAGAG 

AGAGAGAGAGAGAAAGAGAAAGAGAGAGAGAAAGAGAAAGAGACAGAGAA 

AAGAAACTATGTTGTTTAAAATGCCAGCGGAAAGTCCATGGGGGTGAAAG 

AG TCCGG CAATGGCCAGGGAGTTAGCAGCTTGGCGTAATGTCTTCCCACC 

TGGTTTTGTCTGTCCCCGCGTACCTGCCCCG 

>Sequence 4480 

AAGTACTTGTTGTTGCTCTGTTAGGAGGGTTTGGTGGTCTCCACTCCCGC 

CTTGACGGGGCGGCCATCTGCCTTCCACGCCACTGACACAGCTCCCGGGT 

AGAAGTCACTGATCAGACACACTAGTGTGGCCTTGTTGGCTTGGAGCTCC 

TCAAAGGAGGGCGGGAACAGAGTGACAGTGGGGTTGGCCTTGGGCTGACC 

TAACACGGTGACCTTGGTCCCACTTAGGAAGCCATAACCACTCAGGCTGC 

TGTCATAGGACTGGCAGTAATAATCAGCCTTATCCTTAGCCTGGAGCCCC 

ATTGATGGCCAGGGAGGCTGAGGTTCCAGACTTGGAGCCAAAGAATCGGT 

CAGGGACCCCTGAGGGCCGATTACTGTTAACATAGATGAGGAGTTTGGGG 

GCTGGTCCTGGAAAACTTGCTGGTACCTGGCCCCGGCG 

>Sequence 4481 

AGGTACTTTA TTT 1 1 1 1 1 1 i 1 Tl ITITI GAGACAGAGTCTCGCTCT 

GTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCTATCTCGGCTCACTGCAAGCTCT 

GCCTCCCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGG 

ACTACAGAAGCCTGTCACCATGCCCGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAG 

AGACATGTTAGCCAGGATGGTCTTGATCTCCTGACCTCGTGATCCACCCG 

CCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTAACAGGCGTGAGTCACCACGCC 

>Sequence 4482 

CGAAGATAAACACGGGAAATACTGCGAGAAATCTGGGGGGAAATTGGGGA 

AAATGGGCGGATAGCGAAAATATACAAATATGGAGTTCCCCCGGGACGGG 

TGATNCCATGGAACNACGAAAACCTTGGGAAATGGCGCTCCACCGCTGTG 

GCGGCCGAGGAACGCGGGGAAGGACTTGCACCGGGACTTCCCAGACGTGA 

TCTCAGGAGCGTATATAATTGAAGTAATTCCTGATACCCCAGCAGAAGCT 

GGTGGTCTCAAGGAAAACGACGTCATAATCAGCATCAATGGACAGTCCGT 

GGTCTCCGCCAATGATGTCAGCGACGTCATTAAAAGGGAAAGCACCCTGA 

ACATGGTGGTCCGCAGGGGTAATGAAGATATCATGATCACAGTGATTCCC 

GAAGAAATGGACCCATAGGCAGAGGCATGAGCTGGACTTCATGTTTCCCT 
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CAAAGACTCTCCCGGGGATGACGGATGAGGACTCTGGGCTGCTGGAATAG 

GACACTCAAGACTTTTGACTGCCATTTTGGTTGGTCAGTGGAGACTCCCT 

GGCCAACAGAATCCTTCTTGATAGTTTGCAGGCCAAAACCAAATGTAATG 

TTGCA GAACCGGA GGCAGAAGCTCTGCCCTTCGGAATCCTAAGTATGCAA 

TGGGCTTTTTTTTGCCAGCGTGGGCCCATTCTGGCTAAACAGGCAACATT 

GTCTCCCAATTTAACGGGGTCATTATCTTAAGCCAAATAAAGCATTCGAT 

CCAAGGCGTAAATAGAAAAAACCCCACGGGAACCAAGAAGGGACGGGGCT 

TGCTTGAGCCTTACTCCAAGTAGCCCCCAAGGGCTATGCACAGAAACCCC 

GGTAGGGGAAACCTAGACTCTAAAAGGGCACTTGAACTAGGGGACCCCCG 

>Sequence 4483 

TGAAAATTTGATAAAATACTTGTAATATTTGGCAGAATTTGTGGTAGTAC 
TGTAAAATTGTGGGATTTGTCGAAATGTGTAGATTCCCAAGAAGAGTAAA 
TTCTTAAAAACGTCGTATGGGCGAATAGGGGCTACTCGAACGTGGT 
>Sequence 4484 

CATCGTTCGTATTTAGTTCTTTTTTACTATCTAACTTGGTTATAATTATA 

ACTATCAATATAAATTGAATTATTATATATTTAGTATAAAACAAAGTGAC 

CCCNCAGGAAGGGGGTGGACACCGTCGTACAACCCCAATTCTACGACTAA 

TGGGAGCTCCACCGAGGCGGCGGCCGAGGTACTGGATCAGTTTCTCCTGC 

GTGAGGTATGGGTGACACTCAACCTGGTTAGTCACTGGTTTATATTTCAG 

TCCAGGTTTGTTCAAGAGCCTCTCGATCTGGAAGTGGTTGAAATTTGAGA 

CCCCAAGGGCTTTCACCAGCCCCTCGTCCACCAGCTCCTCCATGGCCTCC 

CAGGCATCCAAGAACGTTCCTTTTCCACTGATCATATTACCTTTATCATC 

TTTGGGGAAAAAGTCATCCCCAGTCTTGAATCCCTGTGGCCAGTGAATAA 

GATAGACGTCCAGATAGCTCAACTTCAGGTCCTTGAAGGTCTTGTCAAAA 

GGCTTTCCTCACAAGGGGTCTCTTAAGGAAAGTGGGCCACACCTTGCTGA 

CGATG AACA GGTCCTCCCGCATAACAACCTTCTCTTGGATCTTCTCTTGG 

ATGGCTTTTCCCAACTAAGGTTGATTCTCATAGAAATAGGCACAGGCAAT 

GTGGCGAAATTCTGCATTAAAGGGCCACCTTTACCGCTTTTTTCACTTTG 

CCCAGAAGAGACCTTCAGTGGCCCAGCCCCCAATGGGGATTTTTGGCTTT 

TGTCCCCTGCCGGGC 

>Sequence 4485 

CCGGGCAGGTACCCCTACCGCCGTGCAAAAGGAGGAGGTGCGGCAAGACG 

TGGAGGCCCTCCTGAGCCGCACGGTCAGAACTCAGATACTGACCGGCAAG 

GAGCTCCGAGTTGCCACCCAGGAAAAAGAGGGCTCCTCTGGGAGATGTAT 

GCTTACTCTCTTAGGCCTTTCATTCATCTTGGCAGGACTTATTGTTGGTG 

GAGCCTGCATTTACAAGTACTTCATGCCCAAGAGCACCATTTACCGTGGA 

GAGATGTGCTTTTTTGATTCTGAGGATCCTGCAAATTCCCTTCGTGGAGG 

AGAGCCTAACTTCCTACCTGTGACTGAGGAGGCTGACATTCGTGAGGATG 

ACAACATTGCAATCATTGATGTGCCTGTCCCCAGTTTCTCTGATAGTGAC 

CCTGCAGCAATTATTCATGACTTTGAAAAGGGAATGACTGCTTACCTGGA 

CTTATTGCTGGGGAACTGCTATCTGATGCCCCTCAATACTTTTATTGATA 

TGCCTCCAAAAAATCTGGTTGAGCTCTTTGGCAGACTGGCGAGTGGCAAA 

TATTTTGCTCAAACTTATGTGGTTTGAGAAGACCTATTTGTTGTGGAGGA 

AATTCGTGAATGTAATAACCTTGGCATTTTTTTTTACCCACTTTGCAATA 

AAAAAAGTTCTTTCCCCTTTCTTGAAAAACCTTTTGGTGGGTTTAAAAAA 

AGTGCCATTATAAATGGCTGAAAAAAAAAATTTTCCCAACAATTTTTTT 

>Sequence 4486 

CCGGGC AGGTACT T rTTTTTTTn im rTTTTTl 1 CTT II 1 1 1 i 1 1 1 I T 

i i iNii rn irnrin riii 1 1 1 1 \ i rn i n rri'rn i ttttttttt 

j 1 1 j j i i J I TAA AGGGG AAAGGTTTTATGGGGC AA A AA ACGGAGTGGGGG 

GGGGGCCCCAAAAAAGGGGGGGGGGCAAAAAAATGGTTTTTAAGGACAGT 

CTTTGGGACCCAAAAAAACATTTTGGTTTTTAAAAAAAAAAAAAACCCTT 

CCCGGAAAA ACCCC CCCGGTTGGCTTTTCCCCCGGAAAAAAAAAACCTTT 

AGGGG GGGCTTTTTATGGGAAAAACGGGGGACTTAAACTTTAAAAAACCC 

TTTTTCCGGGGGGGGATTTTTTTTAAAAAAAAGAAACCCCATGGGCCCTT 

GGGAAAAAAAAAAAGTTTTAAAAAAGGAAAAAGGAAAAAGGCCGTCCCAG 
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GGAATAAGGTTTTCCTCAAAGGGCAAAAGCCAAAAGGGGGGCCCCCCCCC 
CCCAATTTAGGAAAAAAGGGGCCCAATATTTGGGCCCATTGGACTGCTTT 
TAAAAAA AAAAACCCTGGAGAAAAGGGGTGGGCCTTTTGGGGGGAAAAAT 
TT I I IT! AAACCCTAAACGGGGAAAAAAAACCCTTAATAAAAAGAAAGGC 
CCAAAACTTGGGGCTAAAAAAACCTTTTTTTCCAGAAACTTTTGGACGGA 
A ATCC AAAGGGG TT 1 TTTTI CTG A A A A AAA AAGTTTTTTA A AA 
>Sequence 4487 

AGGTACATCCCCCGGCTGCACAGACTCTTCAGATCTGTTAGCTTGAACAG 

GGACCCATAGTATGTGGCCAGTGCAGGGTCATCTCTCTGAATGAGAAGGG 

GCTTCTGCTCCCAGAATTCCTTGAAAAAAAAGTCTCTGTCTTGATGGGCG 

AGATTAAACTTTCAAAGAGACTACTGGGACTGTCAAAGTTTAAAGCTGAA 

GGCCCCCCAGCTGCTTCTAACTTCATCTGCTTACAGGGAGCCGGCCCCTC 

TTCCTTCCCACTCCCTGTAGGCTTTGGTTTClTrGGCATCGTTCTGTCTT 

CAAGACAAAGCAGTAAGGAAATGCAAACCCGGCACGGTCTGTTGCTC 

>Sequence 4488 

GGCGGCCGGGGGCAGCTGGAGGTGCCTCAGAAGGTGCATTCTGCTTCCTG 
CAGGGGCTTGAAACACCAAGGCACTCCAGGGATCCTGGAGTCCTGAGCTG 
CGTCCCGGAGCCCACGGTGGTCATGGCTGCCAGAGCGCTCTGCATGCTGG 
GGCTGGTCCTGGCCTTGCTGTCCTCCAGCTCTGCTGAGGAGTACCT 
>Sequence 4489 

CCGGCCCGGTCCTTTTGTATGACACTAGACTTCTGCTGTAGTGCTTCACC 

CAAAACAGAGGTTTAAGGAAATAAAAAAATAAAAATAATACAGAAAAAAA 

ACCAAAACACTTTACTGAAAATTTTCATTTCAACCAGAAGCAAACGTGTT 

CTAAGAAGGCAAAGTAGAGTTAGGAACAACTCCGTGTTTCCCTCAGGAAT 

AAACGTGATCTTTCACACTTGGGGGTTGATAGTCAGCATGGAGTAACTTA 

GACCAACTTAAGAAGGAGGCATCTGGGGCTGTTCACCTAAGGAGATGCTT 

CCCAGAGGCCCAGCATCTTGGGAGAACACCCCAAGTTCTCTGGAGAGGTC 

AGGAGTTTGGGATGCAGGATCACACTGAAGGTCAGCCCAGCAAAGCAGCT 

GATCTAGGATATGGGCTTCTGACTTCCAGATTCTACCATCATCACAGAGG 

CTCAAAGCTGGGGCCCACACCAAAAGGGCGTGATGATTCCCAGCCTTCAG 

CACAACGGAATTGACCTGGAAAGAAAGCCTTTATCCTCTGACCGAAAAAC 

CTGGT TCCA AAGGAAAATGATACTmACCTTATTCCCTTTCTAAGGGAA 

CTGC ATTT TCATGAATGAAGAAAAGAAGAAAGTTGAATTCTCTGACTAGG 

AAGGTTTTTATTAGAAGGTTTCCAAATGACTTAACTTTTTAAAGCTGTGC 

ACCAAAAAAAAAAAAAAAAAGTCCCTGGGCGGTCTAAACTAGGGACCC 

>Sequence 4490 

AGGTACAAATCTGTTGCCAGCCTGAACACACCTGTAGGAGGTGGATGGAG 

ACCCTGGTTGAGAGGTCTCACCCAGCCAGTAGAAACAGGATCAGGGACCT 

GCTTGAAGAAGCAGTCTAGCCCCACTTTTGTAGAACAGCTGAGCTGTGCT 

GGGATACCATTTCTGCCCCTCATGGTGTTGGGTTCTCCAAAACCTGGAAG 

CTGGAACGGCTAAATTGCAGAAACAGCAAAGATGGCAGCCTGCCCCTCTC 

TCTAGTAACTCTGTCCCAGGATGCTTTCAAACCCTTGTCAACCAGAGAAC 

ATCAGTGGGAGAGGCTGAAGACCCTGGTTGGGAAGTTCTCCCAAGTGAGG 

AGGAACAGATCAGGGACCTGCTTAAAGAAGCGGTCTTGCCACGCTTTTGT 

AGAGCAGTTGTGTCATGCTGGGGTACCTGCCCG 

>Sequence4491 

CCGGGCAGGTACAAATGGTTGGGAGCAGGACATCACAGGAGGAGGAAAGA 

TAGCGCCATCTCTGCAGAAGAACTCCTGAGCCACACACAGAAGGAAAGTT 

GATCCCCAGGGCAGCCTTTCCCACCAAAAAAATCAGGCCCAATCCAGGAG 

AGTTTGCCAGTAGCTCCCCAGGGTTCCAGGGTGTCTGCCAGCCTTCCTAG 

GAATCGTGGGCAGGCTTCTAGGTGCCAGTGACTCAAACTCCTTTTTCCAC 

TTCCCAGTTCAACCTGGTCACTCTCATCCCCACAAGTTCCCAATCTGAAT 

CCCATTCTCTGACCATTCTCTGCTTCCTTGTTTTTAATCTCATTTGAGAG 

TGATCCTCACGGGTTCCCCTGGCCCCTGCACTCATTTTCCCTACTGGGTA 

TGCTAACGTTTGTCTTCTAATTCAAGAAATCCnTCCAACCCTGTTTTTCA 

GCTCTGCCTCCAAACCCTTCCATTTCCCCATTTTCACCTTCCAGTCTCCT 
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CACTCCTGGAGCAAAGAGCTCTGCACTTGGATTGGTAAGCATGCATGGCT 
TATGTGGAACAAGGGAATGGGAAGATTTTCCCTCAAGGGCAAAAAGCCTG * 
CTTTTGGTGGGGAACCTACGTATTATTCAAACAGCTTTACTGAAAAAAAC 
CT TACTGTACT TTTCTCCATTTTGGCTTTCCCCTCATTTTGTTGAACTTG 
CA i I i 1 1 1 1 1 1 GCGTAAAAAACATTACCAGGCTGTGGTTG 
>Sequence 4492 

CCGGGCAGGTACTT 1111 11 T1TTTTT1 1 It I 1 nTTT I'ACG ATCCTACA 

GAGATGGTCCAGCTGCCAGGACTACTTTGGCAGGCAGCGTGCTACAGGAC 

GAAAATGTAAGAGAAGTCTATTAAGGCTGGACAGCCCAGGGTTATTTATA 

CTCTCTCAGCCCCAAGTCCCCCGGACTAAAGACCTAAAGGCTGATTGACT 

CATTCCTGATTGATTTAATGGAAAGTCTCCCACCCCATCATCATTTGCCA 

GAGTACCAGGCACCGATGAAAGGGGACGAGTAAAGAACTGCCACCTTCCT 

AAT GTATAG TAGGCCTTATCACACTGTAAGTGGTCCAAGCCCATAGGGAT 

GCTCTTTTTGGTTCCTGGAATTTCCAGTTGGATGTGACAGAGATCTTTCA 

GTATAGGTCTAAGTCAAGAGTTGCCTCTGGGTTGAGGTGGGCTGGGAAAT 

TAACATCTTACCTGGGGTCCTTCAAAAAAACCTGTTGGGTTTTACTGGTT 

TAAACAGGCCCATCTTAAGTTTTGATGTTGAATTAAAACITCTTTTACCC 

CCTTAGTTATAAAAAAGGCCCCAAGGAGCTTTTTGTGGATATTTGGAAAT 

GAAATAGTTTTTCATTCCCCAGAAAAGAAAAATAAGGTTTATTACAAAAC 

TAAATTTTTTTGCAATAAAGTATTATTTCCTGTTTTGTTAAACAAAGTCC 

TTGGAATTTTTGGCCGGGCCTTTGTTTTTAACTTTT 

>Sequence 4493 

CCGGGCAGGTACCAATTGTCAACTAAGGTAAGAACATTGGGTGTGTTCCC 

ACCCACAAACTCCTTCATCACCTTTGCTACATTGGTGCCGCTTTGGTCCA 

AGTTGCGGGCTTGGGCTCGTGCCCGCAATTTGTTTACTAGTTCTACCGCA 

CTGCAGGTAATCCCAGCCACAGCAGCTGCTGCTCCCAGACCCATGCCAGT 

GTCCAAGAGCACAAAACTGATTCCTTCTGTGAAGGGTGCCAGACCCAGGC 

CGAGGAGGGTCAGGATGCCAGAGGTAGTGCCAACAGAGTTGGACACCACA 

TTGGCAATGGTGGTGCCTCTGTGGACCTGCTCAACCTCCTCTGCAAGGGC 

ACGGAGCTTCCTTATGTGATCCrCAAGCTCCCTTTTCAACCGAGGAAACT 

CTTTCAAAAACCACTGCCTGTGCTGCTGGTCTTTATCGTGGCGGTTTTTG 

TCCTTCATGACCATGTGACTTGCAAGCTTGTTCAGAGCTTTACGGAGCTC 

ATCTGCCTCATNCCTGGGCAGTTCAGCAGCAGGCACGAATCCATTTCAGG 

CTTTATCATCAGTCAGCAGGTGTAACAAATTCTCTCTGGTCACTTGGGCC 

TGGAAATTCTTAAGGTAATTCTCAATTAAGATACTGGTCTCTGGGTTCAT 

GGTGCCAGCCGCTGGGGTACCGGAGGGCCTTTCTTTGGAGCTCTTCAGTC 

ACTGTCCAA A ACTGGAGGG 1 1 1 rCTl AACCCTTGGTC A AATTGCTTTTTC 

CTTATTTTGAAACCAGGGCGGGGCCCTTTGGCCCAAGGACCTTCN 
>Sequence 4494 

TCTTCATAAGCTTCACCGCTGTAAGGTATCTTCAATTTCCGGTGriAAGG 

TCGTTTCGCTTCCAAAGCTTGGGCTTGTGTGGCACGAAAACCCCCCCGTT 

TCAAGCCCCGACCCGCTGGCGCCCTTATTCCGGTAAACTAATCGGCCTTG 

AATTCCCAACCCGGGTTAAGACACCCAACTTATTCGGCCACTGGGCAAGC 

AGCCCACTTGGTAACAAGGATTTAGCCAAAACCAAGGTTTTGTAAGGCGG 

GGCCTACAGAAAT TCTTG AAAGTGGTGGGCCTAAACTACCGCGTACACTT 

AGAAAAAACAAGATTTTGGTTTTTTGCCCCTCTGGTGAAAACCAATTACC 

CTTCTGAAAAAAGAATTGGTAGCTTTTGGAACCGGGCAAACAAAACCACC 

CCTTGGTAACCGGTGGGTTTTTTTGTtTTGCAAACCACACAATTTACCCC 

CCCAAAAAAAGGGACCTCAGAAGAG 

>Sequencc 4495 

CGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTCACCTTCCTCCAGTGAGTCACTTCAC 

ATGTAACATGCATTTTGGAGTTTAAAAAATAAACATGATTTTAAACGTTT 

TCTCCTTTGCTCATAATATACTATCTTAAAACATATTAGGTTGGTGCAAA 

AGTAATTGTGGTTTTTGCCACTGCAATTACTTTTGCACCAGCCTAAATAG 

CACTGGCATTATAATCGACCATACTATAAAACTGTCGTCCAAAGGCCAAC 

ATGCAAAGCATCATCAAAGCAAACTCAGTGAAGGTGATGCATCCCCACAC 
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CGTGCTTACAATCTCAGTACCT 
>Sequence 4496 

CCGGGCAGGTAC 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 i 1 1 1 Hi 1 1 1 1 1 1 1 1 1 n CCATTTAAAA 

TTCTTTTTATTTGAGATGTATAGAATCTTGCTCAAATGGTATTTTCCAAA 

CTGTTG AA A AATAGGGC ATTTTTTA AG A A AGA ACACTTTTAC' I"! '1' 1" 1 TIT 

GAAAAAA AGAAGT TTTCTCTGCAAATTGGTCTATAGGTGCGGGTCTTCTG 

GAAAATTGTTTTTTCTGTAAAGAGTGAACATATGTTTGTATGTGTGTGTC 

TGAGTGTGTTTGGGTGTGTCTCTGGGTTTCTGGGGTTGGGTGGTTCTGCC 

TGGGTGTTTGGGTTTGGGCCTGGATGATTGGGTGCTGGTGTGATTGGGTC 

TGGGTCTGGGTCTGTGTCTTTGCCTGTCTGTCTATGTTTGGGTATGTCTG 

AATGTGGGCGTGGTAGGGTGAATGGGACTGGGTCTGGGGGTTTGCATGCG 

TCTGGATGGGGAATGTGGGTTTCCGGGCCTTGGGGACTGGGCCGGGTTTG 

G GGACC CGAATCACAAAGCTCGGGGGGTATGTAAGAATTTACCGCCCCTT 

CCTTTTCCCCTGTGCCCCCATTCTTTATATTCCCCTGAGGATTCCCCTGG 

GTAGAGGGACAACCCGGGCCCCTGGAGGGTTTTTTGAGGCCAGGGTTTTA 

AACTACCTTCAACCAATTTACCCATGTAGAAAAGGTTGGTCCCTATGGTT 

TGGGACTTGCCGGGAAAAATGAAACCCCCTGGCCCTGGCGGGGGATTAAA 

AACTCTTTGGAGAAAT . 

>Sequence 4497 

CCGAACTAATTTTTGATTTGATATGCTTTATATATCAGAAACTTAATGTC 
TTCGGTATTTTATTATATGTTTTATACATTTCATTATACTCCTTAGTTGG 
TGGTTTAGGTGCT 
>Sequence 4498 

GCCAGAGTATGTAAAGCTCCTGGGACTCTGTGCACCCCTGGGCAGTTGCT 

TAGCAGAGACTTCATGCAGCTTTGTGTGTCAGACCAAGTCTTGGTGGAGT 

GGATTCATGAGGGGATCTCCTGACCCAAGAGTTGCAAAGGTCCGTGGAAG 

AAGTGCGGTTGCTAGGGGTCACATATTCATTCACTGTTTGCCTGGGCAGG 

GAGAGGTTCCCTTGGCTCCATGTCCTTTCCTAGTGGGCTGTCGCCCTGCT 

TTGCTTTTCTCCTTTCTGCATGGGTTGAGCTCTTTCCCTGATCAGTCTCA 

ATGTGAGAACATGAATGTTTCAG1TGAAGTTGCTGTATTTACTTGCCCCT 

TTCATTTCTCTCCATGAGAGCCAAGAGTCCTCACTGCTTCTAGTCAGCCA 

TCTTTGGTCCAGCTTTGTTTCCTTGATGAATCCCAATGCATGTACCT 

>Sequcncc 4499 

>Sequence 4500 

NNCCCCCC>n^TTCCCCNNATGTGTGTCTCTCTTTTTGCCGATAGAGCG 

ATTGTGTTTTAACGTCATATGCGCGCGCGGTCTGGTAACACAGCCCCCCC 

TCTTGTATAGACTTTTGGAGTCGACGCGTAAGACGTGTTTTGCGACCCCT 

CC ACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACCTAN 1 11111111 1 111 rTTTTTTTT 

TCCG H i 1 1 GGGA GGGGTTCAAACAAAAAATGACTTGAGCCCCTCTTTAT 

AAACAACTTTTTAAAATCAAGGACAACCTAAACTCTAGTAGTAAAATACA 

CTTTAAAGTAGAGAATACTTTAAAAGATCTCATTCCTTCATATTCCCCTT 

CCACCTTATATAACTCAGTATGTCTCTCAATATGGCTACCTCCATGATCT 

TTTATAACTTTAAACTCAGATCACAOTTTTTCAAAAAGTTTTCACTTTCT 

CATAATTATTATTATTATCTTTTrrrrrrrriGAGACAGAGCCTCACTCT 

GTTGCTCAGGCTGGAATGCAGTGGCACAAACTCAGTTCATGACAACGTAT 

GCCTCCTGGGTTCAAGCGATTCTTACGCTTTAACCAACTAAGTAGCTGGG 

ATTTAAGGCATGCCCCACTCCTGGCTGACTTTTTCTATTTTTACTAGAGA 

CCGAGTTTTGCCATGTTGGCCAAGCTTGTCTCGAACTCTTGGCCTTAAGC 

GATCCGCCCACCTTAACCTTCCAAGTGCTGGGATTACAGACAGGCGGGAG 

CCCCAATGCCTGGCCTTGCTTTATTT1TAAATGGAAAATATTCCGCTTTG 

TTTTATTTAAAACTTTTTCCAAAAACCGTGGCCCACCTGGTTTCCCTTTT 

TCCTGGCCGATTTTGGACATCCCTTTTTATTAAACCCATGCTTTTTTAAA 

CCCTTTCCCACCTTTTAAGGGTGGTTTTTTAATAACATTAG 

>Sequence 450 1 

AGGTACTTTCTTTTTrn J 1 1 I TTAGAAGG AGTCTTGCTCTGGTGCCCTT 
CCTGGAGAGCAGTGACGTGATCTTGGCTCACTGCAACCTCCACCTCCTGG 
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GCTTGAGCGATCCTACTGCCTCAGCCCCCCAAGTAGCTGGGAGGACAGGC 

GCAAGCCACGGCACTCAGCTAATTTTTGTATTTTTCGTAGAGATAGGGTT 

TCACCATGTTGCCCAATTTGGTCTCGAACTCCTGAGCTCAAGTGATCCGC 

CCGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTGCAGGCATGAGCCACCGCGCC 

CGGCCAATACACCCACTTTTCAAACACGAATGGAAGATTTATGAAAATTG 

GCCACATGTCGAGCCATTTGGCAAGCTTCCATGGATTTCCAAGGATTGGT 

AGCATATAAACCCTATTCTCTGACATTACACTTAAGTTAGAAATCAAAAT 

CAAAAAGATAATTAGAAAGTTTCCATACATTTGAAAATTGAAAAATACTT 

CTAAATAATTTATGTGTTAAAAGAAAAAAACATAATTTATATTAGAAAAT 

ACCTAAAACTGGATGATAATAAAAATACTACATATTCCAATAAGGAAGAT 

ACAACTTAAGCTGGAGTTAGACAACTTTATGGGTGTAATTGCCTATTTCC 

GCAAAAAAACA TAAC ACAATATTAAGTGCCCCCCTGCGGGNTTNNNNTTN 

GGTTATTNTATATTTTATTTTTGGGGGGTAGGTAGTTTTCCCATTTTCGG 

GGTGGCCCACGGTAAACTGGTGGGAAATTCCC 

>Sequence 4502 

CCGGGCAGGTACCATGCTGGGTGCCTCTGGCGACTACGCTGATTTCCAGT 

ATTTGAAGCAAGTTCTCGGCCAGATGGTGATTGATGAGGAGCTTCTGGGA 

GATGGACACAGCTATAGTCCTAGAGCTATTCAtTCATGGCTGACCAGGGC 

CATGTACCGGGAAGCCAATCAATAATGGTGGTGGTGGCAGCTGGGCAGGT 

CTCCTCTGGGAGGTCTTGGCCGACTCAGGGACCTAAGCCACGTTAAGTCC 

GAGGAGAAGAAGAGGCCTAGCCTGAGCCAAAGAGAGAGTACCT 

>Sequence 4503 

AGGTACAGGGAGAGTCTGGTTCCAGTGCCAACTTGTGGGACGCTCCXTTG 

TGCTGGGCCGCACGTTTTGTATTCTTGCAACACTGTGTGGCAGACAGTTC 

TGCTACTCGAACCTGCCCGTCACGGGCACACATGGCCAGAGTAGAATCAC 

CACTGTTAGGAAGAAACTTGGCCTGGGGTGTTAAAAATGAAAAAAAGGAC 

ACACAAAAGAAATGAGAGAGGTAAACTTGAGAATAAAAAATACGATGATG 

ACCTCAACTTACCCCCTTTTCTTACATGACAGCTGGAAACTTAGCTrTCC 

TACTCTTGTACCTGCCCGG 

>Sequence 4504 

AGGTACTTATGAAGCCCATCTAAGTAAGATCATTTCTTCTAATTCAATTT 

TCTAAAATCATTTGTGTTTTAGAAATCTCATGATTCCCAGGAAAAAAATT 

TTAAATTGTGATACAGGTTTGACAGCCTTTTAGTCAAATAAGTTAAAACA 

CACACGCAAACTCATTTACTCACTTTGCCATTATAATTCAATCACAAAGA 

AATTTTGGCCAGGCGTGGTGGCTTACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGA 

GGCCGAGGCAGGTGGATCACGAGGTCAGGGGATCAAGATCATCCTGGCTA 

ACATGTGAAACCCCGTCTCTATTAAAAATAAAAAATTAGCCTGGTGTGGT 

GGCGGGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAAGCCACAAAATTG 

GGCGTGAACTCAAGAAGCGGAGCTTGCAGTGAGCCGAGATCGCGCCCACT 

GAACTCCAGCCTGGATGACAGAACGAGACTTCCCGCTTCTNAGAGGGAGG 

TCCCACCCCAATGGTTCCTGGCCCGGCCGGCGGTTTAAA 

>Sequence 4505 

ctgttggagtttgattttttgg™ 

TGTAAATAATGTATTGGATTCGGAGTTTCTCGTTATTATTTTTNNTATAA 
GGGAGCCCGTATCGACTACTATTGTG 

> Sequence 4506 

GAATCGGTTATATTGTAATGCTATACCCTTTTTTATTTAATTTGAGTATA 

TAAATAGATTGATACTTTGATTGGGTTGAAGTGAGCTATTAACTA 

> Sequence 4507 

CCGGGC AGGN ACTTNCT T 1 1 11 1111111 1 1 1 Tn TTATGCGGCTCTGTC 

ACTTACCATCATCTGACATACTACGTACTTGTTTAATGTTCGTCTATCCC 

TAGCtCCATGAGGAAAGAGATTTGTTTGTTGTGGTACTGTATCCTCAGCA 

CCTAGAAGAGGATTTGGCGAATATTAAACGCTCGATAAATATTTGATGAC 

TGAATGAGTGAATGCATGAATGAACAAAGTCATAAAACTGGGCTTCAAAA 

GCTCATCTTGTCTAGCATCATAACTAGAAAGTCATAAAAAAAAAAAGGTT 

TTTTCCCTTTCTGACAGAATAGTACAGGGAGTCGAACCCAAAATATCAGG 
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GATTCATGTTTTTTGGGGCCAAAATGCCCCAGGGAAAGAGAATGGCTTAT 

CCTTTGCCCTTAAGTCCCTCAGAGACTTATGAATGTGGTTTTTAGCCACA 

TAATCCTTTC CCTT TGAAAATTCCCAAATTTTTAATAAAAAATGTGTGTG 

TGGGCCTCTGTTTT GTTTG AGTGTATGACAAAACGCCCTTTTCCTTTATT 

GAAACACAACAAATTTTTCTTAAACCCCCTTTGCCTTTTCCTTTTAAAAA 

TGCCCTACCCCCCGG GCCGG GGGGCCCCCCCCTGTTTTTCCAAAAATTTA 

GGGGGGCAACCAGGGT TTTCT CCGGGGGCCGGGAATAAAACCCCCCGGCC 

CAAGGGGGAACCCCCTCTTTTCTAAAAAACAAAATTCCCCCCCTGGGGGG 

GGCCCCTTAACCCCCCTTTTGGGAGGGCGCCCT 

>Sequence 4508 

CCGGGCAGGTACGCGGGATCAACTTTCGATGGTAGTCGCCGTGCATACCA 

TGGTGACCACGGCTGACAGGAATCAGGGTTCGATGACAGAGAGGGAGCCT 

GAGAAACAGGTGCCACATCCAAGGAAGGCAGCAGGCGCGCAAATTACCCA 

CTCCCGACCCGGGGAGGCTTTGACGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAT 
GTTCCTT 

>Sequence 4509 

AGGTACI 1 i nTn ITrTTTTTTTTTTTTTTTATTTTTTTn rTTTTTTT 

Til 11 11 IT! 1 1 1 1 1 1 1 VI 1 1 r TTTTTTTn 1 1 rTTTT TTI 1 riTTT TTT 

1 A 1 1 1 1 1 in i 11 1 1 rTTTT rTTTTTCCCC AAAAAAAAA ACAATTTTTTT 

TTTTAAAAAATTTTTAAGGGGGGGGGCCCCTAAAAAAACCCCCCGGGGGG 

GGGGGGCCCCCCCCCCGGGGTTAGGGGGGGCCTCCCCCCAAGGGGGGGGG 

GTTTTTAAAAACCCCCCTTTTTTTTAACCCCCCCCCAAAAAAAACCCTGG 

GCCCCCAAAGACCCCGGGGGGGGGCCCCCAAAAAAAAAACCCCCCCTCTT 

GGGGGGGGGGGCCCCCCCCCCAATAAAAAAACCCGGCGCCCCCAAAGCCC 

CCC CCAA AACCCCCCCCCGCGGGGGCKXjGTTTCCCCCCCTnTCGCCCGG 

GGGTTTTAAAAAACACCAACCCCCCCCCCTTTGGGGCCCCCCCCCATTTT 

TCGGCCCCC CTTTGGGGGCGGGTCCCCCCAAAGGGGGGGAAAAAAAGGGG 

TTr nrn m mm iiggcaagccccccggaaaattccccaaccaaa 

AAGl l Jn iTCCCCAAAAAAAAAACCCCCTTTAAGGGGGAAGGGGCCCCG 

GCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAACCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCTTAAA 

AAAATGACCCCCCCCCCGGGGGAAAAATTATAAAACCTTTTTCCCCCCCC 

GCCCCGGGGGGGGCCCCT 

>Sequence 4510 

CCGGGCAGGTACTT 1 11 1 1 1 1 111 11 TT\ 1 TT TI rn ' l ATCGCGATCTAT 

AATAAACAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGACTGAATGCCTAATATC 

TATCAGACATGGCAAGCTATGTTCCTATCCTATATGTGTTTCTCTCCTTA 

AGGATAGGCATCATAGCTTATTGACTTCTATAATCCTAGGACTTATCACA 

GTGCGTGACACGTAAGAAGCAACACAAAATTTGTTGAGTGACCATAGCCT 

TCAGGTAAACTAGAAGATAACCTGTCACTAATCATGAAATGTTCTTGGGA 

AATTCCAACAAATGCCAACTCCCTAAGTAAAGACCCTCTTCC(XTGGAGT 

TTTCCATTnTCCCCCCTTGCAGCTAAGAAGTAGCATCATAGTTAATGGT 

CCACATGTTATTCTACAAAAGGGAGAAAAAAGGGGGAAAAAGCCACCAGA 

GAAATGACCAACCTATTTAATGAGAAGAAACCCAAAGAAGGTGAACAGTC 

GCACACTGTAGGCTACAGTTTACCTTAACAAGTCTrTATTTTTAAATGCA 

ACCAAAGTTTTTTTCACCCCAATTTGGGCTATTTTTATGCCTTTCCCGGA 

AACTACTTGTAAAGCAACAATTTTTACTGTAATTTAACCAAGGCCCTGGA 

AGGAGTAATTAGGGAGCCCCTAAAAATTCAAGTTTCTTCAAGGGGACTTT 

TAAGGCCCTGGCCGGGGGGCTAATAAATAGGGAAAAAGGGGCGGAAAAAC 

TGCCCCCCTTAAAACCTGGAAA 

>Sequence 45 1 1 

GGCGTGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTCTGGGAGGCCAAGGCGG 

GTGGATCACGAGGTCAGGAGATCAAGACCATCCTGGCTAACATGTCTCTA 

CTAAAAATACAAAAAATTAGCCGGGCATGGTGACAGGCTTCTGTAGTCCC 

AGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAACCCGGGAGGCAGA 

GCTTGCAGTGAGCCGAGATAGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGA 

GCGAGACTCTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCT 
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>Sequence4512 

AGGTACCAGGCTGGCGACAGGTGCTACCAGGAGTGGGCTGAGGGGAGAAA 

AACTATCTCCCACTCTTTTGGCCCAGGCAATGTCAACGACTTCCACATTC 

CCTGGCCCACTTCCTGAGCAACCCCAGGTTCGGCTCTGTATAAGGACCCT 

CCCCTCCCAACCCCAACCCCAGAGTGCAGTGCAAATCAACCAACAATTTA 

CTGGTGGAATGGC AATCA AAGGAAACAGTTAAACACCAAACAATTTCTTA 

AAGCCAAAAAATATTTTTCATGGAGTTGAACATTTTTCGAGTGTGTTTTT 

TTCAAGTGTAAAAGCAGTGACATTTTGTTCAAACAGAAGCAGCATCTAGG 

AATTCTCKjCACTTGGGTTCTAGGGGGTTACAGGTATGCATCATGGATTCT 

TCTCCCTCGTATTTAAAAAGGCCTCGTGTTTCTATTCCTGAGTTCATACC 

AACACCTGCTAGCTCTCCCCTCTAGCGGACAGTGGGTGGCCAGCCAGCCT 

TCTGGTTAGATTGGGCAATGCCAAGCAGACATCCCTCATTCACCTGCTGG 

GCTTGCTTTCTGATTCAGAGGTAAGTCAAAATGCACAGAAAGAAACTTAC 

AAAAGCACAACCCC 

>Sequence 4513 

AGGTACTT 1 1111111 nTTTTTT lTGCTGC AC AGCTTTA A A AAGTTG AA 

GTCTAT TGGAA ACCTTCTTATAAGAAACCTTCCTAGTCAGAGAATTCAAC 

TTTCTTCTTTTCTTCATTCATGAAAATGCAGATCCACTGAGAAAGGGAAT 

AAGGTAAAAGTATCATTTTCCTTTGGGAATCAGGTTTTTCTGTCAGAGGA 

ATAAAGGCCTTTCITTCCAGGTCAATTCCTGTTGTGCTGAAGGCTGGGAA 

TCATCACGCCCTTTTGGTGTGGGCCCCAGCTTTGAGCCTCTGTGATGATG 

GTAGAATCTGGAAGTCAGAAGCCCATATCCTAGATCAGCTGCTTTGCTGG 

GCTGACCTTCAGTGTGATCCTGCATCCCAAACTCCTGACCTCTCCAGAGA 

ACTTGGGGTGTTCTCCCAAGATGCTGGGCCTCTGGGAAGCATCTCCTTAG 

GTGAACAGCCCCAGATGCCTCCTTCTTAAGTTGGTCTAAGTTACTCCATG 

CTGACTATCAACCCCCAAGTGGGAAAGATCACGTTTATTCCTGAGGGAAA 

CACGGAGTTGTTCCTAACTCTACTTTGGCTTCTTAGAACACGTTTGCTTC 

T GGTTG AAATGAAAATTTTCAATAAAGTGGTTTGG T TT TTTTT CTGGATT 

A i mi ATTTTTTTA ATTCCTT A AACCTCTGTTTGGGTG A AGC ACTTC AG 

CCGAATCTAGTGTCAACAAAAGTACCCCCGCGGGGGGGGGT 

>Sequence 4514 

AGGTACTI 1 1 1 I TIT1T1 1 IT1T1 HTGGAGAGGTGGGGTCTCACTATGT 

TGCCCATGCTGGTCTCAAACTCCTGGCCTCAAGTGATCCTCCTACTTTAG 

TCTCCCAAAATGCTGGGATTACATTTACGAGTACCACGACTGGCTGGTTT 

TTATATTTTTTAAATGTTTGGGGAAAATGTCAAAAGAAGAGTATTTTGTA 

TGATACGAAAACTACATGAAATTCAAATTTCAGTGTCCATAAATAAGTTT 

TTCTGGCATACAGCCACACTCACTrGCTTCCATATTATTTATGGCTGTTT 

TTCACACTATAATGGCAGAGTTGAATAATTGCAACAGACTGTATGATACA 

TATAGCCTACAATATTTACTATTAGGCCCTTAACAGGAAAATTTACTTAC 

TCCTGTGTTAAACATTATTCACCAGAACTTTGTAAAACATGTirCCCTGT 

AGAAACCTGTAAAAAATTACTGAACTACGAAAAGTATGGGGATGTTCTTC 

TATAAAGAAAGCGTTAGCCTCTGTATTTGGAAAAACATGAGAATGTTGGG 

G CACA CCAGTGGGTACTTTGACAGTGATAAAATGGGGAGGCAGACTTTTT 

CTTTTGTAGGAGTAAACTAAAACTTAACCATTTTATTTGGCCAAAGGCAA 

CTTAAAAGGTGCGTTGAGAAAAAAAATTTTTTAATTGAAAATGGTTTTTA 

TAGAAGTTTACCCAACCGGAAAGACTGTGTCCCTGT 

>Sequence 4515 

AGGTACGCGGGGAGGAAGTGTCGGCGCCGCCACTGTCCGGCCACAGCCTA 

ACGCTCTTCGCTGTCGTTTGCGGTCTCGCGCAGGGCGGCCCCGGTTCTGG 

TGTTTGGCGTCGGAATTAAACAACCACCATGTCGAGCAAAAAGGCAAAGA 

CCAAGACCACCAAGAAGCGCCCTCAGCGTGCAACATCCAATGTGTTTGCC 

ATGTTTGACCAGTCACAGATTCAGGAGTTCAAAGAGGCCTTCAACATGAT 

TGATCAGAACAGAGATGGCTTCATCGACAAGGAAGATTTGCATGATATGC 

TTGCTTCTCTAGGGAAGAATCCCACTGATGCATACCTTGATGCCATGATG 

AATGAGGCCCCAGGGCCCATCAATTTCACCATGTTCCTGACCATGTTTGG 

TGAGAAGTTAAATGGCACAGATCCTGAAGATGTCATCAGAAACGCCTTTG 
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CTTGCTTTGATGAAGAAGCAACAGGCACCATTCAGGAAGATTACCTAAGA 
GAGCTGCTGACAACCATGGGGGATCGGTTTACAGATGAGGAAGTGGATGA 
GCTGTACCTGCCCG 
>Sequence 4516 

ACAAACTCTATATTCTATCTATTTAGGTTGTATATAACCATATACGGTAA 

TGTGTTGTTAGTCGAACATCCAATCGTAGAATCTTATTGTATTGTGATGT 

ATGATAATA TTTAA TAAAAATCATATTAAGGAAAAAATCAGGAATACATC 

TTTCTATATATTTTATTTCAATTTGTAACTCCACCGCGGTGGCGGCCGAT 

GTACATATCCACAGCCTGTCAGTTGCACCCTACCTGACACCACCACCGGG 

ACCTGCACAGACTGGGAGTTCATTTCCTTGCTCACTGGGGCCTGCCTTCC 

CCAAGCTGGTGTCTTCTGATAGCCAAACTGATGGGTGGGAGGTATTTTGA 

AATGCAGATTTAATTATTCATGTGTGGTGAGGCCAACATATCAGGAGATA 

ACTGGCACTGGAATGATAGTATTGTTACACACAGGTTCCCAATGGGGTAG 

GGGGACATGCCATACACCGGTGGGGGGTCACCACAGGGGAAAGCACCAAG 

GGTCAATCTGGGGAAGTTATAAGTGAACCAGGGGAAAAAAGGTGGGCCAA 

GAACCCTTTTATTGGGCTTTCCATGGGGGAAGGAAACGCGACAAAGGGAT 

TTGAATTAATTCAAGGTTTAGGGATTTGGGCTTTTTGAGCAATAAACTTT 

TAATGCGAGAAACTGGGTACACCATTAAAGCTGGACACTTAAATTTATTT 

TGGAAATGCCAACCCTGGATTGAATTTGGGGCTAAGGGAACACTGGGGCC 

CCAGAACTGTGGGAAACCCAGAAAAAAGGAAGATGGGGGTATATGGGCTT 

TTGGAAACCACAAGAGTTTTTATGGAGAAAAAGGGGGTTTAAATCCAGGT 

TTTCAGGCTTAGGAATTAAATGGGTTTTTGGCAAAAATTTAATCTGGCTT 

TAATTCGAGGGTTCTTTTGGAACAAAAAATTTGGGATAGATTTTGGATAA 

CGCTGAAATAAAAACAAACGTTATATGGTAAGGAAATTTTATTAATGTAG 

CAAGCCTGGGTGATTTCATTTGCTAGGCCCCCCAAGTTTATCTAAATAAA 

AATCCTTTCCACA 

>Sequence 4517 

AGGTACTTAAT V 1 1 1 1 \'[ 1 1 1 TTTTI nGGTACATTTTGCCCTTAGCTTT 

TTGTTTC CTAG CCTGTCrTTTTTCTTCT 

ATTTATCTTTTTTCTTCTAAAAGTATGTTTTTATCTO 

CTTCTCTA TTC TTTTCTTCG CCTTCCCG TACTTCTG TCTTCC AG TTTTCC 

ACTTCAAACTT CTAT CTTCTCCAAATTGTTTGATCCTACCACTCCCAATT 

AAATCTTTCCATTTTCGTCTGCGTTGTTACCACTGGTTTCCGCGTACCTG 

CCCGGGCGGCCGCTCGACGCTTACTTGGCCG 

>Sequence 4518 

GGCGGCCGAGGTACACAGCCTTCAACCCATTTCCTGGCATACAACTCCTA 

ACATCCCGAGAATATCCAAAGTGATGCCCTTTTCTAATGTTGACTGATGG 

ATGGAAGCCCATAGTTAGCTTCAGAATTAGGGCTGCTCACCAGAAAGACC 

AAGGCATGATTACAGAATTAGAACTTTCAGTCCCATCCCCTGACTTCCGG 

GGAGGGGAGAGGAGCTGAAGGTTAAGTGGATGCCCAATGATTTAATCAAT 

CATGGCTATGTAATAAAGTCTCCAGAAAAACCAGCCCTGAAGTGGTGGCT 

CGCGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGGAGATCAAGACCATC 

CTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCT 

GGGCATGGCGGTGCGTGCCTGTAGTTCCAGCTGCTTGGGAGGCTGAAGCA 

GGAGAATCGCCCGAACCTGGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCAT 

GCCACTGCACCCCAGTCTGGGCAACAGAGCGAGACTCCATCTCANGNTAG 

AGAAAGGGAAAAAAAAAAGGGCCTTGCCCGGCGGAAAGAGGAAAAGAAGA 

AAGGGGGAAAGAGAAGAAAAAGGGGGGGAGAAGAGGGGGGATGAAATTGA 

AGGAGCGGTATGATGAATGGTATAAAATTAATGAATGAAGGGTTATGTAG 

CGGTGTATGTTGATGGGAAGGTTGGTGTAGTGCCACATAGGATTAGGCAT 

TCTGGACGC 

>Sequence 4519 

AGGTACCCCTGC CCAG CGACATCATATAAACTGAGTCCTATTCTTGTTTG 
ATGAAGCCAAACTTTTCTCATGACATAATTAAAGAACTGCATGATGGAAA 
TTCTTCCATATGAATCTGTATGAAGGAGTTTAGCAAAGACTTTTGCTGTG 
AAAAATTGCTTGCACTTTGCTCCAGCCTTTTCACCAACCTTCAAAAAGTT 
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TTCGTAATTGATCATCGCTTCCTCTCCAATeATAGGTGGTGTCTGGTGTT 

TGTC CAGCA AAAACCATAAGTTCTGTAATTCTTCATTATCTAACAGTTCT 

CTGCTTTTTCTTTGTAGAAAGACAGCTCTTGATTCCTCTCnTAATTTCTG 

TAGTAAGACTTCATCTTCAGCAGGCAGCCTATAATAAAACCGGGGAATGG 

TCTTATAGAATTCATTTGTGTTTTTTCTACCTCCTTTCCATTCGGAGTAA 

TATTTTGTAAATAAATCCATTTCTTCATCTTTTAATTCTTGTO 

I 1 1 H 1GTTTGGACAGGTGTTGGGCGTCGCTAGGCGCCGACGAAAAACTT 

TTTTCCAGTCCATGGCCGACTCCCGCGCAGCAACTTCTGCATTTGCTGTT 

TCCTACCTGCTCCCCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGNCGCTCG 

>Sequence 4520 

TC CACCGCGGTGGCG GCCGAGGGACTTTG 1 11111 im 11 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

tati i n rran n rnr n iijimui j in n run 1 1 rnrm 
i u n 1 1 n i n i ii 1 1 1 1 i i i n i ii 1 1 rm rTTTTTTTTTT r n i n 
tttttttttttttttgcccccccgccccccgcgttgggggggaaaaaaaa 

AAGGGGGGGGCCCCCCCCCCCCCATAGAAAAGCCGGGGGGGGCACAAAGG 

GGGGGGGCCCCCCCCCCCGGGGGAAAACCCCCCGGGGGGTTTTTCCCCCC 

CCGGGGGGGGGGGGGGGCCCCCCCGCCGGGGGGGGGGGCCCCCCirTTTT 

AAAAAAAAAAAAAAAAACCCGGGGTTGGGGGCGGCCCCCCCTTGTGTTTT 

TTATAAAAAAAAATGTTTGTTTCCCCCCACAAAAAAAAAAAGGGGGGGGG 

GGGGGCCCCCCCCCCAAAAAAGGGGGCGCCCGGGGGGGGCCCCCCTCTTT 

TGCKjGGAGGGGGCCCCCCCGCCATCCCCCCCCCTTTTGAAGGGAGAAAAG 

AGGGGGGGGGGGGGGACCCCTTTTGTGGCCCCCCCCCCCACAACCGGGGG 

GGGGGGGGGGGGCCCCGAAAAAACCCCCCCCCCCCTTGGGGGTGGGGGAA 

CCCCCCCGGGGGGGAGGAAAAAGGGGGGGCCCCCCTTTTTTTTTGGGGGG 

CCCCCAAAGGGGGGGGGGGGGGGCGCCGGGGGGGCCCCCCCCCCCGGGGG 

GGAGGCTTTCCCCCCCCT 

>Sequence4521 

AGGTACAGGTTATCCCCAATGTCTTCCACCCAGGAAGGCCTACTGGCTAT 

GCAGCTACTTGGACTCCCGTTCAGGTGCAGAGAACCGCACAACTCAGGGT 

TAGCTCTCAGGGTCTTCTCTGGCTCCTCAGTCCCACTAATGCAGAGAGAA 

CCCTGGCTACTCGGAAACGGCTGTCCTGGGGCTAATCCACTGCTAATTCC 

GTTAGTTCCTGTCAAGCACTGGCCATTCCTGCTTTCCATCCCACTGAGCG 

GGGTCGTGGAGGGGAAGTCCAAATGTCCATTGATGACACATCCATTTGTC 

AATGTATTCGATACGGAGCTACTGTTTTTCATATCTGTTACAACAGCAAA 

CTCCCTATCAACGTGCATTTTGTCAGCATCGTCTTCTGTGTCGCCATTCG 

TGAGTGGCACGGCAGAATCCAAGCTTTGAGCTrCAGTTCTAGCTTTCTTT 

ACTCCAAAGTCTTCTGAGTCTTCCAAGCATCTCTTTCGATTTGTTCCCAC 

ACTAATATCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGA 

>Sequence 4522 

CCACGGGTGACGGGGAATCAGGGTTCGATTCCGGAGAGGGAGCCTGAGAA 

ACGGTTACCACATCCAAGGAAGGCAGCAGGCGCGCAAATTACCCACTCCC 

GACCCGGGGAGGTAGTGACAAAAAAAAACAAAAAAAAAAAAGTACCT 
>Sequence 4523 

AGGTAC1 lllll I'l l rri'll lTrGCTGCACAGCTTTAAAAAGTTGAAGTC 

TATT GGAA ACCTTCTTATAAGAAACCTTCCTAGTCAGAGAATTCAACTTT 

CTTCTTTTCTTCA TTCA TGAAAATGCAGATCCACTGAGAAAGGGAATAAG 

GTAAAAGTATCATTTTCCTTTGGGAATCAGGTTTTTCTGTCAGAGGAATA 

A AGGCC1" I" 1 CriTCCAGGCCAATTCCTGTTGTGCTG AAGGCTGGG AATCA 

TCACGCCCTTTTGGTGTGGGCCCCAGCTTTGAGCCTCTGTGATGATGGTA 

GAATCTGGAAGTCAGAAGCCCATATCCTAGATCAGCTGCTTTGCTGGGCT 

GACCTTCAGTGTGATCCTGCATCGCAAACTCCTGACCTCTCCAGAGAACT 

TGGGGTGTTCTCCCAAGATGCTGGGCCTCTGGGAAGCATCTCCTTAGGTG 

AACAGCCCCAGATGCCTCCTTCTTAAGTTGGTCTAAGTTACTCCATGCTG 

ACTATCAACCCCCAAGTGTGAAAGATCACGTTTATTCCTGAGGGAAACAC 

GGAGTTGTTCCTAACTCTACTTTGCCTTCTTAGAACACGTTTGCTTCTGG 

GTGAAATGAAAATTTCAGTAAAGTGGTTGGGGTTTTTTCTGAATTAATTT 
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ATATTTTATTTCCTAAACCCCTGTTTTGGTGAAGCACTTACACCAAAATC 
TATGTCATACAAAAGTACCTGCCGGCCGGCGCTTTAAACTAGGGATCCCC 
>Sequence 4524 

AGGTACTTTGTTTTCATCTTTCAGGTTATAAAACTTTTCAGTTTCTACGG 

GATAAATTAAAATAGTCAATGAATATTGGCAGCATTGCATAACTATTTTA 

ACTGCATTTGCTCATTGTAATTGCTAAATAGTAAAATTTATCCCCACTTT 

CTTrAGGCTTCAACTTTTGTTTATATAATCAGTTTTTCTTTTATACTGTT 

ACAAAATGCCTTTCAAGCTTCTCTTATATTATACACACACAGCTATGAAA 

CCCATCAAAATTATAAGGACTTAAATTTATGTAATTCTTTTATTTCTGGA 

TACTTAAATATTCTATTAATTTGCTATAAGTCATTGAAATGTTATAAATA 

ATTTTCTCATATCTACTCTTTGTTCATTTTATTTCAGCCTTTAGAAATAA 

GAGGGCCATATGACGTGGCAAATCTAGGCTTGCTGTTTGGGCTCTCTGAA 

AGTGACGCCAAGGCTGCGGTGTCCACCAACTGCCGAGCAGCGCTTCTCCA 

TGGAGAAACTAGAAAAACTGCTTTTGGAATTATCTCTACAGTGAAGAAAC 

CTTCGGCCTAAAAAGAGATGAAATTTGTCTTCAGTTCCAAGAAACCAAGT 

GTGAGGGCTGAAAGAATGCCCCAGTTTTTTCAGCACTCCCTTCTTCCTTT 

TATAGTCATCACCCCCACCAAATTAAACCTTGTGTGATTGAAANAAAAAA 

TAATTATAATATTGGTCCTCCCGGCGGCCGTAAATTCCTGGTTA 

>Sequence 4525 

AGGTACCTTACAGGGGTTAGGTAGCTTTCTTCAGGTGAATTAGAGAGTTG 

CT GGCAG TGAGTTCAATGTTAATGATATCAACAGTGTATATTAAATAAGG 

CATTTTTAAACAGAAACATAAAATAAGTTTATGTATTGATGGTTGACCAA 

TATGTGACCAGAGGCTTGCAGGAACCTAACCCTCCCTGTATTTCCCGTAG 

GAGTAGTGGTTCAATATTCACTAATTCAGGTTCTCAGTGACTTTATAAAA 

CATAACTGCTGTGAATAACAAGACTCTACTGTGTGTTATTCTATATTTGA 

TGTCCACTGTCATAGGACAGGGTATATTGTAATCAAAATTGGAATTCCTA 

GAATTAGCCTTCCAAGCCTTCTTTCTTTCTTTCTTTCTTTTTrGAGACGG 

AATTTTGCTCTTGTTGCCCAGGCTGGAGCACAATGGCCCAATGTTGGCTC 

ACTGCAACCTCCGTCTCCCGGGTTCAGGCAATTCTACTGCCTCAGCCTCA 

CGAGTAGCTGGGATTACAGGCATGTGCCACCACGCCCAGCTAATTTTGTA 

1 1 1 I I I I AGTGGAGACGGAGTTTCTTCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCGAA 

CTCCCGAGCTTAGGTGATCCGCCCACCTGAACCTCCAAAATGCTTGAATT 

ACAGGCGTGAGCCACCTTGCCCGGCCACCTTTTTTATTTTTAAATCACCT 

GAGAAAAGATGAACTGGAAGTGACATAAGAGGGGACTATTTATTTTGAAT 

AGG 

>Sequence 4526 

CCG GGCAGGTACACTG TCAGGTTTGGGGTTTAACCTCTCACATGGCTTTC 

TTAAT1T1 1 rril'rri'ri'rrCACTTTTAAAGTTAGCTTAGGAACGTCAAT 

TCTGATTCTATTCAATCTTGTTCTGGCTCTTGTAGTCACTCTTCTGAGGC 

ACTCTTGTTCTTTGCTGTATCAAGGTCATACTTAAAAAGAGATGTTATTT 

CTT GATC AGGGTTTTGAGAGGATTACATTTTCAATGTGAAGGTTCAGCCA 

CTGTTTTAGAGGACTGTACTAATGAGCATAAGACAGAAGGTCTTGGCCCA 

ATGTGGACCCGCATTCAGTTCTATTCTCCAAGGATGACATCTTTAACCTC 

AGCCAGCTATTTCGCAAAAGTGAGTAATGGGTCGGCTGGGCATGGTGGCT 

CATGCCTGTAATCCCAACACTTTGGGAGGCTGAGGTGGGGGGATTGCCTG 

AGCTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGGCAACACGGTGAAACCCCATCACT 

ACTAAAATACAAAAAATTAGCCAGGCGTGGTAGCGTGTGCCTGTAATCCC 

AACTACTCGGGAGGCTTACGCAAGAAAATTGCTTGAACC7X3GGAAGCAAA 

GGTTGGAGTGACCCCAGAACATGCCACTGCACTTCAACCTGGGTGAAAGA 

ACCCAACTTCATTTTTCAAAAAAAAAAAATGAAAAGAGTTCCCTGGGCCG 

TTTTAAAACTAGGGACCCCCGGGCTGGGGAAATTCATTTTCAACTTTTTA 

ACCCGGCACCTGGG 

>Sequence 4527 

AGGTACATACACCTAATCATCACAAATCTGCTATTTTTATTTAAATTTTT 
ATAGCTTAATAGATATGCAATTATATATATTTATTATTATTATTTTTTAA 
AAATGGAGTCTTACTCTTATTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCATGATCT 
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CGACTCACCGCAACCTCCACCTCCCAGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCA 

GCCTCCTAAGTAGCTGGGACCACAGGCATGCGCCACCATGCCCGGCTAAT 

TTTTGTATCCTCAGCAGAGATGAGGCTTCTCCATGTTGGCCAGGCTGGTC 

TCGAACTCCTGTAGTCCCAGCTACTGGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGC 

GTGAACCCGGGAAGCGGAGCTTGCAGTGAGCCGAGATTGCGCCACTGCAG 

TCCGCAGTCCGGCCTGGGCGACAGAGCGAGACTCCGTCTCAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAGGATGATTTAATTTGTGTTCATTTAATCAATATCATGGCC 

TAGTTCAAA.\CAAATACCCATTGCAAGTGTTGGCATACACACTGGGTAGT 

GGGTAAGAGCACAAGTTTGACCAGTAAAATGACCTGGGTTCAAATTCTGA 

CTGTCTCCAATATGAGCAAGTGTTrAACTTTTTTGACCCTAGTrTTAACA 

TTTGTGAAAGACAGAACATGCCCTAAATCGGGCTTTAACGAAATACCCAT 

ATAAAAGCCAATCTAAGGCCGGCCCATAGATGGCCCAGAAAGGCCGGCTT 

TTTTTAGCTCAAAAAAACAG 

>Sequence4528 

GGAGCTCCACCGCGGTGG 

>Sequence 4529 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGAGCTCTGGGGAGTCTGCACCATGGCTTGGA 

CCCCACTCCTCTTCCTCACCCTCCTCCTCCACTGCACAGGGTCTCTCTCC 

CAGCTTGTGCTGACTCAATCGCCCTCTGCCTCTGCCTCCCTGGGAGCCTC 

GGTCAACCTCACCTGCACTCTCAGCAGTGGACACATCATCTACTCCATCG 

CATGGCATCAGCAGCAGCCACACAAGGGCCCTCGATACTTGATGAATCTT 

GAAGATAGTGGAAGCTACAACAGGGGGAGCGGAGTTCCTGATCGCTTCTC 

AGGCTCCAGCTCTGGGGCTGACCGCTACCTCACCATCTCCAACCTCCAGT 

CTGAGGATGAGGCTGATTATTACTGTGAGACCTGGGAACTTAACATTCGG 

GTATTCGGCGGAGGGACCAAGTTGACCGTCCTAGGTCAGCCCAAGGCTGC 

CCCCTCGGTCACTCTGTTCCCGCCCTCCTCTGAGGAGCTTCAAGCCAACA 

AGGCCACACTGGTGTGTCTCATAAGTGACTTCTACCCGGGAGCCGTGACA 

GTGGCCTGGAAAGCAGATAGCAGCCCCGTCAAGGCGGGAGTGGAGACCAC 

CACACCCTTCCAAACAAGCAACACCAAGTACCT 

>Sequence 4530 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTGAGACAGAGTCTCGCTCTGTCGCCCAGGCTG 

GAGTGCGGTGGGGCGATCTCGGCTCACTGCCAGCTCCGCCTCCTGGGTTC 

ACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGGCGCCC 

GCCACCACGCCCGGCTAATTTTCTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTC 

GCCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCAATCTCCTGACCTCGTGATGCGCCCTC 

CTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTGCAGGCGTGAGCCATCACGCCCACT 

CTGATGCTTC TTTTA CTGCGACAGTGAAATCAGAAACAGTTGTCAGGGTT 

GAAGGACATATTTTGATTTGCTAAACCAATGATTCTCAAACTTTTGCATG 

TGTTAGAATCACCTGGAAGGCCAGTTAAAGCCCAGGTTGCTAGGCCCTAC 

CCTGGAGTTTCTGATTCAGTTGGTCAGGGTGGGGACTAAGATGTAGTATT 

TCATGCAAGTTGCCAGGTGATGCTGATGCTGCTATTCCAGGGACCACACT 

TTGAGAACCACTTGAACTGCCTCTTGGGCTTAAAAGAAAGAAGTATCAGT 

TCCACGTTCTTTTTCCAGGTGAAGCCTGATGGCACATACCTGAAACCGCT 

GAGTAACAAGCTGACTTACGGGACCATGGTGGTTTGCAAGTCCTTCCTTG 

GGGAGAAGCTGTCGGGCTTTTGCTAAGCGTGCACCATTGCATCCAATCAG 

CGCGTGAGGCCCAGT 

>Sequence 453 1 

AGGTACTTGGTGAACCATTCCTGGTGCGGAGAGCCCTGTTTCTGCTGGGC 

TTCTTTGGCTTGGGCCGTTTCACCATCTGGGGTCCTAAAAACAAAAAAAA 

GG1 i 1 1 1 1 lA TATGGTTTTGAAAACTATGCAAGAAGCAGCTTAATACCCA 

CCATCTTTTCAGGGAAAGATAACTGCTTGTTTACTCTTCAAAAACACCCA 

AATGGGACTGGCCAACATTAGTAGTGGGAAACAAATTGTAAAGGATGGGG 

CTGGGGAGGGAGTACCTGCCCGGGC 

>Sequence 4532 

CCCTACACCGTGTCCAGTGATTAATTAATGTTGTCGATCTACAATTTTAA 
AGTATTATAACTATGTCTAATTTTGTGTATATAATGAGTCTACCTGTATT 
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ATTACGTAGAATTTAGTTCNTAGCTAGAGAGGGGTGGTCGCGTATGACTA 
CTACAC . 
>Sequence 4533 

CCGGGCAGGTACTAGTTGCCTGACACGCATTTCATTATCTCTTTTAAGTT 

TCACAGTAATGCTAAGAGGTGGGTATTATACCTATTTTACAGATACGGAT 

GCTGGAAGTTAAGAAAATGTCCCCAGGTCACATAGGAAGTAGTCAAGACA 

TGATGCACACTTAGGCCTATCACAGTCCATAGACCAATTGAAGTTGGTAT 

AAAG CATTTTATTAGCAAATTAGAAGAATTATTTTAATTATAAATGAACT 

TTTTAACATATACCTTAATATAACAGAGAACACTAAGGAAGTAAGATAAA 

TITCTCCATAAACCCGCATTTGCACACATTTGATGGAAAGACTCCTAGAT 

ATAGTTGTGAGGATGACTCATGCTGACTGTGTCTGGCAAGACATTGTAAC 

GAAGTAGTCTCAGTGATTAGGAAGCTGGGTTAGTTAGCTGCCCACCCCAG 

GTTTCCTGCTACCCTGTGTTTCACTGGTGGGCGCTTCTCATGCAGTGAAA 

ATGTAAGATACAAGGCCTGAAGAGAAGAGTCTTTTCCCTGATGACACTCC 

CTGCTTTAATTGGTTTTTCTACAGCAGAAAATAATTTTACAGCAAAAATA 

TTAAGGCTGATAATTCCAAGTGCTGGGGAAGATGTATGGTAACCAGAACT 

TACACTATGGCTGGGGACAGTGGAAAATGGGACAGTTACTCGAGAAAAAC 

ATTTGGTAATTGATTAGATTTTACCTATATGGGGGTGGGTTTGG 

>Sequence 4534 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAAGACAAATACAGAATGTGAAGTCCTGTTCCA 

ACCAAGGGAAATCGGACACAGCAATAAGGAATACAACATGTTTAAGACCA 

CAGAACATCTGCATAGGCTGTAAATTTCGTTGAATGATGGATGCAAAGAT 

GGAAGACAGATGGATAGAGGAAAAGACAGAATCAGATACTGGATGAGTTA 

GTACTGCTGCCTGTGCTTCAGAGC 

>Sequencc 4535 

CACACCC CCCA TTl'rriU^TATGTAAGGTTTGTTTTATATATAAAArTTG 

GATGGGCTTTTATTATAAAATAAGGGCTCTGTTTGTTTTNCCAGTAATGT 

GGGGCTTGGGTTTACTATATATTGGGCGATTTGTAGCTCCACCGCCGTGG 

CATCACGCATGT 

>Sequence 4536 

AGGTAC1 J 1 1 1 J 1 1 1 1 J 1 lliri-rn'GCTGCACAGCTTTAAAAAGTTGAA 

gtctat tggaa accttcttataagaaaccttcctagtcagagaattcaat 

tttcttcttttcttcatccatgaaaatgcagatccactgagaaagggaat 

aaggtaaaagtatcattttcctttgggaatcaggtttttctgtcagagga 

ataaaggcctttctttccaggtcaattcctgttgtgctgaaggctgggaa 

tcatcacgcccttttggtgtggqccccagctttgagcctctgtgatgatg 

gtagaatctggaagtcagaagcccatatcctagatcagctgctttgctgg 

gctgaccttcaatgtgatcctck:atcccaaaactctgaccttttcaaaaa 

acttggggtggtctcccaagatgctgggcctctgggaaacctctccttaa 

gtgaacaacccccaatgccttctttttaaattggggctaagtacctcatg 

ctgacttttaaccccccaatgtgaaaaaaaacctrtrttcccggggggaa 

ccccgagttggtcctaactcttacttggcctcttaaaacacctttgcttt 

tggttaaaagaaaaatttcactaaaggggttggggtttttttcccgagat 

atgggatttcctaattcccttaacccctgttttgggggaagccctccacc 

caaaatttttgttattaccgagtccccccccggcg 

>Sequence 4537 

GAATAGTAGCTGCTCCGCCGTGGCGGCCGACGTACATGTGCACAATGTGC 

ATGTTAGTTACATATGTATACATGTGCAGCCAGGATGGTCTTGATCTCCT 

GACCTCGTGATCCACCCGCGTCGCCCTCCCAAAGATCTGGGATTACAGGC 

ATGAGCCACCGCGCCAGGCCCCATTCTTCTTTATACAGTCATTCACAAGC 

AGAAGTTAACATTTTGAAGGTAAAAGAAGGAAAGGGGAGTGTTCTGTTAT 

TTCATTCTTCAGTTATGCTGAAGGCTTTTTTTGGGATATTGTCAGTATAT 

ACATTTATCCTCTTTGGATTCTTATTAGATTCTAATTATAACAAAGGTCT 

TGGTAAATAGCTTGCTTTCTTTAATTTAGCATCTTTACGTCTAACGTTAA 

TTGAAGTAGGTATTCAACTTGTAGGTTGACTTGAACCCATAAATAGATGC 

CGAAATCCAAAAGGGTCCATGTTGTGGACTTTCAGATTAATAAGGAAAAC 
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ACTTTTCTTTAACGTGCAGTAGGCTTGTCCTAGGATTAAAGCCACTTTTT 

GTAAAATGGGCAATTTTACAGTAGCCTAAATAAATCAAAACTTTAACAAT 

AGCTCCCAAGGTCATTGAGATATATTAATATTACAGGGGTCACTGTA/\AA 

GCTGATGTCTATTCAAGAACCCTTTTCTCCAGTTCCTTAGAGGAGCTCTT 

CACTTCCAAATAGATTCCAAAAAGCCTACAAGCCTTCTAGCACTGGGACA 

ACCATTGGGTAACAACCCAGGAATGGCGT 

>Sequence 4538 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGTCACGGGCTGGCCGGCCGGTCATGGAGGCT 

GATGGGGCCGGCGAGCAGATGAGACCGCTACTCACCCGGGGTCCTGATGA 

AGAAGCTGTTGTGGATCTTGGCAAAACTAGCTCAACTGTGAACACCAAGT 

TTGAAAAAGAAGAACTAGAAAGTCATAGAGCTGTATATATTGGTGTTCAC 

GTCCCGTTTAGTAAAGAGAGTCGTCGGCGTCATAGGCATCGCGGACACAA 

ACATCACCACCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTACCT 

>Sequencc 4539 

CCGGGCAGGTACGCGGGAGCAGGGAACCGCTCAGATACCCTTCCACACCG 

TGGAAACTTTGTTCTTACCCTCTTGACGAAAAATCTTGCTGCTGCTCACT 

CTTTGGGTCCACACCACCTTTAAGAGCTACAACGATCACCACGACAGTCT 

GCGGCTTCATTCTTGAAGTAAGCGACACCCCAAACCCACCAAAGGGGAGA 

AACTCAAAACACATCTGAGGGAACAAACTCCAGACACACCATCTTTAACA 

GCTGTAACACACACTGTGAGGGTCCACGGCTTCATTCTTGAACCCAGCAA 

GAACCACAAACCTTTTGGAAGGAACCAACTTTGGACACACCAGGACGGAA 

AACTTATACCTGCTCACTCAAAATAATTTCCGAACCAACCATGGCCACAC 

TTTGGTGAGGCTAATTACCTGGGCCGTTCATAAAACTAGGGAATCCCCCG 

GGCCTGGAGGGAAATTCAATTTAAACCTAATCCGATCCCGCCAACCTAAG 

GGGGGGGCCGGACACCCAACTTTGGTTCCTTTTAATGAGGGGAAATTGCC 

CCGCTGGCCAAAACAAGGGAAAAACTTGTCTCCTGGGGAAAAATGATTAC 

CCTTCAAATTTCCACACAAAATAAAACCCGGGACATAAAGTAAAAGCCTG 

GGGCCCCAAGGAGGGACTAACCCCTTAATTTGTTCGCCTCACCC 

>Sequcncc 4540 

CGTCATCACTGTTTCTCCAGTGGTGTCTGGGAGCCAGAGTAGCAGGAGGA 

AGAGAAGCTGCGCTGGGGCTTCCATGGTTCCGTCTGGGTCCTAACTGAGC 

AGTTCCTCCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequencc4541 

TTAGCGGCCGTCTGGGCAGGTACGCGGGATTTGAGAGAAAAAAAGATTTT 

TAAAAAGAGCGAGAGTTACTCATAAAAAATGAGTAAATTCGGCCAGGCGC 

GGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTGTGGGAGGCTGAGGCGGGTGGA 

TCACGAGGTCAGGAGATCGATACCATCCTGGCTAACAfGGTGAAACCCCA 

TCTCTACTAAAAACACAAAAAATTAGCCGGACGTGGTGGCGGGCACCTGT 

AGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGATGTGAACCCGGGA 

GGCGGAGCTTGCAATGAGCCGAGATCGCACCAC 

>Sequence 4542 

AGCGG CCGCCCGGGCAGGTAC ri ill llirri - llll -lirt l i r i l ' lT LTA 

TTTTTAGTAGAGACGGGTTTCACCATCTTAGCCAGGATGGTCTCAATCTC 

CTGACCTCGTGATCCGCCCGCCTCCGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACGG 

GCGTGAGCCACCGTGCCCAGCCCAGAATATTATTCTAAAACACAATCAGA 

GCACTCCATACCTGCTAACAGTTTAAAGCCAAGCACCTAGGCATGCCATT 

TAGGCTTCTGAATGACTGGGTCTTGACCAGGAGAGCTGCTGTCTAGGTTT 

TCTCCTCCTGACTAGTTCCTCAAGAGAAATGCAAAACTAGTGATTAACAG 

TAAGAGTCAGGCCGGGCGTGGGCCGGCCTCTCTGGTGTTGCTGGAAATCC 

TTGGTATTCCTTGACTTGTAGACTTGTTTTAAAATGTACCT 

>Sequence 4543 

AGCCTGAGCCTTTGANTTCACNCCAATGGGTAAATTGCTGCTCCACCGCG 

GTGTTCGGCCGAGGTACTCCAGCATGTTTCAACTGCTCTACAAAAGCGTG 

GCGAGACCTTTTCATTAAGCAGGTCCCTGATCTGTTCCTCCTCACTTGGG 

AGAACTTCCCAACCAGGGTCTTCAGCCTCTCCCACTGATGTTCTCTGGTT 

GACAAGGGTTTGAAAGCATCCTGGGACAGAGTTACTAGAGAGAGGGGCAG 
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GCTGCCATCTTTGCTGTTTCTGCAATTTAGCCGTTCCAGCTTCCAGGTTT 

TGGAGAACCCAACACCATGAGGGGCAGAAATGGTATCCCAGCACAGCTCA 

GCTGTTCTACAAAAGTGGGGCTAGACTGCTTCTTCAAGCAGGTCCCTGAT 

CCTGTTTCTACTGGCTGGGTGAGACCTCTCAACCAGGGTCTCCATCCACC 

TCCTACAGGTGTGTTCAGGCTGGCAACAGATTTGTACCTGCCCG 

>Sequence 4544 

AGGTACi i i i 1 1 1 1 rTTTTTTTTTTTGAGACTGAGTCTTGCTCTGTCGCC 

CAGGCTGGAATGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTTGGCTCACCACACCCT 

CTGCCTTCCTGGTTCAAGTGATTCTCGTGCCTCTGCCTCCCCAGTAGCTG 

GGACTACAGGTGTGAGCTACCATGCCTGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGT 

AGAGACAGGGTTTCTTCATGATGCCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGGGCC 

CAAGCAATCCACCTGCCTGGGCCTCTCGAAGTGCTGGGATTACAGGCATG 

AGCCATCATGCC 

>Sequence 4545 

AGGTACCAGCTACTGCCTTGTGTGTCTTCGATGCACATGATGGGGAAGTC 

AACGCTGTGCAGTTCAGTCCAGGTTCCCGGTTACTGGCCACTGGAGGCAT 

GGACCGCAGGGTTAAGCTTTGGGAAGTATTTGGAGAAAAATGTGAGTTCA 

AGGGTTCCCTATCTGGCAGTAATGCAGGAATTACAAGCATTGAATTTGAT 

AGTGTTGGATCTTACCTCTTAGCAGCTTCAAATGATTTTGCAAGCCGAAT 

CTGGACTGTGGATGATTATCGATTACGGCACACACTCACGGGACACAGTG 

GGAAAGTGCTGTCTGCTAAGTTCCTGCTGGACAATGCGCGGATTGTCTCA 

GGAAGTCACGACCGGACTCTCAAACTCTGGGATCTACGCAGCAAAGTCTT 

CATAAAGACAGTGGTTTGAAGATTCCAATTTCCATGATATTTTTCTGGCC 

CAAACAATGGGTAATGGATGGACCTTTTTACAAAAAAAATTCTTTTCTTG 

GACCATTCCAACAAAGAACCTTATTTTCGAAGATGAAACCTTTTGGGAAA 

AATTACTGGCCCTGGACTTAAAACCCAAAAGGGGCTGACCTCCTGGGCCT 

GTTCCGGGTTGACTTTGTAAAAATTTTTGGTTTTTCCAAAAAAATTCTT^ 

TAAGCAAAACTTTTTGGGCCCCTGGGTTTAAAAGGCGGTTTTTATTGGAC 

ACAAAATTTTITITTTCCCCTGTGGGGGGTTTTCTGGGGGGAAGGTCTTT 

TTTGGGGGTT 

>Sequence 4546 

GTGTAAGGTCCGTTTACGCTTCCAAAAGCTTGGGCCTGTTGTTGCAACGA 

AAACCTCCCCCGTTTCAGCACTCGACCGGCTTGCGCCTTAATCCGGGTAA 

CCTAATTCGTCTTTGAGTCCCAACCCGGTTAAGGACAACGAACTTTTAAT 

CGTCCACTTGTGCAGGCAGTCCCACTTGTGGTAAACAGAGGATTTAGGCC 

ATAAATCCGAGGGGTTATTGTTAAGGCCCGGGGGGGCTTGACCAGAAAAT 

TATCTTGTGAAA GTTGG GTGGGCCTTAAACTAACGGGCCTTCCACCTAGA 

AAAGAAACCAGGlTTTTTTGGGTTAmCTGGCAGCTTTTTGCC^ 

AACCCAATGTrTACCTCTTTCAGGGAAATAAGAGAAAGTTTGAGTTTGGC 

CTTATTTGGAATTCCCCGGCAAAAACAAGAAATCCAACCCGCTTTGGTTA 

GCCGGGTGAGGTTTCTITnTGGTATGGAAAAGGCACCCAAAAATTACTG 

CGGCCAGAAAAAATAAGGATTCTTCAAGAAAGAAAC(nTrTGAATCTTTT 

TTTACCGGGGGACCTGAACCCCTTCATTGGGAAACCAAAAAACTTTACCG 

TGTAAAGGGAATATTTGGGTCATTAGAAATATATTAAAAAGGGGATTTTT 

AACATAGATTCCTTTTTAAAATTGAAAAT 

>Sequence 4547 

AGGTACI rTTTTTTTTTTl 1 1 1 rTTTTTTTTTAGATGATCAeTCTGGTGA 

TTATGCTGAGGACAGACTTGGAAGGAAAAGAGGAAGAAAAGAAACAGAAC 

AGTCAGAAGTTTGTGGCAAGACACCAGGTGAGAGATAACAGGGACCCGAA 

AAAACAAAAGGCAGTGGAGAAAGAGAGGGGAAACCAGATTCAAAAGCAAA 

AACCATTTCTGTGGTAGACTAAGATTTGGTGACCAACTAAGTTTGGCCCC 

ACTAAAGGAAGGGATCCAGTGATGAGCACCATAGAGCAGAGGAGCTCCCA 

GGGTGGTACTGGCAGGGCAAGGGCTCCGTTACCCAGGAATAAACTGCACT 

GAGGCCACAGCTACAGGAAGTCTAGTTTCTTTCAAGTCTCTTTTCTTTCT 

ACCATTCTTAACCCACAGTGTGCCTTCCAAATAATCAAGAGTCAAACTAC 

AGTGTAAATCACCACTATTATTCTAGTTACCGCTGTGGCTTCCTAGTCTA 

Page 924 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



ATAATTTTTT 1 i CCTTCCCTTAAAGGTG ACTACCTACTTTAGTCTTATTC 
CAATTGGGGTCTTTTGAACTGGCAGCATTTGTACCTGCCCG 
>Sequence 4548 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGAGGAACTGCTCAGTTAGGACCCAGACGGAAC 

CATGGAAACCCCAGCGCAGCTTCTCTTCCTCCTGCTACTCTGGCTCCCAG 

ATAGTTCCGGTGAAATTGTCTTGACGCAGTCTCCAGGCACCCTGTCTTTG 
TC 

>Sequence 4549 

TCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACTCATCAATGGGCTCAATCATATAGA 

TCACTTCTAAGCCATGTTTCCGAAGACGTTCCACAAAGGCTGAGTTAGCT 

ACCTCGTCCTTGGTCTCACCTGAGGTATTACAAAGTTACTTTTAGACCTT 

TTAACAGTTAAGAATGGTTTCATCTAGCTCTGACTTTTCTTGCTAGCCAG 

ATACCTAGGCAGAACCTAAGACAGAAAATGACCTAGTTCATGTTAATTAT 

CTTGCCTAGATCAATACCAGTTGTAACAGTGCTACCTGAGTAGAAAACAC 

ACCCACAGAGCCTACAAGGTTGTAAGAACGACGTGTATGACTGTAACATA 

GTGTTCTCTTACCTGTGATATAATAGATATGTTTCTGGTTCTCCTTCATT 

CTGGTGCAGTAGTCCTTGAGAGAAACCATCTCATCACCAGAAGCAGATGT 

GTAGTACCTGCCCGGGNNhnWNTGTTnTTAATATAATTGTGGTTC 

GGTG GTAATTTC AAGAACAGGTTTAAGTGACCATATTTTTACATTCGTAA 

CCTGGTTTTTTTGATCCATTTTTTGCGCATAAATCGTTAGAGTACTTGAG 

CATTATAGGATATATTGAGATTAAGTATTCTTAGCTCATTGTTATGTAGT 

GGGTATTGAAATAAAACTGAAATTATTGTGGGAATACTATAATTGGTATT 

TCGATTTGTATGGTGTTTTGTGTGTGCATATTTATCGAGAAGGCGGATTA 

TGAGGTAATAGAATATTAATTGCATGTTACTGTGGATGGTGTGTGTTCG 

>Sequence 4550 

AGGTACTTCTGAACTTAAAAGTTAAAAAGTTAAAAAAAAAAAGTCTGTTA 

TGGACTGTGTGTTCCCCCACACCAAAATCCGTGTTTTGAAGCCCTAATCC 

CCCATGTGATGGTATTAGGAGGTGAGGCTTTGGGGAAGTAATTAGGTTTA 

GCGAGATTATGAGGATGGAGCCCTTGGTGGGATTAGTGCCCTTATTAAAA 

GAGGAAGGGATACCAGCACTCTCTCTGCAATGTGTGAGGGCACAGCAAGA 

AGGTGGCCATCTGCAAACCAGGAAGAGAGCTCTCACAAGGAACTGAACCA 

GCTGGCAT(nTGATCTTGGATTTCCCAGCCTCCAAAACTGTGAGAAATAA 

ATTTCTGTTGTTTAAGCCACCTAGTCTACAATATTTTGGTATGGCAGCCC 

AAATAAACTGAGACAAAAGCCTCAAAAACTTCATTAGACGTGTTGTATCA 

GAAACCATCCCTTAGAAGAGAAAGTTTCTCATTCTTGCAGTAAAAAGCCC 

ATTAATAAATGGGAGGATAGAATTTGAAAATCATCAGTGAATGCCTAAAC 

TTATGGGTGAATGTTTGATAAGGAACCGAATTTTAACATAATTCCCCAAA 

ACCTCCTTACAATT1 1 J 1 1 1 l"I T 1 AG AACAAATTTTACCCTTTC ACCCC A 

GCnTGGA ATGC ATGGTGCGAACTTTGTTTATGAAACTTCAACTCCGGGCC 

TAAATTATTTTCCCGCCTTACCTCCAATTTGTGGGACTACCGGTGCACAC 

CCCAGGCCCATTTATTTTT 

>Sequence 455 1 

AGGTACATCAGCCTGTCTTAGCCTGAGCTGCTTTGAAGACCATGGGGTCT 

TGTGTTTCCAACTTCGAAGTGCTGATGTGGACAGTTTGCCAATGTTCTCT 

TCTATTGCAAGTTCAGCCAGACTCCATGACTCATCTGATCCCTTTTATGG 

CCAAATCATCCTTCAGAGTAGGGAACACTCAGACATTCTGTGCATGTTGT 

TCCCCGAAAGCATGGTCATCACAAAGTCCTGAGTTCTGGTGTGTGCTCCC 

GCCTCCTGGGTATACAGAGAGAAGGCAGGAATCAGGAGTTCCAGAAGCAT 

ATACATGTGGCTACCCCAGCAACAAGCGCATCCTGTGCTCAGATAAGCTG 

CATGGTTGGGAGTGTTTTTTCTCGCACGTTGAGGCTTAGTGGAGATGGGC 

ACCACTGCCATTTGCTCAGAAGAAGGCTGGTCTGGTCCTAACTGCATCCC 

ACACTGCCCAAATCATTCTAGAATAGGTTATTTCTGAATGTTTTATAGAA 

TTTCTTAATACCATCCTGGTTTGGGTCAGTCATTCCTTTGATTGGAAAGG 

TCAGCTGGGGCCAGTGGTGCCTCAGGCAGGCCCACACAACTGGCCACCTC 

TTCCCCGTTATGACCACAGCAGACAAAATTTGAGCCCCACACCTAAAAGT 
ACCTCCCG 
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>Sequence 4552 

AGGTACCTTCACTCATTCCACTGCCTGTGACTGACAGAAGGGAGGCAAAG 

TAACTCCTCGGCAGCATCrGCCTTTCTCAGCAGCAGACTGGTTGTTTTCT 

TCTGCTGGTCAGAGCAATTCTTCAACAACTGCATGAGCAGAGGCATGAAC 

ATCTGTCGTAAAATGGGGATACCTGTGTCTTAGGCTTGGCTGTAATCTGC 

TTGATAAAAGGAATGAGTTCCTGAGGGTCTCITCCTTCATAGTCTTTGAG 

CACATGTCTGAGCAGACAAGAGGAACAGAAGGACTTCTTCCTCCAGGCAA 

GTAATCATGCAATGAGGAAGAACATGGGACCTCTGCTTCTGAGCATATCC 

TTCTGTAAGGCACAGCTGAGGGCTGATGAGAATATCTGTAAACAGTTCAG 

AGCCTCTGAACAGCCACGCCATTCCCCAGTCTGCTCGCTGCTCTGGCAAG 

TCCAGCACCATGGTTGAAGCAGTCTGTTATAGATGCCTGCCTTTCTTCCC 

CTGCGGTCAGCATCAGTGTTCCTAACAAAAATTTAAACTTTTCCATCAGT 

GGAGTCTACAGATTCCTCAATTAATGCTTGCTTCCTTTTTGATGGGTGTT 

TACTGTCAATAATTGGTATTCCGGCTGTCTTGTAAACAAATAGTTGATTA 

TTGTTCTTTA ATAA GGACTGCTAACCATTCTCAGTGGAGAAAACCCTGAT 

AAGTCTTCTATTTTATTGAAAAATTCrCATGGAAAGGTTCATTGTTTCnT 

GAGAGATCTGACCAATCTAAAAA 

>Sequcnce 4553 

AGGTACTTT I 11 1 1 1 I f 11 1 HTnTlTlTGCAACAGGGTCCTACTATAT 

TGCCCTGGCTACACTTCAACTCCTGGACTCAAGCAATTCTCTCATCTCAG 

TCTCCTGAGTAGTTGGGACACCACTGTGCCCAATTTCTATTTTTTAGAAG 

AAATTATGTTCATTCTCCACAGTATACACTCTTATCTGTAGCTTGCATTA 

TTCACTTAATTAAGGATCTTGGAAATTACACAGTTTATCAGATCTTTCAC 

TCCTTTAGAGTATACACGCTGTATACTCTAGTCAACCAGTCCCCCAATAA 

TTTCTAATCTTTTGCTATTTATTATAAACAAGGACTGCATGCCTTACACA 

TACACATAAGAGTAAAAAGACCGGATTTTGAGTTAGGAACAAATGTGGTA 

AGGATATTGTATGTCAAATATTTTATTGGGCTATGCATATTTTATGTTAT 

TTAAGGCACCCCCCCCCCAACACAAAAAAAACCACTTTTCAGCAGGAAAT 

TTTACCCCTTTTACAGATCAAAAAGATTAATTTAACCrGGCCTAAATCAA 

AATGCTGTTCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 4554 

AGGTACGCGGGGCTCATAATAGAATTCTCATGAGATCTGGTTGTTTGAAA 

GTGTGTATCACCTCCACCTTCTCTCTCTCTCTCCCTCTCCCTCTCCTGCC 

AGCCAAGTGAAGACATGCTTACTTCCCXTTCACCTTCCTTCATGATGTTA 

CCATTGGAATGACATACTGCATCCTATAGTTATACCATCCACTCTGAAAT 

CAATGTGACTTTAACTTCAGTTCCATACAGAAACTTCTTTTCCACAGGTA 

AGAAACGGTTGAACTGGATGCAATTTTTATCACAGCTTGTGTAAGACTGC 

CTATGTCCCTCCTCTCACATGCCATTGGTTAACCAGCAGACAGTGTGCTC 

AGGGGCGTTGCCAGCTCATTGCTCTTATAGCCCTGTGAGGGAGGAACAAA 

CATTTGCTAACCAGGCCAGTGACAGAAATGGATTCAAAATACCACTGTGT 

GAAGCTGAATGATGGTCACTTCATGCCTGTCCTGGGATTTGGCACCTATG 

CGCCTGCCGAGGTTTCTAAAAGTAACGCTCTTGAGGCCGTCAAATTGGCA 

ATAAAAGCCGGGTTCCCCCATATTGATTCGGCACATGTTTACAATATTGA 

GGACCAGGGTGGACTGGCCCTTCCGAAGCAAGATATGCAAATGGCAGTGT 

GAAAGAGAGAAGACCTTTTTTACCCTTTAAGGTTTTGGAGCCAATTCCCA 

TTCACCCAAATGGTCCCACCAGCCTTGGAAGGGCACTGGAAAATTTTTAT 

>Scqucnce 4555 

AGGTACGCGGGGTCACCAACATGGCCGCGGGCTGGAAGTGCGCATGAGCA 

GCTGTCTATGGAGATACCTAGGCCGGGAGAGGGAGAACACAGTTGGAGAA 

AATCGGCAGCTGAGACGGCCTTGGCCGGACTTAGCACTCAGGCCTGTGAA 

TCAGGAAATACAAAGACCTCCAAAAAAGGACCAGTTCCTCGGATGTGCCC 

CCTCACAGAGAGATGAAGGGGCAGCAGAAAACAGCTGAAACGGAAGAGGG 

GACAGTGCAGATTCAGGAAGGTGCAGTGGCTACTGGGGAAGACCCAACCA 

G 

>Sequence 4556 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACGCGGGGTGACTTCCGCAGTGCACG 
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CTGCGCCTGCCGGGCATTTTTTCCTGGTTTGGGGGCAAGGTCTCATGGGA 

AAGGTCATGTCTCTCGAAGAAAGGTTATAAACCCTGAGATATGAGGGTTG 

GGCGAGACATCCGAGCCTGTTTCGTTCCGTGTTGGGACCAGGAATAACCC 

TGACTTCTGAGCTTTCATAACCCCAGGATCCTCCAGAAAATTTGCGGCGC 

GCTGAGGGAAAACCTTGCTGAAGCTGTACCTGC 

>Sequence 4557 

CCGGGCAGGTACACTCCACAGTGTGGGAGTGGGCCCAAGCATAGGGGCTC 

AAGGGTCCTGTTACAGAATTTTGGGGGATTTAAATACCCTCTAGAGGTTT 

CCATTGGTTACTTTGTGTATGCCCTATGTAAATGGAGATAATATTTCCCG 

GCATAGCTGAAGTGTGAATAGGCCTTATGTTCTATGCCTCCAGATCCTAT 

TTTCCTGCCTCATTTCCTCCCTGAGAGATGTCATCCCCATAAATCTTTAT 

GGGAGGTGGAGTGACTAATGGTCTTTCTTCTGTAACTGCCTCATGCTGGC 

TTGAAGCAAAGTCCCTACCTATTGGGGATCACGGAACTGTCACCCTGCTC 

TGTCTAGTGGAGGCAGAGTAGCTTTTTGATGCCCAGGGGTGGTGTCTTCA 

ACTGGAACTGGCTGGAACATTTGTCACATGATCTTCTGAAGCTTGATGGT 

CTCTGGATGCCATCAACAGTGGAGCGACTCCTTGTCTGGAGAATGCAGTG 

ACAGCACTGGCCCAGCTTGAGAACCCAGCGGTTGTGCAAAGGGCAGCCCA 

CCACTATAAGCCAGCAGATGGCCCAGCAACTGAAGCTTCCCACAGACACC 

CTCCAGGAG 

>Sequence 4558 

CACCTTCCGTCGCACCATGACTATTGTTAACTGGTATCTTCTAGCTTACA 

GTCTGATTATATTCATCGTCATTCTACATGTCTGTCAATTTCTAAAACTA 

CTGCTCTTCTCTCTTTAGAGGAGGAGGGGAGGGTATAACTACAGCACTGT 

ATGGCGACTTGAA GCTT CACCGCGGTGGCAGTGGCCGCCCGGGCAGGTAC 

ATITT TTCCTATGATTTTCAAATTGTATAATGGTAGCCAAATAGATATAG 

TTTTTATGTTTAGGTCTGTGATTCATTTrGAGTTAAATTTTATGGT^ 

GGTAGAGGTTTGAGGTTCATGTTTTTTTCCTCCATTTTAGTTGTTCTGTA 

GCAGCATTTATTGCAAAGATATTCITrCTCAATGGAATTATACTGGCAAT 

A TTGA AAATCTGTTATTCTGGACTCTATTCTGTTCCATTGATCTATATGC 

ATTTTCTTTGTATCATTACCACCCTTGTCTTGAACTACrrTAGCTTTGGA 

GTAATTCTTAAAAATCAGGTAGTGAGGCCTTTCAGCTTTGTTCTTTTTCA 

AAATTGGTTTGGCTTATATCTTTCTTATATAAATTTTAGAATCAGATCAT 

CAGGTTTCTGCAAACTGAGATTGGGTTGAATCTGTAGAACAAATTTGTGT 

CTTAACATCCCCCAACCAAGTTAGAAAGCCCGGCCGTAATATTAGAGGGC 

ACAAGCCCAGATTTGAGCTGGAAGACATAATGCTCCAGAAAGGTCCCTTC 

CAAAAAAAGAAAAAGAAGCTGGTAAAAACCAGACAAAATCTTTG 

>Sequence 4559 

AGGTAC1 rTTTTTTTn 1 1 liriTGGTACATGTGTCCAGGTTTCTCTCTT 

TGAGGGATAGTGATGCCCTTTGGTGTAAAGCTGTGAGAAACCCCCATGGT 

TTGGGATTGTAATAGCATGATGCTGATGATGCTGTTCTCGCAGCCTGGTC 

CTGTGTGCTGTGGCTGGGGATCAGCTCACCTCTGGGGAGCGCTCAGCTGG 

AACCTCCCACTGGCTGTTCCTGCCAGAACGATCTTGGTGCTCTGCTCTCC 

AGCCTCTGAGACTTCCTGTCCCTTTCTTAGAGCAGTATTTATGATTCCCC 

GCGTACCTGCCCGGGCGGC 

>Sequence 4560 

GACCCACGCGTCCGCTCACTATATTGATCTCTGTACGGCAANAGAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAATGGGGGCCCCCCTTACATTTTTTAAAAAAAAAA 

CCCCCCCCCCCCCCCCTTTGACCGAAAAAAAAAAAAGAAGCCCCTGTGGG 

GGCCACCCCTITrnTGGGCCCTTATGGGGGGTCACAAAAAAACCGCCCC 

CTCCAAAATTCTCCAAAAAAGCCATTTTTTCCCCGGGTTTTTGGGGGGGG 

GGGGCCCCCCCCCCCTGAGGTTTTTTTAAACTGGGGGGCCCCCGGGCCCC 

CCGCCAAAAAAAAATTCTTTTCGCCTTTTCCTATTAAAAAACCCGAACCC 

CTAGATTTTCGGGGTGGGGGCGGGGTTTTTCTTCCTCACGGGGGGGTTTT 

TTGGTTTTTCCCCACNCTCNGTGCAGCAATATATTACCAGCAAGAATAAA 

AAAGAAATCCATATCTTAAAGAAACAGCTTTCAAGTGCCTTTCTGGGGTA 

TTTCAGGAGCGCGGGATGCATTTGGAATCCGAATAAGCTCTATTTCTTAG 
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CAACCGACACTCCTACAAGATTTAGAAAAAAGTTTACAACATAATCTAGT 

TTACAGAAAAA TCTTGTGCTAG AATA(nTITrAAAAGGTATTTTGAATAC 

TATTAAAACTGC T 1 1 I'l l T J TI'CCACCAGGTTTCCCACCCA ACTTGGTTC 

TGCTT CAAT AAATTTTTGGAAAACCTTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGG 

CGCGCTTTTATCCTTGTAAAAAAAAAAACCCCCCCCCCCCCCCTCTGGAC 

CGGAAAGAAAAAAGAAACGCCATGGGGGTTTGTACCTGTTTTTTCCGCCC 

TTATATGGG 

>Sequence 456 1 

AGGGAGGCTAAAATTTGATCCTGCCAAATGTTCAACATTTGAATACTTTT 

AATGCTTCTCTTTAGTAGCTTAAAAAAATAATATTCAACTGATGAAGAAC 

TGAA TTTCCAAAG CAGA CAACATTCAGTGAGAGCTGCCATTCTATGCTTT 

TTTTGAGATGGAGTTTTGCTCTTGTTGCCCAGGCTGGATTGCAATGGCAC 

GATCTCGGCTCACCGCAACCTCTGGCCTCCTGGGTTCAAGCGATTCTCCT 

GCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAGGTGCGTGCCACCACACCCA 

GCTAAATTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCTCCACGTTGGTCAGGC 

TGGTCTTGAATTCCTGACCTCAGGTGATCTGCCCGCCTCGGCCTCCCAAA 

GTGCTGG GATTAC AGGCGTGAGCCACCACACCCGGCCCATTCTATGTTTC 

CATGTCTGTTTTTAAAAGAAAGTTTGCAAGTAGAAAGGAAAGTGATAACA 

AAGCGCTCGACACAATAACTGGAGGACAAGCGCTCTCATAGCAAGCTCCG 

CGCCCAGCGTCCACTTTGAAAGAAAAGCACCGGTGGGAAAAGTCACATAC 

TCGGCTCTGTTGGGAAAATGCTCATCANGCGCGAGAGAAAGCTGTGGACG 

GCTCGCAACACCTTGGTGTTTCCACATGTCATGCANGCGGCAATTCCACG 

CTGCAGAGTTTGAAACTACTGAGGATGGCTGGGGACTGGAAGACAGTTAC 

CAGGAAGCTTACCACTTTTTAGCCCGTGCAGAAATTCCCATAGTCCACTG 

GTTTGGCTGCTCTGGAATGGACACACAGGCCCCTCACAAAGGAACCAACC 

CTC 

>Sequence 4562 

AGGTACTTTTTrTTTTTTTl T1T1T1TGAGACAGAGTCTCGCTCTGTCAC 

CCAGACTGGAGTGCAGTGGCGCTATCTCGGCTCACTGCAAGCTCTGCCTC 

CCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTAC 

AGAAGCCTGTCACCATGCCCGGCTAATTTTTGGTATTTTTAGTAGAGACA 

TGTTAGCCAGGATGGTCTTGATCTCCTGACCTCGTGATCCACCCGCCTTG 

GCCTCCCAGAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCACGCCCGGCCGAG 

GTACGCGGGACCAGGGAACCGTTCAAATACCCTCCCCCACCGGGAAAACT 

TGGTTTTAACCTTTGGGAAAAAAAAAGGGGGGGGGCCAACTTTGGGGCCC 

CCCC CCCTTTTAAGTCCTCCCGGGGCCCCCCCCGAGGGGGGGGGTTTTTT 

TTTTGGGGGGGGCCCCCCCCCCCCCCCCCCGGGGGGGAGCCCCCCCCCCC 

CCCTGGGGGGGGAGCCCCCCCCCCCCCCTTTTTnTTGTTTGCCCACCCC 

CCTCGGGGGGGGGGGGCG1 T 1 rTTTTTTTTTTGGCGGGCCCCCCCCCCCC 

CCCCCGGGGGGGAAAAACACTCCCCCCCCCCGGGGGGGTTGGGGGCTCTC 

CCCTCCAATAAAAAAAAAAACCCCCCCCCCCCCCCCCTCCCTTTTGGGGT 

TGCCCCCCCCCCCCGCGCGGGGGGATAATAAAAAAAAAAAACGCCCCCCC 

CGGGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAC 

>Sequence 4563 

AGGTACGCGGGGAGCAGGGAACCGCTCAGATACCCTTCCACACCGTGGAA 

ACTTTGATCTTACCCTCTTGACGAAAAATCTTGCTGCTGCTCACTCTTTG 

GGTCCACACCACCTTTAAGAGCTACAACGATCACCACGACAGTCTGCGGC 

TTCATTCTTGAAGTCAGCGACACCACAAACCCACCAGAAGGGAGAAACTC 

CAGACACATCTGAAGGAACAAACTCCAGACACAACATCTTTAACAGCTGT 

AACACACACTGTGAAGGTCCACGGCTTCATTCTTGAAGCCAGCGAGACCA 

CGAACCCTCTGGAAGG AACCAA CTTTGGACACAGCGGGACGGGAGATTTT 

1'CCCTGCTCCCCCAAAATTTTTTGGCCCCACCTGTGCCCCCTTTGGGGGG 

TCTTTATCTTTCCCCGGGGGGGCCTTTAAAAAAAGGGGGCCCCCCCGGGT 

GGGGAAGCTTT TAAAAATTATT TACCCCCCCCCCCCCGGGGGGGGGGCGC 

CCCCCCCCI II 11 1 1 ' I 1' TTTTT TATG AGGAG AAAAA ACCCCCCGGG A A AA 

AAA AAA AAA AAA 11" I' I 11 ll'GGGGGGAAAATATTTTTTTATAATAAAAAA 
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AAAAAAAAAAACACGGGGGGAAAAAAAAAAAAAAGGGGGGGGGGCCCCCG 

AAAAAAAAAAAACAAAAAAATACGCGGGCCCCCCCCCCCCCCCCCATTAA 

AAAACCCCTCCCCACCTATATTAAATAAACGCCCCCCGGGGGGGGGTGGG 
TTTTTTTTTA 

>Sequence 4564 

AGGTAGGCATGAAACCCTACAATAGGGAAATTGCAGCTCCACCGCGGCGG 

TTGCCGAGGNACTTTTTCTT'1 1 1 1 rTTT TTTT GTTNAACTCAGGCGGACT 

TTGTTTTCTAATTCTTTTATTTTATTTGCTGGAGTAACAGGTTTGTTGAT 

ATTTTAAATCATGTTTTAATATTATAGCAAACTAGCCACACTATAGGAGA 

TGGACTGAAGCTCATAAGCTCCACATTCAGTCACAGATCCTTGCTCAACA 

AAATAAAAGGCGAAATAGTTGGCATAGTCTCTGTCACCTAGTTTGTCGTT 

GTTC CTCTCAGATCTCCAGGCAAAAGTTCAGGGTGGACCCTGCCATCTTC 

TTTTCATAATGCTTATCAAAGTTCTTATTCATAGCCCCAGTAAAGGGGTT 

TTTCCAGGATTCAGGCATCCTTTTCCTAATAAATTTGGGGAGGGAGGAAT 

GGAATTTGGGGGAGGTTCCCCAAAATGGGGTGGGCCTGGGGAAAACCCTT 

ATTTC CCCAAAA GGGGGTGGGGGGCACATTTTGTTTATAAAAACACCCTG 

AAAAGI 1 ill riCCAAAATTCCAACCCCTTGGGGCTCTCATGTTGGGAAT 

i i 1 1 i i A AACCC CCCCAAAAAAAGAAAAGGACCCGGGGCATTTTTTTGGG 

CCCCCCA TTTTT TTAAGGGGGAAAAACGGGACCTGCCAAAAATTTTCGGG 

GAAAAAATTTTTATAAAAAACCTCTTTAATTTTGGGAAACCCCCATTAAA 

AAAACCTTTCTTAAAAAGGTTTTTGCCCCCCCCCT 

>Sequcnce 4565 

AGGTACTTCTTTTGAGCACTGACCTTATATCCACTGCCAGCAGATTCATC 

CCAGGGTCCCTGTTCATCTGGTCAATTTCACTTCCTCTGCTCCAGCAGAC 

CTTCTTTGTTCATGTCCTCAAGACCCTGTTTTCGGGCAGCACTTTGCTGT 

GGACCTTGCTGGACTGAACAAAGGAGGACCAAGGCGGGAATAAAGACAAA 

GACTGAAGAGTATGTTTTGAAGAAGGGGGTCAGGGGACTCCTTGCTTCTA 

GTGAACAAGGGCCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 4566 

AGCGGTCGACCGCTCAGGTACGCGGTGAGGGAACCGATCAGATACCCTTG 

C AC ACCGTGGA A ACTTA GCTCTTACCCTCTCG ACGA ACA A ACTTGCTGCT 

GCTCACTCTTTGGGCCCACACCACCTTTAAGAGCTACAACGATCACCACT 

ACAGTCTGCGGCTTCATTCTTGAAGTTAGCGACACCACAAACCCACCAGA 

AGGGAGAAACTCCAGACACATCTGAAGGAACATACTGCAGACACAACATC 

TTTAACAGCTGTAACACACACTGTGAAGGTCCACGGCTTCATTCTTGAAG 

CCAGCCAGACCACTAACCCTCTGGAAGGAACCAACTCTGGACACAGCATG 

ACGTGAGACTTCTACCTGCTCACTTAGAATCATTTCCGCACCAACCATGG 

CCACGTTTGTGGAGCTCAGTACCTA 

>Sequence 4567 

AGGACAGGAAGCATGGCAACATCTGCTTTGCTTCTGGGGAGGACTCAGGA 

AATTTACAACCATGGTGGGAGGCAAAGGAGAACCAGCACTTCACATGGCC 

AGATAAGGAGGAAGAGAGAGAATGGGAGGTGCCACACACTTTTAAACAAC 

CAGATCTTATGAGAGCTCACCATCATGAAAACAGCACCAAAGGGATGGTT 

TTAAACCATTTCTGAAGGATCCACTCCAGTGATCCAATCACCTCCCACCA 

GGCCCCACCTCCAGCATTGAGGTTTATAATTGAACTTATGATTTGAGTGG 

GGACACAGATCCAAACCATATCAGCTGGTAATAATCATTCCTTTCCATAT 

TTAGTGCTCCTTTCAAGCTCTCTTGTAAGGTGGGTCTGGTGATAACAAAC 

TCTTTCAGCATTTGCTTATCTGAAAAGGATCCTGTTTCTTCTTCACTGAG 

GAAGCTTAGTTGGGCAGAATATGAAATACTCAGTTGTAGATTTTTTTTTT 

CTTTAAGAATGTTGAATATAGGCCCTTAATCTCATCTGCTTATAAGGTTT 

CTGCTGAATGGGTCAATGTTAGCCTGGTGGAGTTGCTTTTGTAGGTGACC 

TACCCTTTCTTTCTAGCTGGCTTTAATT 1 'nTT'lCTTTAATTTCGACCTT 

AAAAAAAT CTGAA GGGGATGTGTCTTGGGGGTAATTTTTTTGTGAAAAAC 

TTGCAAGGGTTTTGTGTTTCTTGAACTGACTGGCGGCCTTTTAATGAGGT 

TGGAAAGTTTTATTGGATGTTTCCTAAAAATACCAGTTTTCAAGTG 

>Sequence 4568 
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AGG TACGCGG GTG TGTTTGTATATATATTATATATACGTGTATAC ACGTA 

TATACATGTATACATGTATACGTGTATACATGTATATATGTGTATAATAT 

ATATAGACGTGTATATATATTATATATATATACGTGTGCCATGTTGGTTT 

GCTGCACCCATTAACTCGACATTTACATTAGGTATTTCTCCTAATGCTAT 

CCCTCCCCCAGCCCTCACCCAATGACAGGCCCTGGTGTGTGATGTTCCCC 

GTCCTGTGTCCAAGTGTTCTAAATGTTCAAGTTCCCAACCCATGAGTGAA 

AACATGCTTGCACCAGTCGATTTATAATGTTTTTTAAAAAACAAAATACC 

ACCA ATGCC TATTACATTGGGGAAAATGAAAGAAATTTTAAGTTTAAAAA 

ACGAT 1 III GAGGTGAAAATAATATTTTGGTTGGTTTAAAAAAGTGTAAT 

TATTTAACCAATTTTTCCATTATATTGTTTAAAATTAATCTTTAAGGATG 

TTGAAAAGGTAAAAATTTAGAAAACCTTTGTAAAAGGAAAAAAATTGGAA 

AATAGTTTCAAGGAACTTTATCACAAGGAAAATTATTTTTTTGACATATA 

TACTTGTTGTCCCTAACCACAATTAAAGAAAATAAAGCTGAATTGCAATT 

TT AT ITTT 1 A A A A AGCCTTATC ACCTTATTA AGGG AGGGGGT A AA AC A A A 

CTTTAAAACTCTAATTTTTAAAACCAGGGAATTATTATTTTACTATTTTT 

AAACATGT AAAAA AATTGGTATTAATAAATTGTACTAATTAAGAATATAT 

AAAGGAACTTTTTATTGTCAAGAAAATTTACAATATAGTCCTGTTATTTA 

ATGATAATTAAAAATAGTTTATGAAATTTTTTTTCTAAAAAAAAA 

>Scquence 4569 

AGGTACl n i l 1 TTTT TT11 rTTTTTI 1 ' 1 GCATGTCTTAC ATGTTTTTAC 

AGGGCAAAGTATTTTACTCTCTCGGenTCCACATTTTTTCATGTCATTAT 

TAAACTCATGGAGAATACAACCAGAAGCTGAGCTCTGAAGAGGGATGAAT 

ACAGAGGGCTACCAGCACAGTGATAGCAGTTCTGGAAGCTGGGCTCTGAG 

GAGGGATGAATAGAGGGCTACCAGCACACTGACAGCAGTTTTGCCGTAAA 

CTGCCACATAGTTGGCAAAAAGGGCAAGCACGGTTAAATCATAAGATTTT 

AATGAAACATTATTTAAAAAAATTTTTTAGAACAAACAATTGGGAACAGT 

G AATTAAGTTTACTATATACCAGCC ATTA A I lilt 1 1 TU i ri i 'AAAAAT 

ACAGGGTCTAACTTTATTGTGCAAGCTTGAATACAATGGTGCAAATATAG 

TTCACTGCAACCTTTTGAACACCTGGGCTTCAAATCGATCCTTCTTTCTT 

AAACCTTCATAAATTTTTTGAATCCATCCTGGTTTTCATTTAAATTAAAA 

1111 r A A A AT A ATTAT ATTGTGA A ATCCC A ATTCCTTA ATTTTTATAACT 

TT AAAGGACAATTTTATCTTTTGAGACAAGAATTCAAATITAATTTTCAA 

AAATGGCTGTTTT TAAA ATACTTGAAATTTGGGGATAAATTTTCCTTTGT 

GATTTTAAAAAAATTTTAGGGTTTAAAACCTTTGAA 

1 r J 1 H A AGG A AA A ATTTTG AAAATTTAAACCTG A AAATAG A A 

>Sequence 4570 

AGGTACAAAAAAAGCCTAAAATCAGGCCAGGGTGGCTCACACCTGTAATC 

TCAGCACTTTGCGAGGCCGAGGTGGGAGGACAGCTTGAGGCCAGGAGTTT 

GAGACCAACCTGGGCAGCATAGCAAGACCCTGTCTCTACAAAAAGTTAAA 

AAATTAGCTGGGCGTGGTGGCATGCAGCTACTCAGGAGGCCGAGGTGGGA 

GGACTGCTTGAGCCTGGGAGGTCAAGCCTGCAGTGAGCTATGATCGTGGC 

ACTGCACTCCAGTGTGGGTCATAAAGCGAGACACTGTCTTTAAACAATAA 

AAGCCTAAAATCAG AGAGGT CTACCATGTGTTTTGAAAATCCAGGAGCCA 

AAAAATTTTGCTTTTCTITTTGGTGGAGGTGGGGATnTTAACTAAAAAG 

CAAACATAAAACACACAGAACATTGCTGGTTACAACTAAGACTTGCGTAA 

TGGTTGCTGAAGAAAAAATCCACCAGAATACCTGCCCG 

>Sequence 4571 

AGATGCCGCATGGAATCTCCTCCAATGGGCAAATTGCACCTCCACCGCGG 
NGGTTGCCGAGGNACATGATCAGGTTTTACTGCCCGAGGCATGGGTGACA 
CGGATCCTTTTTAGACACATAGATTTATATTTCACTCCCGGNTTGTTCAA 
GAGCCTCTTGATCTGGAAGTGGTTGAAATTCGAGACCCCAAGGGCTTTCA 
CCAGCCCCTCGTACACCAGCTACTACATGGCCTAGCATGCATCCAAGAAC 
GTTCCTTTACCACTGATCATATTACCTTTATCATTCTTTGGGGAAAAAGT 
CAATCCCCAGTCTTTAATCCCTGTGGCCCGTGAATAAGATAGACGTCCAA 
ATAGCTCAACTTCAGGTCCTTGAAGGTCTATTAAAAGGCTTTCCTTACAA 
' GGGGTTCTCTCAAAGAAAGGGGGCCCCACCCTTGCTTCGATGAACAAGTC 
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CCTCCCGGATTACAGCCTTCTTTTGGACCTTCTCTTGGAAGGCTTCTCCC 

ACCTCATGTGATTTTTCATAGAAATAGGCCCAGTTCAATGGGGGGAATAA 

TTCTTGCATCAATGGGCCACCTTCCCCGGTTATTTTACTTTTGCCCAGAA 

GAAAACTTTCAATGGGCCCAGGCCCCCCATGGGCAATTTTGGGTTTTGTC 

CTGGGCTCCCAAAACATGGGCTCATGGTTGGTGCCGAAAAATTATTTTTG 

GCGAACTTGTTAAAATCTCTCCGCCTCCCGTGTTCAAAAAATGGATCTTC 

CCATGGTGATATGGGCTATCTGGATTTAGAAATTATACCCGTGCCTTTCC 

AGTGGGTGATATCAATTTCAAATATTGGGATTCGATTTCTCCCATAAAAG 

TGAATTGGGTTCC 

>Sequence 4572 

TCCGGGCAGGTAC T T 1 rTTTTTTTTTTTTTTTTTTTI 1 1 1 AGGAGAGACG 

GGGTTTCACTGTGTTAGCCAGGATTGTCTCGATCTCCTGACCTCGTGATC 

CGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTTCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGC 

GCCCGGCCTCCAAGTATTTTTATrACTGTATTACAATGAATGCTTGTTTT 

AAGATGTTTCTGTGCACTTAATGTGACAAGTTCTGGAGAAAGAACTTTTA 

TTAATCAGTGGGACCGCTGAACATATAAAAGTGATGAGTACCT 

>Sequence 4573 

AGGTACTTTTTTT I A 1 1 J 1 1 1 1 111 111 1 1 ATAGAGAACA ATTTTGGAAA 

AAGAGAGTGTCTCTTTTTAGAGCAGAGGGCAGGTTTGTTTGCTGCCCAGT 

ATAATTAAAATAATGTTTCCCTCCAAGGCAAAGATTATATAGGTTTGCTT 

GCAGCTCCCCGATAATTTATTAAGGTTTCCTATGCTCAGGGTCCCTCAGC 

AGTGATACTAACCCACTGCACGTGCAGCTTTCACCCGGGCTTCCACACAT 

CACATCCATGAGACTTGTAGGGGCATGAACGGTATTAACACGAAGTTCAT 

GCTGCCTGTTGTCCTATGAGTAATTAAGTCTTTTTACTTTGACCCAGGAA 

TC TTCATG TTTTTTGCCGGCATTCATAAAACCGTGGCAGCrTACm 

ACTTTTTTCAAACAAAAAAGGATGCTGACAGACATTGGTTTTTTGAAAGA 

AAAAAAATTAGGGATCCTAAAAACCTGAGTTAGAATTTAGAAAAAAACTC 

CCCAGGAAGTATTTAACCTAGAGTAAATACCTAATTGTGTTTGGCAGGGG 

CATTTAGGAGTTGTAGGGGTTTCCACTTGTTTCCCGGTAAATAAAGTTTA 

AAGATTTGACCGCCAGAGATAAATTGGATATAAATAACTAAAAGGGGGTT 

TCTTTTGTGGCCACnTTCCTTTGGAAGGGGGAAAAATGTTAAATAACCCC 

CCAAAACTTAAAAAGGCTTGGATAAATTTAAAACATTTAAATATGTTTTG 

GTTTGCCAATAAAAGCTTTGGTGAAATAAC 

>Sequence 4574 

AGGTACTTT 1 1 1 i 1 1 1111111 1 1 II I 1"1 TlTm ATAGAGAACAATTTT 

GG AAAAAGAAAGTGTCTTTTTTTAGAGCAGAGGGCAGGTTTGTTTGCTGC 

CCAGTATAATTAAGATAATGTTTCCCTCCAAGGCAAAGTTTAGATAGGTT 

TGCTTGCAGCTCCCCGATAATTTATTAAGGTTTCCTATGCTCAGGGTCCC 

TCAGCAGTGATACTAACCCACTTCACGTGCAGCTTTCACCCGGGCTTCCA 

CACATCACATTCATGAGACTTGTAGGGGCATGAACGGTATAAACACGAAG 

TTCATGCTGCCTGTTGCCCTATGAGTAATTAAGTATTTTTACTTTGACCC 

AGAAGTCT TTATGT CTTTTGCCCGGCATCCATAAAACCGGGGCCGGTTTA 

CTTTAAAACTTTTTTCAACAAAAATAGGATGCTGACCGACATGGCTTTTT 

GAAGGAGAAGGAATTGGGATCCTAAGAACCGGATTAAAATTTTATGGAAA 

ACTCCCCAGGGAAATTTTTTACCCTTGTAGTAAATACCCTATTGCGGTAG 

GCAAGGGCATTTAGGAAAGTGTGAGGGGTTTCCCACTGGTCTACACTGTA 

AATAAAGGTTTAGAGTTTTGGGCCACTAGAATATTAGATTTGGAATAAAA 

TTGATTTACAGGGGGGTTTAATCGGTTGATCACTATCCCTGTGAAGGGGA 

TGAGA ATGGT TAAATGACCCCCCAAGATTGTAAAAGGGCTGGATTATCTT 

A A AAA i l 1 1 i AAATAGTGTTGGGTGTACCCTATGACATCTC 

>Sequence 4575 

AGGTACGCGGGTGTGTTTGTATATATATTATATATACGTGTATACACGTA 

TATACATGTATACATGTATACGTGTATACATGTATATATGTGTATAATAT 

ATATACACGTGTATATATATTATATATATATACGTGTGCCATGTTGGTTT 

GCTGCACCCATTAACTCGTCATTTACATTAGGTATTTCTCCTAATGCTAT 

CCCTCCCCCAGCCCTCACCCCATGACAGGCCCTGGTGTGTGATGTTCCCC 
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GTCCTGTGTCCAAGTGTTCTCATTGTTCAGTTCCCACCCATGAGTGAGAA 

CATGCTCGCACCGCCGCTTCTAAATGTTTTAAAAACAAAGACACCAATGC 

CCTTCATTGGGGAAATGAAAGACTTTTAAGTAAAACGATTTTGAGTGAAA 

TAATATTTGTTGGTTTAAAAAGTTAATATTAACCACTCTTCATCATATGT 

TGAAATTATCTTAAGATGTGAAAGTTAAAATTAGAAACCTTGTAAAGGGA 

AAAATAGGAAATAGTTTCATGAACTTGGCACAGGGAAAAATTTTTTAGAC 

TAGTTACTGGTATCCTTACCACAATAGGAAATAAGCGAATTGCACTTAAT 

TTTTAAAAAGCTTCTCTTAATATGTTGTTGTTTAACACTTAAAGCKnTrT 

TTTAGACCAGGTATAATTTTTGGTTTTTAATCCGGAAAAATTTGGTTATT 

TTAAGGGATTATTGAAAATTTTTAAAAACTCCTATTAAAATGGATTGTAA 

TAAGGTCCATTTTTTTAATGAT 

>Sequence 4576 

CCGGGCA GGTAC 1 1 irTTTTTTTTTn M TnTlTnT ACCAACAATTAT 

TAAAGCTGTTTTTATTTCCCAAAGATTTCTAAAGTTACATGAACTAAAAG 

ACATTACGGTTTTCATTTTGGTTTCAAAATATTTGATGTAAGTGCTTATT 

TTTGTTTAAGCCAATTAATTAGTTTTTAAAAATATAAACGTTACACACAA 

CACATATGTAGCTACACAGAAAGACGGAAGCAGATCACCACAGGGGTTGT 

AAGA I 1 1 1 1 CATTTGCCAGTTTTTAAGTTTTTTAATTGGATTACCAGCTT 

TAGG GTGGAG CGCTTGGAAAAACAGGGCCAGCAAAGGGTTCTCTGGTGCC 

TCCTGTTTTTCC CAGGG AGTCCAGGCTGTTAGAGCTTGAATATCCACTTT 

TAATTGAACTGATTTTAACCATAGCACTCTTTAATATTAAAGTCCTTCCG 

GGTCCGGAATTGGGGGGTTCTTGGTCTGACTCAAAAAAATGAACCGGGGA 

C CCCT CCAGGGAGTGTTACAGCTCTTAAGGGGGGCCATTTGGAGTTTGTC 

CTTTTGAATGTCCGGAGTGTTCGGAATTTTTTTAT^ 

GGTTTCTTGGTAAGGAAGAAAATGTAAAACTTTAAGGGGGGGTTAAAGTT 

TTAAGGCCGTTCCTTGGGATTTTCTTTCTCCTGAGGCTCGGGGCTTCCTG 

GGTTAGAGTGAACTTAGCACTTTTTGGAGGGGGCTATTATTAAGATGTTG 

GCCCAAGATGG 

>Sequence 4577 

AGGTACGCGGGATTGTGACCCCGTTGCATGAAGTCAGGTGTGGAGTTTTC 

CACTTGTGGTATCATGTTGCTGCTGCTCAAGAAGTTTCTGATTTTGGAAC 

ATTTTGGATTTTGGATTTTCACATTAGGGATACCTAATGTGAGAGAGACT 

AGGCCGCACAGCTCCCTGCACTGCTGCCTGGTGGTCTGAACTGGGGCTCT 

GATTGTTTTCTGAGGGGCCTTTTGTGTGCCTTCTGTGAAGGGGCCTGCAT 

TGAGTGAGTCTACAACTGTTGGGCTCAGTGAGGAGCATACCTGGTTGAGC 

CACCAGAGTTTGACAGCTTAAGGGCAGCCTGTCATTTTTATCTACAGAGT 

ATATTAATGATAAAGATCTTTGGAAACTTACTTTAAAACAAAATGAAACC 

TTTCATGATGGAGGATTTCAAACCGAAAAATAGAATAATTTATGAAACTC 

CCATCACTTAACTTTAACAATTAATTCTAAGGTCCCCTACCTTAGATGAT 

TTTAAAGGCAATCCCAGTATTCACTTTATTGGAAAATGCTTTATTACTAT 

TCTCTAAAGATAATGGAACTTTTATAAAACTATTTTTAAATGAAAACTGA 

CCCCCGCCCTTCTAATTCTGAATTAATATTTCTGTGGTTGAAGCTAATTT 

TTAAAATGGGGAATATGATTATTTTACACCAAAATTTTATGATGGACTAA 

AAAGGGTTTCTCTGCCCCCAAATGAGTACCTTCCGGCGGCCCTTCTTTTT 

AAATTGGGTACC 

>Seqiience 4578 

AGGTACGCGGGGCTCATAATAGAATTCTCATGAGATCTGGCTGTTCGAAA 

GTGCGTAGCACCTCCACCTTCTCTGTCTCTGTCCCTGTCCCTCTCCTGCC 

AGCCAAGTGAAGACATGCTTACTTCCCCTTCACCTTCCTTCATGATGGTA 

CCATGGGAATGACATACTGCATCCTATAGTTATACCATCCACTCTGAAAT 

CAAAGTGACTTTAACTTCAGTTCCATACAGAAACTTCTTTTACACAGGTA 

AGAAACGGATGGACTGGATGCAATTCCTATCACAGCTTGCGTAAGACTGC 

CTCTGTGCCTCCTCTCACATGCCATTGGTTAACCAGCAGACAGAGTGCTC 

AGGCGCGTTGGCAGCTCATTGCTCTTATAGCCTGTGAGGGAGGAAGAAAC 

ATTCGCTAACCAGGCCAGTGACAGAAATGGATTCGAAATACCAGTGTGTG 

AAGCTGAATGAGGGGCACTTTATGCCTGACCTGGGATTCGGCACCCTTGC 
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GCCTGCAGGGGGGCCCAAACGGAAAGCTCTAGAGGCCCGAAAATGGCCTT 

GGGCCGCCTGGAACCACGCGAATCCCCCGGCCCGGGGGACCCTAATTTAA 

GCTCAGTTGGCCCTGGGCCCCCCAGGGGGGACCCCGGACCCCACTTTTGA 

CAACGAAGAACGGGTCTTAAACTCCACGGTGGGGGAACAATGGGCCATAG 

CCCGTACCCTGGGTGAAAATGTTTTCCCTGGCCATTCCCAAACCTAACCG 

GCCCGGGGCCTAAAGGAAAAGCCCGGGGTGCCCAAAT 

>Sequence 4579 

aggtacj rrm tgtttttttttgt t ttttit igc a atccctctccccct 

GAACCAATTTCACATTGGGAATGCAGGACCTAGACTGCTGAATAAAAAGC 

TACTTCTTCTATAATTGTCAGGTTCTCTCCAATTTCTCAGCTTCCTCAAA 

GGCATGGGGTGGAGTTGGGTGTGCCATCACTGAGAGAGCTCTGGAACTTT 

TGACTCTTAGTGACATTTITAGATTTAGGGGTTCATGGCCTTCCACATGT 

TGCCACCAACTGGTGATCTCTGCCCCTTCATGCTGATCAAGAAAGTAGAA 

ACTCCTCGTCGCCTTCAGGTTTGTAGTCGCAGAAACATTGCCTGCTGTGG 

ACTGTCAGCACAAAACTGGGACACTGGTGTCATTTAGACTGTCAGCAGTG 

CACATGATTGTACGATAGACTCCAGGCAACCATGTGCATCTGTGCAAGAT 

GACCTCTGCCCCAAGAGAAGGGTTACGGTCTAATTAAATGTTTACCCAGA 

TGGTACCAGTGGGCTCTCCCCGGGTCCTTTGG7GTTATTGGACCTGGTGT 

ATGACAGACTCAAGGAAAATTTTTAAGGAAATGAAAAAGAAATAACCTTT 

AGGGTCCTTTTCTTGGAAGAGGAGAATAATGGAAGAAATGGCAGTCAAAA 

AGGGGGGGGGAAAGGGATAAAAAGGACTGCCTTGAGCCCTGGGCTTTGTG 

GCGCCATGGGGAAAGTTCAGCAGCCCACCTTTTTTTTTAAGTGCCCGGGG 

TTCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCT 

>Scquence 4580 

GGCATGATGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTCGAGAGGCCCAAGCAG 

GTGGATTGCTTGGGCCCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGGCATCATGAAGA 

AACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCAGGCATGGTAGCTCA 

CACCTGTAGTCCCGGCTACTGGGGAGGCAGAGGCACGAGAATCACTTGAA 

CCAAGAAGGCATAGGGTGTGGTGAGCCAAGATCATGCCACTGCACTCCAG 

CATTTCAAGCCTGGGGCGACAGAAGCAAGACCTCAAGTCTCAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAGGTCCCTCGGCCCCGCTCTTAAAAACTAGGTGG 

AATCCCCCCCGGGCTGGGAGGGAATTCGGATATTCAAAGGCTTAATTGAA 

TACCCGGGTGAACCCTCGAGAGGGGGGGGCCCCCGGGTCCCCCAACCTTT 

ttgggttccccttttaacgggaggggggttaat^ 
ggtaaatcaatgggggcataagggttggttttccctgtgggtgaaaaatt 

GGGTTTTCCCGGTTCAACAAATTTCCCACGACGAACATTTACGAAGCCCC 

GGGGGGCCATTAAAAATGTTTAAAAGGGCCGGGGGGGGGGCCCCTAAATG 

AGGTGGAGGCCAAACCTCAACAATTAAATTTGGGGGTTTCCGCCTCACCT 

GGGCCCGTTTTTTTCAAGTTCGGGGAAAAACCCTGTTCTGGTGCCAAGCT 

GTGTATTTAATGAAATATCGGCCCAATCCCCCGCGGGGGGGGGGCGCGAT 

TTTGGGTATATTGGGGGCCGCTTTTTCGCTTTTCCTCGTGGAAAATGAAC 

TCCACATTGAGCCCAGGGGGGGTAGGCGTGTGGGGGAGGGGGGTGTTTAT 

TTTATCTTTAAGGGGG 

>Sequence4581 

AGGTACGCGGGGGGCCGGAGCCGGGCCGGGCAGCTAGCAGGGCGCTTCGG 

TCTTAGC3TATGTCTTTATCAGCAGCATAAAAACGGACTAATACAAGTACA 

CAAGAATACAAAGAAAAGAACAGCAGACACTGGGGCCCGCTTGAGGGTAG 

AAGATGGAAGGAGGATGTGGATCAAAGGCCTACTTATCAAGTATTACGCT 

TATTAAC CTGG GTATTTGAAATAATTCTGGATACTGAAACCCCTGCAAAC 

AACGCAATTTTACCCCATATTAACAAAAACCTTGCAGAACGTACCTTTGC 

CCGGGCGGGGCGTTTCTAGAAACTAGGGGGATCCCCCCCCGGGCTGGCAA 

GAAAATTTCAAAATTAAAGCCTTAATTCGAAAACCCGGCCAAACCTCCAA 

GGGGGGGGCCCCGGGAACCCAAGCTTTTTGGGTCCCCTTTTAATGAGAGG 

GTAAAATGGGGCGGCTTGGGCGGAAAAAATGGGGCAAAAACCTTGGTTTC 

CTGGGTGGAAAATTGTAAATCCGCTTAAAAAAATTCCCAACAAACAATAT 

CGAAACCCGGGGGACAAAAAAATGTAAAAAACCCTGGGGGGGGCCTTAAA 
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G GAGGG GGGCTACCCTACAAATTAATTGGCGTGGGGGCCCAAATGGCCCC 

Gl i 1 1 lAAAACGGGAAAAACTTGTGGGCCCAGTTGTGTTTAAAAGAAATG 

GGCCCACACCCCCGGGGGAAAAGGGGGTTTCGGAATTGGGGGCCTCTTTC 

CGCTTTTTTGTTTAAAGAAAATTCATGGCCCTGGGGGGTTTGGGTTGGGG 

GGGGGGGGGGTTAAATTTATTTTAAAAGGGGGGGAAAAACGGTTTTTTCC 

AAAAAATAGGGGGTAAACG 

>Sequence 4582 

CCGGGCAGGTACAACATGGATGCATGAAATTTTAGACATGATTCTAAATG 

ATGGTGATGTGGAGAAATGCAAAAGAGCCCAGACTCTAGATAGACACGCT 

TTCCTTGAACTGAAATTTCCCCATAAAGAAAAACCAGATTTGGAGTTCGT 

TCTTGAAATGTCCTCACCACAACTGATAAAAACACATCTCCCTTCACATC 

TGATTCCACCATCTATCTGGAAAGAAAACTGCAAGAATGTCTATGTGGCC 

AGAAATCCCAAGGATTGCCTGGGGTTCTACTACCACTTTCACAGGATGGC 

TTTCTTTATGCCTGATCCTCACAACTTAGAGGAAATTTATGAGAAAATTC 

ATGTCCGGGAAAGTTGGTGGGCGGGTCCCTGGTTTGACCATGTTAAAAAG 

ATGGGGGGrcCCCAAAAAAAATTCCACCGGGATCCTTITCCCTTTTTTTC 

CGAGG ATTTT TAAAAAAAATTCCAAAAACCTGAGAAACCCCAAAGGGGTT 

GGGAATTTTTGGAAAAAACTTTGTCCAAGGT^^ 

GGGCCCCCCTTCCCTAATTTTGATGGATGGAAGGGGAAATCCCAATGGCC 

AAACCTTCCTGGGGGACCCTTGGGCGGTTTTTAAAAAAAATGGATTCCCC 

CGGCCTGGGGGGAATCCAAATTAAACCTTTTTTAATCCCCCCCACTTTAA 

GGGGGGGCGCCGGGAACCCCACTTTTTTTCCTTTTTATGGAGGGGTAAAT 

AGCCCCCTGGGGGAAATATATGGGACAAAATTGTTTCCTTGGGTAAAAAG 

TGTG 

>Sequence 4583 

CCGGGCAGGNACTTT TTT 1 1 11 11 m T I 1111111 TTTCCT1 1 1 ITT IT 
TT1 1 1 1 1 1 1TTTTTTTTTT T1 11111 I T1 111 111111 11111 HT1T1T 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 AAAAGGGGAAAGGTTTTATGGGCCATAACACGGACTGGG 

GGTGGGCCCCCCCCAAAGGGACCGGGCCATCCAAATGGTTTTTAAGAACA 

ATTCTTAGGGACCCAAAAAATCATTTTTGTTTTTTAAAAAAAAAAAAAAC 

CCCCTTCCGGAAAAACCCCCCCCGGTTGCCTTTATCCCCCGGAAAAAAAA 

AAAACCTTTGGGGGGGCACCTTTTTTTTGGGAAAAAAGTGGGGGGCCCTA 

AAACTTTAAAA AAC ACCCCCTAACCCCGGGGGGGGG 1 1 1 nTTTTT AAAA 

AAAAAGGACCCCCTTGTCGCCCCTTTGGGGAAAAAAAAAAAAAGTTTTAA 

AAAAAAGAGAAAAAAGGGAAAAACGGCGCCCTCCCCCGGAGAATATAGTT 

TTTTCCCCTCAAGGTTCCCAAAAAAAAAAAGGGTGGGCCCCCCCCTCCCC 

CCAATATTT GGGA AAATACAGGGGCCCCCTAATTTTGTGTTGCCCCCATG 

GAGCCCGTCTTTTCACAAAAAAAAAAAAAACCCCCTGGGAGAAAATTGGC 

GGGGCCCCCTTTATGGTGGGGGAAAAAAAATTTTTTTTTTTTAAAACCCC 

CTTAAAAGGGGGGGAAAAAAAAAACTCCCCTTCAATTATTTAAAGAAGGG 

GCGCCCACAAAACACCTTTGGGGCAATAAAAAATACACCTCTTCTTGATT 

GCGAGGG GCCAT CTTCTTGCGCCGGGGAAATAACTCCTCCCAAGGGTTGT 

i l 1 1 1 riGl' IH^U'CTAAAACAAAAAATGGGGCTTGTTTTCCAAAAAAAT 
>Sequence 4584 

AGGTACTCCAGAATTCACACAGCATTACTCACAACAGTCAAAAGACAACC 

CAGTAGTCAAAAAGCCACCCAAGTGTCTAATACATGAATAGATAAAATGT 

GGTATATCCATACAATGGAATATTATTCAGCCTTAAAAAGGAATAAAACT 

CTAATACATGCTACAACACAGATGAACCTTGAGGACTTATGCTAAGTGAA 

ATAAGCCACTTGAAGGACAAATACTGCATGATTCCATTCATCTGAGTTAT 

CTAAAGTAGCCAGATTAATGAAAGCAGAATAGAGGTTACCAGGAACTAAA 

GGGGAGAAGGGATGAAGCAGTTGCTGATTAAAAAAAAACCGGGTTTCAGT 

TTGGGAGAGAAGGAAAAAAAATCAAGGCCGGGCACCGGTGGGTTCAAACC 

CTGGTAAACCCTAACAACTTTTGGGAAGGACCAAGGAAGGGCAAGGGTTG 

CTTTGAGCCTT AAGGAAGT TAAAACACCCAACCCGGGGGCAACCAACGGG 

TAAAAATCCCATTTTTTTTGCCCAAAAAATTCCAAAAAAACCTATGCTTT 

GGGGGACAAGTTGGGCAAAACCACCCTGGTTTTCTCTGGGGCTTCCCCTG 
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GAAGG 2£ AAG ^^ 

GA A 1 1 1 1 1 AAAAC AAAGCCTCTTGTCCAAACAACAAATTGAAAACCCCCC 

TCTC Mil 1 ATTTTA AAAATTCCC AAAAA AA ATTTCCCCCCGGGTGGTTG 

GGGGACCAAGGGCCCCCTTAATACCCTAACACTACTTTGGGAGGGGCGGG 

TGGGGGGGAAAAATATTCTTTGAAACCCACAAAGGGCTTAAAAGTTTTCT 

TTGAACTCTAAAACTCGTCATTATTCCCTTCCCCCC 

>Sequence 4585 

AGGTACGCGGNGGAGATCTGGTTGTTTGAAAGTGTGTAGCACCTCCACCT 

TCTCTCTCTCTCTCCCTCTCCCTCTCCTGCCAGCCAAGTGAAGACATGCT 

TACTTCCCCTTCACCTTCCTTCATGATGTTACCATTGGAATGACATACTG 

CATCCTATAGTTATACCATCCACTCTGAAATCAATGTGAATTTAACTTCA 

GTTCCATACAGAAACTTCTTTTCCACAGATGGAGTTTAAGCCCAAGCTGG 

AGTGCGATGGTGCAATCCCAACTCACTGCAACCTCTGCCTCCCAGGTTCA 

AGCTATTTTCCTGGCTTAGCCTTCGGAGTAGCTGGAATTACAGATGTGCG 

CCCCCATGACCAGTAAGAAACGGTTGAACTGGATGCAATTTTTATCACAG 

CTTGGTGTAAAACTGCCTTTGTCCCTTCTCTCACATGCCATTGGTTTACC 

AGCAAACAGTGTGCTCAGGGGCGTTGGCAGCTTATTGCTCTTATAGCCTG 

TGAGGGAAGAAGAAACATTTGCTTACCAGGCCAGTGACAGAAAGGAATTC 

AAAATCCACTGGGTGAAGCTGAATGATGG 

>Sequence 4586 

AGGTACGCGGGGCGCCTAAAGCTGACGGGTTTGAAATGGCTTCGATGTTA 

GCCGCK3ACCCGACTCAGATCGATGCTATAGAAGACAAACAAGGGAAGGTT 

TTTTTCCTTTTGCATCATGGCTCAATTTGGAGGACAGAAGAATCCGCCAT 

GGGCTACTCAGTTTACAGCCACTGCAGTATCACAGCCAGCTGCACTGGGT 

GTTCAACAGCCATCACTCCTTGGAGCATCTCCTACCATTTATACACAGCA 

AACTGCATTGGCAGCAGCAGGCCTTACCACACAAACTCCAGCAAACTATC 

AATTAACACAAACTGCTGCATTGCAGCAACAAGCCGCAGCTGCAGCAGCT 

GCATTACAACAGCAATATTCACAACCTCAACAGGCCCTGTATAGTGTGCA 

ACAACAGTTACAG 

>Sequenee 4587 

CCGGGCAGGTACCTTTI 1 1 1111 rTTTTTTTTGGTGTAAACTGAAAAAGT 

GTGTGTGTGCC CTTTT TACCCGTTCTTTGTTCTGTGGTGTGCGTGTGGTG 

TGAGCTTGGTGTTTTGTCTCGAGGAAACATGGGTAAGACACAAAGTAAGC 

CTACTCCGCTTGGAACTATGTAGAAAAATTTTAAGAAGGGTTTTAATGGA 

GACTATGGGGTTACTATGACACCAGGGATACTTACGAACTTTGGTTGAAA 

TAGATTTGCCCAACACTTAGAAGGGGGGTTTGCCCTTCACAAAGAATGCC 

TGGACCAGGCCCCTTTGTTTTTAAGGTGTTGCACAACGGTAAACGGGTAG 

GTCAAGACACTTTTACCCGTTCCCATACAATATCCCTTTGGTTGCAAACT 

GGGGGCTGG A CCCCCCC AC ATGGGTTAAC A AGGGCCAGCCCCCATCCTTT 

GGGTTTTATTTGCCAAAGGGCCCAATTTGCCCAGGGAAAAGACTCCCTTT 

TTCTCCCCCCCGGGGGAAAATAAACCTGGTTTAAGGTTTITrTTGACCCC 

ACTATTGAGAAGAATCCCTTTGGGGGGAATTTGGGCCCCACCTTTTCCCC 

AGTTCTTCCC 

>Sequence 4588 

CCGGGCAGGTACTCATATTCTCATTTTTTTCCTTGGCGCACAAACGGTAA 

CTGGTATTCATTTTTTAAAAAGGTTTCTTTTTTCATTATTCTGCATCTTG 

ATTTTTCCCCCTGTAATAATGGATCTTGGAGATTGCTTCGCATCAGTACA 

TAAGTTGCCTAATGTGCCATCTTTAATACTTAGGGGGTCCTCTGTTTCAT 

ACTTTTAATAAATGTTTTATTTGGGGGCATGTAAAGAAACTTATTATACT 

ACAAATGGAATGAGGGCTGAGAATAAAATGTGACCTTGGTCTATGCGTGG 

TCTCCCCCTTGATTTAACCCTGTGGTACTGAAATAAAAAAATAGCTTCTG 

GAATTGACCGGGAAACTACCCTGGGCTTTTGGGGGCCTGACCCCATTGCC 

ATCTTTAAAAAAAAAAATTATTCAATAATTTTAAAAAGAAAAAAAAAGGC 

TTTATTTTGCTGGGACGTTTTCCTTACCAATAAAGGGGTTCTTCCTCGGC 

ACGTATTGCCCCCATGCCGGTTTTCACCGCCTGGCAATTTTACCCTTTGA 

AAGGTCCAAG 
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>Sequencc 4589 

AGGTACOCGGGGGAAAGTGTGTAGCACCTCCACCTTCTCTCTCTCTCCCT 

CTCCCTCTCCTGCCAGCCAAGTGAAGACATGCTTACTTCCCCTTCACCTT 

CCTTCATGATGTTACCATTGGAATGACATACTGCATCCTATAGTTATACC 

ATCCACTCTGAAATCAATGTGAATTTAACTTCAGTTCCATACAGAAACTT 

CTTTTCCACAGATGGAGTTTAAGCCCAAGCTGGAGTGCGATGGTGCAATC 

CCAACTCACTGCAACCTCTGCCTCCCAGGTTCAAGCTATTTTCCTGGCTT 

AGCCTCCGGAGTAGCTGGAATTACAGATGTGCGCCCCCATGACCAGTAAG 

AAACGGGTGAACTGGATGCAAATTITTTATCACAGCTTGTGTAAGACTGG 

CTCTTGTCCTTCTCTCACATGCCATTGGTTACCAGCAGACAGTGTGCTCA 

AGGGCGTTGGCAGCTCAATGCTCTTATAGCCCGGGAAGGAGGGAGAAACC 

TTTGCTAACCAGGCAGTGACAAAAATGGGGTCAAATACCAATGGGGGGAG 

CTTAATAATGGCACT 

>Sequence 4590 

AGGTACGCGGGTGTAGTTTGTATATATATTATATATACGTGTATACACGT 

ATATACATGTATACATGTATACGTGTATACATGTATATATGTGTATAATA 

TATATACACGTGTATATATATTATATATATATACGTGTGCCATGTTGGTT 

TGCTGCACCCATTAACTCGTCATTTACATTAGGTATTTCTCCTAATGCTA 

TCCCTTCCCCAGCCCTCACCCCATGACAGGCCCTGGTGTGGTGATGTTCC 

CCGTCCTGTGTCCAAAGTGGTCTCATTGTTCAGTTTCCACCCATGAGTGA 

GAACATGCTTGCACCGGCGGTTTTAAAAGGTTTAAAAAACAAAGACACCC 

AAGCCCTTC ATTGGG GAAATGAAAGACTTTTAAAGTAAAACGAATTTTAG 

GGGAAAAAATTTTTGGTGGGTTTAAAAAGGTAATTATTAACCACTCTTCA 

TTATTTTGTTGAAATTATTTTTAAAAAGTGGAAAAGGTTAAATTTAGAAA 

CCCITGTA AAGGGG AAAATTAGGAAATAGGTTTTATGGAACTTGACACAG 

GAAAAATATTTTTTAAAACTAGAAACCTGGATCACTCTACCCCCAATTAG 

GAAAATAAGGCG 

>Sequence 4591 

AGGTACTGGCTGGGTCCCAGGTTTGTCTCACTGCTGTCGGCTTGATGGAG 

GTCTCCTCACCACAGAACCCAAGTCTCTGTGGGCCCTCAGAGCCTCAGGT 

CCCTTTCTCTCTGCCTTCCAGCATGTTGCCTTCCTTTTGGAAGGTGATCC 

TTTCAAAGATGTGTCATCTCTTCTTCCCAGGAGCTCCCCATGCCTTCTTT 

TCCCACTGCTCCCTTTCAACTCTCAGCGCCGCTGGGGGCAGGCCCCAGGT 

GCTGGCTCTGCCTGCCAGGCCGCACTCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 4592 

TCCACGGCGGTGGCGGGCAACGTACTGTGCTTCACAAACGTCGTCATGGC 

TTGGTGCGGGAATGATTAATAGAGTGAGCGCGCTCAAGTGATACTTGATG 

CTTGATCCAGAGTCGGTTGCTTACAGAGGGTACGGGTGCTAGATGGCTTT 

AAGAACGAAGCCGGGTACCTTCACAGTGTGTGTTACAGCTGTTTAAGAAG 

TTCCGTCTGCAGTCTGTAACTACAGATATGTCTGGACTATGTACATATAC 

AAGCTTACTCAACAAAGCCAACCGCCCCTAAATCCCCCGTACCTGCCCG 

>Sequence 4593 

AGGTACAACATGGATGCATGAAATTTTAGACATGATTCTAAATGATGGTG 

ATGTGGAGAAATGCAAAAGAGCCCAGACTCTAGATAGACACGCTTTCCTT 

GAACTGAAATTTCCCCATAAAGAAAAACCAGATTTGGAGTTCGTTCTTGA 

AATGTCCTCACCACAACTGATAAAAACACATCTCCCTTCACATCTGATTC 

CACCATCTATCTGGAAAGAAAACTGCAAGATTGTCTATGTGGCCAGAAAT 

CCCAAGGATTGCCTGGTGTCCTACTACCACTTTCACAGGATGGCrrCCTT 

TATGCCTGATCCTCAGAACTTAGAGGAATTTTATGAGAAATTCATGTCCG 

GAAAAGTTGTTGGCGGGTCCTGGTTTGACCATGTGAAAGGATGGTGGGCT 

GCAAAAGACATGCACCGGATCCTCTACCTTTTTTACGAGGATATTAAAAA 

AAATCCCAAACATTGAAACCCCAAGGTGTTGGAAATTTTTGGAGAAAACT 

TGGTCAGGTGATGTTATAAACAAGATTGTCCACCATTCCTCATTTGATGG 

AATGAACKjATAATTCCATGGCCCACCATACTGGGGACCCTGCCGGNTTTT 

AATTTAATAGTATATTA J I II 'i Tn'AATGTTATTCGCTTCTGCTTATATA 

agttc i ° rrnr i a atttattactatc atttcgttttcta agactgtatttt 
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TCACGCCTCTTTTTC^CTTTTTCTTTT 
T 

>Sequence 4594 

AGGTAC T T T 1 1 1 I i 1 1 riTH J I 1 1 1 1T1TGCTCTACTAAAGTTTAATTT 

AAAGATTTATTTTCATCAAGTCGCTTTCAACACAGGCCACCAACTACCCC 

TTTAACTTGCTGCCTATATTGGAACTGCTGTTTGACTCTGGCCAAAAGTA 

TTAGACATTCTGACTTTATAACCAGACTTCACTGAATTTCTTTTAAGAGC 

AACAATATTTTTCTATTTAACAGTCCAAGATACCACTGGGGATGTATATT 

TGGAGTCTTTAAATATATAAATTCTGGAAGAATTAACTTATTCTGAATAA 

AACTGTTTAATTTTATCTACCTAGAAAACATACATAGCATTAATTGTACC 

ATTAATTGTAAAGACATTTCAATTTCAACTTACTGCAAACCTAAGAAGAA 

GGCAAGACTTTCCAACCCCTGAGTCGCCAATCAGAAGTAACTTGAATAAA 

TAATCACTGCAAAAAGAAAAAAAAAATGATGTTAATAAAAAGCCCACTGG 

ATTGCTATAAGCTTTACAAAAACCAAAACACAGCTTCAAAATACAACTCA 

CTGGGAAGACTACCTTCTCTATAAAGCCCATGCATTGGCTAAGCCAAAAC 

TGCAACAGGCACAGCCCTTTGGACGATCACTAAACATGATAAAATATTTA 

AAAGTGGC AATGCCACTTTATTCTTAACATAGTGAACTCCCTTAAAGAAA 

GAGGGAAGAAAATTGTGTTCCCCCTTTGGCCGGCCAAAACCTAAAATTTA 

AAAAACCCCCCC 1 11 1 ITTTTAAG 

>Sequence 4595 

AGGTACAAAAGCCAAGATGCCCATTGTGGGCCTGGGCACTTGGAGGTCTC 

TTCTCGGCAAAGTGAAAGAAGCGGTGAAGGTGGCCATTGATGCAGAATAT 

CGCCACATTGACTGTGCCTATTTCTATGAGAATCAACATGAGGTGGGAGA 

AGCCATCCAAGAGAAGATCCAAGAGAAGGCTGTGATGCGGGAGGACCTGT 

TCATCGTCAGCAAGGTGTGGCCCACTTTCTTTGAGAGACCCCTTGTGAGG 

AAAGCCTTTGAGAAGACCCTCAAGGACCTGAAGCTGAGCTATCTGGACGT 

CTATCTTATTCACTGGCCACAGGGATTCAAGACTGGGGATGACTTTTTCC 

CCAAAGATGATAAAGGTAATATGATCAGTGGAAAAGGAACGTTCTTGGAT 

GCCTGGGAGGCCATGGAGGAACTGGTGGACCAGGGGCTGGGTGAAAGCCC 

TTGGGGTCTTAAATTTCAACCACTTCCAGATCGAAAGGCTCTTGAACAAA 

CCTGGACTGAAAATATAAACCCATGACTAAACCAGGTTGAATGTCACCCA 

TACCTGCTCAGGAAAAAATTTATCAATACCTTGCCGGGCGGCCCGTCTAA 
AAGAG 

>Sequence 4596 

CCAACTCAACTTTTGTTTTCTTTGCGCCATCTCGACTTGTTCTTACTTTG 
TG^TATTTCGTGTCGTTGTGCTCTTCATTATGCTCGAGTCTGTATTAGA 
TTTTNNTCTCTTCATAG 
>Sequence 4597 

CCGGGCAGGTACAAAAGCCAGGATGCCCATTGTGGGCCTGGGCACTTGGA 

GGTCTCTTTTCGGCAAAATGAAAGAAGCGGGGGAAGGTGGGCATTGATGC 

AGAATATACCCAGATGGACTGGGCCCTTTTTTTTGGGAAATCAACCTGAG 

GGGGGAGAAGCCCTCCAGGAGAAGATCCCAGAGAAAGCTTTTGATGCGGG 

AGG ACCTGTTC ATCGTC AGC AAGGGGTGGCCC ACTTTC IT 1 T G AG AGG AC 

CCCTTGTGAGGAAAGCCTTTGAGAAGACCCTCAAAGGACCGGAAGCTGAG 

CTATTCTGG ACGTCT ATTTTATTCACTGGCCCACAGGGATTCAAGGACTG 

GGGAATGACTTTTTCCCCCAAAGATGATAAAGGGTAAATTTTGATCCAGG 

GGAAAAAGGAAACCTTTCTTGGATGGCCGGGGGGGCCCTTGGGGGACCTG 

GGGGGACCAGGGGGCCTGTAAAAAGCCCTGGGGGGGCTAAAATTTAAACC 

CCCTTCCAAAATCGGGGGGGCTTTTTAACAAAACGGGGCGGGAAAATAAA 

CCCGGGGTATCACCCGGGGGGGGGGGGACCCTTTTCCTTGGGAGAGAAAA 

ACTGTTTCCGTTCCCCTGGGCCGTTTAAAAAAAGGGGGCCCCCCCGGGCG 

TGGGGGTATTTATATTAAACCTTTATGAACCCCGGGACCCTGGGGGGGGG 

GCCCCGAACCCAAATTTGGGGCCCTTTTAGGGGGGGTAATATCCCCCCTG 

GGGAAAAAAGGGTCATAAGGGGTCTCTGGGGAAAAATTTTTTCCTCAATT 

AGCCCCCCAAAAATAAAAGGGGTGTATTAATAAT 

>Sequence 4598 
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AGGTACATGCATTGGGATTCATCAAGGAAACAAAGCTGGACCAAAGATGG 

CTGACTAGAAGCAGTGAGGACTCTTGGCTCTCATGGAGAGAAATGAAAGG 

GGCAAGTAAATACAGCAACTTCAACTGAAACATTCATGTTCTCACATTGA 

GACTGATCAGGGAAAGAGCTCAACCCATGCAGAAAGGAGAAAAGCAAAGC 

AGGGCGACAGCCCACTAGGAAAGGACATGGTGCCAAGGGAACCTTTCCCT 

GCCCAG GCAAACAGTTGAATGAATATGTGGAACCCCTAGCAAACCGGACT 

TTTTTTCATTGGACCTTTTGTAACATCTTGGGTCAAGGAGAATCCCCTCA 

TGAAATCCACTTCCACCAAGACTTAGGTTTTGAACACAAAAAAGCCTGCT 

ATGAAGTCTTATGCTTAACAAAACTTGCCCAGGGTGTGCACAGAGGGCCC 

AAGGGAGACTTTTACAAATACTTCTGGGCCCCAAGGATCCCCTGGTTCAA 

GGGTTGTATTGCAACCTTCAAGGCCAAAGTGGGGAGGATTGAACCCTGAC 

TATATACACCCCCTTAGGAAGGGGAGTCTTGATGCCCCTAGAGGCCCAAG 

TTTAGCATTGCCCCTGGGGTTTTCCAAATTACrTTGGCTACCTATAAAGG 

AATAAAGACCCAAAGGGTTTGGGGAATTACACATTATTCCCCCCTTGTTT 

ATAGGTGGTTGTGCCCTACCTTGGGAATGGGATTGAAGTTTCCCAAGTGG 

AAGGGGTCAAGCCCGGTrATCTnTATTTGTAGGGACAATATTAAGTCAT 

TTCAAGCAAGGTGGTTGTTTGTAAGAGTCCAAAGTCCAACCAATCTGTAT 

AACTGATTGGAAACCTTCATATTCAGTCAAGATTGCT 

>Sequence 4599 

AGGTACAGTCTCTTCACTCGCCGATAATAAGCGTCTTTGTCCAGAGTCAC 

AGCCATAGCCCCGGACGCCGCTTCTCCTCGGGTTCCGAGAATCACGCGAG 

GTCCCGGCTCAGCCACCCGCTCTCGGCCCAAGAATCCCGCACTCTCCCCG 

CGTACCTGCCCG 

>Sequence 4600 

AGGTACGCGGGGGAGATCTGGTTGTTTGAAAGTGTGTAGCACCTCCACCT 

TCTCTCTCTCTCTCCCTCTCCCTCTCCTGCCAGCCAAGTGAAGACATGCT 

TACTTCCCCTTCACCTTCCTTCATGATGTTACCATTGGAATGACATACTG 

CATCCTATAGTTATACCATCCACTCTGAAATCAATGTGAATTTAACTTCA 

GTTCCATACAGAAACnTCTTTTCCACAGATGGAGTTTAAGCCCAAGCTGG 

AGTGCGATGGTGCAATCCCAACTCACTGCAACCTCTGCCTCCCAGGTTCA 

AGCTATTTTCCTGGCTTAGCCTCCGGAGTAGCTGGAATTACAGATGTGCC 

CCCCCATGACCAGTTAGAAACGGTTGAACTGGATGCAATTTTTATCACAG 

CTTGTGTAAGACTGCCTCTGTCCCTCCTCTTACATGCCATTGGTTAACCA 

GCAGACAGTGTGCTCAAGGGCCTTGCCAGCTCAATGGTCTTATAACCCTG 

TGAGGGAGGAAAAACATTTGCTAACCAAGCCAGTGACAGAAAAGGGTTTC 

AAAAACCCGTGGGTGAAACCTAAAGAGGTCACTTTTGCCTGGCCGGGGAT 

TTGGCCCCATGCCCCGGAAAGGGTCTTAAAGTAAAACTTTAAGGCCGCAA 

ATGGCAAAAAAAGCCCGGTCCCCCATTrTGAATTTTCACTGGTTCAAAAA 

TAAGAACCAGGTGATTGGCCTCCCAAACAAAATGAC 

>Sequence4601 

ATCGTATATGATTGAATAGTAGAGAAGGCACCTGCAAGTAGAAGCCAATG 

GCAAAAGATTGATAAGCATCTTTCCTGGACTCTGGTGCTTCGGGGGTGCC 

AATAACTGCACTCTGAGTAATCCTGOTCACTTCATCAATTGAGAGAGTTT 

AAGTCAGGGGACTTATGATTTCTTTCTCAACAAGACCAGGTGAACGTGTT 

TTTGCAGTTCTTAATTTTATTTGCAAATTAAATTAGCCATATTTCTTTAA 

AACCrTCCTGAGCAACAACCAGAAGGTACCCCCTTTCGTTCCCTnTTAA 

CCTTTATCCGTGCCACATTAGGGTTAACGTCACCCCATCTTAATGGTCCA 

TTACATTATTAACATCAAAATCATGGTTGAAAAGCTAATTACATTCCTAA 

TTGCTTAAACCCATTGAAATTTTTACAACCCACCAGACCAGAATGAATTT 

GGAC TGACA TTGGCTTTCTTTACACCTCAAGGGTCCGGAGATTTAGAAAC 

CTAACTTTTGTCCCCCCACTTTTTAAGCCGGGGACCAATCTTTAATTTTT 

GGGCTGGCGTTTTAATTTTTTTTGCCTGGTTGGCCTTAACCAATTTTGTA 

ACCCCCCGGATT AAAGG AAATTGGCCTTTTATGTACCGGCCTTAAAATTT 

TCATCCCCGGGTTTTTTCCCATGGCCCCATAATTCCAGGGGTCCGGAAAA 

TTTCTTTAATTTTGGAAAAATGGCTTTTCAAATGGCCCTTTTTACTTTTT 

AAAAACACTC 
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>Sequence 4602 

AGGTACTTTNTTTTTTTTTTTT14"l"IU"rrCCCTTTATTCTCAGCAAACAG 

CAATTCCACTGCCAQAGAGGTAGTTTCCTCTTTTCTGCACCATGCAGCTC 

CCTGTCAACAGCTTATATACAGCGGTTTCCACTTGTGTCTCCTGTGTTAA 

GCTCTAAGCAACTTGAGGACGGGGCTCACACTCTAGTCAGTGCTGTCTGA 

AAGCA GCATAATATGAGTCACCAGTGTAACACAGCCACATAATTAAAGAT 

TTTTTAACAGCCACATTATAAATGTAAAGAAAAAAGT 

>Sequence 4603 

AGGTACGCGGGGGCTCACAGTGGGATCCTGTTAGGTGTGGGTGGATGAGA 

GTCAGGGTCCATCAGTGTATTCATTTAACTGTTCATTTGTATAACCCCGT 

TTAAGAATACTGTCCTCCAAGTGCCAAGAATGGTGCTCAGGGGATTACCA 

CCTAATTGCTGACTCAAGTTGCTGGTTTTGCAATGGGCACAGAACTTTCT 

CTTAGTAGGTGGCATGAGTTGAAAAAGGTTTCTTGGATCAAAGATAGGGG 

CCCCTCTGATCAACCTTCACTCCTATTAGGGTTGAAACAAAAACTGGCCA 

ATGCGCCCAGTTTGGGGAGAACGACATTCCATGGGCTTCGCAAGGGTCAT 

TTGATGACACCCAATTTTACACGACTGCAGTTGGAGACAGAAATTCAGGC 

TTTTAAGGGAGGAACTGCTTTTTATGAAGAAAAAACCTCCAAAAAGGGAA 

GTAAAAGGCTTCAAACCCAAATTTGCCAATTTTTGGTTGACCCGGGGGGT 

TAAATCCCCCAATTTTAAGACCTTCTCCAGATTCTTGGCGAAAATTCGGC 

CCAAATTTAAAAAACTGGTTTGGAAAAACCCAGAGGGCTTTAAAAAATAC 

CTTGCCGG GGGG CCGTTTAAAAATAGGGGACCCCGGGTTTGGGAAATTTA 

ATTAAACCTTTTGAACCCCrCACCTTAGGGGGGCCCCGTTCCCAATTTTG 

TTCCCTTTAGGGGGGTAATTGCCCCCTGGGAGAAACAGGGAAAGATTTTT 
T 

>Sequence 4604 

TCCCACATCTCTTATTTCACTAATTGCTCTTTCTTATTGGGGTTGTCTAT 

TATTCTCCAAAGTCTTAGCTGGGTATAACCGATATCACACATGATTATGG 

ACTCACCGAGTGGCAGCCGAAGTACGCGGGGAGGTACAAATAGCCCTGGG 

CTCTGCAGCTCCACAGGCTCCTGGGGTGGAGTCCAAATCACTCATTGTTT 

GTGAAAGCTGAGCTCACAGCAAAACAAGCCCACCATGAAGCTGTCGGTGT 

GTCTCCTGCTGGTCACGCTGGCCCTCTGCTGCTACCAGGCCAATGCCGAG 

TTCTGCCCAGCTCTTTGGTTCTGAAGCTGTTAGAAT 1111111 ITl 'ATTA 

AGTGAACCCTCTGGTTCAAAGTTAAGTTCTTTGCCCAAAATTTGATGCCC 

CCTCTGGGAAACCTTGTTTGCCAGCCCAAGTTTAGGGGAATGAAATAAAA 

TGCCACCGGGATCAGAAAGTTCCCCTTTCAAAAAAACCAAAAACCCTTAT 

ATGGCGGGAAAGTCCCTGGTGGAAAAAAATTTGGAAAAAAAATGTAAGGG 

TGGTGGACCATGGTAAAAAACCTTTTAATTCCCTGGGTTCCCCACTTGGG 

CTTTTCAAATGGACCAACCCTTGAATCTTTTAACTGGCCAGAAATGGTTA 

AAAAATTTTCAAACCGGCmGGCTTTAAAAAAAAAAAATTTGGCTTTTC 

CCACCCCCAAAATAATAAAGAAACTACCCTACAGGGCGGAAATGTTCCTT 

TGCCCCGGGGGGGGCTCCTTTTAAAAAACTCGTGGGATCCCCCCCCCGCG 

CTGGAGGGAAATTTCCGTATTTCTAAAACCTTTTTAGAAAAGCCGGTGAA 

CACCCCATGAGGGGGGGGGCCCCCTATACCCCAAATTTTTATGTCCCTTT 

TTATAGGGAGGGGTTTAATTGCCCCCCCTTGTGCGCTTAACAATAGGAAA 

TATAGATGTGTTCTCTTGTGTGAAAAATTTGTTTACCCGTAAACAAATAT 

CCTAACAAAAAAATATAACCCCGGGAGGATCTAAAAATTTTAAG 

>Sequence 4605 

GGTACTTTGGCC TCTCT GGGATAGAAGGTATTCAGCAGGCACACAACAGA 

GGCAGTTACAGATTTTAACTGCTCATCAGATGGCGGGAAGATGAAGACAG 

ATGGTGCAGCCACAGTACGCATGATCTACAGCTTGGTGCCCTGACCAAAA 

CTGTCGGGTGAGCTACCATACTGCTGACAGTGATACACTGCAAATTCTTT 

ATGCTACAATTTGGAGAAAGAGAGAGAGATATTTGGACCAAACACAGTGC 

AATTTATCCTGGTCGGGATGCTAGAGGGCCTTGATGATGCAACATAGTTG 

AGTGGGCTGGGTGCACTCTACACGTTTGTGATGATACTGGATTACATACA 

TGCTGAAAATCTTACTGAACCTGGAATGATAGGATGATTAATATTCAATT 

GTACAAAACATAGTGAGTAGCACATGTGGAAACACATATTATACTATGAT 
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CATTGCATGTACCACACTAAAAGGATGGACTAAATGACAAAATTATGGCT 

CATATTGCTTGAGCGCACATGTAAATTAAGCATGTGTATAGACAGATAAA 

TAGTGTACACATGTGTCAAACCTTATAAATAAGTGAAGCCATGATACTGT 

AATTCGCATTGATACAAATTGCTACT(nTACGTGTGCTTTTGAGTGTGAT 

ATCCACATATAATAGATGTTCACGAGAGTTCGAGCTAGACAGATGTGTGT 

CTTTACGAGAACAATGATATATAACGTTGGATGATATCTAATTAAGACTT 

GTGTACTATTCGGAGATATATATGATATACA 

>Sequence 4606 

GGTACGCGGGAATCATTCCTTCCACAACTGCTGCATGTCCCTGTGGGTGA 

AACAGAACAATCTCTGCCCTCTCTGCCACAGGACTGGGAGGTCCAAAGAA 

TCGGCAAATGAGAGTGGTTAGAAGGCTTCTTAGCGCAGATGTTCAGAGCC 

CTGGTGGATCTTGAAATCCAGGGCCCTACAAAGGCTTGAACACTACAGGG 

GATGAATCCTTCAAATAGGGGCCGATGGATCTGTGGTTCTTTGGGACTCA 

TCAAAGCCTTGGTTTAGCATTTTGTCAGTTTTATCTTCAAAAATTTTCTG 

CGATTAAGAAGATAATTTATTAAGGGTGGTCCTTCCTACCTTCTGTGGCG 

TGTGTCGCGCACACAGCTTATAAGCTGCTATAAAAAAGGAAAGAGCTCCA 

AATTGGATTCCCCTTTATTATTTACCCATTTCAAATACAACCGGCCGTGG 

AAAGCGTTTGAGAGAACTTTTTGCATGCCTATGGGTGGATCAGCTTACAT 

AGAATGGTTCAGTAACCAAATGAAAGTGCGTTTTAAATACGGAGACACAG 

ATATACGAAAGTTACCTGTGCCGGACAGGTCAGATTTAAAGGGGCA 

>Sequence 4607 

ACTGTGACTTCCTTGGGGGCTCAAGCTGTGTCTCATCCCCAGCACCCAGA 

ACTGTGCTGGCAATGTGTCGGCACTTAATGAAGCATGAACAAATGAGCAA 

ACAAATGAAGAAACGGCTCAGGGATGGAGTGAGGGAAGCAAAATTGAAAA 

TATCTTATCTGAAGCACCTCAAGTCAGTATTTCTTTAAGAGAATATTACT 

TGTGAGTATACATAGTTCTCCAGGGTTGCCACTGTTCAAGCTACAGAGTA 

GTTGAACATGCATATAAAAGTATGATGCAATTTTATGTCACAGTGAAGCT 

ATTCTTAC TACG ACTGAATTGAGTAAAATCTTAGCTCTTTATTGATTAAA 

AAATTTrATTTTAAGAGGTTAATTTTAATGACTTTGTAGGCCAGGCCTTT 

CAAAAAAGAAAATCTCACATTACTAGAGTATGCTATCAACGCTGGGAAAA 

ATAATAGATGCATTTATTTAAAATTGGCTAATCTTTACACrTGCTTTTGG 

GAAAAAGCTAGGTACCTTTGGCGTCACCAACCCTAAGGGGGAAATCCCGG 

GCAATTGGCGGCGGTAAATAGGTGATCCCAAATTGGGTCCAAATCTTGGG 

CTAATTATAGGGAAATAATAGATTTCCGGGGGAAATGGTTTTCTGTTCAA 

ATTTCCACAACATTCGGCTGAAAGCTAAAGGGAAAAGCTCTGGGGTCTTT 

TGGTGGGCCTACTCCAATGATTCCGTGTCCCAATCGCTCTTTTAG 

>Sequence 4608 

ACCTTAAGTATCAGCTCAGCCACAGTGGGGTAGAGCACCAAGCGAGCTCT 

TGGAGTCCCCAATTCAAGGCCTTGGCTCTTGGATGGCATTTCTGGATTTG 

CACTTGACCACAGGCAAGTCCACTGCCCTGAAGGATGTGTCCTAGGCCTG 

GCAGAACTTACTATAAACTGTCTGAGGAGCCCTTGGGCCTTAAGTGAACA 

TCGGCAGTAGCCTGGCAATACTCTCTGTGGGCCTGTGGTAGTAATGGGTG 

ATAGGGAAGAGGATCCTTTTCCCTGGGAAAAGGGGAGGGGAAGAATGGAA 

ATGGCCCTGTCTTATGGTTTGAGTGACAGCTTCAATCCCCAGTGAAATAG 

AGCCCCAGGTAGATCTTCTAAGGTTTTTGACTTCAGTCCCTAGCTTCCAC 

CTAAGGGC CTGG GGTAATTTTGCAACCCTTAAGGGAAAGGACACAAACCT 

TGGCTGGGTTTTGGACCTGGTGATTTTGAGAGCCTTAAGGGCCTTTAGCC 

AAAACATTGGACTTGGCTTAGCTAGGGGGTACACAGAGGGACCTGGGGAA 

AAAACCAAGTGTCTGGTTGGCTTTAAGGTTTTGACCCAAACAAGTCCTTA 

TGATTAATGGGCCACAAGGTGGTTGGTGCACCTCTACCCCAGTTTGGGGG 

GTTAAAAACATGGCCCAAACCAACTTATGGGGAAATTAAATAAATGGGGC 

CCGTTATATGGAATCCTACTTGGACTCAACTGGGGAAAAAAGGGAAAGAT 

GTTCCTCGGGAAATTTATTG 

>Sequence 4609 

GGTACTGCGGCGGGTAGGCCTAGGATTGTGGGGGCAATGAATGAAGCGAA 
CAGATATTCGTTCATTTTGGTTCTCAGGGTTTGTTATAATTTTTTATTTT 
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TATGGGCTTTGGTGAGGGAGGTACGTGGTACATAGCTGTATAATATAGCT 

TAGCATGCTTGGTGACGGATCTTCACTGGCTAAATTTTTTGTCTCCAATT 

TAGTTGATGGGGAGAGTATAATTTTCTCACTGACCTATTGTATTCTGACC 

TTTGACATCTTTTACAATACGCTTTATTAGGTGCATTACATTATTAATGG 

TTACAGGAGAACTTAAACCCGGTTATTTATATGTAAATACATAATTAAAA 

TTTATTTGTTTCTCATATTGGTATGTGTCCTCCTTGTGTTAGGGTAGTTT 

TATGTGCTCACTCTTACTATATTTATGTAGAATTTTCATGTTGTGATCTC 

ATTTCACATATATTATATGCTATATTATTCATGTAATGAGTAATGTCTAT 

TAAAAGATATATGTGATGCATATTTCAATTGTACATTATCTTTACTTATA 

ATATTAGATATTACATATTGGATGATTGACGATGATAAATAATATATTAT 

GTCATATTTGTGGTGATCTTTTGTATCATATCATCTTACTTAGTGTATTA 

ATTTATGATTTATATTACGAAGTTGTGAAAATCATGTGATACTAATGATT 

GATGTGTCACATTAGTGTTATAAGTGTATAATATTATTTATATGTCACTA 

AAGTTATATTATATGTTCATACATGATTAATAATATTTATGCGTGATAAT 

AATTAAATATCACATAATCTATGATTAGTCATATGATATGACTATAATAT 

TATGTCATATTATATAAGCG 

>Sequence 4610 

GGTACGCGGGAGGCCTGGTGTGGTGGCCCATGCCTGTAATCCCAGCACTT 

TGGGAGGCTGAGGCAGGCAGATCACCTGAGGTCAAGAGTTTGAGACCAGC 

TGGACCAGTGCGGTGAAACACTGCCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCT 

GGGTGTGGTGGTGCATGCCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCA 

GGAGAATTGCTTGAACCCCGGAGGCTGAGTTTGCAATGAGTCAAGATCAC 

ACCACTGCATTCCAGCCTGTGCGATAGAGCGAGACTCTGTCTCAAAAAAA 

AGAAAGAAAGGTGGAACCCTTTGGAGATAGCAATAGGAAGACAAAGGAGA 

AGGCGTTTGCTTTGAAGACCCTACTAAGAATAAAATCGACTGGAGAACTA 

AATAAAAGCCTTTGGCAGAAAGAGCTTAAGCTTCTGCTTCCAAGAACAGA 

AATGAAAATGGCAAGAATACTTAAGAAAAGTCTTAATTAAATGGCTTGCT 

GATCTCCTAGTTAAACAAGTGATATACAAAAGAGTTCTTGCCCCAAAAAA 

AAGAAAGGTTTATGCCCATAGAAATAACCCAGTTTAAACACATAGAAAAT 

TGGTTATAAAAATTTGGTAGGTCATTTTGGCCATAATAGAAATTAGGGTG 

TACCTGGCCGGGCGGGCGTTTGAAAGGGGAATTCAAGACACTGGGGGCGT 

ACATATGGGTCCAGATATGTACCAACGTTGGCGAATAAGGCATACATGTC 

TTGGGTGAATG 

>Sequence 4611 

GGTACACAGTGGTGGAAAATTGGCACAGAACCTACAAGCATTTCAATCAC 

AATAAGGCTGTCCATGATTTATCTGTTCAAACTTGATGTCCATTTTCTAC 

TGA TCAAG TTGAAAGAAAAAACCTATTCTGGCCAGGCACGGTGGCTCATT 

TTTATTTTGTGTATTTAATAGAAATGGGGTTTCACCATGTTGGTCATGGC 

TGATCTT AAAC TCCTAGGAAAGTCAAATTTAAAAAAATAGCAATGACAAT 

GCTTAAGTTTTAAAAAAAGTTTATCAGCTTAGTCTCCAAAACCCGGAAGA 

AAATATTTAATGATTAAAAAeAAGTATGACCTGGAAAGATATTAGACTAA 

AAGGAGGAAATACAATGAGCAGGTX3AAAATGTTAAAGGAAAGCTTTCATA 

CACCAACTGGAAAAGGCATTTTTAATTGGCCAACCAAATTACCCGCGGTC 

CTGCCCGGGCGGTCGGTTCAA 

>Sequcncc4612 

ACTGATTAATTACTGCAGTAACCTGGCAAAGAGATCTCTCAAAAGCCCTG 

CAGCATCAAGGTTTTTATGAATGGCTTAGATGAGGTGGATACAGCATTCC 

TGACTTGfCGAGTCTTAGAAACACAAAGCTACTGCTACAAGAGTGGCCAT 

GGGGTCCCAAAAGAGTCTTTACACACATTACAAAAGGCTAAATCTAAAAG 

GATTCAACATAATAAGGTAAGTGGAAGTTCCGCCTGGAACTCCCAGAAAT 

TTAGTTGCTCACAAAAAAGCCAAAGGCCAATTCAGTCTTAATCTGATACA 

CTAGAAGCACAGGGTCAAAACAGGATGATCTTCCCTGTCGCTTATCCCCC 

GACTACACCTGCAGAAATGTGTCCATTCAAGAGCATACTCTTTTAGAGGG 

ACAATCTATTTTCAGCTTAGTATTAGTTTGGTGCAAAAGTAACTGCAGTT 

TTTGCAACTGAAAGTAATTGCGGTTTTTGGCTTAGCGCGGCGGCTCACGC 

CTGTAATCCCCACACTTTGGGAGGCCCAAGCGGGCGGCTTACGAAATCAG 
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GAGATTGAGACCAACCTGGCTAACACGGTGAAAACCCCGTTCTTCTAAAA 

TCAAAAAAATGCCGGGTGTGTGGCAGGCGCCCGGTATCCAACTACTTGGG 

AGCCGAAGGAAAAGGCTTAGTAACCCAGGAGCGGACTTGCATGACCCTAA 

AGGGTCCTT 

>Sequence4613 

GGTACGCGGGGGAGAAGCCATCTGCCTTCGAGCCTGCCATTGAAATGCAA 

AAGTCTGTTCCAAATAAAGCCTTGGAATTGAAGAATGAACAAACATTGAG 

AGCAGATGAGATACTCCCATCAGAATCCAAACAAAAGGACTATGAAGAAA 

GTTCTTGGGATTCTGAGAGTCTCTGTGAGACTGTTTCACAGAAGGATGTG 

TGTTTACCCAAGGCTACACATCAAAAAGAAATAGATAAAATAAATGGAAA 

ATTAGAAGAGTCTCCTGATAATGATGGTTTTCTGAAGGCTCCCTGCAGAA 

TGAAAGTTTCTATTCCAACTAAAGCCTTAGAATTGATGGACACGCAAACT 

TTCAAAGCAGAGCCTCCCGAGAAGCCATCTGCCTTCGAGCCTGCCATTGA 

AATGCAAAAGTCTGTTCCAAATAAAGCCTTGGAATTGAAGAATGAACAAA 

CATTGAGAGCAGATCAGATGTTCCCTTCAGAATCAAAACAAAAGAACGTT 

GAAGAAAATTCTTGGGATTCTGAGAGTCTCCGTGAGACTGTTTCACAGAA 

GGATGTGTGTGT 

>Scquence4614 

GGTACGCGGGGGGGCGCACTAGAGGTCGTTTGAACTCCTTCGGCTACCGT 

CGCCGCGTTCTCGCTGTGCACTCTTATTCTGCGCCTGCGCGCGGCTACAG 

CACGGTTCGTTTTTCCTTTAGTCAGGAAGGACGTTGGTGTTGAGGTTGGC 

ATACGTATCAAGGACAGTAACTACCATGGCTCCCGAAGTTTTGCCAAAAC 

CTCGGATGCGTGGCCTTCTGGTCAGGCGTCTGCGAAATCATATGGCTGTA 

GCATTCGTGCTATCCCTGGGGGTTGCAGCTTTGTATAAGTTTCGTGTGGC 

TGATCAA AGAA AGAAGGCATACGCAGATTTCTACAGAAACTATGATGTCA 

TGAAAGATTTTGAGGAAATGAGGAAGGCTGGTATCTTTCAAAGTGTAAAG 

TAATCrTGGAATATAAAGAATTTCTTCAGGTTGAATTACCTAGAAGTTTG 

TCACTGACTTGTGTTCCTGAACTATGACACATGAATATGTGGGCTAAGAA 

ATAATTCCTCTTGATAAATAAACAATTTACAAATAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAGTCCTGCCGGGCCGGCCTTTGAAAGGGCGAATTCCACCCACTG 

GGGGGCGTTACTAGGGGTCCAGCTTGGACCCAACTGGGGAAAAAGGGCAT 

AACTGTTTCCGGGGGAAATTGTTTTCCGTCACAATCCACACAAATACGAA 

CCGGAGCTTAA 

>Sequence46l5 

GGTACTGGAAAACCACAGGCAAGTAGAAACTGGAGCAGGTCCCCAGGATA 

CCACAGCAGCCCTATGGAAAAGTGGGTAGACGGTTATGTGGGTTCCTGTT 

CCCATATCTCCTCACTGGGAAGGTCCTTCAGGCCTGGACCTCCAGCCACC 

CACTGCCAGAGCTATTAAACTAGTAACAACTTGACAACTCCCTGGGCAGA 

GCTTCCAGGGGCAACTGAAAACCTCTCTGCCACTGCCTCTGCAGTAGAAC 

TGTCTTTGCTACCCTCAGACTAACAAAAGAACAAAGACCCCACGTGCTTT 

ATCCACACTTACAACAGGCTGCAATCAACCCAAGGAGAAGAAGCCAGTCC 

CTCTCCCATGTGCTCCACACACCCTCCACTGCTCATCATCAGACAGGGAC 

CCCTGGCTTGGGCCCACAGCACAGACCCTCCATCCTAGGCTGATTGGACC 

AAACAATTGCTGACCTGTGTATCTGTAGAAGGGGAGTCCCAGGAGATGAG 

CCAGGGACCCCITGGCCATGACCACTACTAAAGTGTCTTCCTTTGCTGGA 

AACAAGCTGGGGAAGGAACATAAACCTTTGATTGGTTCCCCCAAGCTGGG 

GTAGAAACCCTTGGGGGGGCCAAAACATTTTTACCCCCGAATTTAGGGGG 

GGAGGGCCCCCCT 

>Sequence4616 

ACTGTACATTACTTTGTTATTTGTTTTTTTTACTCGGGGATTTACTATAG 

TTTAAAGTTTCCTTTATCTAACCAACATATAGAAAACACAGCATTGTGGA 

CTTTAAGTGGAACCCTACATCCCCCCCAAGTTCAGAAAATTAAAGCAAAA 

CAATTGTTTCTGCAAGAATGGAGAATTCAAATGTTAGACAAACATTGGTT 

TTGTTAAAAATGCCACTGTATTTTGTTTTGTTTTTAAAATGATCACGGCT 

ACCATACACTGGATAATTTGGTCAGCATAAATAGCTCTGGGAAAAAAAAA 

TATTACATGAGCCTGTTATAATCAAGGAGATTAGTAAAAAAAAATGATTT 
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TGCCTTATTTAATCACAATGATGATGATCTTTCTGAAAGCTTGAAATGAA 

ATATGAAATTCTGATAATCCGGTCCTTTTTGATAAATCAACACCTACACC 

CGATTTCCTCCCGGCCCGCCGTCCACTTGAAGGGGAAATTCCACCCACTG 

GCGGGGGGAAATA ATTGG GTTCAAACTCGGGGCCCAACTTCGGGTTAACA 

ATGGGGCGAAAATGTTTTCCTGTGGAAAATTGGTTTTCCCCCGGGTTTTC 

AGGGCGATTGTCAAAACGGGGGGTTTTAAAGTTAAAACCTTGGGGGGGCC 

ACAATTGGGGCGACCCAAA 

>Sequence 4617 

CCCTTCGGAGCGGCCGCCCGGGCCGGTACCAGAAGGCATGCTGGGTCTAG 

AAAGCCCTGACAGTGTAAGAAGGTCCTGAGTTCAGGATACTGAATAGTGT 

TACTTCACACTCTAATCAAGTGATTCTGAGACCTTATCATGCATCAGAGG 

GCTGGTCAAACAGATTGTTGTCTCCACCTGAAAGTATGTGATTCAGTAGA 

TTTGGGGTGGAATTGGAATTGTGGATTTTTAACATTCTTAGGTGATGCTG 

ATGTTGTTTGTGGTCCATGGAGCTCACGTTGAAAACTGCTGCCCTGGGCA 

ATTGGGATCCATGGAATGATTGGAAGTTAAAGACTAAAATTATCATGACC 

GTGTCTAACAATTATGACGTTTTCCAATGGGATGGCTAAATTAGCACACT 

TGTGGCACCCACCCACTGGGGCTTCAGGAGTCACATGCACCCACCCTTAG 

AtCCTACCTTGGGGCTGGAGCCCCAAGGCACTCGCCTGGGTTGCTGCACC 

TGCCTGGTAACATGCTCCCTGTCCTGCAAAGGGGCCTAAAATGTGTGGTG 

GGCAAACACATGAGCAACACCCCTTTTGAACGTTCTGGCAAGTGATCAAG 

GGACTCTTCTCTCTCAAAAAAAACCCCCCCTCTTTTGGGGTTAAAAAAAA 

AAGTGGGGTGG AAAAGCTTTTCA AA 1 1 T T TTT 1 AAAAG 

>Sequence4618 

GGTACAGGTTTGAGGAAGCGATGAAGGACKjCTCATGCTGTAGATCAAAAG 

CTTGCAGAGAAGCAGGAAGATGAAGCCACCCTGGAAAATAAATGGCCCTT 

CCTTGGGGTTCCTTTGACAGTCAAGGAAGCTTTCCAGCTACAAGGAATGC 

CCAATTCTTCTGGACTCATGAACCGTCGTGATGCCATTGCCAAAACAGAT 

GCCACTGTGGTGGCATTACTGAAGGGAGCTGGTGCCATTCCTCTTGGCAT 

AACCAACTGTAGTGAGTTGTGTATGTGGTATGAATCCAGTAACAAGATCT 

ATGGCCGATCAAACAACCCATATGATTTACAGCATATTGTAGGTGGAAGT 

TCTGGTGGTGAGGGCTGCACACTGGCAGCTGCCTGCTCAGTTATTGGTGT 

GGGCTCTGATATTGGTGGTAGCATTCGAATGCCTGCTTTCTTCAATGATA 

TATTTGGACACAAGCCTTCnTCAAGTGTGGTTCCCACAAAGGTCAATTTC 

CTTGGCTGGGGAGCCCCGAATTGGTTCTGGGCATGGGTCTATTGCCGTTT 

TGCTAAAACCGGCCCCCTTGTGAGGGTCTGGAGGACCTGGTCAAAGGGTA 

AACCGTGACCAAGGTCCTGCCGGGGGGCGTTTAAAGGGGAAT 

>Sequence 4619 

ACTTI 11111 1 11 1 ll'l 11 lliriTrGGGATGTAATTTCACTCTGTCACC 

CAGGCTGGAGTGCAGTGGCACAATCTTGGCTCACTGCCGCCTCCGTCTCC 

TGGGTTCAAGTGCTTCTCCTGCTGAGTAGTTGGGATTACAGTCATGCACC 

ACCACACCTGGCTTATTTTTGTATTTTTAGTAGAAACAGGGTCTCACTAT 

GTTAGCCAGGCTGGGCTTAAACTCCTGACCTCAAATGATATGCCTGCCTT 

GGACTCCCAAAATGCTGGGATTTACAGGCATGAACCACTATGACCCGCCC 

GGACATTTAACTCACCATGGCAGGGTTATTGGCCTTCCTTTTTGCAAACA 

ATTTCCAACCCAGTATTACAAAGATTCAGGGGAAACCAGATTTCTTGCGT 

AGCAAGAAAAGAGGTTTGGCTTTTGAGGCAGGGCCCAAGAGTTTGGCCCA 

TTCTGGTCCCACCACTTCCCAAATGGAACCTTGAATAGGAACTTTTTTTT 

TTTTATCCCCAAAAGGGTGTAAATTTAAAATGTTTAAAGTTTTTCCCATT 

GGTATTGTGGGAACAAAAAAGGTGGTTAAAACCCCCGCTTTTAAAAAAAC 

CCCCCTGGTTTTTTTCCCTCCCCTTTTCCTATTAAATTTTTGGAAA 

GGGATCTTTGAGAAC 

>Sequence 4620 

ACATGTCTGTATTTGAAATTGCAACCCTCAAGATTAAAGATTTAATAGAG 
GAATCAATTTAAATATTTTCTTATATACTACAACAGCTATGCATTTTTGC 
TTAACCATACCATATAACCCAACTGTAACATATGAAAATTGCATAGGAAA 
AAAATGTGGTCACCAGGCAAGATTTATCTTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
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GCTTGGGTCTAAGGGGTAATGTCCATGCAAATATTCCATGCCAAATAAGA 

TATATGCAAGACATGCTGATTTCCTGCCTTCCGCCATCCAACCGGGAACC 

ACCACTGTCCT GTTAA TCAAGCCAGTAGGGTGGGAAAATACCACTGTTTA 

AGAAATCTGGCTTTTATCAGCCTCTGTCATGGAGAAACAAACGAGACTGC 

CTCCCAATAAGCAAAAGTGATCACATTTTTCACAAATGAAAATGGGTAAA 

AGAAATTTAAATTGTTAAAGAGGAAAGAATGAGGAGCCCAAGACAAAGAA 

AAATTAAAGCTTTTAAAATTTTTGCCAAAGTTTTTACTAAAAAAAAAA^ 

TTTTAAAAAGCTGAAAGTrAATTACCTTGGGCCGGACCACCCCTAGGGCG 

AAATTCAACAAACTGGGGGGCGGTTCCTAGTGGGAACCAGCTTGGGTCCA 

AAACTTGGGGTAAAAAATG 

>Sequence 4621 

CCCTTGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATGCTCAGTTGCCACTATAAAG 

AATGAGATGCTGTGTCCTTCTCAGTGCCTCAGATCAGGAGGCACCTGGTG 

TTGGCnTGTCACATTACTAATGATGTTTACTTCCATCACTTGATTAAGGT 

GATGTCTGCCAGATTTCTCTACTGTAAAGTTTCTATTTTTTTTCTGTGTA 

ATGAATAAGTATCTTGTCAGGAGATGCTTTGGACCTATGTAAGTATCTTG 

TTTCTCATCATACTTTCACCAAACTAATTTTAGCATTCGTGGATAATTCT 

TGTCTGAAACAGTTATTACTACAGTGTGTGCCAAACAGTGATTTTCTACT 

TCCATCATTACTTCTACATTTGTCAATTAAAATGTTACTATAAGGAAGAT 

ATTTTCTTTTATA TTG AAA AAA TGC AATTTTTTA AAAATC A GTCTGGA CT 

CTTGGAT TCTCA TTATATTGGTTATAACCCATGACTTTTATTCCTTTTGG 

GCT CAGATTT TTC TAGAT TTTTCATTAGGGTGCCCCTCAAATTGGGTTCT 

ATG 1 1 i ill I GGCCTTTTACCGGGGGTTTTTTG AG ACCTGGCTTTTCCTT 

TTGGCCCCCCCAAAATATTTTTGGGTTAAGGTACCTTGGGCGGGACCCCC 

CTTAGGGGGATTTTCACCCCCTTGGGGGGGG TI 1 A ' l ' I ' l G 

>Sequence 4622 

ACCCATATAAATCCCAAACCCCCAGCTCCAAAAGGAGATGAATAGAAGAG 

CAGAAGAATGCAGAGTGGCAAGGCAAAGAATGGGAGAAGAGAAGGAGCAT 

CTGAAAGTTGAGAGGAGTTGGGCTGGGGACGGTCCGAGAGGAGATTGGCC 

GCTGGATGGCCAAATTCCAGGAGAAAAATAATCTCACTCCATCCCCCTTC 

GAGCTGCCCATCCACCCTGCTGAGAGCCACTTCCATCACTCAATAAAACC 

CCCACATTCATCCTTTAAGTCTGTGCGACTTGACTTCCTGGATACCAGAA 

AATTACCTGGGTCCCAAGAGGGCACCGAGCTGGTTACACTCTTCAGCTGT 

CTTCAGATGGCAAATCTAAAAGAGCACACTGTAACACACACCCACTTGGG 

CTTCAGGAGTCACAGGCACCCACCCTTAGATCCTACCTTGGGGCTGGAGC 

CCCAAGGCACTCGCCTGGGTTGCTGCACCTGCCTGTCAACATGCTCCCTG 

TCCTGCAAAGGGCCTGAGAATGTGTGGGGGCCAAACCGATTAACAACACC 

CCTGTTG CACGT TCTGCAAAGGGTCAGGAACCCCCCCCCCTCAAAGAGTG 

ACTTCTCCTTTTGGGGGAAAAAAAAAGGGGGTGGAAAACGGTACAAACTT 

TTTAAAAAA 

>Sequence 4623 

ACCATATTCCCCACTTAGCACTTGGCAAAGGCCAAAGCCAGTTAAGGGCA 

GGGTGAGCACTTGGCCTCCAAGCTCTATGTCCAGTGCTCGCTCCCCACAG 

GGCCCCTAACTCACCCACAGAAGCGGACTCAGCCCCAGGCTACGTCTAAC 

AACCACACACAAAAGCAGCAAGAAATGGCCCATGCTGCCTTCTGGGCAGG 

ACATTCCATCCTGCAGAAGGAACCTTTAGGCTCACTCCGCCACCTGGGAA 

GCCAGGCTGCCAGGGGATGGGGCAGGCGGTTGGACTCACCCTGTCTGCTT 

TCTTCTGCTGTGTGGAGACAGCAGAGAGCCTGCTCCAACTCTCCCACACA 

CTGCCTGGAATACTAAAGGCGGCTGGCCAGATCCTCAGACTCCTGGAATG 

AGAGAGGTTCAGATGGGGCCCAAAGGACTCCCCCTAATGGCCTGTCAAAG 

TGCCAAGTTGAAGGATGATGGGGTGCCCAGATTCCGACCTTCTTTTTGCC 

TGGCAGCATGCTGAGTGTAAGCCAGGCTGTAACTCAACTTTTTTTATACA 

AAGATTTCTACATTCTGAATGTGAACCCTTGGTAGAAAAACCACAAACTT 

ATTTAAAAAGGAAAAAACATTTTTCAAAGGAAAGGGGGAACTTTAAACTT 

TCTTATAACTGGA 

>Sequence 4624 



Page 944 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



ACTCGGGACCTAGCTCGGGACCGGCCTGGACATGGAGTTCGACTGCGAGG 

GCCTGAGACGGCTGCTTGGCAAGTTTTTAAAGATAGTTCTCATAAAGACC 

TGCTGAATTTTACTGGCACAATTCCTGTGATGTATCAGGGTTATACATAT 

CACATACCAATTCGTTTCTGGATTTTGGATTCTCACCCTTTCGCTCCCCC 

TATCTGCTTCTTGAAACCAACTGCAAATATGGGAATCTTAGTCGGAAAAC 

ATGTGGATGCTCAAGGCAGAATATATTTGCCCTATCTCCAAGACTGGAGC 

CATCCTAAATCTGTCATTGTTGGGATAATTAAAGAAATGATTGCCCAGGT 

TCAAGAGGAACTTCCCAGGGATCCTCTATCATCATCTGATGAAGCACCGG 

CAAGTAAACTTGCTAGCCTATATTGCAAAAATCACTTGAGGTGTTTCAAA 

TTCCAATTCCAAGGACCTGGGCCAATCATTGGGAATTAACC 

>Sequence 4625 

ACCACAGACAGGCGCAAGAGGGAGGAAGAAACTATAAACCGAAAAAGAAA 

CTGACAAACTTCTCTAATTGGGAATTTACATGCAGAGAGTGAGAGAAGAT 

ACATCTCCCCATAAAAGGATTGAGAGGCTGTCAGATTCTCTGGCTGTGCT 

GTTTGGTGA AGGTC TTCCCCTATAGAAAGCCAGTATGTAAAGATTGAGAG 

AGGTGGCTATTTTTCAAATGCAAAAATCACAACAAAAAATAACAAGGCAC 

ACAAAGAAACAGGGAAATCAGTCAAAGAAACAAAATAAATCTCCATTAAC 

TGACTCCGAAGAAACAGAGATCTATTAGTTACCTGAAAAAGAATTTATGA 

TAATCTTAAAGAAGCTCAATGTGTTACAAGAGAATACAGATAGACAGCTT 

AATGAAATCAGGCAAACAAAGCATGAACAGAATGAAGATATGAACAAAGA 

TTTTTTAACTTTAAAAAAGAACAAACTAGAAATTCTGGAGCCTGAAAAAA 

CAACTGGTTAGGAAAAAATACTGGGGAAAACCAAACAGAGACTTGGTCCA 

ACAGGAGAGAATTAGTTTTCTTAAAAAAAGGGTTTTTGAAATTTTTGGCC 

GGGTGGCCCCCCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAACTTGGGGGGGGAACCCT 

TTGGGGGGTATTTAC 

>Sequence 4626 

GGTACGGAAACAACACGGAGCCTTTGATCACCTTGGAGGGAAGCATATCC 

TTCAGATTTACTTCAGAAGGAATGAATACCATCACAGTGCAGGTCTCAGC 

TGGGAATGCCATCCTACAAGACACAAAGACCATCGCAGTATATGAGGAAT 

TCCGGTCTCTTCGCTTGTCCnTrTCTCCAAACCTGGATGACTACAACCCG 

GACATCCCTGAGTGGAGGAGGGACA 

>Sequence 4627 

ACGACTGCAAAGCCTGACTCTTAACCATTGTGTTCTGTTGCCTTCTCCAA 

GGGAAAGGAGTGCTTCCAGAAAGGCCATTGGAAGTGAGGAGTGTCACCTG 

ATAATAGCTGGCTCCTCATCCCACTAGGTTAACAGGCAACAGATGGGGGC 

CACAGAGTTGGCTGGAGTTAGTCCTGGTTGCCAAGGGTAAATGGGGCTGT 

TACCATGCAATGGATAGAAACTAGGATGCTCCTGTGTGTCTCCTTATATC 

CTACCAGGTGTAGCATGAAGGTTAAGGACAATTCCGTCCTCTTATTTGGA 

GAGGAGACCAAGGCCCTGTAGGACTAAAGGTTTGGGTGAGCTGAAAGCCA 

AGGGCAATTGGCCCAGCTTGGGGAGGAGAGTTACAAATACATTTGTGACT 

ATCAGACCAGAAACAGACTGCGGTGTTCACCTGCGGTTTGGGTACCTCGG 

CCGCGAACACGCTAAAGGCGAATTTCCGCACACTTGCGGCCGT 

>Sequence 4628 

GGTACTTTACCCTGCACAGATGCCCTCCTTGCCCCACTCAAGCTCCAACA 

CCTGGAACTGAATAGTCTTCCTGTATAGATACCCTCCCCACCCTACTTGG 

ACTCTGGCATCTTTGTCTGGGTAGCTTTTTCCCAAGGTGGTAGGTTGCTT 

GATAGGTGCTTAGTAAATATCATATTTGATTAACTnTTGTAGCCTCCTC 

TTTAGTCTAGA AATTC TAGATCCCAAATAGAAGGTAAGATATGGTATATT 

CTGGACTTTTAGTTTTCTATATCTCCTTTTCAAATACAGACCTAGGGTGA 

CAGACAAAAAAATATTGTGATCAAAGTATATAGCATTTCCTTTCATGGTG 

GAAAAATCTGCCTGATAAATGTTTTCTCTGCATTATTTGCCTCCAAATAT 

ATTTTAATGACAGTTATTTGGATATTTCACA<nTTATACTTGACTTGGGC 

TCAGATTAAGTCTTGTGTTAGTTATAACCTTTGATAACAATTAAGTTCAT 

GAGAACAGGGGAGGGGGATATTTGGTTTTAATCTGGTTTCCAGCACTTAA 

CCCAATGCTGAGTTTATAGTGGGTCTTCCAGAAATACTTGTGGAAGAGGG 

GTTTTGGGCAGGGGGGCTTTTATGCCAAAAACCTTGGAACTGAAAGGTAA 
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ATTC 

>Sequence 4629 

ACCTGGCTTCTCTTGGCCAGATCGAAGGACTGTAATATGATTTAAGTTGT 

GAATATGCCTTAGTATGTGAGATGTCTTTTCATATGAGGGAGTTCTTAAC 

CTACTTTAGCTTAATCACCAGATCCTTTTGTCTTTTATGCTAACACATAA 

AA AACAC AGGCTTGGTATTACAGCTTTTTGTCTTCTATGCATGAGCAGTT 

TTGTTTTGTATCCCAGGGATCCCAGAAGAACAGCTTTGCTTGGCCAGGGT 

ACC 

>Sequencc 4630 

GGTACACCTTCAGCAGGAACAGGAAGATCCGAGGCTGCCGGCTTTGTAGG 

TTTTGCGCnTTTrGTTCCCTCAATTGCACTGGTATACTGCTCCAGTCTGC 

T GTCA ATCTTGGAGACTATTGCTGCTTGATGGGTCGATTTGACACCACTG 

CTTTTCTGCACAGACTTATTCAAAAATTCTGCTTGCTCTTCTATCTTGAG 

AGATGAACCTTTAGGAGTGAAACACTTGAATGGTTTCTTGGCATCTGACA 

AACC ATtrrrCTGGCATTTTTTC^ 

CTITrCAATCTTTGCCTTTAAGCCTACTTTTATTTTCCTCCT 

TTCGGGCCGGCTTCCTACTGGTTTCTTCCATGCTACTAATTTITTAGGAC 

CTn^CGTCTAATATCCCCTTTATTTTTGGAGTTCTTCAACCTCCAAAAGA 

CAGTTACTGACAGGTTTTTTATGAAGTTTCCCAAACTTTTTGCCCCT 

TTGG 

>Sequence 463 1 

ACATGTGGCTCAGTAACTTCATGGCTGAGGTGAGGACATGCTTGTGGGAG 
GGAAGTCTGTGGCTTGGTGGGTCTGTGTGACCTGCAGTCTCCTTATCTGT 
GCAGGTACC 
>Sequence 4632 

GGTACTAGTAAGTTGTGCTTGTTCCTCAGTTGAAATAGTTACTGTATTCT 

CATTATCTACAACAGTAGCAACAATGGAAGTAACTTCAGGCTCAGGAACA 

ACTGGAACAGTTCCACTGACAGTATTAGAAGCAGAAGTGGAAGCATTAGC 

ATTGGCTGCAGCTGCTACTGCTGCTGCCGCTGCTGCTGCTGCAACAACAG 

CAGCTGCTGCTTCGGCAGCAGCCATGGTGCTCATTGTGGTCGGAATTTCT 

GTTGTAGGGACTGGGGCTGTTGATGTTGTGGTGCACTCTTCTTGCTTACT 

ATACATTAAAAAAAGAGAACACTGGTCATTTCATTATTGGAATCAGAAAG 

CTAAATAAAGGTAGCTTTAAAATGGTCATAAAATCAAATTATAAGAAAAA 

TATTGAAGGAAAAAACCK3CAAGAAATACCAAGCCCATTAAAAAAGATTTT 

AAAACCACAGAATGTAACTGTACCTGCCCCGGCGGCCGGTTGAAAGGG 

>Sequence 4633 

ACCCACATTACCTCTGGGtTACCCAGCATCCAGAGCCCCAAGGGACCTAG 

CTCTCCCGGATATATATTCCTGCAATGGACTGACCTTTTTACCCACTTGT 

CTCTGGTGGTGGGAGAGCACTCTGAACCAGAAACCAACAAGGAATCCACT 

TCCCACCCAACTTAAGAGTGTATGCACACATGTGGATACACATGCACCTC 

CCCACTACTCACACAGACCCCAACCCCCTTCATGTCTTTTGAGGGGGGCT 

CAAACTACTGATGCCTGGGGACACAAGCAAGACCTGGGTCCATGGAAATG 

TGTGTGTGTGTGCATATAAGCACACCCGCGTACCTTGGCCGCGACCACCC 

TAAGGG 

>Sequence4634 

GGTACCTGCCTGTGCAGATCCATTGCTGATTAACGTGTGTGGTTTCCCTC 

CTCCGTTCTCCCTCTCAGGTTACCACAGGGGCTGTAAGACCTAGTGACCC 

TCCTAAGTGGGAAAGAGGAATGGAGAATAGTATTTCTGATGCATCAAGAA 

CATCAGAATATAAAACTGAGATCATAATGAAGGAAAATTCCATATCCAAT 

ATGAGTTTACTCAGAGACAGTAGAAACTATTCCCAGGAAACTGTGCCTAA 

GGCCAGTTTCGGTTTCTCTGGCATTAGTCCATTAGAAGATGAAATAAACA 

AAGGGTCTAAAATCTCAGGCCTGCAATACTCTATACCTGACACCGAGAAC 

CAGACGCTTGAATTACGGAAAGACAAAGGAGATGGAAAAGCAAAATACGG 

ATAAGTGTCACGTTTCCTCTCACACTAGACTAACAGAATCAAGCGTGCAT 

GATTTTAAAACAGAAGATCAAGAGGTTTTTACGAACGAATTGGCCAAGTT 

GGTCTAAGACCCAAGAGGCCAGGGCTGGCTACGTGAACCCTATGAGGATG 
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GAGAATTAAGTTCAAGTTTTCCACTGAAAAAATGCAGCCCCTGACAATTT 
G CCnT ATGATTACCGAACCACTGTCCAGTTCTTTCAGGGGGGGGGGCCTG 
ATTTTGTTGCCAAAGGGGAAAACTCCGAACGGTAATTTCATCCCGAAAAA 
GA 

>Sequence 4635 

GGTACACAGTGAACTGAAATGCGATGGATCCGCTGACTGTTTGGATGCGT 

CTGATGAAGCTGATTGTCCCACACGCTTTCCTGATGGTGCATACTGCCAG 

GCTACTATGTTCGAATGCAAAAACCATGTTTGTATCCCGCCATATTGGAA 

ATGTGATGGCGATGATGACTGTGGCGATGGTTCAAATGAAGAACTTCACC 

TGTGCTTGGATGTTCCCTGTAATTCACCAAACCGTTTTCGGTGGGACAAC 

AATCGCTGGATTTATAGGTCATGAGGTGTGCAAAGGGGTGGGATGACCTG 

GGGAAAAGGAAACTGTGAACCXCCCCGGGGCCCTTGTAAAAAAACCCCCC 

CCTTAAACCATGGAAATTGTTCGGGGGGGGTGGTTTGAAAACCCCCCCCC 

CCTTGTTCACCCCCCCGTTTGTTATTITTGAATTCCCACCCCCCCCCCCA 

AACTTTGCCATAAAAAAGGGGGACTAAGGTGTGTTCCTGGGGGGAAAAAT 

CGTATCCCGTTTTAAATTTTCCCCCCC 

>Sequence 4636 

GGTACATTTGGGGACAAAATGTTTTTGTGGAGATAATGTAGACTTAAAAT 

TTTAAATCCGTAGCTGTATTITCGTCACAATGAAAATTTGATGTCCTTAG 

TAAGCCCCGAATAGAAAGCCTTGACTrGCTTTTTGAGCATAGTTAACAGT 

GTTGAGATAAGAGAGGTTTGCTGGCAGTTGCACTGATGGCTGCACTGTTG 

TCCAGTGGGCCCAGCTGGGTGT 

>Sequence 4637 

GGTACl nTTTI 1 l'l'l'l'l'rrnGAGATGGAGTCTTTCTCCGTCACTCAGG 

CTGGAATGCAGTGGTGCTGTCTTGGCTCACGCAACCTCCATCTCCCGGGT 

TCAAGTGATTCTCCTGTCTCAGCCTCCCGAGTGGCTGGGATTACAGGCAT 

ATGCCTCCATGCCCAGCTAATTGTTGTATTTTTAGTGGACACGGGTTTTC 

GCCGTGATGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGACCTCAGGTGATCCGCCT 

GCCTTGGCCTCCCAAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGCACCT 

GGGCCTTAAAGGCTTATTTCTTGGCTCTCTGGAAAAACCTAGCTGCCCAA 

AATTACTTATTCCCGAAGGCTTTTGAATAGACAATTATTTTTTAAACTGT 

TTCTATTTAAAAAATGACCATGGGGATGATTCAAATAATTGGGGACGGCC 

TATAACTTGGGAGTTCCCAAAAGGTAGAACCAGCCCTTCTTTTTAAGAAC 

AACCCCTGCTGGAGGGGTTAACCTGAACCCTTGGGGGCCCTTAAGAAAGG 

GGTTACCCCCTGAATTAAGAAAAACTGGACCCCGGCTTTTACCTACCCTG 

GCATTGGTGGGGGGTTAAAAGGGGCAGGGAAAATATAATAATCCCCAAGG 

TTACCTTTGGAAGGTTAGTTAACG 

>Sequence 4638 

AC1 1 In n i 1 i 1 1 1 1 1 1 1'iTI l-rGAGGCAGGGTCTCACTCCATCGCCCA 

GGCTGGGGTGCAGTGGTGTGACCACAGTAGAGGTGCCCACGAACTTGTGA 

GCTCAGGCAGTCCTCCTCCCTCAGCCTTCCAAAGTGCTGGAACTATAGGC 

GTGAGCCACAGCGCCCAGCCATGTTATCCTGTTTAATCATCCCTGCTCCA 

AGGTCATAAATATTCTTCCATATTTGTTTCTAGAAATAATTTTTTTCATA 

TrrATCTGAATCCATTTGGTATTTATITTTGGATGTGGGGTATGACTTGA 

TCCTTACAAGGGGAGAGACATTGATGTGAAGACAGAGGGAGAAACTGAAA 

TGAAGCAGTTTTTAGGCATGAACGTGAAGGACTGGCCGCAACCCAAAGGT 

TGGAAA AGATG GGGGGCAATTTTTTCTAAAACCCTTTGAGGTCGAATAAT 

TTTGGACTTTTAACCCTCCAAAACTGGGAAAAAAAAAACT 

>Sequence 4639 

GGTACGCGGGGGAGTTTTCTTCGAAGATTTGGGGCTCCGCGATACAGTTA 

GGATGGCTGTAATACCTCTGCTGTTGTTGGGGGGTTTGTGGAGCGCTGAG 

GGAGCGTACAGCCTGGGTGTTCCCCACCTTGCGGCTCCGTGGTGAAGCTA 

CTCAATACGCGCCACAACGTGCGACTGTACTCACACAACGTGCGCTATGG 

GTCAGGTAGTGGGGCAGTAAGTCACTGACAGGTGTAACCTTTGCGGATGA 

CAGCACCAGTTACTGGAAGGATACCGGGGGAAGAGTGCCACATTGTGTGA 

GAAGGGAAACCCCCATCAAGGGGGGCAAGTCAATTTGGCTTAAACCTGTC 



Page 947 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



AACACTGGCCGGAACCCGCATAAGTACCCACTTTACTTTAACCTGTTTGT 

GGAAACCAGTAAAGGAAGAGCTTTGGGTGAGACGGTCATGGGGGATCACA 

CGGAAGATGAAAGTGCTTTTGAAAGGACCCTCCTATGTAATAGATGGTTA 

AGGGC 

>Sequence 4640 

ACTGTGGGCGGCTCTATGGCTTAGGCACAGGAGTGGCCCAGAAGCAGAAT 

GAGGATG 

>Sequence 4641 

ACACAGCATGCAGGCCGCAGCCTGGGCCCCTGCCAGGCAAGATGTAGGGT 

GTGAGGTT GTGC TCTGCCCCATTCACTCTGGAACAGCTCCGCCCTTGAGT 

CCAGGATATTTTCTCAATGCCTCCACGCATTTGACCATCCAGAAAACATC 

CCAACTCAGTGTGCCTTCGGCCACCATAAATCAGCCAACCACACATGCTG 

CCCTCAATGCTTCTGAATATCAAGGGAAAGGATCTGCCTCATCCTGCCCT 

GCTCCTGAGGCTTGCGCATTGACGTTGGAGTTATGTCATTATTTTTTTAA 

GTGATAGAAATCTACCCAATGAATTGGTAGCAATCACCACTGTGCAACGT 

ATGCCAAAAAAACTCTGTCTATTCTTACCGAAGGAGGGAGAAACCTTACC 

AAATTAGTCGGACTTTCCTGGAACATTTTTGTGATGGGCCCATTTTTGGT 

AAGGCTAAAATCAGGTGCTGGGGATTAAAAAATTTTGACATGGTGAAAAT 

>Sequence 4642 

GGTACCATCACATGCTGGTCAGAGTGGCCATTTGTCCCAAGTCAAAACAT 

AACATGCTACAGTGTGGCAGCAGAGAAAAGCAAACATGGCTATTCTCTTG 

GAGGTAATGCAAACTAGATCCCAAACTGGGGAAACCAGTCTGAAGATTTC 

TGGAAAAAAAAAGGATGGAAGGCAGAGCTATGCTTTGACCCAGCAATCCT 

ACCCCATGCATCTACCCCAGGGAAAAACACATGCGTCTATCAAAAAGACA 

CATGACACTCACACGTGCACGGGAGTGTTACTGACAGGAATAAAGATGTG 

GAACTGATCTAAAAGCCCACGAACAGAAAACTGGATTTTTAAAAAAGGGG 

GTCCCATACATTACAAAATGCTAAAAAAGCCACTTAGGGAAAATAAACAC 

AGAAACCAAATCTTGCCCTTGGGAGGAACATGGGGGGAAACGGAGGCCAT 

TCTGCTAAGCAACCTGGAGCAGGAACAGAAGACCAAACACTGCGGGTGCT 

TA 

>Sequence 4643 

GGTACTTCCCATAATCCCCACATGTTGTGGGACGCACCCGGTGGCAGGTA 

ATGGAATCATGGGTGGTTACCTCCATGCTGTTCTCATCATAGTGAGTTCT 

CA TGGGA TCTGATGGTTTTCTAACGCGCTTTTCCCCTTTTTCTCAGCACT 

TCCTTTTGCTGCCATCATGTGAAGAAGGATATGTTTGCTTCCCCTTCCAC 

CATGATTGTAAATTTGCTGAGGCCTCCCCAGCCATGCGGAACTGGGAGTC 

ATTTAAACCTCTTTTCTTTATAAATCACCCAGTCTCAGGTATGTCCTTAT 

AGGAGCCTGAGAACAGACTAGTTACACTTGTCAATGCCAAAATGATATAT 

TTTGGTGGATTTAAAATTAGCAAAGCCAGGCTGCCCAACCAAAAACACCT 

GCATCTCAGGCACATGGGACCTGGCCGGGCGGGCGCTCGAAAGGG 

>Sequence 4644 

ACCATGGTGCTGCACAGACCATCAGGAAGAACTGAAAAGTTCAGGCAACT 

TGAGAAAATAAAGTCACCACCAGCAAGAAGCTGTCTAAAATAACCGGAAG 

ATTATAACCCAAGCACGTGGAGGAGTGTGCTAGTGAGTAGAATGTTATGA 

AAGCTACTAGAGGTCCTCCATAGATGCATGTGCTAGTCCTAAGGAGAAGG 

AAGAGGAGAAGGATTGCCACGGAGGAACACCTGAAGTTTCAGTTGAGCAC 

TTTGTTTGGAAAGTTGTCCAAGGCTGGAGTTGTGAGAGCTGGGN 

>Sequence 4645 

CGTACATATGAGAAACCTCTTGTGAGAAGGAGGCGGCCACCATCCCGGTG 

CTGACAAGTAGCCCCCCCAACATCACTACCAGACGGTGTCCGAAACGATT 

GCTCAGGACTGTGGCGAGGGGAGCTGCCGGGAAAGAACAAAACGATATTT 

TAACTCACAGAGGCTTCAGGGTTAGCTGCCATAAGACTCCTTCCTCCACG 

TCTTGCACATGGAGAGATGATGTCGAATATAAATATGGCCGAGCGCAGTG 

ACTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGTTGAGGACGGACGATCGC 

>Sequence 4646 

GACTT l m rTTTTTTl 1 1 1 l"l"l"rrrrGGAGTGGGAAGAAACTTTTATTT 
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CCAGGACACGTGTGCAGAAGCAACAAGTCAAAATTAACCATTCTATCTGA 

AAGAGAAGAAACATGTACCAACACATGTCATTCAAGGAGTAGAAGTTTCT 

AGAATAAGGCAAAAGTTACAGGGCAGCAGTTATGACCTTTAATAGAACTT 

TGTTACACTGAAAGATACAGTCTGCCATACTTGCAGGGAAAATGTCTTTC 

AAGAAGGGTAACACCCAATTTCTTCCATACATTTAAAAATAGCCTAATCT 

TAAACTTATCAAATCATTTTAGGGATGAGAAAACAGGGTCACACAAAGTA 

GGTGACATCATTTATGGGCAAACCAGAATTGGCATGTTTATTTTTTTACC 

CCCAAGCTGAAATATTTTCCACTGTCCCACTTrTACCTATACTTCAGGAT 

TTTATI TTTTTTI ACTG AA A AACCCAACC ATC AAATGGCCCTTGGTTTAC 

CCAAAAATTGTTTGAAAAAACGCCAACTGGTTTTTTGTTTTTATGAGGCT 

GAGACTTAACAGGCGGGAGTTTTTTTACAACCCGGCCTATAATTGAAGAA 

GGGGTAAGGCAACCGAAGCCAAATCCTGAAGGCTTTTTTGGGGGAAAATT 

CCACCCGTTGGTGGTTTGCCCTGAAAGACCCTGTTTGCAAATTTTAAGGT 

AA AAACC CACTGGGGACTTTCCATAAAAGGGGATACCTGGGAAGGGGACA 

CGGTTTTGTGAGGGCATTATTTAAAGGTTTAAGGGCTTTATGGGGTACCC 

CTAACCCACCTTGGGTTTGGGGGAAGGCCCTTGGGCCATTAAATACCCGC 

CCCGGGAAACTCTTTITTAACCAAAAAAGAAAAATTAATTCTCTCCCCCA 

AGGGGAAAACACTGGGGAATTGTCCAATGCAAAAATCGCTTTATAAGTTT 

GTAAAATTTCAATATCTACAAATTGGGGAATATGG 

>Sequence 4647 

ACTCNN1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I TT l 'GGG A ATTATG AG AATATAGCTAT 

TTAGTCCATAACACrrCTTAGAGGTCGGGGGACTTAAAATGAGCTTTGAC 

AAATGGAAGACATTTTCTACACACAGAAATTTGAAATCCACATTCCATAG 

CAAATTAGTAGAAAAGAAGTAAACAAGACCTCTGTATTTCACCCAATTGT 

TTTAGGCCATGATACTAAAAAAACAGACACTAAAATTCTTGTGAGTGGAT 

ATTCCCTCCTCCTGGTGAAACTTAGCTTGCTTCACTATGCGCATAAAAAG 

AGAACTCAACAGAACATTATCTCAGGAAAGGAGAATCTAATGAAGACACT 

GGAAAGCCAATAAAACTTCATGTTTCTTGTTTTTGTTAGACAGCAAACCG 

CAAATGA CCTTG TCCTATGCAATGTCAAGCACTGGGGGTTTAAGCTGCCT 

TTTTCTGGTTTTAAAAACTTGCTTAACCrrrrCTCTTGGAACATTT^ 

CACCCCGTGGAAATGGGCTTTTATGTTGACATTTTAAAAAGGCCCTCTCC 

AAAAGCTTATTTTTGAAAAAGCCATCCCTAAGGTTAATTATGGGGATTCC 

ATTTCAATGGCCCCAATTAAGGACAGGGAATAAATGGGCCTTATTTTAAA 

AAAAAAGTTCTGCCCCAATGTGGCTAAAAAAACATTCTAAAATAGCGGAA 

GTTTAAACCCCTTCGGTTTTTTTCCGAAAACCTATGTTATTTTCCCTGTT 

AACCAACATACGGATAATTTTGGCCCTCCTCGGGAAATATTTTTCTTTCC 

TTAAAACCAAGACTTCGGGCCCGGTATAATGTAACAACCCGGGGAAAAAG 

GGCCCTTAGTCCTTTTAAAAAGGGGAAACTTTTCAAAGAACGATTTTTTG 

TTAAAAGCAGGTTTAATAAGATATTTCCCCGGCTTTATTTCAAGGAAATT 

AGAGGAAAAAATTCTTTTTACGGCCTATAAAAACCCCCGGGTTTTTTCTT 

TGAGCCCTTG 

>Sequence 4648 

GGTACTCTNC ll" rilll^Ul'l^l'll'lllGAGATGGAGTTTTGCTCTTGTT 

GAACAGGCTGGAGTGCAATGTCGCGATCTCAGCTCACCACAACCTCCGCC 

TCCCAGGTTCAAACAATTCTCCTGCCTCGGCCTCCCGAGTAGCTGGGATT 

AC AGGC ATGCGCC ACCACACCTGGCTAA T TTTn 1 Tl GTATTTTTAGTAG 

AGATGGGGTCTCTCCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGACCTCA 

GGTGATCCATCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCATGGATTAGAGGCGTGAG 

CCACTGTGCCCGGCCTATAATTTTTGATAGATGATTGTGAATTATTTTCC 

ACAGATAAAATGTTAAATGGGGCTATTATATCACTGGATGATTTCTGCCA 

ATTGAATAAAATCTTAAATTTTCTGCATGCACATAATACAAAAGGTATTT 

TCATAGAGTG GGAT TTATACCCAATGAAAAGGGTTCTCTTGATGAGCCCC 

TGTAACCGGATTTTCTGTTAAAGGTTTAACAATTAGGTCTTGGAAGTCAA 

GTCCCGAAGGCAAGTTTGGCAGTTTTTTCTACAAAACTATTTTAGGTGAA 

TCCGGAAAGGGAACAGCCAGAAATTTCGTTGGAAAATTGGGTTTTAAATT 

GGCCTTGAAAATTCAAAAAAAAATAATAATCCAAGGCCCCTTCCCGGCGG 



Page 949 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



GCGTTCAAAGGCGAATCCACCCCTGGGGCCGTATTGGGGACCCAGCTGGA 

CCAGGTTGGGGAATATGGGAAAAATGTTCTGTGGAAAATGTTCCCCGCCC 

ATTCCCCCAATAAAAGCCGAACCTAAGGGTAAACGGGGGCCAAAAGGAGC 

AACCCATTATGCGTTGCACTGCCCCTTCCAGGGAACCGTTGCCCTGCTTA 

TAATGGCAACCCGGGGAGGGGGTTGAAAGGACCTTCACCTACTCCCAAAA 

CTTGGCGGAGAAGGGGGGGAAAGGATGGTATCTAAGGGATATGGTTTCCA 

AAAGGGGACCCGAAAAACTGGAAAAGGCG 

>Sequence 4649 

GGTACATGCAATATACAATTATTTGAGATAATTAAATATATGAGATAACG 

TATAAAGGGAAACAGAAAAGTAGTCTTAGCCTCCTAAATCAGCCTAATGC 

TTAACTGGAACCTCAGGTGGAATAGGCTGTTTAGCTCTAATAGTTAACAG 

GATCIXnTGTGACCCTCCATCAGTCCTGGATGGTGCTTCTTCACAACTTG 

CTGTCTCAGAATTGTCTGTTGGGCCCTATTCTGGTCCTTGCCATGCTATG 

AACCAGCTGGCCTACATCCTAACTTCTCTTGTTTCTGAGACAACTTrTCT 

AGAAGCCCCTTCAATGGGGCTTCTCCTTTTCTTGGGGCTTCTACTTTCCT 

TAAGTATTCTGGCCTTACCCAAGTTCCAATGGCTGGCTTTCTCCCTGGGG 

ATCTCAATTTTCTTAACCCTrrTCnrGATGCTTCCGCTAGGGGTCCCGATC 

TCAA AACAAAGGGAACCCCGGGACAGTTTTTGCCAGGGTTCCCAAAATTG 

TTTTGTAAGGGGTTTTGGGGCCAGTAAGCCCCCGAAAAAATTTGGGCTTG 

GGATTAGCCAAAAACTGGGGGGGGGGCGTTAAAACTGGGCCCATTTTTTG 

GGAGTTGGCAATTTTCTCAAATCTTTTTCCCITAATTTCCTTT^ 

TTTGAAA AAAAA AG AATTA ATTAAACTTTGCCTTAC AAAAGC nTTT TTT 

TGGTGCCCAGTTTTAGGAACACTTGGAAACATTGTTTTGGGAATTCCTTT 

AAACCCCCAACCTTTAACCCTTTACCCTAGAAAAGGGCGCTAAAACTTAA 

ATAT AACACTTTCTTGGCCTGAAAAAAAGGGATCTCCGGGGATCTCGCTT 

TTTTGGG CGGGA CTCCCGAAGATTTTTTAAAAACGTTIT^ 

AAGA AAATT TTCTTATCCCGGGAAATTACACCTTTTGAACCGGAGAAAAC 

GGGGTTTTTATATAGGGAATTTCTGGGAACAAAAATGGCCCTCTCCCTGG 

GGTTTGAATAAAAAAAACTGGAAAATAGTCCTT 

>Sequence 4650 

ACACCTTTCCCAGGGAAAAAAATGTCACACTATATCAAGAATCTTTTAAA 

ACGTTCACACTCCTTAAGAGTGATTCTATTTCTAGGAATCATTTCAAAAG 

AAAAAAAATCAAGGATGTGGATAGTGATTTATGTAAATGAATGTCCATCA 

CACTGCTACTTTAAAGTGTCACTGAATAACTGCAAATGGTGTATATTCCC 

AATATAAGGAAAATAGTAAAAGAAATTATGGTATAATTATGTCATTATTA 

TAAACATTTCTACAAATCATGATACTGAAAATACTGAATAACACTAAAAA 

ATGAACAATACTGAGTAAGAAAGGGGATAGAAAAAATATACATTATGACT 

TGGTATTAATGACCCAAGTCTTAGAACCCAAACATACACTTGCCATTCAC 

ACCCTCACAATTTCCCCCAAATTTTATCCCACAGTCAATGGAAAGAACAC 

CAAAAGAAAAGCCCAGAGTGTGAAGACTCTGTCCTTTACTTGTCCTTTAG 

CTTCTGGAATTTAAGTTCATTTTACTTTGGTTTAGTC 

TCTCCTGATAAAGTGAAACTTGGCTGGGCAATTCAGAAACTTTAGGTGAA 

ATCCCACCCACTTTTATTGTGGAAACCACTGTCAATGGGGTCCTTCCGGC 

GTCCTTGGCCGAGACCACGCTAAGGCCAAATCCCACACCCTGGCGGCGTT 

CTTAGGGGACCCGACTCCGGCCAAGCTTGCGGAATAATGGCCTAACTTGT 

TCCGGGGGAAATGTATACGTTAC 

>Sequence 465 1 

ACCTTAA 1 1 1 1 nTTTTTTT 1 1 ITTTTTTTTTATTTA1 i rTTTTTTTTTT 

TTTTTTTt 1 1 1 1 rri I I 1 1 1 I I iTAAAGGGGACCCATTTATTTATTTATT 

TATTTATGAGGGAGGCTCACTTTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCAC 

AATTTCAGATTACTGAAACCTTTACCTCCCTGGTTCCAGGTAGTTTCCTG 

CCTC AACCT CCCAAGTAGCTGGGACTACAGGTGGCCACCACCACGCCCGG 

CTAATTTTTGGATTTTTAGAAAAAACGGGGTTTTACCATGTTGGCCAGGC 

CGGTCTTGAACTCTTGACCTTAGGGGATCTGCCTGGCTCGGCCTCCCAAA 

GGGCTG GGGTTTACAGGGTTTAGCCCCCACATTCCCCCCATGGGACCCCT 

i l I I I iCACAAGTTTTTTTATTTTAAAGGTCCCCCCCAAAAACAAGAAAA 
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ATTCmATACTGGGGGTTCATGCGAAGCTTTAAATTTCAGGGGTGTACC 

CCCAGGCTTGGGGGTTTTTATTATGAAGATTGGGGAGATACTTGGGGCCG 

GAAACACCCTTGAGGGGGAAATTTCAACACAACTGTGGGGGGGGTTATTA 

TTGGTTCCCCGATTGGGGGACCAAAGTTGGGGGGAAAAAGTGGGATAAAC 

TGTGTTCCTGGGTGAAAAATTTATTCGCGTTAAAATTTCCAACAAAAAAA 

AAACCGCGAAAATATAAGGGGAAAACCCCGGGGGGGCCCAATAGAGGGGG 

CTTACTTCCCTTTATATTGGTGGGGGTC^^ 

AAAACTTGTTTGGCCCTATTTTTTAATATATTTCGCCCCACGCGGGGAAG 

AGGGGGTGTGGAATTGGGCGGATTTATCTTTCTATTAAATAAAAATTTGC 

TTGGAGTTTGGGGTGGGGGGGGGTTAATCTTTTAAAGAGGGGTTCTGGTT 

TTCCTATAATGGGGTTACCGAAGAAAATTTTTTAAGGGCCTTAGGGCGTA 

TCTATAGGGCCTGTTGGGTTTTTTTGTGCTCCCCTCGGAGTAAAAAAATC 

TTATTTGGGGGAGACCCCGGGATAATTAAGGTTTTTTTGGAACTACTGTT 

TGAT 

>Sequence 4652 

GGTACAACACCGAACACATAACATCATAGCCATCTGCAAAGATTTCTTTT 

AAAAACTGCTCCCGTAACTCACTCTCATAATTTGCTACAAGGAGCACCTT 

GTAATCAGGATGGAGGATGGTATGGCTCACGGATGCTGAATGCCTTCCTG 

AAAGAGACACAGGATGGAAGGCAACACCCACAAGATGGCTTTGATGTGTC 

TGCGATGCCCCTGTATTTCAAGGAGGGTATCACTGTTCATTGGGATTGCA 

CAAAAGCAGGCCAGAAAAACCTGGGTCACCAAATAGACTTCCTTCTGACC 

CACTGACCCACTCTTCTTCTATGCCTGATTAAAGGGAGAAGAGGAGAGAA 

GATGATAATTGGAAAAAGAAGGATGAGCAACATAGGGGTTCATTGTTAGT 

TCTGGAGTTGGTAGCGTTCTTTAGAGCAAAGGGCTTTTTTAAAGCCTACA 

ATATCTAATTCAATCTTCCCAATGTGACCACGCC1TTTTTTAACTTTGAA 

GACCACCCTTTGATGCCAGCCCCTCCAAGGGAACTGTGTTTGCCCTCAAC 

CATGGCCCCCATTTTTTCCCAAAAGGTTGCTCCGTGGGCCCCGTGTTTTT 

TAAAAACCCCGGAGTGGGCCAAAGGAACCCCGTCCCTTTGGCTAAAGAAG 

GGCCAGGTCCCTGAATTATTAGCGGCCCAAAGGAACCCAACCTCCAATTT 

CCCCCGGGGTTTGGGGCCCACTGAAAAATTGGCCCCGCTGGGCCCCGATT 

GTCC CAAAAAAAATGTTTTTTCCTGTCCCTCCAAAGTCCGGGAAAATAAA 

TTTTCCTGCCGGGGGCGTTAAGGGAAATTCACATCGGGCGGATTAATGTC 

AAAATTTGCCAAATTGGGAAATGAAAAGATCCTGGGAAAGTTTTTAAATC 

CCAAATTATCCGAAATAAGTAACCTGGGCTTAAAAAATCAAAAAAAGTGG 

CCATTCCATAAAAGAAAAAATCCTGATAAATATCCACCCGGGG 

>Sequence 4653 

ACGTTATTTATTCCTTATTTCAAAAAAAAAATACTTTTGTGAACAGGTGA 

GAAAAGGAAAAAAAAGAGAAGGAAGGGAATATCCTAAGGAATAGAGGCCA 

CAATTAGAAGAATGATAGAAAGAATATGCAGGTTACTAGTCAAACAATTA 

GAGAATATTTACCAGGAATAAATGGTGTGTGAATCAACTTCTTAGAATTC 

TAGACTAGTGATATTAAATTAAAGAAAACTCTAAGTAAACCCACATATCC 

TTTGTTGTGCTGGGCAATAATGATACXiTGTGTTTAAATTAAACCACCTTA 

AAAAATTAAAGGTAACCGGGCCGGGCACGGTGGGCTAACGCTTTGTAATC 

CCAACACTTTGGGGAGGCCGAAGTCCGGCGGATCACGAAGTCAAGGAGAT 

CAAAACCATTCCTGGCTAACACAGTGAAAACCCCCCTTTTTTCTTAAAAA 

TTCCAAAAAATTTACCCGGGCGTGGGTGGCAAGGCGCCTATAATTCCAAG 

CTTCTTTGGAAGGTTTAGGCAGGAAAAATGGCTTTAACCCCCAGAGGGGG 

GACCTTGCCATGGGGCTAAAAATTGACCCTTGGCCTTCTACCCTGGGGTG 

CAAAATGGGAACTCACTTCTTCATTTATTTAATTAATTGTTTAAATTTAG 

GGGGCCCCCAACACTTTAAAATTTCTTTGGCCGGGACCCGCTTAGGGGGA 

ATTCCAACCACTGGGGGCCGTTTATATGGGTCCCGATTTGTGCCCAACTG 

GGGGAAAAAAGGGATAACTGGTTCCTTGGGGAAATGTTTTCCTTCAAATT 

CCCACAAAAAAAACCCGAGAATAAATGGAAAACCGGGGCGCCATAGGAGG 

CAACACACATAATGGGTGGCCCCAGGCCCTTTACGGGGAAAAATTGTGCC 

CCmAATAAAACCCACCCCGGGGAGGGGGTGTAATAGGGCCGTTTCTTT 

TC ATAAAAA ATTAG A AGTGGTGGTGTGG AGGAGG I'l ' 1 "1 T I'Tl'AGGGGGAA 
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GGTGGTTCACAAACGGGGTCAGAAAAATATTTTCTAGCCCTATGGGTGAT 
A AAA AGCGCTGTTGTTG 
>Sequence 4654 

GGTACAAAACTGACAAAGGGCTCAGAAACTTGTGAGTAGTGGGGGCAGGG 

GCGGCACAGGCCAGGCCAGTATTTAGGAAACGTCAGGGTTAATGTCCAGA 

ATCTAGCAATATGTTTGGGAAGAAAAACTGAGAACAGTTGAAGGACAACT 

TACTTGGGGTTTGGAGGGAAGAGATTCAAAGATATCAACAGATCATGGTC 

ACACATGGATGACAAACAAATGTGAAGACAGGACAATGGGTAACTAATGG 

GATTTCATTTCCTACTGCAATTGGGGCAAGAATGGGGGAAAGCTGCAAGG 

GGAGGCAATTCATGGTGGAAAGAGGGGGAACAGGAAACCAAGGGTCCGTT 

TCTGACATGCTTTGCCTTCCTTGCCTCCTTTCTTTCTTAATCTACCGGCA 

CAAAAGGGATCTTCAACTTCGCATTTTTGGTTCTTGGGGCACAAAAAAGT 

GCAGAAAAGCAGCCCTTGTGGCCATTGTTGACCCAACAAAACTTCCCAAG 

GTTTACTTAAAAAAGGGAAATTACCAGTTTGGAAAGGGGAACCAGAGAAA 

CCCCCTTAAGGGTTTCAAAlACTCCTGTGCACGTTTTTTGTGTCTTATTGA 

AAGGGACTGGGGTTACCTTATTCACCCATCACCCCTTTAGGGCTTAAATA 

GCTGTTAATTTTTAAGGCCAAGAAATTTTTCCAAAAATCCAGCCCGATTT 

TCTTTGGCCTATATTGTTTTTAAAATITTTTACGACACCCCCCCCTCCCC 

AAAAAAAGAGGGG AAATT AATATGGGGGGGGGGGGGGGGTGTTTTCCTCT 

TTAAAAAAAACACCTTnTATCTTTCCGCGGGGGCGCTTTTAAAGAGAGC 

AAATTTCACCCCCCITGGCGCGCCGTTTTTTGGAGTACCAACTCTGTCCC 

CAACTTTGGCGAAAAATGGGATAGATTGTTCTCTGGTGAATATTGTTTTT 

CGTTATAATTTTCCCCACAATACTAACCCGAACTATAAGGTAAACCCCGG 

GGCTCCAAATGGGAAAAACCAAATAAATGTGGGCGACAAACGCCTTTTAA 

TGGAGAAAATGTGCCCCGTTATTAAAAAATCCCACCCCCGGGGGGGGAAT 

ATTTGGCCCTTTTCTCTCTTAAAATTGCGGGCTTGGGGGGGGAG 

>Sequence 4655 

GGTACCCACCACCACACCCAGCTATTTTTTTGTATTTCTAGTAGAGACAG 

GGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCrTGACCTCAGGTGAT 

TCACCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACCG 

TGCCTGAACTTATTTTATAGCTCTTTGGTCTCCTCCCAGATGGCTTGGCA 

AACAGCGATTACTGATGAGTGTTACCCATCATGCAACAATTCTGCTCTCT 

TTTCTGTCACACGGTGGTCAGAGGCTCCAGATAGTCCTCCAATTTAATGT 

AAAATGAGACTT GGTTT TGATTGACGGTCTGAAGGACTCTGCTTCATGGG 

TGACATCCATAAATTTTATGTTCCAGCATATGGTTTATCTTGGGGAATGT 

TCCATGTGCCCTCAGCTATGCACCGACGCACCACGTGCTCTGGTGCACAT 

TCACCGGCTCTTACTGCCTCAATTTCTCCTTTTGGAAAACCACAGCTTGT 

AAAGGCCCTGGGAATCTITTCATTCCACGGAGTTTTTTAAGATGCAAGCG 

AAAGAGGTAGGAAAAGGTCCTGCCCCGGCGGGCGCTCGA 

>Sequence 4656 

GGTACrTTN T r i rr ri T iT l rTTTTTTTTTTTTTCTTl 1 1 11 ITTTTTTT 
1 1 1 I I m i i 1 1 1 1 1 1 Tim 11 lTnTlTAAAAAAAAAAAAGGTTGGGGT 
ATTTTTTTA AA AAAAAAAATG ACT1" 1 ' 1" 1 ' IT 1" 1T1 A AACTAGTTTTG AGTT 
TCCCTAAATTTTACAGTTTTTAGGCTTGAACAAAAAAATTGATTAAATTT 
i i l i 1 1 1 i l l l AAGAGACAGATTTCCAAAAAGTAAAAGGGATTGCTGGGG 
ATCC A TTTGCTTATTTTTC AA C A 1" 1 ' I'l " Kl " 1 ' 1TG GT A AAC A AAA AC TTTTT 
GTTTTTCAAATGTGTCCAAAATTTTGTTTTCTTTTATTCAAACGGTTCAA 
AACAAAAAGTCCCTTCCCGGGCGGCCCCTCAAAAGGG 
>Sequence 4657 

GGTACAGGAGGCCGACAATTTGGTGACCAGTGATGGCAGGCCACTCAGCT 

TTGAGTAGCCATGTCCGCCACAGGCCCTGCGGCACATCTCAGCTCCCTGG 

GTGCAGAATTCTGACATCATGGCCTTCATGCCCGTGCTCAGTGCGTGGAG 

CTGTGAGAACATGGAGGGGGGTTGGGCGGTGTTAGGGGGCCTCCACCATA 

GGGACCAACCCTGTGCACCACTTACTGAGCATCTACTCATGCCCAGCTCA 

G CTCTG AGGTCCCCGCGT 

>Sequence 4658 
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CGTACGCGGGTTTAGAAAAGGGTGGTTTTGTTCTCACTAATTTCATGAGA 

GAAAAGTGGATTGGAGGAACCTACAAGTGAAGTGGCATCATTGTCTGGGG 

TAAATACCTGGGGTTGGTCATTTTGTGCTGAGAAGATTAACAACATGGAC 

ACGCACACATGGAATGGGTTAAGGAGCGGAAAGTTTAATAAGCAGAAGAA 

AGGGGAGAGGAGAGCAGCCGTCTCTGTCTGTCTCTTGCCAGAGAGAGGTA 

TCTGAAAAGGAAAGACCTGCTGGTGGCAGAGTGCACTGGATTCTACAGGC 

AAGCTTGAGAAGGCACTGTCTGATTTATGtAGGGCCCACAGATTTGATTG 

GATCACGTGTGACATTTACATTGTGTGTGGGAAGGCTGGTCGCCCCACCC 

TAATCTTATTATGCAAATGGGCTTTCCACTTGGCCAGAACCATCTTGTCC 

TGTCCTTACTGT 

>Sequence 4659 

ACGCGGGTGTCTGGAAGCTGATGGAGCTCAGAATTCCACTGTCAAGAAAG 

AGCAGTAGAGGGGTGTGGCTGGGCCTGTCACCCTGGGGCCCTCCAGGTAG 

GCCCGTTTTCACGTGGAGCATGGGAGCCACGACCCTTCTTAAGACATGTA 

TCACTGTAGAGGGAAGGAACAGAGGCCCTGGGCCCTTCCTATCAGAAGGA 

CATGGTG AAGGCTGGGAACGTGAGGAGAGGCAATGGCCACGGCCCATTTT 

GGCTGTAGCACATGGCACGTTGGCTGTGTGGCCTTGGCCCACCTGTGAGT 

ATAAAGCAAGGCTTTAAATGACTTTTGAAGAGGGTCACAAATTCTAAAAA 

AAACATTGAAGTGAAGGGTCATGGGATAATTGACCCCTGTCTATTGGAAT 

TACCTGTAAAACATTTTTTTGGTCACTGTATTTTGGGTTTT 

ACCTTTACCAAAAAAAAACAAAAAAAAAAAAGTTCCCTTTGGGCCGGCGA 

CCACTCTTAAAGGCCGAATATCCAGCCCACCTTGCGGGCCnTTCTAAGT 

GGAACCCAAACTCGGTACCAAAGCTTGGGGGAAATCAGGGCCATAGCCTG 

GTTCCCAGTGGTGGAATTGTTTATCCCTTTACCATTTCCACACAAAATTA 

CAACCCGGGAG CCTTAA AGTGTTAAAACCTGTGGGGCCCTTATGAAGGGG 

CCAACCTCACACTTTTTGGTGTGGGGCTCACTGCCCCGTTTCAACTGGGA 

AACACCTCTTGCCCCCTGTTTTATGAATTGCCAACCCCCGGGGGGAGGGG 

TTGGGTATTGGGGCCTCTTAAATTCCITTTCAATGAATTATTGGCTAGAG 

CCCGGTTGGGGGCCGGTTTATTTTTAAAGGCGGGAACAGTTTCCACAAAT 

GGGGGAACCCGGGAAAACACTTTGCAAAGCCCCCAAAGGCGGACCTAAAA 

AGGCGCGGTTTGGTTTTTTATAGCTCTCCCCTCTTAGGATCAAAATATCC 

TCTCATTGGAGGGGACCCCCGGGATAATATACCGGGTTCTCGGGAAACTT 

TGGGCTTATTAAACCCGGGAAATAATCGGTATTATCTCTTGAAAGGGGGT 

TTATAA 

>Sequence 4660 

ACACACTATCTGATAAGACACTGTTGCCCATAATGTCTATTTATTGGATC 

AGCAATTTATAAGTCCCACATTCTCATGCCACATAGCTCTACACAGCTGC 

AAAAATATACCATAGCTTGCAGGTGATCATTGG'ITTGATAAAAGATATTG 

AGTCGCTCATCrrGTGAAAGTGATCTTTGATATAAGAGGAGCATCAGCGG 

GGAAGCTCACATGTCCCGGGGCTCACACACCAAAAGGGATTTGGGTCTTG 

TCATTGTCTTGGCTGGCAGTCCATGGCAATGGC 1 111 TTTTA AAAAAGAG 

GCCCGGTTTTGTGGTTAACTGGTGGAACCCTTGGGCCGGGACCACACCTA 

AGGGCCAATT 

>Sequence 4661 

GGTAC1 1 1 1 1 I'll 11 1111 1 III 1 1 I TIT IT IGGG AC AG AGTCTCTGTC A 

CTCAGGCTGGAGTGCAATGGTGCGATCTTGGCTCACTCCAACATCTGCCT 

CTTGGGATTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCTTCCTGAGTAGCTGAGCTT 

ATAGACACAAGCCACCACACCCAGCTAATTTTTGGCTTTTTAGTAAAGAC 

GGGGTTTCCCCATGTTGGGCAAGCTGGGCTTGAACTCCTGAGCTCAAGTG 

ATCCACCTGCCTTGACCTTCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGGGAGCCAC 

CACACCCGGGCCCCAATGTCTGACATTTGAAACATAAATTCAGCTTTTTC 

A ATGG A AGGCCCCTT X 1 IT 1 1111 ATATT A A AG A ATATTTTTTTA AGTTA 

CCCGGTTTCGGCTCCCTGGGCCCCGGGAAAGAAACTCTAAAAATTTTTTA 

AGGGA AGGGGA AAAGGGGAATGTATTTTAACAAACCCCTTTGAAAAAGTT 

TT'l TT1T1T1 1TAG ATATT ACCAATTCCGGGTTAAAATAACCCCCGAATA 

TTTTTCCTTAGGCATTACTTTTTCCCTTAACCCGGAACCCCCTTTGTGGG 
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AAATCCACATTCAATTAAAAATTTTTATACCAAAAATTACTTCCTTCCCA 

ACCTTTGGGTGGACCAAAAAATTTTCCC 

>Sequence 4662 

CCCTTAGCGGGGTCGCGGCCGACGTACACATGGCCCTTTGTTCATGTTAC 

TCTAATCGGGGAATAATGCGTTGTCACATCTATGTCACTTCCTGGACCCT 

GAGCTCCCGGGGGTGGACTCATGCTGCTAATGCTCCTACTAAGCCTCCTC 

CATTATTCTCTTCTTTGTTTTCCTCTTACCTATAATCATCACTAACATTT 

TTATTATTGTCaTCTTTGCATCTCTATCTAACCTGACCCTGTAACACCCA 

GCACAGAGCATATAGTAAATGCATCCTGATTAATTTAGAATTAGTAAGTA 

ATTTATCAA ATATATAGTAGGGCT TTTTTTn " I TH TAAG ACTAATGG AA 

ATGCCCCTAATCTGCTTAGATGCTCCGTTTTGGATCCCTTTTGAACCTTA 

AAAGTGGTTTTTGCTTCTAACCTTTAACAAAACCCTTGGCAGAGGTTTTT 

TTTCACCCCTTGGGGCTGGCAGTTACCTGCCCCGGACGGCGGTTGAAAGG 

GGCGATTTCCAGACACTGGGGGGCCGTGCTATTGGGATCCGGCCCGGTCC 

CCAAGTTGGCGGGAAAAAGGGCTAAGCTGTTTCTGTGGGAAAATGTTATT 

CCKjTTACAATGCCACCAACTTCTAGCCGGAAGCTTAAATTTAAAAGCCGG 

GGGGCCTAATGAAGGGCCAACCTCCATTAAAGGGCGTGC 

>Sequence 4663 

ACAGGAAAGAGAGAGCCTTCTGGTGAAAATCAAAGTCCTGGAGCAAGACA 

AGGCAAGGCTGCAGAGGCTGGAGGATGAGCTGAATCGTGCAAAATCAACT 

CTAGAGGCAAAAACCAGGGTGAAACAGCGCCTGGAGTGTGAGAAACAGCA 

AATTCAGAATGACCTGAATCAATGGAAGAACTCAATATTCCCCCAAGGAG 

GAGGCTTTTAAGGAAGATAGAAATCGGAAAGAACAAAAGGAGGTTTAAGA 

GGCTATAGTGAATTAATAAAAGGGTACCTTCGGCCGCAAACCACCCCTAA 

GGGGCAAATTTCCAAACACAAATGGTCGGGCCGTTTACCTAAGGGGAACC 

AAAACTTGGGAACCCAAACCTTGGGGGGAAATCAAGGGGGCAATGAACTG 

TGTCCCGGTGGAGAAAATATGTAATCCCGCCTCACACAAATTGGGCCACA 

AACATTACGGAGCCCGGAAGCATTAAAAGTGTTAAAGCCCCGGGGGGGGC 

CCCAAAATGAGGGGAGCCTAACCTCACATTTAAGTGGGGAGTGGCGCTAA 

ACTTGGCCG A' l"I T l"l C AAG AGCGGG AAAAC ACCTTTTCGGCCC AC ACTTG 

CATTAATAGGAAACGGTCCAAACATCCCGGGGAAAGAGGGGGGTTTATAA 

TAAATGGGGGCCATATACAGTTTTTTCTGGATATAGTGAAATTGGTTGGT 

CCTTGGACGGTTTGGTTAACGGACAGACGGTATTTACGCTTAATAGAAAG 

GGCGCAATACGGCGGTTTTACT 

>Sequence4664 

ACCACCGTAACAGGCATTGGTGGTATCTATGCCCTCAATATCAGTATTGC 

CTGAATCCTGGAAGAGTTCCATGAGCACTGTTITGACAGCTTTGGACTTG 

TCAATGATGGTCTTAGTGCCTACTTCCAGCCTGCCCACAGAGTCCCATGG 

GAGCTGTATGCGCTCCATCAGCCGTTGCACCACCCTCAGGCACAGGGAGT 

TGATGTCCTCTTGGACTGAGCAAAAGCCCATACGGGTTCTGGCCCAAGCC 

CACTGTATACTTTCCTTGCTTCCACATTGGTTATACTTCTCCAGGTCAAG 

TTGGGGCCACAAATTGGGCTGGGAAAGTGACCTTCCAGAACCAGGAATCC 

CACCTTCTTTTGGCCCAATATCTGGTTTTGGCCCAGGGGGACAGCAAAAG 

GCTGAT AAAAC CCTTGGGGGGCTACTGGGAGCAAGCCAACCAGTTTTAAG 

GGAAGGTTTTTGGACCCGTTTTTGTAATTTGAGAATGGCCCTTCATTTGA 

GTTAACAAACCCTTGATTTCCAGAGGAGCCAGCCGTAACCCACCATTTAG 

AAACCCACCAGAAACCCTTAAGGAAACCCCGGTTCCTGGGCCCAAACAAA 

TTAGGGGTAATTTCAGCACATTGCGGGCGTTATTATGGGACCAACCTCGG 

TCCAACTTGCGTAATC 

>Sequence 4665 

GGTACGCGGGAAGAGAAAATCACTTGGTTTATAGAAGGCCTTTAACATTT 

TGTGAGTATGTGTTTTAAACCAAAACCCATAGATAGGAAGAGCCGACAGG 

GAGCTG GAAAC TGCAATAAGCTTTCTTCTAACTAGCAAACGCAGTTGACA 

GAC ATCl I ] rrATAGACGTATCTGTGATTGCACGCTTGTTTTAGGCTTGA 

TAATTTTTTCAACAAGGAAAAACTTTTTTTTAATTTGAAAAAAGCTTGTT 

ACAGTAAAATGGGAAAGTTTGAGAAAGACCAGAAAGCCCATCCTGGTTAT 
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TTTAAAACTTAAAATGGGGCCACATTTCCCTTTAAGGTTATGACCACCAG 

CCGC AGGTGGAACCACAATTAAAGGGGGGGGTTAGGGGAAAGGAAAGGTT 

TTTTGAA ATCCTGGCCCGCCC^ 

TTTTTTTGGGAAAAGGTACCAAAACAATTTAGAAAAGGGAAAAGGGGAAA 

AAGAAAAATAAATTGGAATTTGCAAAAATTTTTTTAAACCACTCTGGTTT 

TCCCAAA GTTAAAAGAATTGATTTTTAAGGGCGGGCCCCAAGGGGTTAAA 

1 1 1 Mil ATTCCCCCCTTTTTTGGGGGGGGTTTAGGGGGGCAAATTTCCA 

GGGAGGCCCCGAGTTTTGAACCCCATTTTGCCAAATTCTCGTAAAACCTT 

TTTTTTCTTAAAAAAAAAAAG 

>Sequence 4666 

ACCCATATAAATCCCAAACCCCCAGCTCCAAAAGGAGATGAATAGAAGAG 

CAGAAGAATGCAGAGTGGCAAGGCAAAGAATGGGAGAAGAGAAGGAGCAT 

CTGAAAGTTGAGAGGAGTTGGGCTGGGGACGGTCCGAGAGGAGATTGGCC 

GCTGGATGGCCAAATTCCAAGAGAAAAATAATCTCACTCCAATCCCCCTT 

CCAGCTGCCCAACCACCCTGCTGAGAACCACTTTCATTACTCAATAAAAC 

CCCCACATTCATCCTTTTAAGTCTGGGCGACTTGACTTCCTGGATACCAG 

AAA ATTACC TTGGGTCCCAAAAAGGCACCGAGCTTGGTTACACTTTTTTA 

GCTGTTTTTAAAAGGGAAAATTTTAAAAAAGCCCACTGTTACACACACCC 

cccctggggcttttaggagtcacaack:acccaccctttaatcctaccttg 

GGGCTGGAACCCCAAGGCACTTGCCTGGGTTGGTTGACCTGCCTGTAACA 

AAGCTCCCTGGGCTTGAAAAGGCTCCGAAATTGGTTGGGGGCCAAACAAT 

GAAGCACACCCTTGTCGCACGTCCTGGAAAGGGATCAGGGAACTCTCCTT 

TTTAAAAAAAGATCCCTCCTTTTTITGGGGAAj^AAAAAAATGGGGTTGAA 

AAGCTTTACCAATATTTTTAGAACAAGAA 

>Sequence4667 

ACAAAACAACACCCATTACCACCATGTAGTTTATGATTGAGCCAATACGA 

GAGGGGTAGGCAATGACAAACAGGCCCAGCACATCAAAGAAGACCATGTT 

TCCATGTCGATACTTAGAAGCAGCAGCCAGCATATCAGATGTAGCTAGAT 

GCTTAAGAACTGCTAAAATGTTGTCACCTGCTCTCTGAATGGAATCTGTT 

AGAATTCTGTCCGCTGTGTCATACTTGGTGTGATAAATGTATCCATTCTC 

AATAAAAGCTAAGTCTATTCCTGGAATGTTCCCAAAATCCCTGTAGATAC 

GAAAGTCAGTATTCTGAAGGAATGATTCCACTCTGAAAAACCTTCTGAGC 

CACCACAGAAACAAAAGGGTGTTTAGCTGGTGAAACATAAGCTTGAACCA 

ACCAAAGATTTTTAGGACCTAAAATGAAAGATGACCACACCATTGAAGGG 

ATTCCGGCATTTTTTTTAACCTACTAATGGTTTTCAACACATAGAAAACA 

GTTAAAGTGGTGGGTTTGGGAGAAGCKjTCCAATTTGTCCTTTGGCCGGGA 

CCACGCTTAGGGCAAATTCAACACACTTGGCGGCCGGTACTAGTGGATTC 

CAAGCTTGGGTCCCAAATTTGGGGTAAAAATGGGCAAAACTGGTTTCCTG 

GGGGAAAATGTTATTCCGTC 

>Sequence 4668 

ACACACTAGCTGATAAGACACTGTTGCCCATAATGTCTATTTATTGGATC 

AGCAATTTATAAGTCCCACATTCTCATGCCACATAGCTCTACACAGCTGC 

AAAAATATACCATAGCITGCAGGTGATCATTGGTTTGATAAAAGATATTG 

AGTCGCTCATCTTGTGAAAGTGATCTTTGATATAAGAGGAGCATCAGCGG 

GGAAGCTCACATGTCCCGTGGCTCACACACCAGAAGGTATTTGTGTCTTG 

TCATTGTCTGTCTGGCAGTCCATGGCAATGGCTTTTTCAGAGAGGCCTGT 

TTTGTGGTTAACTGTGTGTACC 

>Sequence 4669 

ACACCAG CACTG TGAAAACATAATTTAATGCTTATAAAGGAGAGAGTAAA 

GATTTTGCTTTTAATGAAGAAAAGAGAAACAGTTACATCTAATTAATCTT 

AGATATATAATGTAGCCTAGGATTAAGGCGAGTCAAACTATACCATAGCT 

CTTTCTGTGGGTTAATCTGTCTTTTATTAGTGTATCATCACTTTTTAGAC 

TG7TTGGGCTGTTTTACAGAAATAGCAAAAAGAAAATACATTAAATCAGA 

ATTTATTTAATCTTTACCTAGGTGAAAGCTAAAAGTTTTATGCTAAGATT 

AGTGTAAACTTGGGTAACTGAAAAATTGTCCCAAGTTTTGAATTAAATTT 

GGCCACCCAAGGTACC 
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>Sequence 4670 

ACTCACAGCTGCATCACACTGAATATCATCTCCCTGCACTGCCATTTCAT 

TTG AGCAGG GCGTTGCCTGTCAAGAACATTCATATCTTTTGATAAACAGT 

GC A 1 TTI Tl'CCCTG ATAGTCTGTATGGG AC AGCCTCCTTGTTTGCATCTG 

AAGGACAGGGACTTCAGGACCTCCTGCTGTGGTCACCAAGGAATCACATT 

CAAACTTCTCAGCAAGGTGTTATGGTCC 

>Sequence4671 

acacactagctgataagacactgttgcccataatgtctatttattggatc 

agcaatttataagtcccacattctcatgccacatagctctacacagctgc 

aaaaatataccatack:ttgcaggtgatcattggtttgataaaagatattg 

agtcgctcatcttgtgaaagtgatctttgatataagaggggcatcagcgg 

ggaagctcacatgtcccgtggctcacacaccagaaggtatttgtgtcttg 

tcattgtctgtctggcagtccatggcaatggctttttcagagaggcctgt 

tttgtggttaactgtgtgtacc 

>Sequcnce 4672 

ACGCTAGGCCGCGGCCTTCTTTTCTCCCAGAAAGGTGACCCTCCCCACCC 

TGCGTCCTGCTCCTTCCGTCCATACTGATGTTTGTTTTGCTGGAGGCCAG 

TAGCAACTG GACAG TAGCTCTAGGGGAGGAGAATCCACCTCCGGCGAAGG 

GTGGGATTTGTTTTCTTTGAGCCTTCTCCAGTGTGGGGCAGCTGGCGCAT 

CTCCACTTAGCGCCGGGGGTCCGGGATCCTACATCGCAGGGACTGGGGAT 

CTCCTGGGTTCTGTACC 

>Sequencc 4673 

GGTACGCGGGATTTTTGTTTTTTTATTTGCCAATATTTGATATTAGGTCA 

AGGCCTAGTrGAAATTCCCTGACATCriTCTTGTATAAACAATACCCACA 

ATGCTAATCTTTATGATTTTCAATCTCTGTCTCTCTAAATTGGCATGGTA 

ATTTAAAGATATTGGGAACCAATCTAAATGCAGAATCCTCCTAGATTTTT 

ACTAAATTTCCCCAAAACTTCTTAGTTATCTAACCTACATCAGCTTTAGT 

All l i I I AATG ACTCATTTTG ATGAAGGCCATTCAAACATTCTGCTTAAT 

TTTGATAGAAACAATCACTTTCTGTTTACCTCGTATTTCATGGATTTATA 

TGGAATAATCTGTTCACATACTATTTAATTCATACAGTTGGAGTAAAGAG 

GCTTGGGGCCAAACCCAGT 

>Sequence 4674 

GGTACAGGTTATATGTGGCATAGCATAACCACAGTAAGAACAGAACAGAT 

ATTCA GCAG AAAACTTTTTATACTCTAATTC 1 ITTI r T T T TTTTTT GAGA 

CAGAGTTTTAGTCTTGTTTCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACAATCTTGG 

CTCACTGCAACCTCCGCCTCCTGGGTTCAGGCAATTTTCCTGCCTCAGCC 

TCCC AAGTA GCTGGGATTACAGGCACCCACCACCATGCCCAGCTAATTTT 

TGTAin i lAATAGAGAGCTAATAATTGTATATTTAATAAAGACGGGTTT 

CACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAGGTGATCCTCC 

TGCATTGGCCTCCCAAAGTGCTGGAATTCCAGGCATGAGCCACTGCGCCC 

AGTCTACACACTAATTCTTGTTAGCCCAACAGCTGGTCTGTTCTATCTAC 

CCCTCATTTCACGCTCAAGGAGTCATACCTAAGATAGTTACACACAAGAG 

GGAAACTGGAAGCCAAACACTGTACCTGCCCGGGGCGGCCGGTCGAAAGG 

GCAAA 

>Sequence 4675 

ACGCGGGGGACATTCAGAGGTGAGCCCAGAGGGGGTAAAGTGGACTGGGG 

AGAACTTCGGAGGATGTTCATGTCCAGGAGCAGCCCCACGCCCTGTATGG 

TCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAGCTCTCAGAAGA 

AGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTGCCTGGAATCTT 

TTCTTCACAATTGAAATGAAATGT 

>Sequence 4676 

ACTT1 1 1 m rTTTTTTTTTTTTl IT n T l AGGC AA A AT A A ATACTTTAT 

TGGTTTAATATATATATATTTTAGAAATCAGCCTTTGTGTGATATTTCAA 

ACATTTATAAGCCTTrTAGAGATTCTTTCAAAGAACACTGTTAACAACTC 

GACCACTTTTGATTAAAATATCACACACAAAGAAACACAATTGGAGTTGA 

AAAAATTATAAATGCTAGAAGAAAAATTCTAATAACATTTGGGGGGTACT 
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TTACACATTTATTTAACGCATATAAAACCAAATGGGAAACCATTTTCCTT 

T 1 r 1 1 1 C ATA AA AAC A AAATTTTC ACTGG TTT AAACTG AACTAA AATC AT 

TTTTATGTATGAGGAGAACAAAATTAAATTACTTCCCTTTTGAAAAAAAC 

AAACACCAGCTTAATAATTTCTTATTCATTCAAGTAATAGGCCCCCATTA 

TTGGGAAGAAACTTCATTTAGGCCTGGAAGACCAGAAAAGAAACCTTTTT 

CCTTTTATTAAAAAGC 

>Sequence 4677 

ACAAACTCTCATTGGCTGTTGTTTCAACAGTGTAACCTTAATTACAGAAA 

AAAAACCTATCTCAATATCCTTTGATTAAGCAAATATCTAAAACTATACA 

GGTT GAATATCACAAATCTGAAAATCTGAAATGCTCCAAAACCAATAACT 

TTTTGAGTGCTCAAAGGAAATGCTCACTGGGGCGTTTCAGATTTCAGATT 

TTCAGATTTGGGATGGTTAACTGATAAGTATAACTCAAATATTCCAAAAT 

TTGAAAAAATTTGAAATCCAAATCACTTCTGGTTCCAAGTATTTCAGATA 

AGGGATACTCAACCTG'iATTTAGTAAGTGCAGTTGCGTGTGCATTAAAGA 

AAAGCTTAAGAACAGAAGAAAACAGGTAAATGGTTACAGGTATTTTTGGG 

TTACAACATTATAGGGGGTTTGGTCTTGGTnTGTTTGGAGACAGGGTCT 

TAAAGGGGTTGTGGCATGGTCATGGGTTAATGGAAGCTCAACCGGCCAGG 

GTCAAAGGACCCTCTTACCAAACCTTCAAAGTAGCCCGAACCTTTAGGGC 

TGTGGCCCTTCCA CCCA GTAACCTTTGATTrrAATAATTTTGGAAAGATG 

GAGGTCCCTATAATTTTCATAGGCAAAAAAAAATTTAAATGGGGGATTAT 

TTTAAAAATTAATTT 

>Sequence 4678 

GGTACAACAGGCTTCAGATGTTACTATAGATAATCACAAGGAACACTGCG 

CTT GGGG CATGACTGCCCTCAGCAACCCTTCTGGCGGCAGACACAGTTGT 

TAGTTTTCCAACATCCTGCTTTCATGAGAACAGTTTTCTGTTTGCTCATA 

TAGCCTTCAGTGGTATACTGAGTTGGTCACGACCTTCATTCTTTCGGCCT 

GTAGCATCTCCCCATTTTTGTTTTTGCATTAATTGAATAAAGGTAATTGC 

AGGTTGTGCAGCTCTCAATrGCCGTTTGGTGGTCCAGCTGATTTTGCAGA 

CTTA TATCAGCTGTCAGCAGACTCGTCGCAAGGTTTCTCATTCTCGTTCT 

TTTTGTCAGTGTCAGTTTCTCTGCTCCAACAGACCTTCACTCACGTTCCT 

GTCCTAGGTGCCAGTTGTCGCTGTTGGGTTGGTATGGGAGTGAACCAAAG 

GGGATGAATGCCCAAACGAAGACCAAGACAAAAAGTATTTTTGGAAGAAG 

GGGTCAGGGGGCTTCT 

>Sequence 4679 

GGTACCATTCTTTTTTTrnTI l^'l'l'l'l'l^'AAAATTAGTCCCTCACTTTT 

CCATGTGGATATACAATATAATTAATCACTTCCCTACGGATGGACATTGA 

GTTTATTTCCAATTTTCACAGTTGCAAGCAAAGCTGCAAAACACATCCTC 

ACGTAGAAAAATTGGCTTGCTTATGACATGACTCTCCAGAATGAAGTCCC 

AAAATTGAAAATACTCAGTAAAAAGCTACAAACTCAGCTGGGCGCGGGGG 

CTCACGCCTGTAGTCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCGGGCGGATCACC 

AG GGCAG GGAGATCGAGACCATTCTGGCTAACACGGTGAAACCCCGTTTT 

TACTTTTAATAAAATAAATATTTTAAGGTTCCTGCCCGGGCGGCCGTTCC 

AAGGG 

>Sequence 4680 

ACAGGCC CTTC CCGACCGTAGCGAGGGTGCTGCTGCGCTGGGGGAAGGAA 

AACGC CGCTTTGACTGTGCCTTGTTCTCACAGCTGGCGGGAAGCAAGCGC 

CTTTTCGAAAGCCAGAGGCTCGAGTTACCCCTCTTACCACCGTCATGGCA 

GTCCCAGGTTGCAACAAGGACAGTGTCAGAGCAGGCTGTAAAAAATGTGG 

CTACCCTGGTCACCTGACTTTTGAATGCCGCAATTTTCTCCGAGTAGACC 

CTAAAAGGGACATAGTTTTGGATGTCAGCAGTACC 

>Sequence 468 1 

GGACTATGAATTTTAAAATTATTTGCTTAGACAGAATATGTGGACATACA 

AATGATGAATGTGATAATTGTCATACATATATATTTATCTTAGACACTTA 

GTCAAAACATGTGGTTTTTGGTTATGAGTTAGACACTGTCACTTTACCTG 

GAAGATACAAAGTAATTGGGTCATAGACTCTCAAATTATGGAACACTTAG 

ATTTTTCAGGGGAATGACATGGAGGGAGCCAAGGAGTCTTATGATTAGGT 
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AAAATATTGGTTGGGAGGTTGAATCTTATAACAGAGTGTTTTTCAAGGTG 

GAACGATAGTCCAAGTTGGGCAAATGTATGCATTAAAGGACTGGGAATAT 

TGGGAGGAAGTCATTTTAAAAACATCAGAGACCAATGTTGGTAAATATAT 

TTTGGAAAATTGAGGCTAAAGATAATGGTTATATGTCTTAAAGTACTTAC 

TGGTTTAGTGGTTATAGGGATAGAAATGAATAAGAAAAACAATCTATTGG 

CTAGTAAAAAGTATCCTTTTTTTGGGAAAAG 

>Sequence 4682 

ACCTGCAGGCCTCCTACACCTACCTCTCTCTGGGCTTCTATTTCGACCGC 

GATGATGTGGCTCTGGAAGGCGTGAGCCACTTCTTCCGCGAATTGGCCGA 

GGAGAAGCGCGAGGGCTACGAGCGTCTCCTGAAGATGCAAAACCAGCGTG 

GCGGCCGCGCTCTCTTCCAGGACATCAAGAAGCCAGCTGAAGATGAGTGG 

GGTAAAACCCCAGACGCCATGAAAGCTGCCATGGCCCTGGAGAAAAAGTT 

GAACCAGGCCCTTTTGGATCTTCATGCCCTGGGTTCTGGCCGCACGGACC 

CCCATCTCTGTGACTTCCTGGAGACTCACTTCCTAGATGAGGAAGTGAAG 

CTTATCCAGAAGATGGGTGACCACCTGACCAACCTTCACAGGCTGGGTGG 

GCCCCGAAGCCGGGCTGGGCGAATATTTTTTTCGAAGGGGTCACCTCTCA 

GCCCGACTAAGAACCTTTTGAGCCCAACGACTTCTGAAGGGGCCCTTGCA 

AAATATAAGGCTTTTGGCTAAACCTTTCCTTCAGCCATAAGCAGCTTTCT 

AACTATCCTAACAGGCCTGGACCAAAGGAATAAAGT1TTGGATCCAAAAA 

AAAAAAAAAAAAGTACCTGGCCGGACCACCTAGGGCGAATTCAGCCACGG 

GGGGCCGTCCTGGGGTCCG 

>Sequence 4683 

ACTAGTGT GATC TTCTGGGGATGTTACAGAACCTTGTCTTCTCATATTAC 

CAGAATTGTTTTACTGGTTCCTTCTCATTTGGGTAGACTATGACAGAAGA 

AAGATCTGAGACTCAAGGACTGCTGTTCAGATTCGTTTGTCCCATGAGGT 

GATCCCTTGATGTGGTGCTCTCTCCCTTTCCCTAGAGATGGGGCTTCCTG 

AGAGCCAGACTGCAGTGATTGTTATTGCTGTTCTGGGTCTAGCCACCCAC 

CAAAGCTACCGGGCTCTGGGCTTGTACC 

>Sequence 4684 

GGTACCACGCCCAGCTAATTCTTTTATGTTTGTAGTAGAGACGAGTTTCA 

CCATGTTGGTCAGGATGGTCTCAAACTCCTGACCTCAGGTGATCTGCCTG 

CTTCGGCCTCCCAAAGTGCTGAGATTAGAGGCATGAGCCACCATACCTGG 

CTCTirTGCTTCATCCATCCCTTAATTTCTTTGCTGGAGCATTT^ 

AAATATCAGACATACCCTTTCACGCCTCACACTTCAACATGCGGCTTGTT 

GAAATTCGTGCTCCACTCCAGCAACTGCTTTCAATCGGAGTTCCATCCTC 

C^CCGCAGTATGCGCTAACGCAACGTTATCTTCAGAGCTACCACCAGCTT 

TCGAAACCTTTCGGAGGAGCGCTTTGGCACCACCTGGACGGCGAAACCGG 

CGCGTAAACGAACCCTGAACCCCCGCGTTCCTGCCCGGGCGGGCCGTCGA 

AAGGCGAATTTCAGCCCACTTGCGGGCGTTACTAGGGGATTCCAGCTCGG 

TCCCAAACTGGGGGTATCATGGGAAAAGTTGTTCCTGGGGAAATGGTTAT 

CCGTACAATTCCCACACTTACAACCCGGAGCTTAAGGGTAAAGCCGGGGG 

GCCTAATAGGGGGCTACTCCCTTTATTGGGTTGGGCTACTTGCCCTTTTC 

AGTGGGAAACCTTTTGCCTCCCCCCCC 

>Sequence 4685 

CCCTTAGCGCGGTCGCGGGCGAGGTACAGCATGCACTGCATTTAATGTGT 

ATATCAGGACAAAAAATGTTAATGAGAGAACACACACAGTTTTCTTCCTC 

CCCGACCAGCCAAATTCTCCACCCTCCAGCCCCATTCAAATAAAGGAGAG 

AAGAGTCITrCTTGGTGGATAAGAAGCTTGATTGTTTTACATAATACAAG 

AATAGAGAAAAAAGCTGGAGGCGGGGAGGTGAGAGGGAAAGGACTAGCCT 

GGAGAGCTGAGCTGGAACTGAGTTTTGGACCGATAAGAAAATTACGCAGG 

GGCTCAGGCATTGGGAACCCTACGTTTGGTAAATCGGTAACTGAGGAGGG 

ACTAAGAAGCCATTGAAGGGCCCCATACTAACCAAACCGGAGTTTGGGGG 

GGTGGGGATAACCCAAAAGAACCAATGGCGTTCCCTGGGAAGCTGGAAAG 

AAGGAACCTGGTTCCAGGGAGGAAGGGGGGGAACCAAACCCTGGGTCAAA 

AACCTAACGG AATGC TTTTAGGGGGGGGAATAGAAAACAACAAAACTGTG 

CCCGGTGGGG 1 1 li 1 AACCCCTCTG AAAGGTCCTTTGGGGAGTTTGCCAC 
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AAAACATAi ill 1 AATGGACTGTTATTGGAGCCAAAATCCCGGGTTGGCT 

CTGGGGTTTAA ATTAA ACCCTTTTGGAACACATTTTTTGAGAACCGTGGG 

GGCCTTCCAAATTTTTTTTAAGGGGATTCTGTGCGCGACAATTGGATATG 

TGTTATATAAAATGATAGCCCGTGGGGTGCAAAATTCGGTCCTAGGGGAG 

GGTTTTT 

>Sequence 4686 

ACCTGGGACTACAGGCATGCACCACCACGCCCGGCTAATTTTTGTATTTT 

TAGACGAGACAGGGTTTCACCCTGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTA 

ACCTCAGGTGATCCAACTGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGG 

TATGAGCCACCGTGCCCAGCAGAATTTTTTAACTATTTGGTTACGACTAA 

TTTGGATAATGTAGTGCATGCAGCTTTGATTTGTGCCACTAAGAGTGGGC 

AAACTGTCTTCCTTTTTGTGAATTAGTAAAAATTTTCCCTCAACATGTGT 

TTGACAGTTGTCATTCACTGCTAAGTTAAGGCATTTGGGTAACCACACAG 

CCTTTGCATCCTTTCTAGCGACAGCCCCCAAAAAAGGGGGGCATGGGAGG 

GAAAAAGCTCTTGTGAATTGAACGGGAGCCAAGCTCCACTTTTCTTTTGA 

AAAAATGGGGATCAAAAAAACTAATATTTTCTTCCTTGTTGGAATTTGGG 

CCTTCATGGTCCCTGGCCCGGACCCCCCTAGGGCGAATTTCAGCACACTG 

GGGCC GGTTCT TTGGGTCCGAGCCTGGTACCAACCTTGGGGTATTAAGGG 

ATTACGTTTTTCrrGGGGAAAATGGTTTCCCTAACATTTCCCAACACTTC 

AGACCGGAGATTTA 

>Sequence 4687 

GGTAC1 1 1 1 1 1 i 1 1 1'lTl'll Tl l ' l T l ' l rrrnT ACTGGGTAGAGTTCAGG 

GTTTATTAACTTTATCTGTACTTTACAGCATGTTCTGTTTGGGCAGAGCC 

TTTATAGCAGTTGAGCATATTCAGTAGCCTAGTCAGAGACAATGAGATGA 

AAACnTGGCCTCTCATGGATACAAAATTATGTGATTTTTTCCCCCCCCAG 

ACCTCATAGTTATTCCTAGGAGTCAAGAAGATGATGCACACATTGTACAA 

GCAGTAATTGATTCACTGGCCTTGGACTACTTGCAGGTCAACTTGTCTCA 

CATAACAGGTTGGTTTATGTATTACTATCACATAATTATGCTTTTTAGTA 

AAAATAATTGTTTAAAACTGGCTTTGGCAATTGTGACCCTTAACTGGGAT 

TTCCTTGCTTCTTCTGGATGTTTCCACCTrTTGTGCTTTGCCGCTACCCA 

ATAAAGGGGGCTTTGATTAAAAATCTTTTTAAATTAGGCAGTTATTAAGA 

ATTGAC I" 1 1 1 ViT l ACTAAATTTTTCCCCAGGTTTCAAACnTTTTTCAAT 

TAAGG CCCT GCCCTTTTTTTCAAAATGAGGGGACCAAACCTTTTTCCGGG 

CCGGGTTTTGGCCCTCAATTACCCACTTGGCTTAATTGTTTCGTTGGGGT 

AACCAATTTTTTAAT 

>Sequence 4688 

ACCAGGCTAAGTGGGTAGTAATATCGTGACTGGCTCCGCAGGAGAGGGTG 

GCTTTTTCCCCTGTATATCTACAGGGTGGCTGGAGACTGCATCATCACCA 

TTTCTCCAGTGGTGTCTGGGAGCCAGAGTAACATGAGGAAGAGAAGCTGC 

GCTGGGGCTTTCATGGTTCCGACTGGGTCCTAACTGATCAGTTCCTCACC 

CGCGTACCTTAGACACGACTAAGGGC 

>Sequence 4689 

GGTACCTGCTGTCTTATGCATGTTTAACACAACAGCAACAATAATATAAG 

TAGTTAGCATATATTAAAGCATTAACGAACACCAAGCATTGTTAAATATA 

TT ACATGTA TTTTT GCTTAATTTTCACAACATTACTAATGGTTAAATATT 

ATTACCACATTTTGTAGGGCAAAAAACTGAGGCTTAGAAACATTGAAAAA 

AACTTGCTCAACGTTGCAAAACAAGAAATTTGTGACACTGGAATTGACAT 

CTACAAAGGACTGATGTAACTAATTGCTGGAAACATTGTGCCTCAAAGAC 

ACAAAAACAGATCTTGGATTCTAGTGGATCTCCCGCACGCAGTGAGGGCC 

TGAAACAGAATACCTTGCCCGGGCGGGGCGCTCGAAAGGGCGAAATTCAA 

CACA 

>Sequence 4690 

ACGCGGGGAGGCATTGAGGCAGCCAGCGCAGGGGCTTCTGCTGAGGGGGC 
ATGTTTATCTTGAGGAAACCGCAGATAAGTTTTTTTCTCTTTGGAAGATA 
GAGAATAATACAACTACTTAAAAAATATAGTCAATAGGGTACTAAGATAT 
TGCTTAGCGTTAAGTTTTTAACGTAATTTTAATAGCTTAAGATTTTAAGA 
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GAAAAAATGAAGACTTAGAAGAGGAACATGAGGGAAAGAAAGAATAAAGG 

TTT CTAAA ACATGACGGATGTTGAAAAGAAACTTCTTCATGGAGTAAAAA 

AAGTTTI lAAAAAGAAAATTGAGAGAAAGGACTACCAGAGCCCCCAAATA 

AAACCCAAAAGAAAGGCCATGGCTTTTAGAATAAAAAGAAAGGGGACCTA 

AAACAGGCTTAAAAGGTTAATTTAAAAAATTGGAGGGGGATTAAAAAAAA 

TTTGAAGGGGAAACCTTTAAAAAGAAGAATAAAACCCGAGGGGGATTAAA 

AAGACCCTTGGAATTCCAAGGACGCCAGGGGAAAATTGCGCCCATTTAAA 

AGCCCTATTTAACCCCTTTACCTTAACGCCGACCCAAAAATGGAAAGAAT 

AAATTGGGGAGGGGTGGGAAGAAAAAAATTTGGAAAAAAAAAAAATTTGA 

AGAGGGG 

>Sequence 4691 

GGTACTAACATCAATAGGTCGAGAAAGTATATTAACTGAGGAAAAACAAA 

TAATAGAGAATCNTATTAAACTGTATTCTATGGTTCTCTTCATGGTTGGA 

GAAAAACTGGCACATAATTAAAAACAATCTTACCCTTGTAAACTGATTGG 

TTTCCAAATCTCAGGAGGTTACATTTACAGGGATATAGAATTAGGAAACA 

GGCCTATGGCCCGGCCTCCGTGGCTCACGCCTGTATTCCCAACACTTTGG 

GGATGCCAAGGCGGACGGATCACCAGGGCAGGGAAATCCAGACCATACTG 

GGTTAACGCGGAAAAACCTAATCTCTACTTAAAATTCAAAAAAAAAATAG 

AAAGAAAGGAAAAAAAGAAAAGTGCCCAGGCATGGTGGGCGGGCCCCTGG 

AAGGCCCAGCTACTCAGGAAGGTGAGGGCACGAAAATGGTGGGAACCCGG 

GGAAGCGGGAACTTGGAATGGAGCCGAGAACGGGCCCCTGGATTTCCGGC 

TGGGGCGGACAAAGGGAGAACTCCGGTTTAAAAGACACCGCGCACAACAC 

TCACGGACACAACCAAGGTCTAACAAGGGGGAGTGGAAAGGTTAAAATAG 

CTAAAAGCCGGCCACTAACACCTGGATTTTTGGAATAAACAAAAAGGGAA 

CCTGTTAATTGACCCGCCTG 

>Sequence 4692 

GGTACTCTCTTTTTTTTTT^ 

AC ACTT ATC ITT I ri CTTCTAA AAGTATGCCCCC ATCTTCTAATTTCCCT 

ATCTTCTGTATTCrmCTTCGCCTTCCCGAACnTrGTATTTTA 

TTTCCCGT T T"f I" 1 CI" 1 CTTTTCCTTCTCG A AGTTTTTAACCTITrCTACG 

GTCAGACCGAGATACAACGCGCTTGGCCTTTTTTGTCCCAATCTTTTTGG 

AGGGGATGCTTCTTTCCCTCCTCTTGCCCGTGAAAAAATTCnTATTTTTT 

ATT GGCC GATGGGCCCGTCGTTATCTTTGGCCTACCCCACGGAACTGGTT 

TTATTTTCCCGGGGCTCTTCCCGGGTTTCCCAAAGAAAACTTTTCAACCA 

GTGTGTGGAAGGATTTTTCACCCCCTTTTTTGGCCGGATTTATATTTCCA 

CGTGTTTGCCTCCCACTGGTGGAAAAGATTTTGTGTCTTTCCCACACTTC 

GCGGGAAGGGATGGGGGGGTCTTCTCACAAAGGTCCCATATTTGGTTGTC 

TGTC CCAGTGTCTTTTGTTTCTTGAAGGGGCTTAATCTCTCGCACTCCAC 

rmCTCCCCCCGTACCTTATTCGATGTCCTTCGCTCTTTGTCTCCCCCA 

CTTGAGTGGGACTTTTCTTTATTGTCTCCTATGTCTCCCGCCGTCGAAAA 

TGTTCTACCCCCTTTACAATATCATCTCCGCACTCTACTC 

>Sequence 4693 

ACATGTGCTGACGAAGAAAAGGGAAGATGGAGCCTCCATGTTGAACATGC 

CTGGCCCTCAGGTAACCCTTTTTGTTGGCACAACTGCTGGCATTCACCTG 

TGCAAGCTTCCAGCTTGCTTATCGGTGTTTGCAGCTCGATATTTCAGGCT 

GCTCTTrGTTAGAAAATAAATGATTTGGGGGCTGCTTTTTGTTAAAAGGG 

AAATTCTGCCGAGGACTCTGTTCTCCTTACTATCTGCCTAAATAATTTCT 

TTCTAGCTCCTGTATCAAAAGCATTTTTTAATATTGTAAATTTGGAATAT 

TATATTACCTGATTTTAAGACTGCTTTAAAGCTAGAGTAAATTAAATGTG 

TGAGATGAACATAGGAACAAACATATGGATAAGTGAAACAAAACGGAGTT 

CAGAAATAAACCCACACGTATATAGAAAATTAATATTGGATCTAAGGGCG 

AAGTAATTAAATTTAGGAAGGTTTTTTTCATTTAATGATACCAGAACAAG 

TGACTATTCCTGTGCCCAAAAATAAACCCTGCTTCTTTTCTCATATATAT 

CAAAAATAATTGAATGCCCAAATTGGGACCCACCTAAATGTCATCAACTG 

GGAATGGATGACCCAAATGTGGTTACATTTTACAATGGT 

>Sequence 4694 
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GGTACAGTTTCTGAGTATGGGAACTTCCCTCCCCAAGTGGTGGGAAGTTA 

CAGTTAACTACAGCTTACTCAACTATCACTTCCAGAGGTTTAGTGTTTTT 

AATATGGGAAAGAGGAGAAATCTCAGGTCTAATCAGGGTTCTGCCCATCA 

GCTTTTCACTGAAACTTTCAACTGTGTTTTGTTTTTTG1 1 1 1 LITI T CCA 

TCTTTC A GTTTC TAGCTGTGTTTGCCTTCTCCCTCCGCGTTCCCTCCTCT 

TTTTTTGCTTTTGGTCTCCTTTCCAGCTTCATGTCTCCATGAGTTCAGCT 

GTACCCTGCATTTGGGAACAGAGAGAAAAACAAAGAATTTGCTGAAAAAA 

AATAGGCCAAGTGCGGTGGCTCACACCTGTAATTTCAGCATTTTGGGAGG 

CTGAAATGGGTGGATCACCTGAAGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGCCA 

ACATGGTAAAACCATGTCTCTTTTAAAAATACAAAAATTACCTGGGCGTG 

GTGGCACTTTGCTGTGATCCCAGCTACCTGGGAAGCTGTAGGAGGAAAAT 

CGCTGGAACCTGGGAAGGGGAGCTTCATTGAGCCAAGATATGCCACTGGA 

CTTTAGCCTGGACCACAAAGCAGGAT 

>Sequence 4695 

ACCTACTAGATGCCAAGGTCACGAATTAGGGTAGGAAAGGAGCTAAGAAG 

AGCAAAAATGTTAAAAGGAATCCAAATGATTTTATAGGAGTGGTGAGATG 

GTGGTAGGAAGAGTTGGGATGACATCAAGGTGGAAGAAGTGTTTTGTTTT 

GGAGACAGGGACTTGCTCTTTTGCCCAGGCTGGAGTGTAGATCACGGCTC 

ACTGCAGCCTCGATCTCCTAGGTTCAAGCAGTCGTCCTGCCCCAGCCTCC 

CAAGCAGCCGGGACCACGGATGTGTGTCACCATAGCTGGCTAATTTTTAA 

ATTGTTTGTATAGACAGAGTCTCACTATGTTGCCCAAGCTGATTGGTCTT 

cgactcx:tgggctcaagtgatcttcccattttggcctccagaagtgctgg 
gattacaggcattaggcaccatacccaacctaggaaaaattatttcacag 

GCCCCTTGGAGGATTTGGCTAGCTTAAATAAGTGGAAAAAACTGGCTGGG 

AGGTGGGAATGACCATGATGAAAGTTAGCTGTGTTGAGCCTAGGCCTTAC 

CAATTAAGAAAGGTTCTTGATAGGGTGGAAAAAACCACTGGATCTTTTAA 

GGCCATTTAAGGTGGGGTTTAAGGA 

>Sequence 4696 

ACGCGGGATACTTGGAAGTAAAGCTCTCCTCAGCAAATGTAAAAGAACAG 

AAATTATAACAAACTATCTCTTTGACCACAGTGCAATCAAACTAGAACTC 

AGGATTAAGAATCTCACTCAAAGCCGCTCAACTACATGGAAACTGAACAA 

CCTGCTCCTGAATGACTACTGGGTAAATAACGAAATGAAGGCAGAAATAA 

AGACGTTCTTTGAAAACAATGAGAGCAAAGACACAACGTGCCAGAATCTC 

TGGAACACACTTAAAGCACGGGATATTGGGAAATTTATAGCACTAAATAC 

CCACAAGAGAAAGCAGGAAAGATCAAAATCAACACCCTAACATCATAATT 

AAAAGAACTAGAGAAGCTAGAGCAAACAAATTCAAAAGCTTGCAGAAGGC 

AAGAAAAAACCTAGATCAGGACCAAACTGGAGGAGAAAGAGACCCCAAAA 

CTTTCAAAAAATCAACCAATTCCAGAGCTTGTTTTTTGGAAAGATCAACC 

AAATTGGTTGACTGTTAGCAGGACTTATAAAGAAGAAAAGGGGGAAGAAT 

CCAATTCATGGGATAAAAAGGGATAAGGGGAAGGTACCCCCAACCCACCG 

AAATGGCAACTTCCCTTCGGGAATCCTTTAACACCrrTCCCCAAATAACT 

TGAAAATTTAAAAAAAAGGGTAAAATCCTGGACACATCCGGCTTCCAAGA 

CTAACCCGAAAAAGTGGAATTTTTGT 

>Sequencc 4697 

ACTTGCGCTTACTTTGTAGCCTTCATCAGGGTTTGCTGAAGATGGCGGTA 

TATAGGCTGAGCAAGAGGTGGTGAGGTTGATCGGGGTTTATCGATTACAG 

AACAGGCTCCTCTAGAGGGATATGAAGCACCGCCAGGTCCTTTGAGTTTT 

AAGCTGTGGCTCGTAATGTTCTGGCGAGCAAGTCTGTTGACTTAACTGTT 

GAGGTTTAAGGCTAAAGCATAATGGGGGTATCTAAATCCCAATTTTGGGT 

CITAA CCTTA TTGTGTGTTAAAGAATACGTTAAAGGCCACCTTTTTGGAG 

TCCTATT' I " 1 " 1GGGTC AAC ATGGCAGTTTTTGTCC AC ATC AGGTG AATTTT 

TAACTTAAATTAGGGT TTAGGGAG GGATGTAAAACCCCTCTTGGACTCTT 

TGGT C AA ACC A A A ATAT T 1 ri T TTl GGGAAAACTTTTTGGGAAGGGGAAG 

CTTTAATTTTTTGGGGCCCGTTTTCCAAATATAATTCCCGGTAAGAGTCG 

TTGTAAAGGGGGAAAATGACTTACACATTGGTTGGATCCTAAA 

>Sequence 4698 



Page 961 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCTYUS01/00798 



Table 4 



TGTACAATTTAAAGAATAATTTTAAAGTGAATACTACGTAACTCCATCCA 

AGTCAAGAAATTGCCAGCTTCTCGGAAGCCCACTGTGTCTCCTTCCCCTA 

CCT GCAA CCTCTTCCAGGCTCCCTTmCCAGCCTTCCCCTTTTTC^ 

TTATTTTCATGCCTTGATTTGACTTGTGTGGTGGGAACATGTGAACTATG 

AAACTTAAACCTGCTGCCCACCCAATAACCGCTGTAACCAAGGGCTTGCC 

TCAAGGGGTTGTCCAACGCAGGTTGGGCTCCTTTTTTGGTGCTGGACCCC 

AAGACTCTGAACCTTTCAAGGGG ACAGGCG TT T T 1 TTT AA AAGGGCTTCC 

CTGTGTGTTAAACAAGACCACAAGCTATGCGTTTTATCTAACGATTCCTT 

TAAGGGTTGAAAAAAATTTGGGCTGTTTATTAAACCTTTGGGACAGCTAG 

ATTAGGTGGAACAACGTATGGTTATTAACTTGGAAACACCCTTTGTGTTC 

TAAAGACCCCCCCTCAAAAAAAATACTGGCTCCG 

>Sequence 4699 

ACGC GGGGCAGGTGTG AGCC ACCATGCCCAGCCTATG AGGG rTTTTTTTT 

TTTTAAGACATGAATTCCCAGACTTCCCTGTAGAGACTGATGTAAAGGGG 

GGATTTAATTTTTTCAAAAAGCTCCCTAGGTGATTCTGATCATrCACGTT 

TGAGGATCACAAAACCTGAATGTTTGAATTAAGCTTACATGTATATGTTA 

TTTCTCAGGGGGATGGTTATTTAGTTCAGGTGAGAAGTAAAGCCAGGCAC 

GGGGGCCTGCGCCTTTGGGTCCAGCTTCTTAGOAAGCTAAGGAGAGACTT 

GAGCCCAGGAGTTGGCCACCGCCTTTTGGCAGTTAAGGAGAACCCCTTCT 

TCCTGAACAGAGGAGATTAAAGAAGTCCCTTTGCCGGAACCCCGCTAAGG 

GGCGA 

>Sequence4700 

GGTACCAACTGATCTTTGACAAAGCAAACAAGATAAAGTGGGGAAAGGAC 

ACCCTATTCAACAAATGATGCTGGGATAATTGGCAGGCCACATGTAGAAG 

AATGAAACTGGATCCTCATCTCTTACCTTAAACAAAATAAATTAACTCAA 

CATGGATCAAGGACATAAATCTAGAACCTCAAACTATAAAATTCTAGAAG 

ATAACAATGGAAAAACCCTTCTAGACATTGGCTTAGGCAACTATTTCATG 

ACCAATAACCCAAAGGCAAATGTAATAAAAACAAAGATTTTAAGCTGAAA 

CTTAATTAAACTAAAGAGCTTTTGAAGAGCAAAAGGAACAGTCAGCAAGA 

GTTAACAGACAATCCACAGAGTGGGAGAAAATCTTTACAATCTATACGTC 

TAACAAATGATTAATTTCCAGAATCTATAATAAACTCAAACAAATTTCCC 

AAAAAAAAAAAACTCACCGACGATCCCATCAAAAAGTGAGTTAAGGACAT 

GAATTCACCATTTTCAAAAGAAGGCCTTCTAATGTCAAACAAACATATGA 

AAAAATGCTCACCATCCCCTATGATCCGGGAAATGCCAATTAAAACCACA 

ATGTGATACCACCGACTTCTCCAAGAGTGGCCTTATCAAAAATCAAAATT 

TATTAAAGTTGGCTTGGGTGCCATTAAAAGGGAACACrnTCCCCTGGTG 

GGGGAAAGTGACCTATTCCACCCT 

>Sequence4701 

ACTGGACCGGCCATTGGACCATTTGTTCCAAAACCCATAAATTGTTGCCT 

AAATTTATAATGATCATGAAACCCTAGGCAGAGGAGGAGAAATTGAAGGT 

CCAGGGCAATGAAAGAAAAATGGCGCCCTCTCAATTTAGTCTTCTCTCAT 

TGACCATGTTTCAGATTTTTGACCCTAAAAATGCCAGCCTGTGGTTAGGG 

CTTGGTTAGTAGTGCAACAAGGCAACATGAACAAAAATGGGGGGCACGGC 

TGGTTTTTTACCCCAACCCTTGCCCTTGGAACATTACAACATGCCCCACC 

CCTTCTCTTGGATAATTTTTTGGTCCTTTTAGAATGTTCAAAAATACCTC 

AGTTAGTCCTTTTTGGTTAGCCGGGTTTAGAATTCATTTTTGTCCCCAAC 

ATGGTCCCCATTTTAAAAAAAAACAATTGTCCCACGATGCCTTCTGTGAG 

TGAATTTAATTTTTTAGCCCAGGTAATTTTCTTTTCTTGGGGGG 

GAACCCAATAATGGATTTTGGCTTTTCATAAAGCCCTTCCTGTTGGGGTA 

ACTAAATCTCAACCTGGGCCCATTTATAACG 

>Sequence 4702 

ACACGGGAGCAGCTAAACCACTTAAAAAGAGCAACAAGGCAAGACCTGGA 

AATTTTTTAAAAAATTGGCCGGGTGTGGTGGCGCATGTCTGTGGTCCCAG 

CTACTGGGGAGGCTGGGGTGGGAGGAACCCCTGAACCCGGGAATTGAAGG 

TTGCAGTGAGGCTGTGATCATGCCACCCGCACTCCAACCCCTGGCAACAG 

AAGTAAGGAACCCTGAAGCTAAAAAAAGGGAAAAAAGGCCAACTTCTGTA 
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AATCAAGGTTCTACTTTATATAAACAGGCGATGCCAGCCTCTTTTTCAAT 

AAAAGCTGGCCTGTTTGAGGCAAAAATAATGTTCGGGGGAATACAGCTTC 

AATGGGTTTAAAAAAGGCTCTTGTCCAATGCAACAGAAACAAGGCCGGGT 

GGGGGA TATAAGGGAAAAAGGCCTGGTTAAATACTCCCACCGGTGAGCAC 

CAGTTAAATTTCTCGGGCCTGTGGGGCATCAATTCGGGGAAAAACTATTG 

AAACCACATGGCTGGGCAACCCATCCTAACCTATTCCTTGGCCCAGGAAG 

ACCCGGAAAATTGGTCCCCGGCCCCCAGTGGACCTATCAAAGGACCCCTG 

GGCCCCATAAAGGCCCCTCCCAACCCCTGGCGCCAGAAAGGCCATATACT 

CCTATTGGGCCAAAAAGAACCCCCTTTTCTTGCGCCTAGGAAATCTAATG 

GAAAGTTCCCCACGCCCCGGGATAAGGCCAAAACCTCTGAACCTGTCACA 

AGCAGAAAACCTCTCTGGTCTTTATTTTCAGCACCTTTTGACGTGGGGAA 

TTAATGACACACAAAAACTGTGGGGGACAACAATAATCGGCACATCATTT 

TATGGGAAAAAACCTTCCCGAACCG 

>Sequence 4703 

GGTACCC AGTTG TTTGGACAATGGAAAAACACCAGTCTAGATATTACTGT 

GAAGGCATTTTTAATATGAGAGTAATATTTAAAGCAGTAGGCTTGGAGTA 

AAGCAGACTACTCTCTGTCATGTGGATGGGCCCATCTCATCAGTTGAAGG 

CCTCAACAGGCAAAAGACTGAGGTTCCCTAAGGAAAATGGAATTCTGCCT 

CCAGTCTGCCTTTGAACTCACGTCTTCCCTGGGTCTCAGCCTGCCAGCCC 

ACCCTGCAGATTTTAGACTTGCCAGTCTCCACCATCACATGAGCCAATTC 
TTT 

> Sequence 4704 

GGTACAGGTTTGAGGAAGCGATGAAGGAGGCTCATGCTGTAGATCAAAAG 

CTTGCAGAGA AGCAG GAAGATGAAGCCACCCTGGAAAATAAATGGCCCTT 

CCTTGGGGTTCCTTTGACAGTCAAGGAAGCTTTCCAGCTACAAGGAATGC 

CCAATTCTTCTGGACTCATGAACCGTCGTGATGCCATTACCAAAACAGAT 

GCCACTGTGGTXKjCATTACTGAAGGGAGCTGGTGCCATTCCTCTTGGCAT 

AACCAACTGTAGTGAGTTGTGTATGTGGTATGAATCCA 

>Sequence 4705 

ACGCGGGAAAGATAAAATTTGAAATCTGGTTAGGCTGGCGTTAGGGTTCT 

CTGil 11 IGGGGTTTGGCAGAGATGTGTTTAAGTGCTGTGGCCAGAAGCG 

GGGGGGGGGGGTTTGGTGAAAAATTTTTTGTTATGATGTCTGTGTGGAAA 

GCGGATGTGCAGACATTCAATTGATATTATTATGAAAATAAAAAAAAAAA 

GGGGTAATTGTAGTGAGAGGTATTTAAAGTACGTTTGGTTGTGACCACTC 

TCAGGGCGATTTCCATCACCACTGGCGTCCATTTCTAG 

>Sequence 4706 

ACTTAGCTACACGGTCGGGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAA 

ggtcacgtagctgagacttctggagagaccattcaaggcttctggctctt 
gacaaagatagaccactggaacaatgagaaggagagaattctactggtca 
cagacaagactctcttgatctck:aaatacgacttcatcatgctgagttgt 
gtgcagctgccacggattcctctgagcgctgtctatcgcatctgcctggg 

CAAGTTCACCTTCCCTGGGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGGGAAGGCC 

TTAAGATCTACTGGGGGAGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGG 

AACCCATGGTCCACTGAAGTTCCTTATGCTACTTTCACTGGGCATCCTAT 

GAAAATCCCCCATGAGAAATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCA 

TGTCTAAACTTGTTCCAGCTATCCCAAAAGGCCACAAGAATTCACTGGGA 

TCTGAAGAGGAAAGAAAACTGATGGTGGTAACTGAACCCAT 

>Scquence 4707 

ACATAGCCCCAGAAGGGCGGACTGGCCGGAGTCCAGGGATGGCAGCCAAC 

GCCCCATAACAGAGATCAGCATTGGACTACAAGAAGAGGCAAGGAGAAAT 

CAAGGATCAAAATTTAAGTAAAAGAAAAGCCAAGTCATTAAAAATAACCC 

CCTCATTGAAGAGTGGGAACGTAGGTGTGATGTTCTGGCATAAGGAGTGA 

AAAAGAAAAAGCTCTATTACTTGAAGCTTTTCACCAGGGGCAGAGAGAAT 

GGCCGGAAGTGAGAAACGTGTGTGTGGATGCTTACACCGATGCCGTCTCC 

TAATATTGGAACATGGCTCCAGAAAGGAGAACCAATTATTCCTAATTCCA 

CGGGCGGCATTCTCTGACTCCCAAACTCCCAAAGTGGAGGGCAGGAGCTG 
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CCCTTACCTTGAGGAAGCTCAGAGTGTTGTGGTAAAACTCTCCCGGGGTG 
CGACATAGGATGCTTTTCAGAGCTCCCTGGACAATGGTACC 
>Sequence 4708 

ACTGTTGGTAAGCATTATGTCCCGAGGATGAAATCGGAGGACCAAdAGGC 

CCAGGAGGCTTCACAGCGAACACCACATGCCTCGCGCCCAAAAGGACAAC 

AGACCGCGCTTCAGAACGGAACCGCXTTCTCCATGTGTAATGGATAGGTA 

ACAGAGAAGACCTCGTCCCTTCCTAGTCAGGGCATCAGCATCACTCAGTG 

CTTCCTGCCCCCCACCAGCAGCCCCAGTGAACACCGCAGGGTGGAGCATG 

GCAGCGGGCTTACCCGGACCCCCAGCTCTGAAGAGATCAGCCCTACTAAG 

TTTCCTGGATTGTACC 

>Scquence 4709 

GGTACCCATTTCATCTTGCACCCGCAATACCAGGGATTGTTGCGAAGAAT 

CAGTTGTGTTATATTGTCCAAATCATCAAAGATACCCTGAGGTAAATTAC 

TTAGGTTATTATTGGACATATCCAGTCGATAGAGCTGCCTTAGATAAGAA 

AAAGCATTTGGGGGCACCCGATTGATGTGGTTATCTTGAAGATAAAGCTT 

CCTCAGGTTTGTGCCTGGAAGGTTTACTGGTGCAGCAGTCAGGGAATTCC 

GCACCAGGGACAGCTCTGTCAAATTAACTAGGTTGAAGAAAACTTTGTCA 

CCTAAACCATGATTGTTCAACAGGTTTCCATCrAAAACCAGGCGTTTTAG 

ACTAGTGAGACCTTGAAGAGATGGTGATGAAATAGTGGATATGCGAATTA 

TCATCCAAGCGTAGTTCTTCTATAGTCCTGGGCAAACCCCAAGGAATTGT 

GCTAAGGTGATTACCGGACAGGAAAAGCAGTCGGAGATAGTTGCTGTCTC 

GGAATGCTCCCTCTTCTATGCTAACTGCAGAAACAAAGTGTCATG 

>Sequence 4710 

GGTACGCTCACTGCCTGGACATCTTTATTGATGGCCTGGAGTCCTCCCTT 

TTAGAAGACAAGTTTCTGGGATAACCACTTAGCTTCATTGGTTAGGGAAG 

AGAAGAATTCGACTCTCAGGTAAGTTGAGAAGAGACTCCTCTTAAAATGC 

CATTTCTCCACTAATTTATCAAAATAAAAACAAAACAAAAGGCTCTTGGC 

TACTTTGCCTAGTATTAGATAGGGTTTTGAAGAAACTAACATGAACACCC 

TTTCATCAGTAA AGACTAA AAACCACCTGGAATATATATATCACTGCTGT 

1 1 1 ll iGGTGGTGTrriTTGGl I il l"lTI"l'l"riATCTAAAAGTGCCCAGG 

TGGGCTTAAGGCTGCCAGACTGCACGCACATTTACCAGCACAAGGGGCTT 

CTATTCCATTCTACAACTTGGATCGGGGGGAAAGGGGAATGTTGGAGAAG 

GAAGAAAAAACAAGGGGAAAATATACCACCCACCCTTCCCCCAAAAAAAA 

GGGGAAAAAAAAAGTACCTGCCCGGGCGGCCGTTTTAAAGGGGCAAATTC 

CACACCCTGGGGGGCGGTACTTAGGGGATCCGGCTTGGTACCCAGCTTGG 

GGGAAAACAGGGCAAACCGGTTCCCGGGGGAAAAGGTTTCCGGTCCAAAT 

TTCCCAAACATCGAGGCCGGAGCTTAAAGGGAAAACCTGGGGCT 

>Sequence 4711 

ACAGAGGTGAATGTCTTCTCCTCGGCTACAGCCTCCACCCCAAATACAAC 

CCACCAGTTAAGAGGGATAACACTAAACAATGCTGTTTAGTGTCATGTGC 

ACCCATCTACATGACCAGAAAAATACTGTTCAATGCAAAAAAATTTACTA 

ATTGTTAATGCCTGGCCAGATGTTCTTGTGAAGAGCAAGGCAGAGGAAAA 

A CATGT TATCTAGTGAATACTCTATCCAAACTCCAAGAGAAACATCTCCA 

GTTTTTCTTCAGAAGTAATTTGATCTTCAACTGAGGGTCCCTTCATTCTT 

GGCAGTGAGAGGAACAGTGAATAATGAAAACAGGTGTTTAGAAACCTATG 

CAGTATACTTCCCGGGAAAGGAAAGTGAGCAACAATTACCTAAAACAACT 

GACATGACCTCATGACTAGCAAGACCTAACTTGAGAAAGCTGCTCCCTTT 

CCAGAAATTAATTGTTACAGAATGGAACCCCAGGTCTAATTAAAATCTGC 

TTTGGCTCCTTAAAGGGGATTAACTTTTTAAGGA l ' ri 'l'r i ' l ' IG GCCCTTA 

AAATAAAAAGTGCCTTAAGGGCCAACTTGTGGCTTAAACCCTGAATCCAA 

CCTTTTGGGAGGCCCAGGAAGTGGTTTACCCAGCAGGGAATAGAGACATC 

CTGTTAACAGGGTAACCCTGTTTTTATTAAAAATTTAAAAATTTTCTGTC 

TTTGTGTTGGAGAATAT 

>Sequence 4712 

CCCTAAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTTA 111 11 1 1111 1 r T TTTCTC 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 n n i n l i n 1 1 1 1 i a u rrnn i ic cctaaacc 
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AAAGGTTGGGAATTAATTATAATCGGGCTTTTTTACAACTAATGATTTTr 

GGGGTTGGCAACCCATGTCTGCCTTTTTTAACCTACACACCCGCGGGACA 

AATTTTTCAATAGGGGGGGTTCACCCAGTTAACAAAGCATAGAGGGTGGG 

ACCTCAATAGGGCTTTCAACAAAAACCCCCCCCGATTTTCCTTTTGACGG 

CGTTCCCTTAGGAGGCTCTGATGTGGGCGCCCCATTTTTTTAAAAGGAAA 

AACAAATTTTCAATCAGGGGGGGTTTTTTGCCAGGGGGCCCTCTCAAAAA 

TTCAAAAGCCCGGTCTAAATTTTTTATTGTTTGGGGAACCATGCCTTTGT 

GGAACTGGAGTTTGGCCACTTTTATTATTTGACCCCCTTTGAGGGGAGGG 

TTTTCTGGGAAAAAAAACCTGGTGGGGTCCAGGGGCCAAGAACTTGTCCG 

GGGGGGGCTTTAAAAGGGGCAAATTCCCGCCCCTGGGGGGCGTTTCTTGG 

GGGACCCCAG TGGGA CCCAACTTGGGGAAATAAGGGATTAAGTTGTTCCG 

GGGGAAAATGi 1 11 1 CGGTCCAATTCCCCACAAAAAAAAACCCGGAAATT 

AAAGGGAAACCTGGGGGGCATAAGGGGGCCCACCCA 

>Sequence 4713 

ACTTT1 rTTTTTTTTTTTTTn mTI " 1TTAG A AC A AGG AC AGGGG ACTC 

TGATGCCTTCAGCTCTGGCCATCCTGAGTGCTGAGATCTGCTTCCCCTGC 

TTCCTACACCACCCACAATCCCACCACGCTGCTGCAGTCACTGCCAACTC 

ATAGTGCCTTCTAAGGGCCCCAGTGTCTTTGGGACACCCCTCTCCCCTGG 

GAGGGAAGCAAGGTGCTCATGAATGTCCCAGGTGGAGGTGCTGAAAAAGT 

GTGGAGATGCCTTCTTGAGTGTCAAAGTCTGGGATTCCAGCTTTCAGCCT 

CAGGCTCCAGGTGTGTGTGCTGAAATGGAATTTTCTTCTCTTCGTCACTC 

TCCTGTCTGGGCAAAAGAACTTGGGGAGTTTCCTCTTTAGGGGAGGGAAA 

GGCCCTGGAGAGGTGGCCTTGCCCTGAACTGGGGAGGGGTGGGCATGGGA 

AAACATGGGCCTGGGCTTTGGCTAATGGTTGCTGACAGCTTGGACATAAC 

ACTGGCCTTC CTTAA CTrCCGGCTACTTTTTCTGGATGAAAAAGGGGAGG 

GGGATGGGGATTTTGGTTTACTTCCAAACCTTGGGGCCCATGTAAAGGAC 

CTCGGCGCGACCACCCTAGGGCGAATTCCAGCCACTGGGGGGCGGTTCTA 

GAGAATCCAACTTCGACCAAACTTGGCGAAAACAGGGCCTAGCTTTTTCT 

GTGTAAAATG 

>Sequence 4714 

ACCTGCCTTGTTCATATC CAACT AATTTTTTGTGGCTAATTAAGTAATTA 

TAATCAAAACACTTAAGGTTTTAAAGGATGAATGACCAGTTGAGAGTTAC 

TTCTTATTTGCTCCTAAATCCAATATATTTCCTGATCAGTCAATAACACT 

TAGAACATCTAGTTATAATTGGTCATACAATACGCTAAAAAATGATAATT 

AAAAGGACTAAGACTATATATGGTCTTTTGAGGGGATAACAATTGAATTA 

TTTAAACAAAGTATATTAGGATAATAAAACACGAGAAGTCATTCCAGAGG 

TTCAATCCATTATTCACAATTTCATTCTGTTTATAATAAAGCAACAGTGA 

CCTTCACGTTAGTCTTGCTTAGCTGTTAACAACCAACTGGAGAAGCTGAG 

GGCTATTTTTGCAATTATAAATCTGTGAAGATTGAAAAACGTTAAGATAA 

ATAACGTGTCCACCTTATTAACAGGCAACCTATTTTCACACTTGAATACA 

TATCAATAGGGGTTCCAAAGTCAATCTCCCTTAACCACCTCTTCTTACTC 

TTTAAGAA CGCAC CTGTAGGAAGTGGGGCCCTACTGGACTATTTACTGGC 

ATTGCATCTCTTTAAAAAGGCTTGGAAGGTGATGTTGTTGAAATATrCCC 

CATTCTAAAGCTTTCAAATCTTTGGAAAAAACTTGTTAAAAAAAACATTG 
>Sequence 4715 

ACTTCTGGGTCTAATTACCAAATTGGTCCCAGGGCAGAGAACTCTCTCTC 

CTGCATTGCAGGGGATGCCTAGGCAGTGTGTAGGCCTAAGCCTGAGAACT 

ACCCAGGCCTTCCCATACTTTGGAAGCAGATGACACTCGACTTCTTGGTT 

TCCATCTTTGCACTGCGCTGTGTAGCCCTGTGTGTAAACAGCAGGCACTC 

ATGTGCCATTGACTCACGGTCAGAAGCACCACAGCATTGACTGTGTCCTC 

TCTGACTGAGGTGGGAACTGCGGTCAGCACTGGGTAACAGGTTGGACTGA 

AGATGGTCTCATTCGGAGAGTGGGGAGCAAGGGTCTGCCTGGAGGCCTTG 

CTTCACGTAAGGCTATTGGTCCTTTCAGGTCTGTGGCAACCTGGTGAATA 

TTCTGCACAATGGCTTTGCACCTTGCCAGCTCTGTGCCCTGGGCGCGTTC 

CAACCTGAAACCGGGCGAAACTTGCTGCTTTCCCCTGGGGGGGGAGGCCT 

TTGCCCACCAAACATCAAGGAGCTACTTCCTTTTATGACTGGGAAACCCC 
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AATTCAATGTTAACCTGGACATTTNTACAAAAACAACGCGCACCGATGTA 

TATCGTGGCCCAGAGGGAACATTCCAACCTGAATTTGGAAAAAATAATTG 

AGGTTCTTGGCCCGGAAAAACCTACACTGATTTTGTGGGCTCCCCAACAT 

AACCCCGTGTAAAAACGAG 

>Sequence4716 

GGTACGAAATGTGAAATGTTTAGGGACATCTCCATGCTGTCACTTGTGAT 

TTGCCCTCTTATGTATTTTGGTCATATTGCCAACTGGAAAGTCAAAATTT 

TCTAACAACTTTAAGTAAGTTCTTTGAAGACTTAGTGCTGTTTTTAATCC 

AGTTTAGAAAGTAACTTAATTTTAATACCACTACTAAAAATTCGAAAATT 

TCTTCTTTA ATCACA TTCAATATGGTTAAAAGAACAACACTAATTGACAT 

TGCGTGGGCTTTTTCTCCCTTTGTTTAAAATGTCATTTGTTGAGCAAGAG 

TTGTATAGTATTATCTACTTACTTGAGGCTGTTAATTTTTCATTACAGTG 

TTTTGTAAATGTATCCACCAGACCATGATGCATTGTTTTGTGCTCAACTT 

GTGTTTTGTATTTAAAGCATTTTGAATGAAGGGTATTTTATTAGCTTTTA 

ATATTTATGCTCTTTAAAAATGGGACACAGAAAAACAAACCCTATTAATC 

CTGATTAAATCTGAACCCATAACCCGTGGTGGCCTCCAAAGGATTAATTC 

TATTAAATGGTCCTTAAAACACTTTTTTTTAATAAAAAACTTTGCAAAGC 

TTGGGTAACTTTCTGGCCTAAAAGTTCTTGGTTGCTGGGGCCCCCCCCCA 

CTGGCAAGGGGCTTTAACTGAGCCCCTTTTCCAATAAAGTGAATTTTTTT 

TTAAAAAAAAAAAAAAA 

>Sequence 4717 

ACTTTCTTCACCAATCTCATGAGGAGCGGGAACATGCTGAGAAACTGATG 

AAGCTGCAGAACCAACGAGGTGGCCGAATCTTCCTTCAGGATATCAAGAA 

ACCAGACTGTGATGACTGGGAGAGCGGGCTGAATGCAATGGAGTGTGCAT 

TACATTTGGAAAAAAATGTGAATCAGTCACTACTGGAACTGCACAAACTG 

GCCACTGACAAAAATGACCCCCATTTGTGTGACTTCATTGAGACACATTA 

CCTGAATGAGCAGGTGAAAGCCATCAAAGAATTGGGTGACCACGTGACCA 

ACTTGCGCAAGATGGGAGCGCCCGAATCTGGCTTGGCGGAATATCTTTTT 

GACAAGCACACCCTGGGAGACAGTGATAATGAAAGCTAAGCCTTGGGCTA 

ATTrCCCCATAGCCGTGGGGTGACTTCCCTGGTCACCAAGGCAGTGCATG 

CATGGTGGGGGTTCCTTTACCTTTTCTATAAGTTGTACCTCGGCCGGGAC 

CACGCTAAGGG 

>Sequence4718 

CCGGGCAGGTACTTTC1 L ' l ' l U'll'l'ACCAGCCCAl'i' l ' l ' rri ' l ' r AGCAGAGA 

CGGGGTGTCACCATGTTGGCTAGGCTGGTCTCAAACTATTGACCTCAGGG 

GAACCGCTCAGCTCAGCCTCCCAAAGGGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCA 

CCACTCCCAGCCCACACAGCCCCATTCCTGGAGCACACTGGGGATTCACA 

CCTCAGCCCTTGGAGCCATCCCAAGAGTTGGGGCAGGAGGTAGCATTCAC 

AACACCCTTGGCCTGGTATTTGACACCTTCCTTTGGCTGTCACAACCCCA 

CAACCCCCAGGACCTCAGTCACTAAGTGTCAACCTTTTACCCTGGAATTT 

GCCTAGAGACCCTCCTCCCTGCCTATACCCCCTTTTGTCTAACAGGCCCT 

TAAATGGGATTGGGTCCCCATTCGTGCCCCATTCCACCCCGGTGAAACCC 

ACCTGGTCCTCGGGCGGGACCACGCTTAGGGCC 

>Sequence 4719 

ACTGGGAGGGTGAATGGACTCTCAAACTTCTAGACAGCCATAGTGGCATG 

GGCAATGGAGGTGGCATGGGTGATGAAATGCTCTTCCAAGTCTCAAGTAG 

TCTTCTGAGTCCCAATTGTGTTGGCAATGGTTGCAATGGGCTGTGTAGGC 

CAGTCTCTAAGCCAGTTGTTGGAACTTGCAGGTAAAAGCAATATAAGGTG 

GTAGCCAGTAGGTGTTTACACCCAACCTCAATACCCCCAAAAGACAGACT 

TGGTTGTCCCAATTGGTAGATTAGGTTGGGGAACCTTTCCACGACCCTGG 

ATCTTGCATTTTATCTCAAGGAAAAGATGATACTGGGTGGAGCCTAAATT 

GGCCCTAACTTTCCCCAGTAGGCGATTGTCTGCACAAATGTAATTTGGTA 

GGAGTTTAGGCAATTCTCCCAGGGCTGGGTGAGAAGCTAGGGGGAGGGGG 

CACTGTAACTGCCCTTTAGGGTGCTGGAAAAGGTAGGAGGAATGGAGGTT 

TCCCCAAACCCTAAATGACTGGGTGGATGGGAAACATTATG 

>Sequence 4720 
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GGTACCTGAAGGGTATGTCTGGGAGACAGCGCCTCGGACTCTAAATAAGT 

GGGGCATCAAAGGAGAACCGTCCTCCCAGAGCCATGGGTAGCTGGGGTTC 

CTCCGAGACAGCCCCATCCAGAATGGAAAACTGGAATAGGAAATTGCTTG 

CTGGATGAAGTCCAGATCAGCTGTGCTATTAATTTTCAGCAACTTGGCAT 

CCAAAGACAAGCACTTCTCTTGGCTCTTTTCCCAGTTAAATGAGCCCGAG 

GAAAATAGGTAACAGTTTTTCTCCATGCCAGATCCAGTCTTGCGGACAAG 

GAGCTGAACAATTTGCTACTCTCTTCAATGTTTCTTGGAGATTCAGATTT 

CTGGTG GTGAA GTTCCATTTGCTCTTTGGATTTCTCAATCAAC1TCCCAG 

CAAGGGTTTTTATCATTTCCTTGAATTCGTTTTCTGACTCCTGTGAAACT 

CTTCTGTTTGATGCCGGGCTGAGATCTGCCCTTCAATTTTTTTTTTGGCG 

AGTTAGATTTGCTTGCTCTTGTGTTAAGAGGGCAAACACC 

>Sequence4721 

ACTTTTTATTCCACTCTCTTCTTGCTTGCGTGGTTTCTGAAAAGACAGCT 

GCAGTTTGCATCTTTATTCCTCTATAAGTAAGGTTTATTTTTCCCTCCTC 

TGGTTTCTTTCAAAGATTTATTTTTTTATCCTTGGTTTCCTGCAGTT^ 

ATATGATATGCCTTAGATGTGGN 1 1 ITITITITITITITITIT GGCTTTT 

ATCCTGTTTGTTGTTCTCTGAGCTTCCTGAATCTGTGGTTTCGTGTCACA 

TATTAATTTAOAAAAATCTCATTCATTATTGCTTTGAATATTTCTTCTAT 

TCCTTTCTCTCTTTCCTCTCCTTCTGGGGTTCCACTATGCATACTTACAT 

CTT TT ATA GTTGTCCCACTGTTCTTGGATATTCTGTTCCTTTTTTATTCA 

ATCTTTTTCCCTT TGCT TTCATTTTTGGAAGTTTCT 

AAGCTCCAGAATCTTTTCTCACCCACATCCCGTCTGGTTATGAGAACTCA 

ACACCATGCTTAATTTTGGTAAGTTCTTGACCCTTAAAAT 

>Sequence 4722 

GGTACCAA AATCCCAA GTTCTAGACTTGTGCTGAGTTAACAGATGTAAAA 

ATAGAATTGTTTTTTTCCCCCCTTTTGAAGCAAGGGTCTCACCAAAAGGC 

TCAAACACGTCCTAGACATAAAGGAACAAACAGATTTAAGTCAAGGTGGA 

GTGG AACAATATGCCTCATTATCCACACCATAGGTCTATTAGCTTGTATT 

TTTTAAAGAGTTTAAGCrTGGCATTCAATGAATTCTTTAAATACAGAGTG 

TGGTTATAGGTTTATTCATTTGTTTTTTCAAGAGGTCCCTCCTTCTTCCT 

TGAAATTCCAAAGCTTTCATTTCACTGGAATTATTGGCTTCTACCACGAG 

TATGGTGTATATGCCATACATGAGGGCCCTCAAGTAATAGTATGTGT 

>Sequence 4723 

GGTACAAGCCTTGAACATCGTCCTGCTTCCCAGTGGGTTCAGACCTCACC 

TCTCAGGGAGCGACCTGGGCAAAGACAGAGAAGCTCCCAGAAGGAGAGAT 

TGATCCATGTCTGTTTGTAGGACGGAGAAACCGCTTGGGTAACTTGTTCA 

AGATATGATGCAT GTTGCTTTCTAAGAAAGCCCTGTATTTTGTGATTGCC 

1 1 1 111 1 1 im rrAAGATGCTTTCATTTTGCCAAAATAAAACAGATAAT 

GTGGATGGTTTAAGGGTTATAGTATTATAGTTTAAATAATAACAACAAAA 

TTCTTCCCAGGAACTTTGCTGGAAGGTAAATTAAAATACTTGTTTTTCCA 

TTGGTAAAAAATTGTTGCACTTTGTGAACCAAAAGACAGTCTAAGTTGGA 

GGACCTAGAACGGAACTCATCTTAAACATACTTCCCACCCCGTTTTGGCC 

TTCTTAAACCACTTTGGCCATCCCTGCATTTGGGGCCGCTATGGTAATGG 

TGAATGCACTGGGTACCTGCCCGGGCGGGCGGTTG 

>Sequence 4724 

Acn 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 mm itcaattaacaatataggggatctgaac 

AAGACATACCCCAAAGCAATTTCTTTTTAAACTTTTATTACCCTATAAAT 

TCCT CAAA TATCA AACTCCATGTTAC 1 t I I 1 1 1" 1 ' 1 ' 1 AGC A ATTA ATG AA A 

ACAGTTTTGGAGAAGAAGAAACTGAGGGGAGATTTGTCTCTAATACAAAA 

ACTTGTTTATTCCAACTGCAGACAGTCTTTTCATAATTTTATGAGCCACA 

AAATAAGAAACAGTTTCTACTCTGGGTGTCATTTGCAAATAGGAGACAAT 

CAAGATTCAAAAGAAGCCCATAAGAACAGCAGGAGACTCTAGAAGGCACA 

AGATGTGGGATAGAATCCTACAAGGAGATGATGTACGGTGCACCTGAGAG 

GAAGGAAACAGAGAGGTAAATTTGTTTTCAAATATTTAATGCCTCCGGAT 

TCTGAATCTAAGTATTTCCTGATCTTTTGCACACTCAACCTTATAAAAAC 

TGTGGTAGCTTTTTATTTCCCCAAACCCAGCCTTTTCTCAACTG 
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>Sequencc 4725 

GGTACGCGGGCAAACTCATTAGCAAAGCACACAAAGACCTTTGTGATGTG 

GTATTGCTGAATTAAACTACTGGCAGCCCTAGAAAGGTAAAGTGTATTTG 

ATGCnTCTGTGCTGTTCCCTTAGCCCAGAAAGCCCTTCCAGTTTCTGTTT 

AGTAAAGTCCTATTCATCTTTCACTACTCAATGAGTCATAAGTAATCCCA 

TTAGGAAAGCCTGTGTGATCTACCTCCTCCCTAATTTGCCAGCTTGAGTT 

TGCTTCACCCCTTCATAATACTCAGTCAATCATAATGTCTTATAATCCAT 

CATAGCACCTCACACAATGAACTCCAATGTCTGGTTTGTTGGGATGTCCG 

CCTTACTACATTGTAAGCTTCTTAAGGGTAGAAACCAGTTCTGATAGGCT 

TAGGGCAGTGACCACCAACAGAAAAAGT 

>Sequence 4726 

cccttagcgtggtcggggccgaggtactttttcctcaatgagacctaaag 

tttgcttatggaagggack:acaagaagaattgcagcttgtgagttattgt 

aaagtagtcaaggctgggcgccatgtctcacgcctgtaaccccagtgctt 

tgggagaccgaggcgggttgatcacaaggccaagagattgagaatgatcc 

tggctaacacagtgaaaccccgtctctacttaaaaatacaaaaactttag 

ccaggcacggtggcacgcgcctgtaatcctagctacttgggaggctgagg 

caggagaattgcttgaacccaggaggcggaggttgcaatgagccgagatc 

actccaaatgcactccagcctgggcaacagagtgacacttccgcttggaa 

gagaaagaaagaaagttcctgcccggccgggccgtcgaaggggcaattcc 

TAAACAAT 
>Sequence 4727 

CCCTTAGTGTGGTTGCGGCCGCTGTACTTATTTAGAGCCCAGCAGAGGAA 

GTGGTAAAGGAAACTAGCTGAGTCGTTTTCTGAGAAGAGACCATATTTGT 

TCGCAGAGGAAGCCGTTGCTTTCTGGGATCTGGCTACGGTAGAAAAGACA 

TCGGCTCCAACAGGGGTGTTCCACAGGGTAGCTGGGAGTTGGAAGAGCGA 

AGAACGCCTTCGAGCTCTGGATTTGAGCTTCTCTGCCCATGGGTGAAGCG 

CCCATGCTCAGCTTGTGAGCTTTTTTCCGGGAGAGCAGCCATGGCACTGA 

GGAATGTGCCCTTTCGCTCAAAGGTCCTGGGCTGGGACCCCGACAGCCTT 

GCTGACTATTTCAAGAAGCTTAACTATAAGGGCTGTGAGAAGGCATTGAA 

GAAAAACCTGCCCGGGCGGACGTTCGAAAGGG 

>Sequence 4728 

GGTACCATTAAACACTGTCCATTCTGTCCCAGAGGACTTTGCAGCCCAGA 

AAAGCACCTTGGAGAAATTACTTATCCGTTTGCTTGTAGAAAAAGTAATT 

GTTCCCACTGTGCACTCTTGCTTCTGCACTTGTCTCCTGGGGCGGCTGGA 

AGCTCGCGAGTCAAACATCAGTGCCATCAGTGTTCATTCACCACCCCTGA 

CGTAGATGT 

>Sequence 4729 

GGTACACTTAAAATTGGTGCCGAGCAGGGATATAACCTGCAGTTAAGTGA 

AAAGAAAATCCAGCCTCCCCCTCCAAAAAAAAAAAAAAAATTTAATTTTT 

AAAAATTAGTGGTATGGCAATAAGACACTTCAGAGGCTATCTTAACCTCT 

GAATACCCATCTTCTAGTTTAAAGACAGAGACATCCCATCTGGAAAATGT 

TAACTTGTGTTGCCATCTCGTTGCCGGAGTAAGTAGACATAAGACAGAGT 

TTAAGAAGTAAAAATATAGAAAAATTTTGATGGTCACAATGAGATAAATA 

TTAGAATATTAC TATTC CAATGATTAAATGAGGATCTTGAAATAAATTCT 

G AAGTCT TCCAATTTrTACATTTATTGGAGGGGTCCCTGAGTTCTGTCAA 

CTTTTTTATTTAAGTTCTTTGCTCTTAATTTGTGCATAAATGTTAAACCT 

TCCAAAAATGAAATGTTAGCTTTCTTTCTTTGACTTTTATTAAATTTAAT 

AGAAAATTATGACCTGGGTTGTTAAAAAAGTATTTTGG 

>Sequence 4730 

GGTACTGTAAACAACTCACACATGGTTGTAACTAGCCAGGGCCCAGAACT 

GGTTAGGCAGCTTTTCTCCCAAGGCCACAGTGAAGAATCAGTCTCAGCCA 

AAACACAGGAGTCCTGGAAAGAAGACTTGAACTCCCTCTTTTCTGGCAGG 

AGAATGGGGAAAGGGAGGCTAAACAGATTACCTTTTAACTAACAACTTTA 

TCTAAACGGATTAACATTGAAGATTAACCTTCCTGGAGCCACAGAGCTGA 

ATCCCCACTCCTAGGGTGCATGGCTGAGTGGAAGCTGGTCTCTGCTCTCA 
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GCCAGGA TCTGG TTCCAACCTCTGTCTGAAACGGAGGGCAGTATCTTAGC 

TAACTTCCTTTTAAAGGTGCTCTCTCAAGTCTCTCCAGAATGGGCTCCAT 

GGAAAGTTAATCCCACAGGGCTAGGGGTCTCATCTTCACAGTATCCAACT 

GCAGCATTTAAATGCACTTTATTTTTCCTGGAACAACAGGAAAATACCGT 

GAAAGCTTCAAAGAGGGCAGTGACAAGGACTGGGAAGAAGG 

>Sequence 473 1 

GGTACGCGGGGGTAGTTTGTAGCGGACAACATGGCGGCCTTCATGCTGGG 

CTCGCTGCTGCGGACGTTCAAGCAGATGGTTCCTTCATCAGCTTCAGGCC 

AAGTTCGAAGTCACTATGTAGACTGGAGAATGTGGCGCGATGTGAAGAGA 

CTAAAAATGGCCTA TGAA TACGCAGATGAGAGGCTACGTATTAATTCACT 

CAGGAAGAATACCATTTTGCCAAAAATTCTTCAGGATGTGGCTGATGAAG 

AAATTGCTGCCCTCCCCCGGGATAGCTGTCCTGTTAGAATCAGAAATCGG 

TGTGTTATGACGTCCCGTCCGCGTGGTGTGAAGCGGCGCTTGAGGCTTAG 

ACGTATAGTCTTCCGTCACTTAACTGACCATGGGCAGCTTTCTGGGATCC 

AGCGAGCGACATGGTAAATGAGCTCCAAAACCTATTGAGCTTGCAGGAAG 

CCAAGCTTTCCAGTTCCAGCAAGCAAAAGATTTTTTTTAATAGACCAAAC 

CCTAATTTTTACAGGGGCCCAGTACCTTGCCGGGCGG 

>Sequence 4732 

ACAAGAAAAAAACCCCACAGCCTAAATCTCACACAGCTTCTCAGCAGGAG 

TTGGATTAAACTGAGAAAATAATTTTAATATCAAGGGATAATGCACGCAA 

GATGGGAAAACTTTAAAGCAAACTCTGCAGTGAAAAGTGTTTCCCCCACT 

CCCTTGGGCGAGGGAAGGGAGAAGAAGATAGATAATGAGGAGAACTATAA 

GGCCCTGGATTCAGGTTTCTGAAACTGTTTTTTTTTTTCAACCCTCGGAG 

GACAATCAGCTCTTCCTGAATCCAGAAAAGCACATCAGAAATGCCCAATG 

ACAGACCACAGCCAAATATGGCAGGGCAAACTGATTTGGTTCTGCGATTT 

CCATTCTTCTCTCCACATCCGAGAAATGCCTTTAGCTTCAGCTAAAAAAT 

AATAATAATAAAAAAAAATTCCCGATCAAGCATGCCTGGGCACACCAGGA 

AACTAATGGCGGAACATATAGCCCCTCCAAACATGGGGTGTGTGTGTGTG 
>Sequence 4733 

AC T T T TT'L rTTTTTn rTTTT TTTC CT TTTl 1 1 1 rTTTTTTT TT TT TT TT 

TTATTTTT Ti 111111 1111 1 1 1 i i 1 1 J 1 i l'J 'ITT 1 1 i 1 U i i J 1' i TT TT 

TTCC ACCC'l " 1 T "IT 1 ' 1" I' AAAA AAAAGGGGGGGGTCA A AGG A AAAAA AATCC 

CAAAAAAAGTCCTTAAAAAAAAAAGGGAAATCCCCGGAACCTGGGGGCGG 

AACCCCCTAGGGGGGAAATCCAACACACGGGGGGGCGTTAATAGGGGAAC 

CCGAGCGGGGAACAAAAGGGGGGAAAAAAAGGGAAAAAGGGGTCCCCGGG 

GAAAAAAGGTTATCCCCCAAAATTCCACAAAAAAATACAGCCGAAAAAAA 

AAAAGGGAAAACCGGGGGGGCCAAAAGGGGGGGCCCACCCCCCATTAAGG 

GGGGGGCCCCAACGGCCCCTTTTAAAGGGGAAAAAAACGGTGGCCCCGTT 

AAAAAAAAAAAACCCCCCCCCCCCGGGAGAAGGGGGTTTTGTA 

>Sequence 4734 

GGTACCCAAAAGTGGGCCTTGAAATATAATTGTTTCTGAGAGGAACriAT 

TCTCAGGATATTTTTGTAAGAGGGACAAAACTACTTAACAGTGTGTATCC 

TTGCAATAAGTATATTAATGAATACGATACAACCATTTTATACAGGCAAA 

AGATGGTTTAATGCCAAAGCACAAACTCATAAACCCAGTTGATGAGGAGC 

CAGAACAATGGTCATTACTGTATAGAGATGTTTTAAAAAGTCACCATATA 

AGCTTTGAAATAATTCTAATGAAAATTATATGACCTTGAGGCTGGGCGCG 

GTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGTGGAT 

CACAAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCCAACATGGTGAAACCCTGT 

CACTACTAAAATACAAAAAATTAGCCGGGCATGATGGTGCATGCCTGTAA 

TCCCAACrrCTTGGGAAGCTGAAGTGGGGGAAATCGCTTGAACCTGGGAG 

>Sequence 4735 

ACACTCGCCTGTGGCCAGCATCCGATGGGCTACATCCTCAATGAAAGACA 

GGATCCCTGAGAATGAGACGTCCATCCCCTTTACAGTGTATGGCAGCTCA 

ACTAGCTTCTTGCCTCGCTTTGCCATCTGTTCAATGTTGTATCCTGGACT 

TGGGTCGTTAGAAATCTTCAGCACTCGAGCAAAACGATCCAGACAATTAC 

CCACTGCAATATCGATGGTTTCCCCAAAGATACGGTAACGATGTTCCGAG 
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TATGCAATCACCTGCGTATTTTCTCCACTCACATACAACACGGTTGGGCT 

GGTGGCTCCAGTGATGAGGCGGCCCATCTCAATGGGGCCTATTCAGTGGT 

TCACACCCACCAA TGGCTT ATTCCACAGTTGGGCCACAG AACCTTTGTCG 

CGACCACGC 

>Sequence4736 

ggtacatgttaaggtttggtgaatgcatgcattcacggaactaccactcc 

agttgtgttagtttcccatggcagctttaacaaattactgcaaatttcat 

gck:ttaaacgaacacacatttatgcttacacagttctggcagctaaatga 

ccaa tgggtttcattgggacaaaatcaaggtgatggcagagccctgcttc 

ttttgggggctctagagtccatctgcttccttcccttctccagcatctgg 

aggtcacctcatttattggcttgggtccctgaactgcatcaccttttttt 

ttttgggtccattggttttatcaatctctcctcctcagtttgtcggaaaa 

acttctctctcgcctttttttaaaaaaagacggagttcctttacatattc 

CCGGGTGGGTGGCCCCCCTCGTGTCCCAAAAATTTAAAGGTCCTGTACTC 
AAAAAACTTTTGTGAAAGAAACTATTTTCTTTCCACAAATTTCACAGTTT 
TCAAGGAAATTTTTTGGGG 
>Sequence 4737 

CCCTTAGCGTGGGCGCGGCCGAGGTACAGGTGCCAGACAAACCTCTCCAC 

CCTCAGTGACCCGGTGCAGCTAGAAGTCCATATCGGCTGGCTGTTGCTCC 

AGGCCCCTCGGTGGGTGTTCAAGGAGGAAGACCCTATTCACCTGAGGTGT 

CACAGCTGGAAGAACACTGCTCTGCATAAGGTCACATATTTACAGAATGG 

CAAAGGCAGGAAGTATTTTCATCATAATTCTGACTTCTACATTTCCAAAA 

GCCACACTCAAAGACAGGCGGCTCCTACTTITGCAGGGGGCTTTTTGGGA 

GTAAAAATGTGTCTTTCAGAGACTGTGAACATTACCATTCACTTAAGGTT 

TGGCAATGTCAACCATCTCATCATTTCTTTCCACCTGGGT 

>Sequence 4738 

ACAATGCCCTCATCGAAGCTCCTAAAACTTCCTGAAAAAAATGAAGCTTT 

AACGTCCAGCTTCCACTGCTTAAACTGAGCACAGGACGTGCACTTGGATA 

GTAAACCAGGTGTCTCCTCAAAGCCCTAATATATTCAGCATCTCTATCAA 

AGGCG CCTTTCATTT GACTTCTTTGTTCTGGCAAAGACTCTCTCCTTTTA 

AATTTTCi mm i GTCCTTATTCATTGCAAAATATTGGGCCAGTTTAC 

CCCTATTGGGTTCATGCAGATGGATGTTTTGCAAAAGTAAATTTGTGTCC 

TGGACTAAAGACTGCAACCAGTCTCGGAGTAAACGAAAATGGCCCACTGT 

GGATAT CTGA CACCTTCCATTCACAAGCATTTACAAATGAGTCGATTTCC 

AACTAGTTTTAGGAATATTCAATGTAGGCTTGGAGAACCCTGATGTTGAG 

AAAATCACTTCTGTTGAAAAAAAGTTGTTTGGAAATTTAAGCTCCGGAAC 

CG 

>Sequence 4739 

ACTTTi rnTTTTl rTTTTTTTTTTAATATGCAAACAAAAAAATGCAAAA 

ATGAAAATGACAACACAACATCAGAAAGACATTTTTTTAACTTCATTCGC 

TACAACAGTCACGAACTGGTTGAACTCTACCTGCCATCCAACTTTAAGAA 

ACAAAGACCCGGCACTGTGAAAAAGAAACAAAACCCAAACAAAACAATGA 

TACAAAGCAACTGCGAATTAATGTAAAAATGGAGTGCAAATGCGACTACA 

GAATGCAAAAAAACATCAGCGTTGCAGATTCCAGCAACACTTATCAAAAT 

AATTTCTNAGATGTTTCATATGAAACATAGACAAAGCAGTTAAAAGAGGA 

TTTTATGTTTATCATCTTAAGCATAACAATGTGGGTTAAGAGCTTAAAAA 

TTAAAAAAAAAAAGT 

>Sequence 4740 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAAAGAATCTCTGCCTAAACAGGC 

TCTGAGAGAAAGTAACGGGCCAGTCTCTTCCAAAATGAAACAAGATACAG 

CAAAGGGAATATACTTAATTCAGAAAAGCAGCTTGGCAAGACTGAAAGGA 

GCCTGAAGTCAAAACTCAGAGACTCCCAGGTCTGATTTATCCTTCTCTCC 

ATTGGCTACATGTTCATAAGCTGAATGTTCCAGTCATGGAAAATGGGCGT 

GAGTTCAAAAATGTGCTAGTGTGACTGTAAAATGCTTTGTCCTCATCGTT 

CTGATTCCAGAGACTAAATACTTATATGGAAATTAGCCTATTAATAGCAT 

CTTATCGTAAGGATAAATTACAGTGCCATCCATGAGCAAAGGACTGGCAA 
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TTATC TAGTGACTACAGCCTTTTAAATAGGGCCGGAGAAATAAAGGCAAC 

TTTTTACCTAACTGATATGTGAAAGGGAACAGATCAAAAGTTCTTCACGT 

TCTCCATGTGTCAGCTTCCTCAACTGGGAAACTCGTTCATTAATTGAACA 

AGGTTACTGAGCTCCCACCCATTATGCCAGGGCTTGACCTTGGCCGTAAC 

ACGCTAGGGCTAATTCAACACACTGCCGGTCGTTACTAGAGGACCCAGCT 

CGGACCAAGCTGGGGTAATAATGGCAAAAGCTGTTTCCTGGTGAAATTGT 

TATTGTTAACTTCCCCCACCACCACCCGTATCTTAT 

>Sequence 4741 

GGTACCGGTTGGAAGGCACTCCCTGGTGTAATCTGAGATACTGCACAGAC 

CCATCCACTGTGGAGGACAAGTGTGAGAAGGCCTGCCGCCCCGAGGAGGA 

GTGCCTTGCCCTCAACAGCACCTGGGGCTGTTTCTGCAGACAGGACCTCA 

ATAGTTCTGATGTCCACAGTTTGCAGCCTCAGCTAGACTGTGGGCCCAGG 

GAGATCAAGGTGAAGGTGGACAAATGTTTGCTGGGAGGCCTGGGTTTGGG 

GGAGGAGGTCATTGCCTACCTGCGAGACCCAAACTGCAGCAGCATCTTTC 

AGACAGAGGAGAGGAACTGGGTATCTGTGACCAGCCCCGTCCAGGCTAGG 

GCCTGCAGGAACATTCTGGAGAGAAATCAAACCCCTGCCATCTACAAAAA 

CACCCCTTTCTTGGGCAATGATTTATCATTCAGAGACACCATTCTCAACA 

ATAACTTTCAATGTACCTACCCCCTGGACATGAAAGTCAGCCTTCAAGCT 

GGC 

>Sequence 4742 
GGTACTTTATTTTTTTTTT^ 

C ATTTCTTTTCATTTTTTCA 11 ' 1" 1 ' 1 TC1TGTCCTTTTCTTTTTATAGATG 

CTGAATAAATATCTGTAGAATGAGCAAATGATTATATTCTATAGAATGAA 

ATATCTGTAGAATGAGCAAATCACTATTGAAAAATGATTTGGGCATGGAA 

ATCCAGGAGCACAGTGATTCAACAGATGATTATTGTCTTGCTTTAATGAA 

TCCTTCTTTATCCATTGCTTTTAGAAGCAATGGGGGAAATAATCCACAAG 

TCATTCAGACAAAGCACTATTTAGTTATACGCACAGCTTAAAGATAATGT 

GACCATTGGCATTTTACTGGTAATAATCAAGGAAGAGAAAACTGGATTAA " 

TCCAGTCAAATCATGATTCCCTAGATTTAAATGGGTAGATTCCCAAATGT 

TCCATTTACAAATTGGTGGGAACTTATTGGCTAATTTTATGAATAAAGGG 

>Sequence 4743 

GGTAci inn i nrm 1 1 1 1 rtrri i r i" 1 gctttgctttttaagtgct 

ACTGTAGAACCCAAGACAATTTACATTTCAAACCAAATTGAGATGTGGAA 

aaaatagacagaaggaaatacagctctagagtgtgtgtgtgggagaaagc 
acttcaagtatttattctacagccaactgagaaaaacaatcaattataca 

TAAGCCAACTTCATAGTTCAGGTATCTCAATCTTAAATTATAATACTAAA 
CTAATGATTTCCCTAGTCTCCTAACTTATTCAGTATAATGAATTGCATTC 
AGTTGTAAAATGTAAAATTCAAAGAAATGCAATTAAGGTAGGTAAAGAGA 
ACGGTTACTTTCAATCTAAAATG C li 1 1 1 1 TiTl A ATTATTTTTrGAGCT 

TTCAAAAGTACTCTATGGAAATTAAAAAAAAAAAAATTGAAAAGT 
>Scquence 4744 

CCCTTCGGCCGCCCGGGCAGGTACGGGGGCCAAAAGAGGAAACAGCAAGG 

AGAACATTTGCTTTGTTTGTAGGAGGGAAGTGGTCGAGCTACAAACAAAT 

CTTTAGGCATCTGAGGAATTGCTAAGTTTCTAATTTCATATGGTTGCTGA 

CAAGGAGGTGCAGACAAGGACCCTCTTGCTTTCCTCACTATGGATAGTCT 

GTTGCCTCCATCTAGATTCTCTTATTTCAAAAAATATCCTCTCCATGCAA 

TTAGG AGAT ATTTATCGACGCTGAGAAACCAAAGAGCCGAAGAACAGGTT 

GCACGTTTTCAAAAAATACCTAATGGTGAAAATGAGACAATGATTCCTGT 

ATTGACATCAAANAAAGCAAGTGAATTACCAGTCAGTGAAGTTGCAAGCA 

TTCTCCAAGCTGATCTTCAGAATGGTCTAAAT 

>Sequencc 4745 

CCCCCCCACATTACAGTCATCACCTACGCGAACGCGTCATCCCCACGCCC 
GGCCCAAAAACTTGAACGTGAACGGCCCCATGCAACNCCCCACACAGCAC 
AGCGC CGCAG CGGACCCTTCTGGGGGGCAAGCTGCGGCGGAACTATTATT 
1 H i l Al 1 11 1CCTGNNNCATCNCTGCTACCCAAGCCTCACGCCTGGGCC 
TCACGGATTCTCTCCAGCGCATACCTTAGGCTACAGCTATAGGGCAGCTG 
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TGGTGAGGGAACGTCCCTATTCAGAATCGTTGGTCAAAAAGCACATCACT 
TCTGTCCCTTTCTTGCAGAACTGGTTGCTX3CTCTGGAATGAAAGTTTGAT 
TGGTCTGTTAGCCACGCCCACCTGGATTTGGGAAAGCCCATAGAAAGAAT 
CTTCTGCCCTCCCATCTXjCCGGCGCGTCATAACCCCGGAGCCCAGAAAAT 

ggcx:ttataccgaaccaaaacggtatgaacagaccttagacaatgccgga 
actggccccggataagctcatgagtccatgccgtgctacataacgaccg ' 

>Sequence 4746 

ggacacacagttaaccacaaaacaggcctctctgaaaaagccattgccat 

ggactgccagacagacaatgacaagacacaaataccttctggtgtgtgag 

cc acgg gacatgtgagcttccccgctgatgctcctcttatatcaaagatc 

acttttacaagatgagcgactcaatatcttttatcaaaccaatgatcacc 

tgcaagctatggtatatttttgcagctgtgtagagctatgtggcatgaga 

atgtgggacttataaattgctgatccaataaatagacattatgggcaaca 

gtgtcttatcagctagtgtgt 

>Sequence 4747 

ccctttcgcggggagaagagggccggaaaaaaatta 

>Sequence 4748 

acccccaaagattatttaatcattgcttatgactgtggcaaacaattttg 

ttaccgacaagaactctggagaagtcatgacagtaggaatcaatgctata 

aaggagataacagctcgatgtcctctggccatgactgaagaacttctcca 

agacctggctcagtataaaacacacaaggataagaatgtaatgatgtctg 

ctagaactttgattcacctcttccgaacactgaatcctcagatgctgcag 

aagaaattccggggtaagcctacagaggcctccatagaagcaagagtacc 

>Sequence 4749 

ggtacgcggggagagagagagaggcggaagacgaagaaggagggagtcga f 

aggctttcccgatcacaaatctcacctccactacaactctctttatactt 

ttcttgcagaaataataatagaaataaggaggtggtggggtttccaaaaa 

tcttaaccttcaaccatctggggaaaaggcaaaaatcccatctaccgcaa 

ctctcagttcgagagtaaaggtttcccaacagtgatgtcacaagattgac 

CACATTGATCACAATATGGAGTCTGGAGAACGGTTACCATCCTCAGCA 
>Sequence 4750 

GGTAC TT T I i 11 Tl ITi rriT T T 1 1 1 1 11 1 r iTlGCAAATCAGGAATGAT 

CTGAGTATTTGCCAGCACCCAAATAATCCCAACAGACTACAATTTTTTTG 

AGTAACTGATACTATATTTAAAAGAAATTATGGCCTATTTTATTGTCATC 

AAACTTCTGAACAAACCTCTTAATAATTACTAAATGTCCTACAAAAATTA 

TGTTGTATACATGGGAGTCAAATGGATGACATGGATGCGGAAAGCAGAAA 

GAGACTGGAAATCAACATCTCAATTCAGCCTTCCAAAAAGTAG 

>Sequence 4751 

got acag cctccctcccagct(k:tttcatgggctcgtgttgagtgtctgt 

ggcttttccaggtgcatggtgcaagctgttagtggatctgccattctggg 

gtccagaggacagtggcccccttctccccagtagggactctgtttgggag 

ctccaactccacatttctcttccacactgacctagcagaggttctccatg 

agtgccctccccctgagcaaacttctgcctgggcatccaggcatttccat 

ACATCTTCTGAAATCTAGGTGGAGGTTCCCAAACCTCA 
>Sequence 4752 

aci 1 1 rrn-ncni rnrTm nrn-j T CGGGTATTTACTATAGTTTA 

AAGTTTCCnTATCTAACCAACATAAAGAAAACACAGCATTGTGGACTTT 

AAGTGGAACCCTACATCCCCCCCAAGTTCAGAAAATTAAAGCAAAACAAT 

TGTTTCTGCAAGAATGGAGAATTCAAATGTTAGACAAACATTTGTTTTGT 

TAAAAATGCCACTGTATTTTGTTTTGTTTTTAAAATGATCACGGCTACCA 

TACACTGGATAATTTGGTCAGCAGAAATAGCTCTGGGAAAAAAAATT 

>Sequence 4753 

GGTACATACCTTCTGATGAAGAGAAAGCACCATATGTGGAAAACTTGCAA 
ACTGGAAAAGCATAAAGAAAATGAGCTGACTTGAGAGATGCTGCCACAGG 
AGTTGGCTTGTTCCCCCATCGCCAAACTTCTCCTCGGTCTCAGATCGCTC 
CATGGCATAAACAACCAGATCCACCAACTGGTCCTCCAGCACAGGGCAGC 
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GCTGCTTGTGCTGTAGGGCAGAGATTAAATACAGTATTCCAAAAGCCTCT 

CGGTTAGTTTCAGAAGTTACCAGTTAATGGGCATTAATTGTAACAAGAGG 
CTG 

>Sequence 4754 

GGTACTTTGCTTCCTGGATTGTTGAATACACATACTGAACAGGCTTGGAA 

GACCTGCTTAACTGCCAAGGCCAAGTTAGGCCCAATGAAGGGCCTGTTGA 

CCATACCCAGAGTGGCCTCTCTCACCATATGGTAAGAGTTATGCAGGGTT 

TTTGTAACTTTTCATTGAGCTGTTTGAGGGAGATATAATTTTGATCCCAT 

ATATCATCAGAATCCTCATTTTTGACCTCCTTGCTCCTTTATTAACTGTT 

TTTCCTGTGATGTGTATTCAGGTTCTATTAGGGAATCATAGAAGGG 

>Sequence 4755 

GGTACTGCAGAGGACATAGCAGTATTAAGGGATAATGAAGTCACAGCTTC 

AGAG CCTCCATCCTTTCTTTAGCAAGTTAGCTCTACTTGTATCTGTTCTG 

TTTTATATA ATATG GTTGCATCTAACTGTTTTTAAAAAAAGTTCTGTTCT 

TCAAAAAAATTTTAAGCTATGAAAATCACTGATTAAGTCAAACCCTCATT 

TTACAAAAGAGGCAACACAAACTCAGAGCACTTATGCCTCACCATAGGTC 

ACAAAGCCAAGTAGCTCCAGGCCAGAAATGGGCTTTAGGTCTTCCGT 
>Sequence 4756 

ACTTTTTTATAGAAGCCCAACTGGACTGACAGATGTCAAGGGGTTGGGGG 

ATCCTCAGTAGGCTAACCTAGCAGAGTTCTTGCTAAAACTGGGCTAGACA 

GGCCACAGACAAGATAGCCAAAATCAAAGCCTAGTTGAGAAGGGAATTCA 

GAGGAGCATGACTAAAATTTGGTCAAGGGGAGAGTCTTTGTCACCCCAGC 

ACCTAGCACAAGTGGTTGGTACC 

>Scquence 4757 

acck:gggagaatagaaaatttcaggcagcagtttcacacgactagcaaaa 

GGAATCTATTGAAATAGCTGCAGCTAGGGACCGATAAGACCCTGAAAACC 

cgggagtagatccagctggctaagaccaactggttcccacatcgcactgg 
atttgacctaggtttcacctagaacctcattatatgctcattaacataca 1 
aaaatc^cacacctaccagtattatgacagtttcaggaacatccatattt 
agtgtaaaactgggtgacaggccgggtgcca 

>Sequence 4758 

GGTACAGTGGAGAGAAAGCCTACATTCAGGGCCTCAAGGAGAAGTTTCCA 

CAGGAGGAAGCTATCATTGACAAGTATATAAAGCTGGTTAAGGTAACATG 

GACATGCTGAGGACCCAGAGTTTGTTCTCGATAAGGCTGGGTTTCTTTAT 

TATTAGTGGAGGCACTGGGGGTGGAGAGTGCAGTGCGGGAGGCATGAAGG 

GAGGAAGAGTCACATCTGTTCTTAGCTCAGCCTCCACCCAAGTCCATCCA 

GTTCTCTGTCTCTCTCTCTCTGGAGCCTTGGCTCCACGGCTGCTGCTGTC 
ACC 

>Sequence 4759 

actttttt i nTvn 'ii'rn'i'rri'rrrrci i i'i'i' i 'i T r ni r TTTTTTTT 

1 1 1 i 1 11 rm I rTTTTTT Tl 1 rTTTTTTTI rTTTTTTTTT T TTTTTTTT 

taaaaaaaaaaaaaagggccggtttttaaaaaaaccagttaaaaaaaaaa 
ataaggggaaaaaccttattttattttttaaaaaaaccggggaatggggc 
cctcctgggggcaaaaatttcaactttaaaaaaaaggggggggttttttt 
ttaattcaccccgggggaaaaaaaaattgaaggggccaaagaa 

>Sequence 4760 

actatata 1 1 1 in n i n i nun i ti aaagataaatcttgcctggtg 

ACCACA i 1 1 11 1" I CCTATGCAATTTTCATATGTTAC agttgggttatatg 

gtatggttaagcaaaaatgcatagctgttgtagtatataagaaaatattt 

aaattgattcctctattaaatctttaatcttgagggttgcaatttcaaat 

acagacatgtactcctttaaaataagccactgtagattttcatcaactca 

accatgtaacatcaaactcaagcttttaaaactttggacattcattaacc 

ttttctattactttcatatatagacacatacatacaggtatatatgtata 

tatactatgtatatatctatakttttagaacaaatatctgcttctgtgtg 

TTTTTG 
>Sequencc 476 1 
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ACCTGGGTGATGGCCATACTGCGTGCCGCCATAGCTCAAGCCATGTGCCT 

GAGGCTGTGCATGAGGGAGAGAAAGAATGTCCACTCCCAAAAGAACTGAT 

TCAGGCATTGAACAGAACCATTGCACATCCTCAGGAGGTTCTAGCAAACC 

TGCACATTCATGTCTGCACTTAGACAACATAAACAGAGTGAGAATGCCTT 

CCCAGAGCACAGCAGAAGTTCAACCTGGCAACGACCAGGAGAATTTTCAG 

CTTATCCTTTACAGAAAATGGTAACTTTCCATGGAGAGGACAGGAAGAAT 

CAGACAAAGACAAGCGGAGACTCTTTCTTTTCTGCACGTGCCTTGGGTAC 

CTTCGCCGGGACCACGCTTAAGGGCGAAAT 

>Sequence 4762 

ACTTTTTTTTTTT1 111 1 1T1T1TTACI rTTTTTTTTTTTTI r T TT TT TA 

TTTTTCTTTGGGAAAACCAAACATGCTTTATTTCATTTTTTTCACAATTT 

ATTTAAACATTTCACATTTACAAAATAGGTCCAATTTAATTTTTCTGCTT 

GCCCAAGAAACAAAGTTTTTGTGGACCCTTGGAAGAAGATTAAAATGATA 

CTGGCAAAAAACAAATGCTGAATTTGAAGAAGAGGCCCCCTTTGGGCAAA 

TAATC TGCATA CTTTTAATTGGGAATTAGATGGAAAAATTGAGTGCTAAA 

TCAAATTT 11" 1 AAAAATATACCC ACACG ATCCCGCGTACCTTGGCCCGG A 

CCACCCTTAGGGGCAAT 

>Sequence 4763 

GGTACAGAGAAACCACAGGTTGCCCTTTCCACAGCTGGATAGACTTATCC 

AAAACGGCAGGATGATTCTGTATTAATCTTTTTGGAAAGCATGTCTGTAT 

TAAGATTGCAAAACATACAGATAGCTACCACAAATTAGGTCAAATGACTG 

ATCAAGTTGTAACATCTGTGAGGTCAAATTCCAGTTATAATAAAGTGCCT 

AGATACACATTTATACAACAGACCATAAGAGCTGAATTCTTTACAAATAT 

CTTTATGGGCATGTAAAATTGACTCTGCATTTCTGCATGTGTGCATTCAC 

ATAAGAGAGGCCAGTCTGCACTGAGTCATATATACTCCAACTTGAAAAAG 

TAAGTGTAACAACTGGTTAATCATGCAAGTCTTGTTGGAATATAACCAAT 

GACTGGTAAAACATGAATTCTCGCACAGTAGTAATAGGTGCACTCATTAA 

AAACACTTACGGAAAACCCTTGATTTGGGGCCGTATCTGAATTTCAAGTG 

TTAGTTACCTTGCCATTTAAAAAATTTTTTTGAACAATTTAAAAAGGGAA 

AG ACC A AC 1"1 " riA ACTTAAAAAGA ATTCCAAGTTGGTAAAAAACTGTNTT 

TTCAAAAAGTAATTAAAAACTTTGCTTGGAACCCTTCCCCATAATTGGAA 

ACCTTGAAGCCCTAATTCCACCCTAATTTAAGGGCCG 

>Sequence 4764 

ACATTGTCAGTTGCTTCCCTCGGTTCACCTGCAGTCGGCGGTCCACCAGG 

TTCTGAACTTTTTCCAGTCCAGCAGTGGTGAAAAGCGTGTCCAGTTCCTC 

TTGTGTGAAGAAGTAAACTCTGGTTCCATCACCTCTCACATAGAAATTTC 

CAGATAGACACTGACCTTTTTTAAACTGAAGCTGAGCCATGTCATAGCGG 

CCGTAATCTCGCAGAAGTACC 

>Sequence 4765 

GGTACCTGCCGCAGGAGGGGAAGGATGGGCTTCCTGCAACCTCCCTTGCC 

CCACGGCTTCCCATCCTACCCCCGGCCGCGTCAGCTGAAGGCCAGCAGGG 

ACGCAAAAGTTTTTAGGCCCCTTAAGTCTTTAGGTTAGCATACGTATCAA 

GGACAGTAACTACCATGGCTCCCGAAGTTTTGCCAAAACCTTGGATGCGT 

GGCCTTCTGGCCAGGCCTCTGCGAAAATCATATGGCTGTAGCAATTCGTG 

CTATCCCTGGGGGTTGCAGCTTTGTATAAGTTTCGTGTGGCTGATTCAAA 

AGAAA GAAGGC TTACCGCCAGATTTTCTACAGAAACTACCATGTCATGAA 

AAGAATTTTTTGAGGAGATGAGGAAGGCTGGTATCTTTCAGAGTGTAAAA 

AGTTAATCTTGGAATATAAAAGAATTTCTTTCAGGTTTGAAATTACCCTA 

GAAGTTTGGCACTTGAACTTTTGGTGTTCCCTGAACTATTGACCCCTGAA 

TATTTGGGGCCTAAAAAAATGCTCCCTTCTTGATTAATAAACCATTTTGT 

AAGGTTATGATATTATTAAAAGTTCTCTGCCGGGCGGCCCCTTAAAGGGG 

CAATTTCATCAACCTGCGGCCCGTACTTGGGTTCCGAGCTGGGCCCAACT 

TGGGCTA TCAGGGGATAGCTGTTCCCGGTGAATTTTTTCCCTCT 

>Sequence 4766 

GGTACTTTTTTTTTTTTl I TT 1 1 1 1 rT T TTGGGGCC T I I V 1T1 1 GGTCAA 
ATAAAAAAAAATCACTTTAGCAGCAGTTCAGCAATCTCTAATTGTAGGGC 
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TTGGTGTAAACCTCACTGGTCTACCTTATCTGGTGTTAGGGAAAACAAAA 

ATATACTGGAA ATTCA GTTTAAATAAAGCTAGGTTCAGAGCTGATGCCTT 

GAAAAAGAATATTTTGCCCACAGATAAACGCAACTCAAATAGAATCCCTA 

ATATAAGAGCCTGGAAAAAATCCTTCTACAATATTTTGAAAAGTGAAGGG 

AACATCATGAATGCTGGGTCAGTGCATGACAAGTTAAACTGGGCAGCACT 

CTCCATGGCCTTTTATAATGCAGTGGCATCATCTTCCCTGAAGCTCCCAC 

CAGGAGTGGAGTGCTTGTCAGGTTCACTTGGTTAACAACACTGGTTAAGG 

GGGTGTTTATCAAACAGTAGTGGAGTTTTATAGAGGCTTTTGTTTAAATA 

AACAATCCGGTCCACACAAACCCGTTTAGGGAGAATTCCTTGGAGGATAA 

TCTATTCCAACATTGAACGCTTGTTTCTGAAGGACTCTTTTGGCTATTTG 

GCTCCGGGCAGGGCGTTAAAACTTTTGGAGTGGCTTTCCGTAAGAGTTAG 

GGATAAGAGAAAGTCCTGCCCGGGGGGCGTAAAG 

>Sequence 4767 

GGTACATGGGTCTGAGTGCGTATTTATTTTGTGAGCCAAGGTTTATGCCT 

TCTTCTATAATTTTCTTTCACCGAAAA 

>Sequence 4768 

GGTACGCGGGGACTCTGATGAGGGCTCAGACTTGATAACGCCCGTGGTGC 

CCCATCCCTATAGGAGCTGGTGAGATTGCAGCCTGCTGCCTCCCCTCCAT 

CAGCCAC AGCTAT TGGATTTCCCACCCAGAATCTTTAGGTAAATGAGGTA 

AGTCCTGATTTTTAAAACTTCTTTTGAATCTGGAATCCAAACACTTGAGT 

GGAAAGAGAAGCCTGCTTTAAACTGGACCAGATGAAACTTGAACAGACTC 

TTGGAGACGGCTGGCAGGAAGTGAAAGCTCACCTTACCTGGGCTTTACCT 

CACTGGGTCAAAATCAGAATTTTATTTTTGGAGGGGCAGGTGGCTACTTT 

GGATATTATCTGTGAATTTCCCTGCATTGGCTGGGGACTTCTTAATCTCT 

GGGAAATTAAAAAGCCCCCCTCGTTTCCCTTATGCCCCGGGTGGGAAAAA 

CCCTTCCCTGGGGTGGAAATCTTTTGGGAAACCAAAATGGGCCACCTTGA 

GAATAGTGGGCTTTATATAACTCAAAAAAGAAGTGGTTGGGCTAAGAACT 

TGTAGGGGCTAAAGTCCCTGCCCGGGCGGCCCTTTAAAGGGGAATTCACT 

CCAATGGCGGCCGTACTATGGACCCGGCTTCGGTACCAACTTGGGGTAAT 

ATGGTATACTGTTTCCTTGGGGAAATGTTTCCCTAACACTCG 

>Sequence 4769 

GGTACAACAACTTGAGCGAAAATTCTmCCTGGAAACTTCTTCTACCTG 

ACCACCCTGCGTGCACTCTATCTAAGTGACAACGATTTTGAAATCCTGCC 

GCCAGATATTGGGAAGCTCACAAAGTTGCAGATACTCAGCCTTAGGGATA 

ACGACCTGATCTCGCTGCCTAAGGAAATCGGGGAGCTTACCCAGCTTAAA 

GAGCTCCACATTCAGGGGAACCGCCTCACCGTTCTGCCCCCAGAACTAGG 

AAACTTGGATTTAACTGGCCAGAAGCAGGTATTCAAAGCAGAGAACAATC 

CCTGGGTGACCCCCATTGCAGACCAGTTCCAGCTTGGCGGTGTCCCATGT 

TTTTGAGTATATCCCGTCTGAGACATACAAATAGTAAGTAGACTCTGATT 

TTCTGAAATAGTAGACTGGGGAATTTATAGTATTTATAAATACGCCCCTT 

AAAAAATA TTATG TGACCAGATCCTTTTGATGGCAGTTAGCACTTAACAT 

TTTAGGATGTTTTATTTAAAACTGCTTGTTCGGCCAGTGGTGGGGGGGCT 

TCGCAGCTTGAATTCTAGCTTTTGGGGAAGTTGAGAACTGAAGGATTGTT 

TGGGCCCCGGAATTTGGGAACCGGCCTGGGCAACAAGGCAAGGACCCCTC 

TTTTCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAG 

>Sequence 4770 

ACTTTTTATGCCTCAATTATATCACCTATCAAAGAGCCTGCTTTGTATGA 

TGGTCGTGTTTGTCTTCCCATTTGAGTTGGTTTCCTGCTGAAATTGGACC 

ATAGACATTCTCAGCCTGGAGTGGGAGGTGAGTTGGGATAGGCGAGGTCA 

AGTCAGCCTGCAAGAAGCTTTGCTCCTTGAAGGGACTACTTTACTTTTTA 

AAGAGCCAGGGGGGTAAGGAATTGGAAAAATGGGTGTTTTACAAATACCG 

CATTTGCAAATTTCATGGTGCCAAACCATTGTGGAGTTTAGGTATCAACT 

TTTGCAAAATGAAAGGGCAACATATTCCCAACCAAATATTGCTCTTCACC 

TTTAAGACCCCAGGAGTACCCTTAGGTCACCTTACAGTTTTTGGACCAAC 

CTGGCTTGCAAAATTTTTAAAAGGTTCCTCACACCCCCCCCTGATAATTT 

GGATAATTAGGCTGGGAACCAAATTTAACAGGGGCTTTAAGTACAGGGGG 
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TTTTTTCTTTAAGGAGAAAGGGCTTTTAGCGATAACCTAATTCTAAATTA 

GGAACCCGCCCATTATAAAATAGACCCCTTTAAGGCATAAGTTTGAAAGG 

AATACCTGG AATAT GGGGGTTACCCCTGGCCTTTATTTTTTGGGGGAACC 

A A AAT ATGG 1 "1 TT1 ATTCCCGGG ACTCTTTGGGG CCAATTTATTTAACCC 

GGGGATTTTCAACCATTTTTTGGTATATCGAGAATTTTAATTTGGGGGGT 

GGACATTCG 

>Sequencc4T7l 

CCCTTAGCGTGGACACGGCCAAGGTACTATTTTrCTTTrT i TTTTC ATTT 

GAGGGTGGGGAGGGAATCACTGGTGCTATAGAAATTGAGATGTCCCCCCA 

GGCC AGCAAATG TTCCTTTTTGTTCAAAGTCTATATTTATTCCTTGATAT 

TTATC m "1 1 "I TI ATTTTGGGG ATGGGG ACTAGTGA ATTATTCTA A AAGT 

GCTATTAAACATGGGAAGAGAGCGAGTGCGACTCCAGCCCAGCCrGCTGA 

TAACTATACACCCTCTATTCAACTGTCTCTGTGTTTCTAAGCCTCTGCTT 

TTTGACCTATGTTCTTTTAAACCCTACTACATAAGTTGTAGACCATACTT 

CCTGGTTTCATATAAGACTGATATGAATTCTTTAATTCACACGATTTAAA 

AGACAACTTTCACAAACAC 

>Sequence 4772 

ACTAGGCCATTCCAGCTGAATCTCAAACAGAAGGCAGTAATGAGAGCCTA 

CAAATGGGAGGGACCTAAGTGCCTACCTACTCGCTAATCGCAGGTGCAAA 

CACACAAGGAGTTTGGTGGGCTTAAGGTCAGAGGAGTGTGTAGGGAGGGA 

TGTATGTGGAAGGTAAGATTCAAGGCAAGCTAAAAATCCGATACTGTAAC 

GTTTTCCAAAATCCCAGAAAGCAAACTGTGCATGTTCTACCCTGAACCAC 

CCAAGCAACACTTTCTACCTTGCCTTATTTTTAATTGGATTCACTGTCCA 

AAATGCAGAGGTTTGCTTTGCTTTTTTTTCAGAAGTTCCAAACAGCAACT 

TTGAGAGCAGTGGGGTGCTTGGCAGCTGTTCTGTGTTTTCCAGGAATTGA 

ACTGAGCATTGAAATCTCTCATTTGCCGACTTATTTTTATAGGAAGCCAA 

TTAAAAAAA AAAAAA AAGTTTTCTTATAGTATTGGAACTACTTCTAATTT 

TAAAAATGACTTTTTTGATGTATTTTTTGTTAATACTATGGAGTGTAATG 

TATAATTGCTCTGGTTAATGCTTTACAATCTATTTATTAAAAGAAAAAGT 

CTTTGGAAAAAACAAGAAGAACAAATGTTGTTATGGGCGGTAACCGCGGA 

GGGCTAAAAAGCGGCATGCGGCATTTATATTAGATCCAGATCGAACACAG 

TAGCCCCCC 

>Sequence 4773 

CCCTTTCAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGTCCTTAATCCTTCATT 

GTGATGCCCCTTCTTGGAGTTGGCATTTTGTGACAATTCATAGAGATCTT 

GCAGCAATATTTGGCTATTGGTTTTATTAACTTAAAATTCAACAGAAATG 

GAGTAATTAAAAAAAAACAAAAAACAGAGAAGAATTGCAAAATCTGAAGT 

GGAATGGCACTTCCTTGGGTATGTAAGGGTTGTTTTTAGATAAAACTCCC 

GATTTGTTCTTCCTACACTTTAATAGTCTCAAATTCTTTCTGGGGAAGCA 

ACGTCAGTGTCTACCTCCACAGTAACTATGATATAGGAAATTGTCCTTTC 

AGTGGTTTCTAGGTATAACAAACAAGCCGTTAAAAATGAGTGACCATTTT 

G TAGGT TACAGCCTCAGCAATCTGTGTCATTTGAAAGCAAATATCCTGAT 

ATTTrTAAATAAGGTGAGCAGGGCAAGCANGAAACCAATATTTAGTACTT 

TTGGGATTAAACATTCTAGACCAGGCTTGGTGATATGTATGCCAATAGCC 

TAGAATTTTGGCTTAATGTAAAATAAAAATGTCTTTTCTATTGTGGGCTG 

GATATCCGTTCTGTAATAAGATCCAGTTGGTGGCCTCTGTGCACCAAGGG 

TTTTGCCCTTAATTTTTTTGGGTTACATCACCAAGATCTGCCATTCCAAG 

CTGTGAAAAAAATCATGTTGCCAAC1 TTTTTTTAATCGGG 

>Sequence 4774 

GGTACTTTTTT1 , T , lTVl , lTT , riTI , iTri"l ,, l , l , ri"l , ri"rGAGATGGAGTCTC 

GCTCTGTCACTGAGGCTGGAGTGCGGGGGCATGATCTCGGCTCACTGCAA 

GCTCCGCCTCCCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAG 

CTGGGACTGCAGGCATCCACCACCACACCCAGCTAATTTTTTTGTATTTT 

TAGTAAAGACGGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGA 

CCTGATGATCAACCCTCCTCAGCCTCTCAAAGTGCCGGGATTACAGGCGT 

GAGCCACCGCACCCGGCCATACCCAGTTACTCTTTATAAACTAAGGTCTC 
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TATGGTTTTGCATGTAATTTTCTTCCTCTATGGAATGTCTTTTTACCCTT 

CTCTATTTGGAAAATCATACAGTCTCTACTAACTTGTTCTAAATATAAGC 

TATCTCTATTCCCCTAACCTTAACATGCTCCCCCAAATTCGATCCTTGTC 

CTGCCCCGGCGGCCGTTCGAAAGGG 

>Scquence 4775 

CCCTTCGAGGGGGCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCAGTTGACACAAAATAG 

ACTACGAAAGTGGCTTTAACATATCTGAACACACAATAGCTAAGACCCAA 

ACTGGGATTAGATACCCCACTATGCTTAACCCTAAACCTCAACAGTTAAA 

TCAACAAAACTGCTCGCCAGAACACTACGAGCCACAGGCTTAAAACTCAA 

AGGACCTGGCGGTGCTTCATATCCCTCTAGAGGGAGTTGTTCTTGAATCG 

ATAAACCCCGATCAACCTCACCACCTTTTTGCTTAGCCTATATACCGGCC 

ATTTCAGCAAACCCTGATGAAGGGTACAAAGTAAGCGCAAGTACCCACGT 

AAAAACGTTAGGTCAAGGTGTTACCCATGAAGTGGCAAGAAATGGGCTAC 

ATTTTCTACCCCAAAAAACTACCATAGCCCTTATGAAACTTTAGGGTCGA 

AAGTGGATTTAACAGTAAACTGAGAATAAAATGCTTAATTGAACAAGGGC 

CTGGAGGCGCGTACAAACCGTCCCTCACCCTCTTAAGTATACTTCAAAGN 

AAAAAAATAATAAAGTCCCTTGGCCGGAACCAGCTTAAGGCAAATTCCAA 

AAAATGGGGGGCGTACTAGGGAACCGAACTGGCACCAACTTGGGGAAACA 

TGGCATACTGTTTCCTGGAGAAAATGTTTCGGTACAATTCCCACAAAATC 

GAGCCGGAACCTAAAGGTAAACCGGGTGCC 

>Sequence 4776 

GGTACG TGGCGT AGCATTCCATGTTCAGCTTTGACATTTATTTTCTCATA 

TCAACCCTTTTTACACGTGAAACACAATCTCGCTCTTGAAGTCTTAACTG 

CATGATCTGTGAAACCTGTATTTATATTTTCTTCAGTGTATTCTTGTCGT 

GTGTGTGTCCTAAACAAACCAAAAGAAAACTTTCCAAATCTAAAGTATTC 

ATTCTCCAATTGGAGCAAGAGGAGTCAGTTAGATACTATCACGGCATTCA 

TT TGTGG CTGGCTTGTCATATTTACTTATGATTGATAATAAATCTATTTT 

GCTTTTTAGAGCCTCCCGAGAAGCCATCTGCCTTCGAGCCTGCCATTGAA 

ATGCACAAGTCTGTTTCAAATAAAGCCTTGGAATTGGAAAATGAACAAT 

>Sequence 4777 

ACTGCCCTTACTGCCTTCAGGCTGGGGAAGGAACAAAGGGCCTGGTTGAT 

ATGCCGGCACCTCCAGCATGCCACAGCCACCCTATGAAAAGGAGCTCAGT 

CTTTCTTCCCTGTGAGTCCTCACCCCCAACTCTTCACCAGGCAGGGCCCC 

TGGCTCGGGACCACAGAACAGCTGCCCCACCCCAGGCTAAGCATTCTTAC 

TGGTAGTTGCTCTGGGTTTCCCAGGGATGGAGCTCTCAGAAGAAACCAAC 

AGCTTCTCCGCTATGGCTCCTGCAGTGGTTCTGCCCTTGCTGCCCCAGGA 

CTGGGAAAGGAGCAAAGAGTTTGAGGGCTCTACTCACATTTCCAGCATGC 

CACAGTCACCATACAGATAGGAGTATAGTCACCCCTTCCTGTGAGCCTTG 

ACCCCCAGCTTTTCACCAAGCAGGG 

>Sequence 4778 

ACTCGGGGACCAGAGACAAAAACAGAAGAGGGGAAACATGTTTCCTACTG 

ACGACAGGTGATTACACGTGTGCTTCTGATGGAGGGATCAGGAAAGGATA 

TGAAAAATCCCGAAGCTTAAACAACATAGCGGGCTTGGCAGGTAATGCTC 

TGAGGCTCTCTCCAGTAACATCACCCTACAACTCTCCTTGTCCTCTGAGG 

CGCTCTCGATCTCCCATCCCATCTATCTTGTAAACCAAACAACCAAACTG 

CATCAGTCGGCTAAATTGTATTAATTCAAGTGCTGTTTACCCCATAATGG 

AAATAATTAAATGTAGAGTTACTCCAGGCTCCATTAATACAGTATAAATC 

TTGCATGATACTACNAATTGAAGTCAGAAATGCCACTTGG 

>Sequence 4779 

CCCTTAGCGTGGACGCGGCCGAGGTACAATAACTAGCTGGGTGTGGTGGC 

GCTCGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGATAATTGCTT 

GAACCTGGCAGGCATAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCGCATCACTGCACTC 

CAGCCTGGCGACAGAGCGAGACTCCGTCTCGGGAAAAAAAAAAAAAATCC 

TTAACAGCTGAGAATGGCTAAAGTTTAAGCGCTGCACACTGGCAAGCAGC 

TCCTTTGACCCCAGGCACTTCACTCCTCATTTCTTTCTCAACAGTCAGCC 

AGCAAGGATCCTGGAGGTACAGGTGTGAGATGCGAAAAAAAAAAGAAAAA 
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AGATTTACCTACCTAAAATGTTTAAAACTTTGGATATGGCAAATGACACT 

GTATTTACTATTAAGAAATAAC 

>Sequence 4780 

GGTACTAGGATTACAGGCGTGAAGCAGCATGCCACGCCTATAGTGATATC 

TTTAAGTAAGCCTCTCCTATCTTTTTTGAGCAGTTTTTCAAAGCAACAGG 

CACCTTATTAAATTAGAAAGTTGATGTGCTTCCCTAATGCCTACTAATGA 

GGTAAAGAACTAAAGAACCTCTGTGATTTCAATGAAGTCCCTTCAGATGT 

TATGGGCTACTTGTTACTGACAAGTATGGTAGGAACTGTAGGTCAAGCTG 

TCATAGGCAAATAGATCTTGCTGAAGAGGAAAAATTATTGGCTAAGATAA 

CACCCTAGGACACCTGGCATACTTTAGACACAGCTAAATTGAATGCTTTC 

TGAGGAGGAGTGTATTAATCTGTTCTCACACTGCTATAAAGATATG 

>Sequence4781 

ACACGGGGGCCGATAGTCTGTGCGAAGGTCCGTGGACAGACTGCTTTGCC 

TGTTGTTGCTCTTCGGAGGCGGCGATCCCCGAAGGCGAGCTGAAATACGG 

CTGCAGGCTACAATTTGCAGCCGACCATTATGGATGACAAGGAGCCGAAG 

AGGTGGCCCACCCTCAGGGACCGCTTGTGCTCGGATGGCTTCTTATTTCC 

CCAATACCCCATTAAACCGTATCATCTGAAGGGGATCCACAGAGCTGTCT 

TCTATCGTGATCTGGAGGAACTTGAAGTCGTTCTGCTCACGCGTTATGAC 

ATCCATTAGAGATACAGGAAGGAAAGGACCGCCCTACATTTGGCCTGTGC 

CACTGGCCAACCGGAAATGGTACCTCGGCCGCGACCACG 

>Sequence 4782 

CCCTGTTTAGAGGCCGCCCAGACAGATACTCTGGGGGGGGTAAAGTGGAC 

TGGGGAGAACTTCTGAGGATGTTCATGTCCAGAAACAGCCCCACGCCCTG 

TATGGTCCGTGTCTATAGCCTCACAGCAACTAAAACCAACCCAGCTCTCA 

GAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCTGTGCCTGGA 

ATCTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGCTGATAGAGGTGAATCCATG 

CATTAATCTTCAGCTCACAAAGGAGATACTACATAAGAAGCAAGACCACC 

AACTCAAGACAGACATAATTGGATTTTTTTTGCCATGACCTGGAAAGAAA 

TGTTCCTCGGACGCGACCACGCTAAGGG 

>Sequence 4783 

ACGCGGGATGGTCGGTGTCTAGAGCCTCACAGCAACTAAGACCAACCCAG 
CTCTCAGAAGAAGGAATGTCAAAATGTCATGTTCAATTTTACATTCAGTG 
CCTGGAATCTTTTCTTCACAATTGAAATGAAATGTGC 
>Sequence 4784 

AGAAAAACTGAGACACTGTANATCACAATTTGAAAGGTCNGNCAAGCAGC 

TTTNCGCGCATGTCAGGGTGTTAAACAACNCGCCCTTAGCGAGGGCGCGT 

TCGAGGTACGCGGGTCTCATATGTCCCTAAATTATTTTTCAAAAACTCAG 

ACATACACCAAACAGATATACTGGCACATAAGCCTCAAATAAGGAGGAAC 

AGAGGACTAAAACTCTGACTGCTGTTCTTTGTTCTAAATTTCTTCCTGAG 

GGGCCTAAAAGAGCCAGAATGAACATTTTTTTCTACTGATCCCAAATTTT 

TAGACAAAACTTCTCCTTAACCAATTACAAATCAAAAATCTTTAAATCCA 

CCTATAACCTGTGGGCCCCTGATTTGAGATGTCCTGCCTTTTTAAATCAA 

ACCAGTATATAACCTCCATATATTGATTTATAACTGCTGTAACTTCTGCC 

TTCCTGCCCTTAGAAACCCTTAACCTGTAAGCCATCTGGAAGGTCAGGAC 

TT 

>Sequeace 4785 

ACCTGCCAAGTCTTCATGGAGCTCTGTATGGTCCTACCTGAGGGGAGCGT 

CCTGTATGCAGCTGCTGAAGACATTGCCTGTCCTAGAGCTTGATTAGAGC 

CCAGAGGCTGCTGGAAACTGGCAGGTTTGCTGGTTGAAGTGGTCTGGTGC 

TTTGATTTGGGATCTTTAACTGGTTTGGTCCAGACCAGTGCCTCCCCAAC 

CTGGAGAGCAGCTCCCAACTTCTGAGCCATCTCCACCATCTTGTGTCCAC 

AAAGGAAGTAAAAGAATCAAAAGCGTGACTGTCAGAGACAAGCCAACCCA 

CTTCTTTGGTCTTCGAGCTGGGGTTTTAGCTGAAATAGTGTCTGGTCGTA 

CCTTTCTTTGGAATGGGTTTGGTTCGACCGTCATACTTCTTCAAGGT 

>Sequence 4786 

TATCTCCGTCTCCCANNANGCGCTGAAGTATGCTGTATCANCGACGAACG 
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ACAGCGAACTACATTGTCGTCACTGTCNAAGGCAAGAGCGAGAGTTGACA 

ACGTGTAATATCCCCACAGTTCGTTATAGAGACCTCAAGCAGCATGCTCT 

AGCGGCCGCCATTTTGAAGGATTTCATTCAAATACAACCTTGCGAGCGGG 

CGCCCTGACAGAGAACAGCATGTACCTTGTGGGAATCACATGGCTCCCAC 

AGAAAGCACCCGGGATTTGACACTAACAGCCCAGCTACAGAGAGCATGCT 

CCTGGCTTACCATGACAACTGCCAGAACTCTGGATGCTTTCATGGGCACA 

CACAAATTTGATTCATGTGTGAGACTCCATAGAATAGACAAGCAACCTCA 

GTATGAGAGGAGAAAATAATTCTCTATAAAATGAATCTTACTTGGACACT 

ATACAATGTGGGTTTAATTTCAAATACCCAAAAGGCTTCATATGTGGGCT 

CACCTACAAGAAGGTGCCATTGCTTGGATTNTGAAGCGCAGCTCCAGTTT 

ATTTAGGAACCTCAGGTTTATTTTTGAATCTAGAGGTAGAGAACTGCCTA 

TTTCCAAAGTAAAT 

>Sequence 4787 

ACAGCTAATCAGGCAAATTGTCAGATGCCTCCTAACTCTGGTTGGACAGA 

GGACTGGTCTTACAAGGATTCTTTCCAGATGAGCAGCTGTAGCCCTCAAG 

TCCC TTTGGAGAGCTTGTGCACAAACTGCCTTTGTGTCTGATAGCTCACC 

TTTTGATGTAAAGAGCCAAATTCCACCTCATTTTAATGCTAAAATCCTGC 

CCCTAAGTGAACATGGGATGTGTTACATGTATGTTTATCCATTGCCCATG 

TAATTGGCTCCCCTCAATAATATATATAGCTTTFCCCCCAAACCTACTGA 

ATATGCATGACTCTATTATATAATACCGACCCTGTAAGGCACAAAATCCA 

AGCTGCCCTTGCCCTCTTTGAAGAAGGAG 

>Sequence 4788 

ACAGGTGAATTGCTACCAAAAAGAAGCAGCAATCATATGGAGGCTTCTGT 

ATCCTATCTTTGCAAAATAACTTCATTGAAAGAAAGATTTAGGACAGTTT 

TTCACATAGAGGACAAAACATCTGTGTTGCCAAGAATCTCTTCTTGGCTT 

GTTAATGCCCTTATCTAATTAGGAAATTTAAGGCTAGGTTTGCAAAGTTA 

CTTTTCATGAGATTTGGGTGATTTCATATTAGGATTACACAATCCAGTTT 

TTGTGAGAAAGAAACAACTATTCACTCTATATTCTGCAAAATGTAATTAT 

TTTAGGAAATTAGTCTCTAGGTTAATAATGTTTACAGTTCTAACATCTGT 

GTTTTAGATTTTGTGAGAAATTGGT 

>Sequence 4789 

GGTACGCGGGAAATGAAGAAAAGCAAATCCTGCCCTCTCTACTTTTCACC 

TCCTGCTCCCCATGTTCCCTGCCTGGTTTGCTGTTGATCTGTTGATTGAC 

TTAGACTGTAAGCACATGGGGCAGGGCCAGTCACTTTCTTCTCATGACAG 

AGCTCACTGCAGGGCTGTGCTCGGTGCTAGGGAAGCAGCATTAGAATAAA 

ACCCCACCTGGATGCAGTGCTGGGTCTTGACAAGTTCTCTCTTCTTTCAT 

CACCCATCCAACCCAAAGCTCCCGGGTCACGCAGCTGTGACCAGAGTGCT 

GAACAGAGAGGAAGGAAAGGGGTCCACATCCTGCCCTTGTTGCTAGATTT 

AGATTCTGGGAAGGGCATTTCCCTCTTCTGN 

>Sequence 4790 

AC n i l 11 1 i'l-l'i ri-lUTIGAGGCAGGGTCTCACTCCATCGCCCAGGCTG 

GGGTGCAGTGGTGTGACCACAGTAGAGGTGCCCACGAACTTCTGAGCTCA 

GGCAGTCCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGAACTATAGGCGTGAG 

CCACAGCGCCCAGCCATGTTATCCTGTTTAATCATCCCTGCTCCAAGGTC 

ATAAATATTCTTCCATATTTGTTTCTAGAAATAATTTTm 

CTGAATCCATTTGGTATTTATTTTTGTATGTGGTGTATGACTNGATCCTT 

ACAAGGCAAAGACATTCATGTGAAGACAGAGGCAGAAACTGAAGTGATGC 

AGCTCTAAGGCATGAACGTGAAGGA 

>Sequence 4791 

GGTACGCGGGAAGACTACCCACAAAAACATGACCTCACCAAACAAACTAA 

ATAAGGCACCAGGGACTAATCCTGGAGAAACAGATATACGTCCTnCAAA 

CAGACAATTCAAAATAGCTTTTTTGAGGAAACTCAAAGAAATTCAAGATA 

ACACAGAGAAGGAATTCAGAATTCTATCAGATAAATTTAGCAAAGAGATT 

GAATTAATTAAAAAGAATCAAGCAGAAATTCTAGAGTTGAAAAATGCAAT 

TGCATCCTGAATAAGGCATCAAGAGGCTCTTAATAGCAGATTTGATCAAG 

GGCAAGAAAGAATTAGTAAGCTTAAAGACAGGGCATTTGAAAATACACAG 
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AGGAGAAAAAATAATCAACAAAAAAAAAAAGTACCTGT 
>Sequence 4792 

GGTACi 1 1 1 1 1 1 n'GTTTTTTTTTTTTTAAACCTTGGAGAATATGTATTT 

CATCTCCCAGGATGAGAGCCAACCTATGTTAGTGAGTAAATAGAGTTAAT 

ACTATCCTG I l 1 11 l ATTTTTATACCTCTTAAAAAAGGAAACAAAAAAAA 

ACCTTAAATCAA ACCTA AATTATTTTGTGTCTTTTATG 1 ' 1 11 i l TV CCAT 

TCATTCTTTAAATGCCAGCTCCAGTGACACTTTCTCTGTGAAACTCTCCC 

TGCCCAGTCACTCTGAGCAAGAGTTAAGTATACCATAGAAAGATATTTAA 

ATTTCAATCACTTCTTTAGAACTCTTTTAAAAATTAATGGACCCATTCTT 

TTTTTTTGCCTTCCTACTAAAGGCAAGGTT 

>Sequence 4793 

GGTACAGTTTCCCTCCTGGCTGCTTTCACAGGCTGGTCTTGAATGTCTGC 

AGCTnTCCAGGCACGTGGTGCAAGCTGTCAGTGGATCTACCATTCTGGG 

ATCTGGAGGATGCTGGCCTCCTTCTCACAGCTCCATTAGGCAGTGCTCCA 

GTAGGAACTCTGTGTGGGGGCACCGACCTCACATTTCCTTTTCACACTGC 

CCTAGTAGAGGTTCTCCATAAGGGCCCTGCCCATGCAGCAAATTCTGCCT 

GGGCATCCAGGCATTTCCATACATCTTCTGAAATCTAGGTGGAGGTTCCC 

AAACCCCAGTTCTTGACTAATGCGCACTTGCAGGCTCAACACCATGTGAA 

GCTGCCAAGGCTTGGGGCTTGCACCCTCTGN 

>Sequence 4794 

ACTGTCGTCTTCCACTCCCGCTTTATTTACTTCAAGATAGTTTTTTTTCT 
GTGTTAATCTTCCATGTTAAAGGCTTTTCTCCGATATATGCTGATCTGCT 

tai i i u aatagggtggagcacgctggcatcacg attgggcctgcaacgg 

cctckx:tgtttgttgggttaagtcctgcgatatctttagaataagtcaag 

ctttccaaagaaagttttgagttttaaactgaaggataaaaggccttttg 

CCATGACTGTGAGAGCCAAGTGGGGAAAGAACACAGGGGCCCCATCATrC 

AACAGCCTGCATTTTTTCCTTAATCTCTTrGGT 

>Sequence 4795 

GGTACGCGGGTAAGAGATCTGAAATAAGTTTAAAAGGAGTTTAGTATTTT 

TAAAAGTCACCTCAAAATCTTGAGAAATATTGTGTGTATTTCTTCGTATA 

CTTACAAGTTAATAGGAGTAGTGTAGATGGTATAAGAAAGGAATGAAACT 

CAGAAGGAAATACACCACATTGGCCATAAGAAATAAACCTCACAAATTTT 

ATTTGTTTCTCTTCCAGATCCGACGTATCCTGAAGGGAAAGTCCATTCAG 

CAGAGAGCTCCACCGTATTAACTCCATTAGCTTGGAGCCTGGCTAGCAAC 

ACTCACTGTCAGTTAGGCAGTCCTGATGTATTCTTGTACCTGGCCGGGGC 

GGGCCCTCGAAAGGGG 

>Sequence 4796 

ACTAAATAA I 1111111111111 niTl'lTAGGAGAGATGGGGTTTCACC 

ATGTTAGCCAGGATGGTCTCAATCTCCTGACCTCGTGATCCACCTGCCTT 

GGCCTCCCAAAGTGCTGAAATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCCCGGCCTT 

TAA TTGG TTCTTAAGGAAACTCCCTTTGAGTGAGACGGGAATTTCTTGTA 

GGGTTTTAAGCAAAGGAGTGCCTTGATTTAACTGACGTTTTAATAGGATC 

CCTCTGACTGCAGTATGGAAAACAAACTGCAAGGGGGCTTGGAAGCCAAC 

TGCCAACCATTGCAACAATTNCAGGTGAGATGGGATGAGTGGCTTGGACC 

ATGGTGGTAGTGATGCAGACACTAGGGTGGGGC 

>Sequence 4797 

ACGCGGGAGGCATTGAGGCAGCCAGCGCAGGGGCTTCTGCTGAGGGGGCA 

GGCGGAGCTTGAGGAAACCGCAGATAAGTTTTTTTCTCTTTGAAAGATAG 

AGATTAATACAACTACTTAAAAAATATAGTCAATAGGTTACTAAGATATT 

GCTTAGCGTTAAGTTTTTAACGTAATTTTAATAGCTTAAGATTTTAAGAG 

AAAATATGAAGACTTAGAAGAGTAGCATGAGGAAGGAAAAGATAAAAGGT 

TTTCTAAAACATGACGGAGGTTGAGATGAAGCTTCTTCATGGAGCCNANN 

ANN A AG A AAA AAA AAGT 

>Sequence 4798 

CGAACTCTTTT1 1 1 1 1 1 1 1 1 I'll" n'CTCTAATCTTGTCTTCATGCTTTAT 
TTCATTAAGTTGATCTTCAATCTCTGATATTCTTTCTTCTGCTTAATCAA 
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TTCAGCTATTGATACTTGTGTATGCTTCACACAGATCTTGTGCTGTGTTT 

TTCAGCTCCATCAGGTCATTTATGTTCTTCTCTAAACTGGTTATTCTAGT 

TAGCAATTCCTTTAACCTTTTTTCAAGGTTCTTAGCTTCCTTGCATTGGG 

TTGGAACATGCTCCTTTAACTTGGAGGAGTCTGTTATTACCCACCTTCTG 

AAGCCTAATTCTGTCAGTTCATAAAACTTATTCTCCGTCCAGTTTTGGTC 

CCCTTGGCTGGCAAGGAGTTGTGATCCTTTGGAGAAAAAGAGGGCTTCTG 

GGTTTTGGGAATTTTCAGATCTTTTTGCGCTGGTTTTTCCCTCATCITTG 

GGGGAT1TATCTACCTTGGGGCTTTGACCTTGGCCACCTTTGGGTGGGGG 

GTTTGGGGGGGAAGCCCCTTCTGGGATGGGGAATTTTCCTTCTAACAGTA 

AGGGATCTCAAGTGCCCGTTTGTGGAAGTTGGTGGAGGTCCACTTCAAAC 

CCTGTTTGCCTGGGAAATCACCAGAGGGGGGTTTAAAAAAACGAATACCC 

GGTTCCCTCCCG GGGCGGGCC ATTTA 

>Sequence 4799 

ACCAAGGAATGATTGAGATTGTGGAGGAGGGCGATATGAAAGGTGAGGTC 

TATCCATTTGGCATCGTTGGGATGGCCAACAAAGGGGATTGCCTGCAGAA 

AGGGGAGAGCGTCAAGTTCCAATTGTGTGTCCTGGGCCAAAATGCACAAA 

CTATGGCTTACAACATCACACCCCTGCGCAGGGCCACAGTGGAATGTGTG 

AAAGAT CAGTTTGGCTTCATTAACTATGAAGTAGGAGATAGCAAGAAGCT 

CTTTTTCCATGTGAAAGAAGTTCAGGATGGCATTGAGCTACAGGCAGGAG 

AAGAGGTGGAGTTCTCAGTGATTCTTAATCAGCGCACTGGCAAGTGCAGC 

GCCTGTAATGTTTGGCGGGTCTGTGAGGGCCCCAAGACTGTTGCAACTCC 

TTGACCTGATCCGTTGGTCAATCGCTTGAAGAAAATCACTCTGGATGAAG 

CCCGTGGTTCCTGCCTAAAGGTTCTTCGTCAGCCAAGGGACCCGATAACC 

CAATGGGGGTTGGGGGCAAAAGAAAGAACCGCCAAGCCGGGGTCATTGGC 

TAACCCATTCCCCAAGCCCACCCTTAAACCACTTTGAACAAATTGGGGGG 

GAATTTGGTGAAAGGGTCTGAATATTCCCTTTAATCCCTCCCGAAATCTG 

GAATCT 

>Sequence 4800 

GGTACGCGGGGCTCTCGCCAGGCGTCCTCGTGGAAGTGACATCGTCTTTA 

AACCCTGCGTGGCAATCCCTGACGCACCGCCGTGATGCCCAGGGAAGACA 

GGGCGACCTGGAAGTCCAACTACTTCCTTAAGATCATCCAACTATTGGAT 

GATTATCCGAAATGTTTCATTGTGGGAGCAGACAATGTGGGCTCCAAGCA 

GATGCAGCAGATCCGCATGTCCCTTCGCGGGAAGGCTGTGGTGCTGATGG 

GCAAGAACACCATGATGCGCAAGGCCATCCGAGGGCACCTGGAAAACAAC 

CCAGCTCTGGAGAAACTGCTGCCTCATATCCGGGGGGAATGTGGGCTTTG 

TGTTCACCCAAGGAAGGACCTCACTGGGATCAGGGACATGGTGGTGGCCA 

ATAAGGGGCCAGCTGTTGCCCGTGCTGGTGCCATTGCCCCATGTGAAGTC 

ACTGTGCCAACCCAAAACACTGGTCTCGGGCCCGAAAAGACCCTCTTTTT 

CCAGGCTTTAGGGTATCACCCTAAAATCTCCAGGGCACCCTATGAATCCT 

GAATTGATGTGCAACTGATCAAAACTGGAAAACAAAGGGGAGCCACCAAA 

CCCACCTGTTGAACATGCTTAAAATTTTCCCCTTTTCTTTGGGCTGGGCA 

ACCAACAGGTGTTCAAAA 

>Sequence 4801 

ACTTTTTTTTTTTTCTTTCTTTC 1 1111111 1 ' 1 GT ATTTTT AGT AG AG AC 

TAGGTTTTACCGCGTTAGCCAGGATGGTCTGGATTTCCTGACCTCGTGAT 

CCGTCCGCCTCGGCATCCCAAAGTGTTGGGATTACAGGCGTGAGCCACGG 

AGCCCGGCCATAGGCCTGTTTCTTATTCTATATTCCTGTTAATGTAAACC 

TCCTGAGATTGGAAGACAATCAGTTTTACAGGGTAAGAATTGTTTTAATT 

ATGTGGCAGCTTTTCTCCAAACATGAAGAGAAACATTAGAAATACGTTTA 

ATAAAAGTCTCTATGATTTTGGTTTCTTTCAGGTAATATAATTTTCTCGA 

CTTATTGATGTTAGTACAAAACGTTTG 

>Sequence 4802 

CCCTTAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAATGACAGTAACAGCCGCGTGGTG 
CTGCCAGGACTGCCCTTGGGCATATCAGTGACAGCCCAAATGTGGGTGGA 
GGAAACCTGTAATTTCCTTCTTAACATGTGTTTGAAATACCAAGTGAATA 
ATACTGTTCTGGAAAAAAATGATAAACTAGTGGAAATTAAAGAAATTAAG 
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GGTTTTATATAATAGACAGGCCCCACCTCTCAAAATATTTTTAGAAGTCT 

TTTTGTAA ACTAA 1 I TCTnTGATCACTATTTTGCATCAGTAAAATG ATT 

1 11 11 AA AACCA ATAAATCATCAATTATTAGAAATAGTTGTCTCACAGTG 

A TACT GGi 1 11 ICTTTTGTGCTGTTATGATTTAACATTGACAGGAACACT 

ATrTTAAATCCTTACGTTCAGGTGTTTGTAACTTGGCCTTATAATTAGGC 

TGAATTATGGGCTTCAAAGGCTACAATTTATGTGTATGGTTCACAGCCTA 

ACTTC TATTITACATTrGAAAATACAGAATTTTACCAACTTTGGAATCTT 

TTTTrAAGTATAAGGTGGGCTTTrCCTTTTAAATGGTCAAAACTATTTTT 

TATGG GCAAGTTTCTAACCTTGAAAATTAAATCCTGCCCCAAAACCGTGT 

TnTrCCGATGGTTTTAATGAAGGCCCTTG 

>Sequence 4803 

CCCTTAGC GGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGCTTGACTAATTTTTGTGAT 

1 i 1 i 1 1 1 1 GGTAG AG ACCAGGGGTTTC ACTATGTTGACCAAGCTGGTCTT 

GGAACTCCTGGGCTCAAGTGATCCTCCTGCCTTGGCCTCCCAAAATGCTG 

G GATTACAGG CATGAGCCACTGTGCCTGGCTGGATATGAAATTTNTTTTT 

TATTTTTTTTTGAGACAGGGTTTCGCTCTTGTTGCCAGGGGCTGGAGTGC 

AATGGCGTGAATCTTGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCGGGTTCAAGCA 

ATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAATAGCTGGGATTACAGGTGTTTGCCAC 

CATGCCAGGCTAAATTTTTGTATTTTCAGTAAAGACGGGGTTTTTCCATG 

CTGGCCAGGCTGGTCTCGAAATTTCTGACCTTAGGTGATCCACCCGCCTA 

AGCTTCCAAAATGCTGGGAATACAGGCAAAAGCCAACCCACCCGGGCTGG 

ATAGAATTTATAATACCCTACAGGCACCACAAGAAGATGCCCTCAAGCAC 

TGATGTGAGGAAAATCCTTGGCCCGACCCCCTTAAGGCAAATCCAACA 

>Sequence 4804 

ACAGCTCCTAATAACCTTGATGTCAGAGTTGTCACTTGGtTGGAATTATT 

ATGATCCCCCAATITAAATTITCTTGATAAACTCAGCGTTGTTTGTTTTC 

AGTGACAAGAAAACATACATGGAAAGGGGACCCAAGACAGTTCAGCAAGA 

TAGTTCACAGCCCTTTGCAGGATATGCCTTTGGTGGGTGGGAGCAACCTA 

GATTTTAGAGGACTATAAAACGCCATGTTTACTTTGTTTGAAAATTTTCT 

GATGAAAAGTCTTTrGTAACTTAACATTCCACATTTTCATTTAAAAAGTC 

CCAGAAATATAAACTATCCAATTTACAACTAAGGTGGGTATCTGTAAAAA 

CCTTAAAAATAGTTACTCTTCCCAAAGAGAAATTACAGCGTCTAAGGGGG 

GGAAAGAAAGCATCTTGAGCAGTAAAAGGTCAAGCTGGGAAAATCCAATA 

CAGAATATTCTAATAAACCATAAGTTATTTTACTGAAAATAGATTTTGCT 

GCCCTACAGCATTGGTGCCCAAACTCTAAGCTTAGAGTGATrCTACTTTG 

AAAATATCCATAGTAGAAAATTAAAAGGGCACTTATTAACCAAGTCACTA 

CCCTTAATAAACACCCGTTTGGACTGCCCTTAAGAACAGGGAAGAAGTAA 

TCCAGGCTGGTCACTTTT 

>Sequence 4805 

ACTTrirriu ii riu T u u^uriT" iTn ATTT rrT iT M ii- rr n M rri-rrriT 
ti 1 1 1 1 1 iTr n T iTT Tn rim wnwn 1 1 in a aaaaaacaacct 

TTTT TAA L " IT F I'AGGCC A ATTTTG AGTTGTC A A AGTC AAA AC AGTC AATT 

TGTGTTGGGAGCCGAGGCCCAATTGCAAAAACGGGTTTGAGGGGCCCCGG 

GGGGGGGGCACCCCAGCTTTGGGGAATAAAAACCGGGCTGGGGACGGCCC 

CCGCTTAAGGAAGCCGGCGAAATCCCTGGAAAAGGGGTAAAAAATTCACC 

CCCCTCTITITTGGGGGGGACCCCTTGGGTTTrTTGGAAAAAAAAACCCC 

CCGGGGGACCCCCCACAAGCGGGGGGGTGTAAAAAAAAAACCCCCTTTTT 

TTTTCCCCCCCGGGGGGGGGGGGGTGCCCCCCCGGAAAAAAACCCCCATT 

TTTlTirri-riTriT'CGGGGGGGGGCCCACTGAAAACCllirrr ir ilGG 

GGAGCCTGGGCGGGGAACCACCCTAGGGGGGGAAAATTTTCACCAACTTG 

GGGGGGCGGTTTTATTGGGGGGCCCCAGCCTCGGGCCCCCAAAGTTGGGG 

GGGAAATAAGGGGGAAAAAATGGGTTCCCGTGGGGGAAAAATGGTTTTTC 

CCTTTACAAATTTCCCAAAAAAAAATAAGAGCCGGGAAAAATAATAGGGG 

GAAAGCCGGCGGGGGGCCCAAAAGGAGGAAC 

>Sequence 4806 

ACCGCGGCCGTTAAACATGTGTCACTGGGCAGGCGGTGCCTCTAATACTG 
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GTGATACTAGA GGTGATG TTTTTGGTAAACAGGCGGGGTAAGATTTGCCG 
AGTTCCTTTTACTTTTTTTAAC^ 

TTGACAGTGAGGGTAATAATGACTTGTTGGTTGATCCCGCGTACCTCGGC 

CGCGACCACGCTAAAGG 

>Sequence 4807 

ACTTTTn 1 1 1 i riTlTAAACAGAGCACTTTCTAAAGGTAAAATATA 

GGTTGGGGAAATCTTTTTCTTGTTAGTATTATTCAGCCAAAACAGTAAAT 

CTTTTTAAAAAGCTTCATATTTAATGTTCACTCCTACACATTTAAAATAT 

ACATGGTTGCACAGCCTATTCATGGTTAAAAAAATTAATATATATTTGTA 

TTAATAATAGAAAAGTTATAAGATGGAAAAGTATAAAGGAAAAAATAAAC 

TTAGGGGATAGGTGTAAGCATTAGGTTTTCCATGATTAACTTATGCATTT 

TCATTAATTTTAGGTAAAACATGTCTCTATTTTAACATGATGTCATCTCT 

AATGGAATACATTAGAGCTGGGTTN 

>Sequence 4808 

CGGGCAGGTACATTTTTAAAGAGTTGTTTTTTGGCCGGGCGCAGTGGCTC 

ATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGCGGATCACGAGG 

TCTGGAGTTTGAGACCATCCTGGCTAACACAGTGAAATCCCGTCTCTACT 

AAAAATACAAAAAATTAGCCAGGCGTGGTGGCTGGCACCTGTAGTCCCAG 

CTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAACCTGGAAGGAAGAGG 

TTGCAGTGAGCCAAGATTGCGCCCCTGCACTCCAGCCTGGGCAACAGAGC 

AAGACTCCATCTCGCAAAANNAAATTAAAATNATAAAGTTCCT 

>Sequence 4809 

CGGGCAGGTACAGTGGTCCTTTTCAGAGTTGGACTTCTAGACTCACCTGT 

TCTCACTCCCTGTTTTAATTCAACCCAGCCATGCAATGCCAAATAATAGA 

ATTGCTCCCTACCAGCTGAACAGGGAGGAGTCTGTGCAGCTTCTGACACT 

TGTTGTTGAACATGGCTAAATACAATGGGTATCGCTGAAACTAAGTTGTA 

GAAATTAACAAATGTGCTGCTTGGTTAAAAAGGCTACACTCATCTGACTC 

ATTCTTTATTCTATTTTAATTGGTTTGTAXCTTGCCTAAGGTGCGTAGTC 

CAACTCTTGGGTTTACCCTGCTAATAGTCATACTAGTAATCATACTCCCG 

GGTGTGGGGGATTCTATAAAAACTTTAAAAGGCTTGATGCAGCCAACCTT 

CAAATAGTGAATGGGCCTTCTTTGGCTGGAATTTCAAAACTTAAAAAAAA 

GTGTCATTCGGGAGAACTTATAACCCCTGTAGGAAAAAAGCCCCCAATGG 

GGGGGAACGATTATTACCCCTATGGCTTTAAAATTTGGGACCACTCTTAC 

CTATGTGTGCGCATTTTGCCCAGGGGGCTTAATGCTTCCTTCCCCAACTT 

AATTGTTTAGGAGAAGATTGTTCCATTAAAAAAATTTAAACCCATTTTAA 

AAAAAAAAACCCCGGGGTTTCCCTTTG 

>Sequence 4810 

AGGTACACTTGCTCTTTCTGTGGCAAAACCAAGATGAAGAGACGAGCTGT 

GGGGATCTGGCACTGTGGTTCCTGCATGAAGACAGTGGCTGGCGGTGCCT 

GGACGTACCTCCAGAGGTAACTGTGCTCACGAACAGCCCTGTGGAACTGA 

GAGAGCCCAACGTCCTCATCTGTTTCATCGACAAGTTCACCCCACCAGTG 

GTCA ATGTC ACGTGGCTTCG AA ATGG A AAACCTGTC ACC ACAGG AGTGTC 

AGAGACAGTCTTCCTGCCCAGGGAAGACCACCTTTTCCGCAAGTTCCACT 

ATCTCCCCTTCCTGCCCTCAACTGAGGACGTTTACGACTGCAGGGTGGAG 

CACTGGGGCTTGGATGAGCCTCTTCTCAAGCACTGGGAGTTTGATGCTCC 

AAGCCCTCTCCCAGAGACTACAGAGAACGTGGTGTGTGCCCTGGGCCTGA 

CTGTGGGTCTGGTGGGCATCATTATTGGGACCATCTTCATCATCAAAGGA 

GTGCGCAAAACAATGCAGCAGAACGCATGGGGCCTCTGTAAGGCACAATG 

AGGTGGAGGTGTTCTTAAAGAGAAGACACTGGAAAACTCTGCTTTAAGAC 

TTACAAGCTGGCATTTACATCCTTGCCTAGGGAAGCAGCATTTTAGGTG 

>Sequence 4811 

AGGTACAGATACATGGACACAATCATGGCAGCCAGCTCGAGGCCCCCAAT 

TCCAGCTGCCACACCACCCACGGTGACTGCATTAGTTCGGATGTCATACA 

AAAGCTGATTGAAGCAACCCTCTACTTTTTGGTCGTGAGCCTTTTGCTTG 

GTGCAGGTTTCATTGGCTGTGTTGGTGACGTTGTCATTGCAACAGAATGG 

GGGAAAGGCACTGTTCTCTTTGAAGTAGGGTGAGTCCTCAAAATCCGTAT 
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AGTTGGTGAAGCCACAGCACTTGAGCCCTTTCATGGTGGTGTTCCACACT 

TGAGTGAAGTCTTCCTGGGAACCATAATCTTTCTTGATGGCAGGCACTAC 

CAGCAACGTCAGGAAGTGCTCAGCCATTGTGGTGGTCTTCACACTACTAG 

ATGGTAAAACTATATGATTATTGGCATATACTGACTGACTGCAATATTTG 

TAGTAAATTGGGAAAAATAGTATTTAGTTGGGAGGGAAAATTGATCGAAT 

C ACCTG A ATGTTCT ATGTAAGG AA AA AAATCTTTTCTGG CTTCTTGG GGT 

AAAGGATATATTCTATTTGGATGGGAAATCTATTCAAAATCAGTTCTTTT 

AAAGAGGATACTCCTATGGACGAAAAAAAAAAAA 

>Sequence 4812 

CGGGCAGGTACCAATTGTCAACTAAGGTAAGAACATTGGGTGTGTTCCCA 

CCCACAAACTCCTrCATCACCTTTGCTACATTGGTGCCGCTTTGGTCCAA 

GTTGCGGGCTTGGGCTCGTGCCCGCAATTTGCTTACTAGTTCTACCACAC 

TGCAGGTAATCCCAGCCACAGCAGCTGCTGCTCCCAGACCCATGCCAGTG 

TCCAAGAGCACAAAACTGATTCCTTCTGTGAAGGGTGCCAGACCCAGGCC 

GAGGAGGGTCAGGATGCCAGAGGTAGTGCCAACAGAGTTGGACACCACAT 

TGGCAATGGTGGTGCCTCTGTGGGACCTGCTCAACCTCCTCCGCAAGGGC 

ACGGAGCTTCCTTATGTGATCCTCAAGCTCCCTTTTCAACCCAAGAAACT 

CTTTCXAAAACCACTGCCTGTGCTGCTGGTCTTTATCGGGGGCGTTTTTG 

TCCTTAATGACCATGTGACTTGCAAGCTTGTTAAAAACTTTAACGGACTT 

ATTTGCCTCATCCCTGGGCCGTTCAACACCAGCCACAAAATCCATTCCAG 

CTTCATAATTCATCAGCAATTGTAACAAAATCTTTTTGCTACTTGGGCCT 

GGAAATCTTAAAGGAATCCTCAAAAAGAACTGGTTG 

>Sequence4813 

CGGGCAGGTACCTGGAGGTCTGGACAGTTATACTGTAACCTCTTAAGTTT 

TAATGTGCTAAATATATCTTGTATGATITrTTATTTTTTAATAACATTGG 

AAATATATTCAAGAGATTATGATTCTGTAAAGCTGTGGAATGAAGCTGCA 

GATTTAGAGAACATTGGCTTCTGAAAAAAAAAGAGTGAAGATAGTACGCG 

GGGGACTCTCAGCAGCTCAACTGCCCAGCGTGACCAGTGGCCACCTCTGC 

AGTGTCTTCCACAACCTGGGATGAAATTGATTCTGCAGTAAAGATGTTGG 

TGTCATTAAAAATGAGCTACAAAGCTGCCGCGGGGGAGGATTACAAGGCT 

GACTGTCCTCCAGGGAACCCAGCACCTACCAGTAATCATGGCCCAGATGC 

CACAGAAGCTGAAGAAGATTTTGTGGACCCATGGACAGTACCT 

>Sequcnce 4814 

CGGGCAGGTACGCGGGGGCAGAAGAGGAAGATTTCTGAAGAGTGCAGCTG 

CCTGAACCGAGCCCTGCCGAACAGCTGAGAATTGCACTGCAACCATGAGT 

GAGAACAATAAGAATTCCTTGGAGAGCAGCCTACGGCAACTAAAATGCCA 

TTTGACCTGGAACTTGATGGAGGGAGAAAACTCCTTGGATGATTTTGAAG 

ACAAAGTATTTTACCGGACTGAGTTTCAGAATCGTGAATTCAAAGCCACA 

ATGTGCAACCTACTGGCCTATCTAAAGCACCTCANAGGGCAAAACGAGGC 

ATCCCTGGGATGCTTACGTAAAGCTGAAGAGTTTTCACGCGAGCATGCTG 

ACCAAGCCAAAATCAGGAATCCTGGGCACCTGGGGAAACTATGCCTGGGT 

CTACTATCACATGGCCCGGATTTTAACTTTAGAATTATGTGACAGGTGGA 

ACATGTCTGTGAGAGTTTTCCAGTCCCTATAGAATTGAAGTCCAGAGCTT 

GACTGTGAAGAAGGGTGGGCACGGTTAAGTGGGGAGGGAACCCAAAGGAA 

GAGCCAAGTGTGCTTTGAGAAGCTCTGGAAAAAACCCAAGACCCAAATTC 

ACCTTTGACGGGAATACAAGGCTCCGTTGGAACTGGCACATTTAAAAGC 

>Sequence48l5 

CGGGCA GGTA CAGTATGGCTTAAAAGGCTCTGCCTTAGATTCTAGAATCC 

AGAACATTTTCTCCAAAGACAATCAGGGTATGGGGGAGAAGTTAGTTCCA 

GAGAAGAGAG CGAGTC CAGGGTAGAAGGGATTCTTTTCTCCTGAGGGTCT 

ATGGTCTCCCATTTTTTAAAGCAGCAGTGGTATCTATCCCACTCATGGCC 

TAGAGGTTGCACAGAGCTGTCTGGCACCCGCTTCTTTGGCTTTTCTCTCC 

TGACACCCAGCAATGCTTACTCAGAGCGTTGAAGGCGGCCAGCACCTCGA 

AAGAGATTCTCTGATTTTTTGTGAACACCTGGATGGTGAACCCATCAAGG 

G A CTTCTGG A TCTCG AA A TTG TTTTTC A ACC ACTTCG TG A AC AG AC AG A A 

CTTCAGCTTATCCCCAGTTTTATCGAGGATGTCACGTTGGCnTCTCTTCT 
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GATCCTGGAATTGTTTTAAGTCACTGAAGAAGAGGACAAGGGTTCCT 
>Sequence4816 

CGGGCAGGTACAGCATCACTCGGATTCTGTGTCCAATGGCCTTAGCAGGA 

AGATTGCTTCGGAATTTGGCACGAACCATGCCACTGTTTCCATGGGCCCG 

AGTTACTTTTCCCCAGATGACTCTGGTTTTGTTTGGGTTGCCGCCAGGAG 

TGACTGTGTTGTTCTTTGCTTTATATACATAAGCGCATCTTTTGCCCAAA 

TAGAATTCTGTTTCATTTTGGGCGTAAACACCTTCAATTTTAAAAAGAGC 

TGTGTGCTTCCTTTGGGTTCGGAGACCCCGCTTATAGCCAGCAAAAATGG 

GCCTTGACCAAAAGCCTTCCAGACTTAGTTCCTTTAAAAATCCCCGTTCC 

AAGAAGGCTTCACAAGAACCCAAAATGGCGGGAAAAACCCCCGTACCGGG 

TGGCAAGGAACAACCCCAAGGGCTGCCTTAAAAGGGTCAAGGCGTTTTTA 

GAAGGTTG GCAATTG TTCCAAAGGGACCTTGGTTTTTGCAGTCCCAAGGG 

AAATTTGGG 11 i 1 1 lGGGTTTTTTCAAAGCCTTTTAAAAACAACCTTGCT 

TTTTATTTTGGGTTCCCCCCCCC7TTAACGCGGTCCCCCTTTCTTAAAGG 

AAAACTTGGGACTTTCAATTTTTTGGGGGCGGGAG 

>Sequence 4817 

AGGTACGCGGGGGAGATCTGTGTCAGAACGTGCGTGTGAGCGGATACAAA 

ACCCGAGAGAGGCGTGAGCAGCGCTGAGTTTGCGAGCGGGAGCGAGGGGC 

GCCGGCTGGGGTGGGTGCTCCTGAGCTCTTCAGAAACCAGGCTGTTTTCA 

GGAACATTGCTGTGGATTACTAGCTCTGACACAACACATGACTAAGACAG 

AATGAGACCACTCTAGTTGCCATATGGGAAACTCGGGACTAGACTGCCCT 

GACAGCATTGTTTCTACCTTTGGAATTCTGGAGTTATAAGGCAGAGGTGG 

CCTCATGTTACCGAACTGGCCTATTCCACTAGAAGCAAGATGGGTAGAAC 

TCAATACTCATGTGAATGTCAAGGAAAACATC1TTGCAGTTAGATCAGGT 

GGTTCCAACAAAAGCAATAATGAAATAGTCCTGGTGCTGCAACAGGACGA 

TTTTAATGTGGATAAAACCGCGCAAGCCTTTGTGGGAGGCACAGCAATTC 

AAGTTCTAAAAGAATGGAATATGACCGGGATGTTGCTTTTTAACATTTAG 

GACCTTNTGTTCCTGGCGGGGGCGGCGCCACTGGGTGGGACCTCAATTCG 

CCCTATGGGGAGTTTGATTTCGCGCGCTTAATGGCCTGTTTTAAA 

>Sequence48l8 

ACCTCGTACCAAACGGGGGGTAATACAATGGCATTTGTGTACCCCGGGAG 

TAAAAAATGTTTTCCCCTTAAAATTTCCCAATATTATTTAGAGCGGGAAA 

TAAAAAAGTAAAAAACTGGGGGGGCCCATAAAGAGAACCTCCCTCCCAAT 

TTGGGGGGGTGAGTATATAGGTGCTTTTTTGAAAAGAAAAATATTTGGGC 

CACCTTAATTTAAAAAAAATCCCCCACCGCGGGTGAAAAGGGGGTTAAAT 

ATAGGTATACCTTTGTTTTATTAATATAATAATCATGTTTATTATTATTT 

GTTGAGGAATACGAATTATCTCCTATTAAGAGGGGTAATTCTTATCCAAA 

AAATAGGGGTTATACAAAAAAAATAATTTATCCTTGTGTGAAGTATATTA 

AAAATATTATTATGTATTGTG 

>Sequence4819 

ACGCGGGGAGTTCTCTCAGGCTTTCCAGAGCTCAGGACCTCTGAGAAGAA 
TGGAGCCCTCCTGGCTTCAGGAACTCATGGCTCACCCCTTCTTGCTGCTG 
ATCCTCCTCTGCATGTCTCTGCTGCTGTTTCAGGTAATCAGGTTGTACC 
>Sequence 4820 

ACTGCACCACATTCTCCAGCTATACTGCCCAGGAATCACTCTACCTCCCC 

CATCCCTGTTGCTGCTGCACCTCAACCTGCTACTTGAAACCACGGGCCCA 

GCAAAGAAACTGTGCTCCAAGTGCCCAAACCAATTCAGTTCCCTGTTCCG 

CAGGAATCAGAGCTTCAGCATAGGGAAGCAGCCATGACCCCAGCATCGAA 

GCCCATGCTGTGCCTTGCCCTTAGGAGACCAGGTGCTCTCATCTAGTGGA 

AAAGCTGTACC 

>Sequence 482 1 

TACCTCTACTGGACAGGCCCTTTGACGAGACGACGTATGAAGAAACAGAA 

GACTGAGCCTTTTTGGTGCTCCCTCAGAGGAACTCTCCCTCACCCAGGAC 

AGCCTGTGGCCTTTGTGAGCCAGTTCCAGGAACCACACTTCTGTGGCCAT 

CTCACGTG AAAG ACATTGCCTCAGCTACTGAAGGTGGCCACCTCCACTCT 

AAATGACATTTTGTAAATAGTAAAAAACTGCTTCTAATCCTTCCTTTGCT 
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AAATCTCACCTTTAA AAAC GAAGGTGACTCACTTTGCTTTTTCAGTCCAT 

TAAAAAAACATTTTATTTTGCAACCATTCTACTTGTGAAATCACGCTGAC 

CCTAGCCTGTCTCTGGCTAACCACACAGGCCATTCCCTTCTCCCAGCACC 

TTGCAGACTTGGGCCCATCAAGAACTACTGCTGGCCCTGGCTCCCAAACC 

TGGATACTTACCTGGCCTTCCTCCTTAGGAAGCAAGTGCCCTTCACTTAC 

TTTCCATCCAGGTTTAAAAGGTTTAAAGGCCAACCTGGAAACCTTTTTAA 

CCCT TCAAATTATTAACGGAAAGTTTAACCCTTTAATTTAAAGTTTAACC 

TTTTAAAAAAAACATTAAGCCAAAATTGCTGAAAGGCTATTTGGTAACTT 

CCAAGGGTTGGGCCTTTCCAATTTTTTGGGCACCAATATTT 

>Sequence 4822 

ACTTTA i 1 1 1 1 rn rriGAGACGGAGTCTCACTCTGTCATCAGGCTGGAG 

TGCAGTGGCGTGATCTCGGCTCGCTGCAATCTCTGCCTCCCAGGTTCAAG 

CGATTCCCCCACCTCAGCCTCCCAAGAAGCTGGGACTACAGGCATGCACC 

ATCATGCCCGGCTAATTTTTTGTATTTTAGTAGTGACAGGGTTTCACCAT 

GTTGGCCAAGATGGTCTCGATCTCCTGACCTTGTGATCCACCCACCTTGG 

CCTCCCAAAAT GCTG GGATTACAGGCATGAGCCACCGTGCCCAGCCTTAA 

GGGCA TATAAATTTTCATTTGAATTATTTTCAAAGCTTATATGGGGGACC 

1 1 ill AA AAC ATCTTTTTACAGG AATGACCCC ATTGTTCTGGCTCCTC AT 

CAACTGGGTTTATGAGTTTGGGCTTTTGGCATTTAAACCATTCTTTTGCC 

TGGTTTAAAAAGGTTGTATTCGATTCATTAAATATCCTTATGGAAGGATT 

CACCCTGTTAAAAAGTTTTTGCCCCCTTCACAAAAAATCCGGGAAATAAA 

TTCCTCTTAAAAACAATTTTTTTTAAAAAACCCCTTTTGGTACCTTGGGC 

CGAACCCCCTTAGGGCAAATTCCACACAACGGGGGGCCTTCCTTGGGATC 

CGATCTTGGACCAAACTTGCGTAATATGGGAAATTCTGTTCCCCGGGGAA 

AG 

>Sequence 4823 

TCGTGACGTGTTCATGTCGACACTATGTATTGTCGTAATAATCAACTGGA 
CTGACGGTGTTCACATGGCGTGTTGATGAAGTGAGATGTTATTAGTATAA 
TAGGTCATCAGTTATTTTATTTAATTTTAGTAGAGAT 
>Sequence 4824 

AC TTTTT TTTT 1 " i Ft "ri GCTCCAAG AATGTATTTATTTAC ATG A A AACAC 

CATTTTATACAAATTGAAGACACATCTTAAAAGAAGGGTTTGTCCAGGCA 

TGCCTTCCTCATCCCCTTATATTGCCACTTCCATTTTCATCnTCTTTTGT 

ATCATAAATGAAACTTCAGACTGGTTAAAGAAAATTGAATCTGCCTCTTC 

TCCCCACCCAAAATTACTTCGATTATTTAATGTCTGTAGTCATCCTTCAA 

AGAAAAGTCTTGCCCGGGGTTATTTTATTTAATTTATTTATGTAATACAG 

GGGAGAAAGCGATCATGTCATAAGCAATGATTCTGGACC 

>Sequence 4825 

ACAGATGGGTTTTGGTCACGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCT 

CAAGCCATCTACCCACGTCAGCCCCTCAAAGTGCTGGGATTATGGCATGA 

GCCACCATGCCTGGCCAGACAGGAGAACTTAATGATTGCAGGCATTTAAG 

GAAGTCTCTGCACAATTATGAGCTGACCATTAAACTAACCAAGCAGAGAC 

CTTGGTGGCCACACACAATTAAAAAATATAGACTTAAAATAATTCAGAAA 

TGACAACACAAACCAGTGACAACAAATAACAAGAATAAACTCTGGGGGTG 

CAGGAAAATTCCGATTTACAGAATTGCTACTGTTAGAGAACCAAACTGGG 

GCCCGCTTGCCTGCTGCAGTAAGACCAGATATCTACACTGAGGTTTGTAG 

TGGGAAAAAGGAAGGTGGTTATTTGTAGGGGGCCAAACAAGGAGATTAGG 

GAGTTAATATTTAATCCTGACCTTCAGAAGGCTTACAGGTTAAGGTTTCT 

AAGGGCAGAAGGCAAAATTTACAGCAGGTTTAAATAATATTGGAGGGTTT 

TTCCGGTTGGATTAAAAAGGGAGGACATTTAAATTAGGGGCCACCAGGTA 

TAGGGGGATTAAAAATTTGGATTTGAATTGGTTAAGGAAAAGTTTGTCAA 

AAATTGGGATCCGTGAAAAAAAGGCATTTGGGTCTTTAGGCCTTCAGAAA 

A 

>Sequence 4826 

CCCTTAGCGTGGGCGCGGCCGACGTACAAGATCTCTTACGGCTAATCCAA 
TTCCATCAATACCTGGGGAAACACAAAAACCTGGTGCAGCTGGAAGGCTG 
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CTGCACTGAAAAGCTGCCACTCTATATGGTGTTGGAGGATGTGGCCCAAG 

GGGACCTGCTCGGCTTTCTCTGGACCTGTCGGCGGGATGTGATGACTATG 

GATGGAC TTCTA TATGATCTCACAGAAAAACAAGTATATCACATCGGAAA 

GCAGGTCCTTTTGGCGCTGGAATTCCTGCAGGACAAGCATTCGTTCCATG 

GGGATGGGGCAGCCAAGAATATTCTGATGCAAAAGGATCTCACTGCTAAG 

CTCTGTGGATTAGGCCTGGCTTATGAAGTTTACACCCGAGGGGCCATCTT 

CTTTACTCAAACCATACCTTTCAAGGGGCTTGCCCCATAACAGGTTTTCC 

TGAAACCTGGTAGCATCAGAACCAATGGGGTCCTGGCCGGGCGGTCCGTC 

GAAAGGGCCAAATTCA 

>Sequence 4827 

ACACGGGGATCTTACAGTCACTCAGGATGGGAGGAAGATTTATTTCACCG 

ATTCTAGCAGCAAATGGCAAAGACGAGACTACCTGCTTCTGGTGATCGAG 

GGCACAGATGACGGGCGCCTGCTGGAGTATGATACTGTGACCAGGGAAGT 

AAAAGTTTTATTGGACCAGCTGCGGTTCCCGAATGGAGTCCAGCTGTCTC 

CTGCAGAAGACTTTGTCCTGGTGGCAGAAACAACCATGGCCAGGATACGA 

AGAGTCTACGTTTCTGGCCTGATGAAGGGGCCGGGCTGATCTGTTTGTGG 

AGAACATGCCTGGATTTCCAGACAACATCCGGCCCAGCAACTTTGGGGGG 

TACCTTGGCCGCGACCACGCTTAGGG 

>Sequence 4828 

ACGCGGGAGCCCAATTAGGTCTCCACCCCTGACTCCCCTCAGCCATAGAA 

GGCCCCACCCCAGTCTCAGCCCTACTCCACTCAAGCACTATAGTTGTAGC 

AGGAATCTTCTTACTCATCCGCTTCCACCCCCTAGCAGAAAATAGCCCAC 

TAATCCAAACTCTAACACTATGCTTAGGCGCTATCACCACTCTATTCGCA 

GCAGTCTGCGCC 

>Sequence 4829 

ACTATATT11 J 1 1 111111 ! rTTTTTTTTTrAGGCTAAAATCATTTAATT 

ATACACAGGCCACAATTGCAGGATGGAAAGGCAGTGGGCACTTGGAAGTG 

ACTACACATGGCAATAAGCAACCTATCTTCTTTACCAACCAAAAGTTTCT 

TGGGGCATGTGATGGTAGGCCAGACCCTTTCCAAGGGAATAATACTACAC 

TAAGCCTACACTGTACTGTGAGAGTCATGGTGGAACAAGGCCACAGGCAG 

TGGGAGGAAATGTGATGACTCACTGTGGTAAAATTCTAAGGCCCAGCATG 

ATCAGGGAGTAAGGCTCCCTAATTTTTTAAACCACAAATTTTGAGAAAAA 

CAAAATTCTGCAAACACTTAAGGTGTTTTCTTCTTTTTTT^ 

AAGTTTCACTTTTGTTGCCCAAGCTGGAATGCAATTGGCACAATTTTGGG 

TAAATGAAAACTTCGCCTTCTGGGGGCAAACCAATTTTCTTGCCCAAACT 

TCT GAAATA ATGGGGATAACAGGCAATTGCCAACCCCCCCCAAGTAATTT 

TGG i n l l l AAAAAAAAGGGGTTITrCCCTTTITTTAAG 

ATCCGACCTCAGGGGAACCCCTGCTTTGGCTTTCCAAAGGTTGGGAATAA 

AGGGGGGACCCACATGCCCCGTTGAATAACAATTGATTTT 

>Sequence 4830 

ACCAGATTTATTGCCTGCCAGGATTGGAATTCATGCAGAGAGGAAGGATT 

CATGAAAAAAATAATCAAAGTCAGGAAAGTCTTTTTCTGTAATCTTGTCT 

CATACAGTGAGTTATTTTTGTCCGGGTAGTTTACGGGGATGTAACTCCTT 

CAGTCATCTA ACCGTGA TGTAGTAAAAGTCATTTGCAGGAAATGAAACTC 
CACTTTGTTACTTTTTTO 

TTTGTTCATCTTTTAATTCAGTATTTGTATGATGCCTATGGAAGACATAT 

GGATTTAAATAGAACTTGGCTAACCATCTGCCAATAAGAGAAAGTGAGAT 

GCTAAATCAGAGAGGCAGGAAAGTCTATTTCAGTAAAAGCTATTTTGATC 

TGAAATACTGTAGGCAGTCTTACAGAGTATTTTAATTGGGAGGATA7TGA 

TGCATGCTAGTAAAAGAAGTGTATTTGCTGATATGGTTGAAGTTATGTAA 

TCATTAAATTTCTATATAAGTTAGAGATGTGGAACTATGTGAAAATTTGA 

TCCTGTTAATTATAAATTTTTTTCCTAAAAAAAACCCATTGTGGAAAAAA 

AATTTCTGATTTATTTTTTAAACAGTGGCCCTnTATATCTCATGCCAAA 

AACTGAGCATTAAATTTAACTTTTCAAATTAATTAACTGA 

>Sequence 483 1 

GGTACATGGCAATTAGAAGTTGTCATGGCAAAAGAAAACCACAGCTGGCC 



Page 987 
of 990 of Table 4 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 4 



TGCCACAGCCAACACAAGAACCAGAAAATGGTAGATGAAATGAAGGAATA 

AAGGTGGGGTTTATTCCTTATTATAAAAGAAAAAAAATAATTCTTCAGCA 

GTCTTAACAAAGACATCAAGATACAAAATTACAAGTGTTTTGACTCCAGC 

CCTGTCCCCATCTCCTCCAAGAGCGGAGGTAGGAGACAGTTGAAGCAAAC 

AAGCAATTCTGTAAAAATTACCTAGAAACCCTACAAATTTGATTAAAATC 

TAAACTTTCTATAATTTTGCTTTTTAAAAAATTTAATATCAAAAGGCCTG 

CTTTAATGACAATGCTTTTCCTACCCGAAAATAACCCCCATACCCCCTCT 

GTCAGTAACATGCTCAAATTTGACAACCCAATTCTTTTTTTTAAACCTAT 

TTTGGCAAGTGGGTTTTTAAACCAAAGCCACGGGAAAACAAGGGACTGCT 

ATTAACGGGCCTCTGGTAACTAAATCATGCCCACCTTTTTCAAAGGGTGG 

GCAAGGCAAAAACCC AAAAG GTTTTGAGGGCCTATCCCCAATCACCTTTT 

TAAACCCCTCCCTTGGTTTTTATTAAAAAAAAAAGCCTTATTTTTTAAAC 

CCCATTTTGGCTAAAATTTGGGCCCCGGGACACCAGAAGGGTTTTTCCTT 

AG 

> Sequence 4832 

ACCATGGCAGTCATGCAAAGCATGGGACAGAAGAAATACCACGGCAGTGA 

ACTGTGAGGATAACTTCCATTTTTTCCCTCGGAGAGAACAGTTTACGGGG 

CAGAGGTGATATGTTCTGCCTTTTGAAGATTACTGGCACACGTTCAGCTT 

TTTGACCTCTCTAATCGACTGGAAGCAGCCAGCCGATCACTAGTCCTCCA 

TCCCCCTCGAGTCCTCCGATTGTCATGCCTAGGCCTTGCCACAAAGACAG 

CACCTTTATGTGAAAAAAAACTTAGAAAAAATGTAGGTTAAAGAAAGCAA 

TAAACTTTCTTTAAAAAAGTTAAATGGAGATCTTCTGGGAAACCAAGCCA 

TGAATGCGAGTTTGTACC 

>Sequence 4833 

ACTTT AATTTTTGTTT A I T n 1 [TTTT1 " I G AG AG AGG AGGTCTC ACTATG 

TTGCCGAGTCTAGTCTCAAACTCCTGGGCTCAAGCGCTTCTCCGGCCTTG 

GCCT CCCA AGTGCTGGTGAGCTCTCACACCGGTGCATTGTTTTCGTGTTT 

CATGTTTTCGTTACATGTTACTTTCTTAGGCTTTTCCAATTTTCTGTTGT 

TTTTCTGTGTAAGACCGTAGGATAGAACTTTCTGAGAGACTGATCTTGGT 

TTCACTAAGCAAGAACATTTGTAAGAATCAGTGCTGTCCCAGATGTAATA 

ATCGCTATTGAGAAATAATGAAGTTCCCCTTACTGGAAGTACTCAGGAAG 

AAGTTGAATAACTAACTGCCTATGAGGAGATTCTGATATGGGAGGGGATC 

TGGGAGATTAAGGTTCTGCGAAGTAGAAAATTCTTGGGAGCCGGTTTAAT 

CCTCACAACAGCTCTGTAAACCTGGTAGAGGAGGCTTTGTAAGGGAAATT 

GGTTTAAATTTCACAAAGCTGGAGCTTGTTTAGCAGATCCTATATTTTAA 

TTGGAACTTTTGTCCCTrCTTAGATTTAAAAACAtCCATATGTTTTTCTC 

TTTGGACTTTATTCAAGTACCATTACCGATTTTACTGGGGTAACTGGATA 

TTTAGTTGGCTCAACCCCTTTGATCTCTTCTTATCTTTTTGACCACCACG 

>Sequence 4834 

ACATGTGCTGACGAAGAAAAGGGAAGATGGAGCCTCCATGTTGAACATGC 

CTGGCCCTCAGGTAACCCTTTTCTGTTGGCACAACTGCTGGCATTCACCT 

GTGCAAGCTTCCAGCTTGCTTATCGGTGTTTGCAGCTCGATATTTCAGGC 

TGCTCTTTGTTAGAAAATAAATGATTTGGGGGCTGCTTTTTGTTAAAAGG 

GAAATTCTGCCGAGGACTCTGTTCTCCTTACTATCTGCCTAAATAATTTC 

TTTCTAGCTCCTG TATC AAAAGCATTTTTTAATATTGTAAATTTGGAATA 

TTATATTACCTGATTTTAAGACTGCTTTAAAGCTAGAGTAAATTAAATGT 

GTGAGATGAACATAAGAACAAACATATGGATAAGTGAAACAAAACGGAGT 

TCAGAAATAAACCCACACGTATATAGAAAATTAATATTGGATCTAGGGGC 

GAAGTAATTAAATTTAGGAAGGTTTTTTTCATTTAATGATACCAGAACAA 

GGGACTATTCCTGTGCACAAAAAAAAACCCTGGCTTTTTTCCT ATA TATA 

TCAAAAATAATTGAATGGCCAAATTGGGAACCCACCTAAATGGCATCAAC 

TGGTGAATGGGTGACCAAATGGGGGTACATTTTAACAATGGGACCCTGGT 

CCCCATCCCAAGAACCAATAACTGTATAACATTGTTTGGAAAAATC 

>Sequence 4835 

ACGCGGGTCAGTCATTGGTTCATTGCTGACAAAGTCACTTTTAAGTCATG 
TTGTAGAAGAACTACCAAGTGTGGCAGGACAGGCATGTGGCAGGACTGTT 
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TCTG AGCACA GATGAATGGATGAGCACCTGGCCCCACTGTGCCCAG TTGG 

TCTAGCITCCCACTTGGCCACCTACGGGCTGCTGTGTGGACCTTGTCTGG 

CACTCTCCTTTAATTGATTTTTTATTATTTCTTTCTTTTAGAGATGGAGC 

CTTGCTTTGATGACCAGGCTAGAGTGCATTAGGAATGATCTCGGCTCACT 

GCAGCCTTCACTTCCCAGGGTCCAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTGCCAG 

GTAGCTGGGATCACAGGCAAGTGCCACCACTCGCAGGTAATTTTTGTATT 

TTTAATAAACACATGGGTGTACCATGTTGGCACAGCTGGCCTTGAACTCC 

TGAACTCTAGGGACCCACCCATCCTAGCTCCCAAAAGGCTGAATTACAGG 

GTGGACCCCCGACCTGGCCAATTTCTTTCAACAAAATTGTTTGAACTTTC 

TCTGTCCCAAAAGGCAGGGTACAGCTTACTTATGGATACCTGGAACTGGA 

GAGGTGACCCAAACCATAAAAGAGGCGGAACCCGGAGGGGAAGGCAACCC 

ATTTGGACATTTAGTTGTAAAGAAACCCAAACCCC 

>Sequence 4836 

ACACATGTCCAAGGTCAGGTCCTGGGTGGTAAAGGTAAATACAAATTGGA 

AGGGCACTGTGTGAGCCAAAATGAGTCAGATTAGTCATGATTCATTTCCA 

GTTTGGGTTTTGGGTGGTCTTGGAGAATGTTGTAAGCACTGCTTCATTGA 

TAGGTTGATTGAGCCATACTTTACTCAGCAGCCTGGAAAAGGAGAGATGG 

GCTCTGGGTTCTACCTTTGCTCACTGGTAAGTTCCTAAGATATCAGCTTT 

GCCCTCAAACCCTGAAGTAGTCCTTCATTCACACAGTGGGATCACTCGAA 

AATGTCAGATGGGGAAGTCCATAGGTTGTTACTTTAAAGAAAATAGAAAA 

AATGCTGGAAAAGGTTTCTTCAATTTTAATACCCATGAAGGCCCATGTTT 

TAGCTTTCCTTCGATGGGCAAACCATACACTAACTAGGGCCTTGTAATCA 

ACAAGCAAGGCTAAAAGCTCTCTAAGTGCTTGCTGTATAAACTATTTTGT 

GTTGGAAGA AGAGT TGGAAAAGAGGCAATGTTGGAGGTGGAAGGAGTGAT 

ACCTACCCCGCTTTATTGCATTCAATGGGAATCTAAGTAAAATTGGGATT 

CTTTGACAACAAAAGAAATAATTTTGGGGCCTCTTTGGACTTGGGCGTCC 

CCCCCTAAGGGGGATTCAGTCCAATGGTAGGCC 

>Scquence 4837 

GGTACCCAGAGAGCCAGAAGGCTGTTGGTGAGATGGAGCAGTCACTGAGC 

GGGTCACCAGGAGAACTTACTTTATGAGATCTGCTGCTAATTTCTGACTT 

TGGGCAAGTCACCTCACCAGTCTGGGGCTAAGATTCACTCCTCATCAGTA 

AAATGAATACTTTGGATGAGACGGGAGGTnTCCCATTCTGATGCTAGGA 

TCTTGTTCATGAGTTAATGAAGACAGTTGAGGAAGGTAAGGAGCTATTTC 

TACTTGATTAGTGAGGCTTCAGTCTATTTCAACATTTCAAAGTTTTTCAT 

GATAATTTGTTCATGAAAAAAAAAGAAAACAGAGGAGTTGCTCCAGCTCT 

AAAAAAAATTTGAAAACCACACCCTGTGCTAATTGCAAGTCTAGTCTACT 

CTGGTGCTGCTCTGTGGTATTGCAGACATAGAGTCTGCTCTGTGGT 

>Sequence4838 

ACGCGGGT GGCT GGTTGTTTTTACCTATACAAATCAAAAGGCTATTTTGA 

TTGTCTTCATTTTCCCCTTATAAATTAGGTTGGTGTCTTTAGTCATTTAG 

GCTAAGTTTTACTATCTGATTCTTAACTTTTCTATTGTAGAATGGTGCTG 

TCATGTGGACTGTCCTCCCGAGTGTCCCACTGGATGTTCAGAGAATTTAT 

GTGAAGGTCACGTCATTTAGCATTGAGATGCTGTGGTTACCTTCTTCCAT 

TTCTTCCATAATATGCAGCCACATCTATGTGTGAAGAAATGTAATAGATA 

AAATTTCTCTGGACGCATAATAATGTGAGAAAGATTGTCACATGTCCCAG 

CAAATTGTTATTAATATAAATTrGTTACTTGGCAAGCTGAGATTTTGCAA 

GAATGTT ACTCAAA ATTTCACAATGAAAGGAACAGGGAGTCATTTTATCC 

TGGGTTCCTTTTTTTAAATTTCAAACAACTTAGGAACTTTGAATTAAACC 

TAAATTGAAGCTTAACTTTTTCACT 1 1 1C1 1 1 1 1 A AAGTTCTAATTAGGA 

TTTAAAGCTGACATGCTATTTAAATTTAATTACTTCATATATTTAAATTT 

GACCTTTTTACTTTTTCCAAAATTTGGAAATGATATATCTCTTGCTTTAA 

AACCATGCCTCGTAAATTGGTAACCTTCCAC 

>Sequence4839 

acti mm mrnTrn 1 1 1 1 1 1 rm ctttccttagtcttg agc at 

ATGTGAAAAAAAGAAAAACTAAAATAAAATATTTTTTTAAAATCTCCGTC 
TCAGTAGAAGTCTCTTCTCATTAATTTTCGCTTTTAATCTTAAGACTTAA 
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TTTTTCAACTCAAGAACACTTTTTTCTCITCAGTTGTA 

GCACnTTGGTTTCTTCCCTGGGAATATTTACATACTCACAGACTTGGTCT 

CTTTGTTTAGAGCTACTAAGTTTTAGGGCGATTTTTTTCTGTAGCAATAG 

AGAATACAGATGACCTATTGCCAAAATTTTCTCAAACTACAAGGCTGGTA 

GAACCGCACTTGACAATGAAATGGGGGCCCACCTTTGAAGTGCTGAACCT 

GCCCTGAAGGTAGATAGCAAGCCCCTGCATCCTTTTTTTAACGTCACCTT 

GCAGTTCAAAAATGCCAGGGCCGTriTAGTCAGAAAAATAGGGCGCTCCA 

GGrrGGGGGCGGGTGG GGTCTATCC7rril M rrrcCATGGGTTTATTTAAG 

TTI 1 11 1 1 1 riril'lUlUGGAACAAAATTTCTTTTGCGCCCAGGCTTGGG 

GCCCTAAGGGCCAGGGGGGGTATTGGGTTAAGGAAACTCCCCCTCCGGGT 

TAAACAATTTTTTTGGCTAAACCCTGG 

>Sequence4840 

GGTACTGCTATAAAGAACTGCCCAAGACTGGGTAATTTATAATGGGAAGA 

GGTTTAATTGATTCACAGTTCAGCATGGCTGTGGAGGCCTCAGGAAACTC 

GTAATTATGGCGGAGTGTGAAGAGGAAGCAAGGCACCTTCTTCACAAGGC 

AGCAGGAAGGAAAAGTGCCGAGCGAAGGGGAAAGAAGAGCTCCTTATAAA 

ACCATCAGATCTGATGAGAACTCAGTCACTATCACAAGAACAGCATGGGG 

GAAACCGCCTCCGTGATTCAAATACCTCCACATGGTCTTGATCCCTTGAC 

ATGTGGGGATTATGGGGATTATGGGCTTACAATTCAAGATGAGATTTGGG 

TAGGGACACAAAGCCGAACCTTATCGGTTATTCCAGCTTTCTTTTGGTTA 

GTGTTAATGGAGTATATCTTTTTCTATACCTTAACTTTTATTTTAATTTA 

TCTTATTTTATTTTATTTTATTTTTGAGATGGAGGCCCCCTGATGGGGGC 

TATCCGTAATAGCACTAATGTTTTAGAATTTGCCCTACTCTTCCCTGGTT 

AGGCCATTGGCCCGTGGTGCTTAAGCTACTTCCTCAATTTAAATTTTATG 

GAGATTTATGTCCCCCTACTAAAATACTTTGGTCCTTTCCGTCTGCTAAT 

ATAAGGCTGAATTTTATATATGTGCGGATTAAATTGAGATTCGA 

>Sequence 484 1 

ACCAATCTTCATCAAAGCTTTTGAACCCAAGTCTCAGATTGCCTTTGATC 

AGAAGCCTGGTTTGTCCCCCAGTGCAGAAATGTAGGAACTGTGTGAGAGA 

AAGAGAAAGAGGGAGAGAAGGAGGGAAGAAAGAGGAGAGAGAGAAAAAGA 

AAGGGAGGAGGAGCAGGAGAGAGAAGCCTGTCTCGCCTACTATAGAATTT 

TCTTCTCTCCTCTCAAAACAAGTTCCTTACACATTTGGCTGACCGCATGG 

TACC 

>Sequence 4842 

ACTT1 1 rTTTTTTI l l l l'i n lU I'lCACATCTGTTTTGTGACTTCTTCAG 

ATTGAATATCTTTAGGAATTGGGGAAAATGAGCTTTTAGTATAAATTGCC 

TATAATTTTCA TTTCT GTGTCTAAAAGAGTCCACAATATATCAGCCTGAG 

ATTATGATAAGCTTTGAATTACAACGAACTTTTCTTTTCTGACTGGGATT 

AGGACTTGTTGCTCATGGGTCGATTGTAACATGTTGCCAGTCCTGCAAGT 

TTCTXjTTCCCCATTAATTTTACTCCTGTTTTGTCACATTACTAAACTATG 

ATTCCCATATCACCTCTTTGTTTTCGATTTTACATTTTATTCTATTTTAT 

AACATTCTTATCATTTTTATGTGTTATATTTTACAATCTCTGCAAGTTGT 
GAG 

>Sequence 4843 

ACATATCACGCTGACGAACTATGGAATCAACAAGCTGCATTTGATGCTGT 
CGTGATTTGCGGAGTTGTTCTAGTTCAGTAAGGGCACTCTCAAGTTTGAG 
CTGAAGCTCAGTGATTCTGTAGAAAAAGTCGGCCTAATTCACAGGACTGA 
ACTGAGAGTTAACTGATTGTAATTTCTACTGTAATTAACCAAGCATCTTT 
GCCTACCATTCATCATACCATTTTTGTCTCTCTCATTATrTT V I I 1 CATG 

CTGAGTATTTTATGAACTACTTTNTAAATCCCCACCACACAGGACTCATG 
TACC 
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>MPM2000-002P8J>reSst JTablel _1 

ACACTATCCCTCATGATGACTCCTTAAGTGGGTCATCGTCTGCATCTTCGTGTGAACCAGTG 
AGTGATTTTCCAGCATCT 

TTCCGAAAATCTACCTACTGGATGAAGATGAGAAGAATCAAGCCAGCTGCTACTTCTCATGT 
CGAAGGGTCAGGTGGAGT 

ATCAGCCAAGGGGAAAAGGAAACCCAGGCAGGAAGAAGATGAAGACTATCGAGAATTTCCT 
CAGAAGAAGCATAAGCTTT 

ATGGGAGGAAGCAACGGCCTAAAACTCAGCCCAATCCCAAATCCCAGGCCCGTCGTATTCG 

GAAGGAACCACCAGTTTAT 

GCAGCAGGCAGTTTGGAGGAGCAATGGT 

>M PM2000-002P8 J)reast_Table1 _2 

ACTTTTCAMCTCCAGATCTMATATGTTTACTTTTCATGTGGATTCGGAACATCCCAATGTAG 
TGCTAAATTCATCCTA 

TGTTTGTGTCGAATGCMTTTTCTTACCAAAAGGTATGATGCACTTTCTGAGCATAATCTGAA 
ATATCACCCAGGAGAAG 

AGMTTTTAAGTTGACTATGGTGAAACGTAATAACCAGACAATCTTTGAACAAACAATAAATG 
ATCTGACTTTTGATGGT 

AGTTTTGTTAAAGAGGAGMTGCAGAGCMGCAGMTCTACAGMGTTTCTTCTTCGGGAAT 
ATCTATCAGTAAAACTCC 

TATCATGAAAATGATGAAAAATAAAGTGGAAAATAAACGGATTGCAGTTCATCATAACTCAGT 
TGAGGACGTTCCTGAAG 

AGAAAGAGAATGAAATCAAACCAGACCGTGAAGAAATTGTAGAAAATCCAAGTTCTTCAGCTT 
CT G AATCT AATAC AAGT 

ACCTGCCCGGGCGGCCGCTCTAAACTAGTGGATCCCCGGGCTGAGGAATTCGATTAAGCTT 
ATCGATACC 

>MPM2000-002P8_breasL_Table1 J3 

ACCTGCCCATCCACTGCCTTTTCCATGTATCCTGGAACTGAGCATAGACCTCTTCCCAGGCA 
GAGCTGACAGCAAGTAAA 

GGAGATCATAATCAGGGGACCAAACAACTTTGTCTAAAGTGTGAATGTCACCTAAGGAGAAG 
CTGTGAGATCAGAAGGGT 

GGGGCAGAGGAGCAGACACCATGAGGGAGAGTCCTTGGGGGT 
>MPM2000-002P8_breasLTable1_4 

GCTGATCTTTCACGGTCAAGCCCCGGGGGGGACCCATCCCTGCGGTCACCTTGACCGAAC 
CCTGTGAAAGCTACTGAAAT 

ATAGGAACCAGCACTTACTCTGAAACACACAAACTCTGGTGCCTTTGAGGCTGGCCTGCCTG 
AATGCACACCTGAACTCC 

GGATTCACAGCAACTAGTCGGATGATCCACAGTGGAAGAAGCCAAATGCCATGCTATGAGG 
ATACTCAAGCAACTTCATG 

GAGATGTATGTATGGAGAGAAACTGAGGCCTCCTGCCAACAGCCAGCACTAACTTGGCAAG 
CATGTTTGAGAGCCACCTG 

GGAAGTGGAGCCCTCAGCCCCAGTTAAACCTTCAGATGAGACTGCAGTCCTGGCCACCA7T 

TGGACTGCAACTTCACAAG 

AGCTTCTAAACCAAAGCCATGCAGATGGATTCTTGGCCCCCAAAAATTGTGCCACTACATTTT 

TGGGAAATTTATTATGC 

AACCATAG ATTACCAATACACTTACTA I 1 1 1 1 I I 1 1 I 1 1 GATGCCATACTAAAAAAAAAAAAAAA 
AAAC 

>MPM2000-002P8_breasLTab!e1_5 

ACTGAMGGATGAAAAGGTGGTGTCATGTTTTGGGGAGAATCTTACTTCTCAAATGGAAATT 
GCACTTTGTGCTGAATCC 

TTTGCATTTTTTTGGTAGTMGCAGTTCATTGAGTATCAGGTCCTCAAAGGAATGAGTTGGCC 
CGGCTAGGGTGGGCCCT 

CTTGACCTAACTTCAGAGGGGGCCTTGGCTCAGTAGGTGTGAATCAGGGAAGCCACATTGT 
CCTCAGGGTGCTGTATGAA 

GCTGGGTGTGGGCGGATTCCTCCCACACCTTCACACTGGCCTGCCTCCAACTCATACAGAT 

CTCGGAGCGGTCGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_6 
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ACCTTCACTGGAGCACTTGGAAAACAGAAGAAATCAAAGGGCAGTCAGGACTCTCCCAGCA 
GGCAGGGACCAGGTCAGAG 

TCAGGATGAAGACAAAGCACCCTGAGCAAGAAGCAATGGAAGAGATGCTTGTGACCCGAGC 
TGATGGGGAAGGTTGAGGG 

CAACGCAGAGACCCCACTGCCGACTTGCCAAGAAAACGTGCAGGAAATGAGGGAAGGCTC 
CATTTTCCTGAGAAAAGGGA 

TGGAGGAACATAAGCAGCATCAAGCTCCAGCTACTGGCTCTTTGAGAATGTAGTCGGGACTT 
GCCCCAGTCACCCTTGCC 

CTGAGAACTCAGTGACTGGGGCTAATGTCACCCTGGCTGTCCTTGACCTGTGCAGAAAGCA 
CTGCCAACCCT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_7 

ACTGAAAGGATGAAAAGGTGGTGTCATGTTTTGGGGAGAATCTTACTTCTCAAATGGAAATT 
GCACTTTTTGCTGAATCC 

TTTGCAI I I I I I rGGTAGTAAGCAGTTCATTGAGTATCAGGTCCTCAAAGGAATGAGTTGGCC 
CGGCTAGGGTGGGCCCT 

CTTGACCTAACTTCAGAGGGGGCCTTGGCTCAGTAGGTGTGAATCAGGGAAGCCACATTGT 
CCTCAGGGTGCTGTATGAA 

GCTGGGTGTGGGCGGATTCCTCCCACACCTTCACACT 
>MPM2000-002P8j3reast._Tabie1_8 
ACATGTATTTGTCACTTAMGGTTCTTTCTGTAMCTGC 
TAATTGTTAATATCT 

GTAMGMCGTTAATATTCCTCTTTATMTCAATCTTTCCCAG7TAGCCTTAAAAATGTATTCC 
CTACTTTTGCTTCAGG 

AGATCATTATTTGCAAATGCAAAGATTTTTTACTTAGACTTTTGAAATCACT^ 
ACATTGI I I I IAGGT 

ATGAMTTGAAGGCTGTGAAGTGATTTGGGCCATTAAAGATAAAGCTATAGGGAATACTTTCT 

TTGATGCAGGAGCAGCT 

GMT 

>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 _9 

GATGCAGAGTCGGAAGGGAGCAGACTGCCCTGCTGGTGAGGGAGGTGATTACCCAGGGCG 
AGTGTGCAGCCACTCAATGG 

CAGGGATTCTTTTCTATTTCCAGCCGGGGTGGAAGAGAACCCCTTTGTCCCTCAGACAAGTG 
GCCCCAGTTGAGCCCAGC 

GCTGAAACCGCCAGTCATCCGCCTCTGCAGGAAGTGGCCGCCCTGACACATAGCCCAGGG 
CTGGATTCTTGTGGAAGAGT 

CAGTGGAGTGAGATGGTGATTGAAAAAGGAAGAAGGCCCCTCCTCAGATCCAGGGCTTTAA 
CCCCAGCGCACTCCCCGAT 

GTCTCACCCTTTGAGCTCCATGACTGCATTCCCACTTCAAGGTGCAGGCACGGACGCTAAC 
GGCCCAGTGACTTGGCCAA 

GGCCACCCAGTAATGCAGCAGCTGAATTGGGGGCATCTACTTCTGGCCAGCACAGCGACTG 
GCCTTTACAGGCTGCTCCT 

GGACAGGTGTGTCTGGAAAGACTGCAGGGCAGCCACTCCGGATGCTCGGGCTACCCC 
>M PM2000-002P8 Jsreast JTablel .1 0 

AC A I 1 1 I I GAAMGCACAATAACTTGTATTMTTGCACTTMCACAATGAACCTTTAGTTTCCA 
ACCAGTTTTCATTCTC 

TGCAGACCCGGGCTTTCTTTTTATAAAAACTGCTTTCAAAAGGCATAGAGACACCACACATG 
GTCCACAGTAAATTCAAA 

TAGAGAGGTGCAATAGTTGCAGTGGTAAACACACAAAAMATACATTTTTTTGGACTAAAAAT 
CTGGTCACGGATAAAAG 

CATGTGCCTTTTCATTCTTCTCTGGGATGTTACAACAGCAACACGCTCTAAAACAATTAAGTT 

ACATGCATAATGCTAAA 

AGAATGTGAGCAAT 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1 .1 1 

ACACACCAGGGATTGGGGGCCCTGCAGCTTCTACGCCCAGGGACATTTGCTTCGGGGACT 
GGAGTCCTTGCTGTGGCGTG 
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AGGCTGTGTCTGGCGTCTGGGAGGAGGACTGTGTGGGGTCTGGGTTCCCCAGCCCTAATG 
ACCCAGCTGGTTGAAGGCAG 

CAGATGAAAGGAGACAAATGACCACGCAAACCCTGGGTGGCCTCATGAACAGGTGGCGGA 
CAAGGGTGATCCCTG7TGAG 

CAAGGTCCTGCACTGCGGTGGGTCCAAGGACTAAGCTGCCAGCATTCATTTCTGACTGTCA 
CTTACCAGGTTCCTGTGCC 

ATTTTCTCATCTGAAAACAGCTGGACCCATCTCATGGATGGCCGTGAGGATGG 
>MPM2000-002P8J>reastJTable1JI2 

ACAAAACTTGGGATCAAATGGAATCTTGATTCACTMCCMTTTAAGATCTGACTTCTMTTTT 
AGGAACTTTGGGTTAT 

GMCGCTTCCATTTTATACCTGTGTCTAGTTAGTTTCTGCCTATCTATCCMGMGCTTTTATC 
AAGGGTCCACCATGTG 

CCAGCCACTGAAGTAGATATAAATACAAGGATGTGTAAGGTATGGATGATGGTATACGAACT 
GTCATCTTACTGGATTTG 

TCCGCTCTGTTAMGATACGGTrCCGAAMCTTTTTAMGCCCTAGAGAGGGCTTTAAGGCA 
ATGTAACATCATATATAG 

AGGCATCAACCTGTTCATATCTTTCTATTTAACAGAACTGTGCACCTG 
>MPM2000-002P8„breast_TablGl J 3 

ACAAMCTTGGGATCAAATGGAATCTTGATTCACTAA(XMTTTAAGATCTGACTTCTAATTTT 
AGGAACTTTGGGTTAT 

GAACGCTTCCATTTTATACCTGTGTCTAGTTAGTTTCTGCCTATCTATCCAAGMGCTTTTATC 
AAGGGTCCACCATGTG 

CCAGCCACTGAAGTAGATATAAATACAAGGATGTGTAAGGTATGGATGATGGTATACGAACT 
GTCATCTTACTGGATTTG 

TCCGCTCTGTTAAAGATACGGTTCCGAAMCTTTTTAAAGCCCTAGAGAGGGCTTTAAGGCA 

ATGTAGCATCATATATAG 

AGGCATCAACCTGTTCATATCTTTCTATTTAAC 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1 _1 4 

ACATCATATGCCTGCTGAAGTGCTCTGACTTTAGGATGAGAAACTCTAACATAGGCCGGAAG 
ACAAATAAACCATAAACT 

GTAACAATGACTAAACAGACACTTGGCCCACTGTGGTGGATTTGTATAACATCTCTTCGCCA 
ATTTATGAGCTG I I I MA 

TTTCCTGTTTAGTTCTCTTAGCCATGAGAGGTGGACTCTTTG 
>MPM2000-002P8jDreast_Table1_1 5 

CGGCCGCCCGGGCNNGTACCAAAAGGNTNAANACCCANAGGGNAAACCCACCGCGGGNN 
GAGCAACAAAGNAGGCACACA 

NGGGGAAAGACCCCANANACGGGGGGAAANGCGGGAAAGCCCCCCGAGGMGCACACAC 
CNCANACAACACCAAAAAANA 

CACACGGGCGAGAAGNCGANGCCCAGAANAGNGAGGGGAAAAAGANGCAGACGGAGCCC 
AACCCCCANGGAACAAAAAGA 

GGACCCANACCGGGGAAAGACCNAACCAGNNCAAAGAGGGGGGGAAAAGGGNCAGGCAG 
CCNAGCAACCANAACCGCGNG 

CAGAGAAAGCACACCNGGAGACAAGCCCNACNAANGGNGAAGAAAGGGGGAAAANGCCGC 
CAAGGAGAAAGCCAGGGCNG 

AAACNCACGAGAAAAACCACACCAGGGGGNNAAGACCNANGCNANACAACGAAAACCAAAG 
GGAAAGGGNNCGACCCAAA 

NGGGCCGGCCCGGGNAAACCANCAAGGGAAGGCCACCCCNAGGGNGAAAACCNAAAAAA 

GNGGAGGGAAAGGGGGGAAAC 

CC 

>MPM2000-002P8 J>reast JTab!e1_1 6 

GTGAATCAACGCAGGTCAAAATGAAATTTACACTGAAGGCTTCCAAACCAAAGGGAAGGACA 
GGATGTGTCATCAAATAT 

GTTTCGTCACCTTGTATTATACAAAAGGCTATTTTCTAAAGAGTCAGAGAAAATCTGTGAAAC 
TTATTGTGCGGCCCCCT 

TGTMTTAAATGTTMCTCCCTTGTATTTMTTTrCAACACTACATTMGAATTMGTGGTTTCA 
GTTTGTGGACATAAG 
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CAACACTTATTAATATCAAGGTGTTTAAGAACTCAGGAGGTCAAACATATGAATACCAACAGA 

GATCAGTATTTTCAAAA 

TAAACATTATTTATACAAAATAGTTTTTAMTTAMTCAGAAAGCATTTAAMTMTTM 
TGTATAAAGAATTT 

GCTTTATTTTAGCTATGTAATTGTATCTTTCAGAAAACAGAAAGCTGATGC 
>MPM2000-002P8_breasLTabie1_1 7 

TTTGCTTCCAGTTTATATTTCACATCCTGTTCAGCTTCATTAATATGCCATGGGTCACAAAACT 
CAGTGCAATAAAATGT 

GTATGAAAGAAACACCCTTCAGAAAAGATGAGACTCTTTCAAGTGTAAATACTCTAAACTAAT 
ATAAGTCAAAATATATT 

TTTTGTGCCCAGTGATTTTTAAAAATTACCCAGTCMCCATTTCCTCAATAATTCAAATACTCA 

AGTGTCCATTTATATT 

TTTGGAATAAGCGAGAGTGATCGTAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_18 

ACGCGGGGATTGTGTGCAAAATCAGAGGGGGGTGCMGATCCTGATTTTTCAGGAGTTCAA 
GCGACAATGGCAGTCCAAT 

ACGGCAGTATGAGCTTTAACCCCAGCACACCAGGGGCCAGTTATGGGCCTGGAAGGCAAGA 
GCCCAGAAATTCCCAATTG 

AGAATTGTGTTAGTGGGTAAAACCGGAGCAGGAAAAAGTGCAACAGGAAACAGCATCCTTG 
GCCGGAAAGTGTTTCATTC 

TGGCACTGCAGCAAAATCCATTACCAAGAAGTGTGAGAAACGCAGCAGCTCATGGAAGGAA 
ACAGAACTTGTCGTAGTTG 

ACACACCATGCATTTTCGACACAGAGGTGCCCAATGCTGAAACGTTCAAGGAGATTATTCGC 
TGCATTCTTCTGACCTCC 

CCAGGGCCTCATGCTTTGCTTGTGGGGGATCCACTGGGCCGATACACTGAAGGAGAGCACA 

AAGCCACAGAGAAGATCCT 

GAAAATGTTTGGAGAGA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_19 

ACCTCACGCGCATAAATTTGCTGCTCCTA I 1 1 I I 1 1 I'TCTGTTTATGTGTTTTTATGGATCTAA 

GTTAAATCTTTTGGCA 

ATATATAAAMTGTAMTAGTAAACTTTATTTATTAAGAATGTCATCTTTTT^ 

ACAATTGTTCATCT 

AATTTATTTTTTCTATACAGTTTTAAATACTCAGACATATT^ 
GTTCTCATGGATTT 

GTTTTCCCATACTGTTTTGTCTGATCTCMTTACAGGTTGGATCTCACAAATAATAATGTCAGA 
GACAGAAATATTTTGC 

CACTGTTGATTACTATACTTTAAAGTTCTATATTATGAAAATATATAATAGCTTGT 

>MPM2000-002P8JxeastJTable1_20 

ACGTCTTTCCGTGTGTGTATGCTGGTGAACAGTCAGATTTATTTATATTTTTTTGCAAGCAT^ 
AATAATCTAAGTTTTA 

AATATTATTTATCCCCATCCGTTCGTATTTATATTAAAGAATTCTGT 
>MPM2000-002P8 J>reastJTable1 .21 

ACMGMTMGGTTCACAGCTGAATTGGCTTGGTGTCCTAATTCCCTATTCCAGTATTCTCAG 
AAGGATCCCATCTATGA 

TATATGCAGAAATCACAGCCACATTTGMTGGTTCMTCTTGATTCATACTGAACTCCCTTAA 
GCCCAGCAGTTTCTCAT 

TCTTAAMGGTAGGTTATTAGAGCCCCMAGCMTTTTCATMCAAATCTACCTTTGTATATTT 
AAGAATATGCATTAAG 

GCTAGGAGTGGTGGCTCACGCCAGTAATCCTAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGCAGAT 
CACAAGGTCAGATTGAGACC 

ATCCTGGCCAACACGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAATTTGCCCGGGCGGTG 

GCTCACGCCTATAATCCC 

AGCACT 

>MPM2Q0O-002P8J>reast_Jable1_22 

ACTCTATGTCCCTCX^CAGTTGCAACAATGTTGTTTCCAGCCTGGTTCAGCAGCTTGCTGGTG 
GTTTACTAGGCAGACATG 
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AGCCAGMACAAAATCAGCMCCCTGGAGTGGTCATTTAGGATCAGTTTTGTCTCCTTTTACA 
AAGCAATGAGTGCTTTA 

TAAAAGCATTTCTCCTCAGGAAACTGGCTCCTCAAAAGTCGTTCTCCAAGCCAGCAGCTCAC 

AGTAGATGGATGAGTTTA 

CCTGTCCTMTMTACTTmATTATM^ 

ACTGATACTGATAC 

CTAGTAATACTTTTATTAGATGAAATGTATCCCCAGGCCTCCACATCAGCCTTCTGGGGCCCT 
GACAGTTGTTTACCAGT 

AGCTCCACAACCTCCACAGGCTTGTTCTCTCATCCCTGTGAGGGAAGGTTCAAAAGGCAACT 

GGATTCCTTACTAT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _23 

ACTCGCTCAAATTAAG I HIM I AAMGGTCTGTMTTTGAMGGAAAACMTTTTTCACTAAA 
AATATCCTTATTACAT 

GAAAGCCATMTTTAAAAGACAGAGAAAAAAGCTTTTTAATTAACAAATAAACAGCATCTCTCA 
GAGACACTTGGGAATG 

TTTGTTTTTAATCAGTGGGTCCTAAAAATCACTGCTTCCACCTGCAAACGAACACGAATCCAC 
TGTGGATGGCGTCCTCT 

GACCCACCCTGAAGGGTTCTGTTTCTCTCCACACACTTCCTTTTCTGCAACTTTCAGCAAAGC 
AGGTTTGGAAGAAAGAG 

GATTACAAAGAACTACGACTGGCTCCCTAGTGAATAACTTAACACGGTAAAACCCGGTTTTC 

CATTTACATTACACATTC . 

ACAATCGCTCACTGCTACTTACTTCACTGACGTA 

>MPM2000^2P8J)reast_Table1_24 

ACCTACTATGTGTCAGCCATGGGGGATACAAAGATCTATAAGGCACAAGACCCTCAGTCTTG 
TAGTCGCCTGACAGCCAG 

CC AGCTACAACATAATGTGG AAAGG ACAATGGTGG AAAATGCACTCAGGTCTTCCTAATG C A 
CAGAGTATGCTCAGGCTG 

TGACATCAGGAAGAAAACAGATATTTACCTTAACACGGACTTGGAGGACCTTCAAAAAACAG 
TGATGGGAGGAAATCCAG 

TTTTAAMGTCTTGATTTAAAAAAAAGAAAACACTTTCTGTGGATAAAGATAGGCTGCAGGAA 
ATGTAACCTATGAAATT 

TTCTCAMTTAGCTTTCAMCACACACAMAMTTGCATTTGGTTGAGGAGCAGAATGTAACT 

TATATTAAAGAATAAAC 

TACTATTTAGTATCTGAGTGAAGT 

>MPM2000^)02P8J)reast_Table1_25 

ACMTAMGTTCACCCACCCTGCACTTTGGCCCTTAGATCAATCCTAAGTAGCCATTGCCAG 
TAGGCCAAGTTTAATCAG 

AGGACAGTGCCTACCAGTAAATACTGAATAGTTACAATAGTTATGTCCATCCAACCAGTAGCA 
GATGAACAGCTAATACA 

TCATGATGCTATGCTCTCCTAACAGGGTCCCCTCAGATCCTCAGTGAGCACATAAAGAAAGG 
GAGGTCATATCCCTTACA 

TCTCTACCAGGTATTAACACCTMCTACTCTCTAGCCAGAGGCAATTCCCTTTATTTCCTTAC 
TCTCGTCGTCTTCTCTT 

TAGCCCMTCTCCTGACMTAGTTAAAACAAAAAGACCCCCAAAATATCTCTTGCTAAAACAG 

AGTAGTCCCTAAACTCT 

CTCATCTTAGACTACTGTCAGGT 

>MPM2000-002P8J)reast_Tab!e1_26 

ACAAGCTAAGAAATGTAACAGTATCAACCCTCCCAGTTGCTTAATTATACCCATAGGTAATAC 
AAAAAGCTCTGAAGACC 

CAMGATGACATTACTMTGATGTGATTTCAGGAGCCACAGAAGAACCTTACCAGCTTCCCT 
CAAATCAGTCCTTATCCT 

CTTTCTATCTTCACTCCCATCATCATCTATTTTCACACTATCCAGCTAAGCAAAGATTCCTGGA 
GGCTGACTTGTATCTT 

CAGACTCACAGAGTGAATTCAGCTCTTCTGAATCAAGACCCACCCAGTCTCTTTCATTCAGA 
CCTGTTGCTAACAAATTT 
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ATATTTGCCAAGGATATTAGGCAAAAGAGGCTACTTGATTGGTGGCCAACCTCGTGCCCACA 
T 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _27 

I II I I II I I I II I I I H I I II IGGAGAAACAGGGTCTCACTATGTTGCCCAGGCTGGTCTCAAA 
CTCTTGGCCTCAAACA 

ATCCTTCTGC CTCGG CCTGCCAAAGTGGTAGGATTATAGTCATGAGCCACTGCGTCCAGCTA 
GAAATAGCAATTTTTCTA 

ACACATATATTTCATTGGTTTATGTATGAATTTAGAATATCAAAGTGGCATGAACAGGTTCAAG 
ATCCAAC A A AAG G G AA 

TCTTGATTCTGCCTCACCTAATAAAAGCAGAAGTGCGTGGGCGCACTAAAAAGTAATCTAGC 
TGTGGGCATGCAGCATGC 

CATGGGTGTCAGGTGATGTCATTTCAAGGAGAATCCGGTTAAGGGTAGTTTGGTAAAGAAAG 
CTGAA Al I I 

>MPM2000-002P8_breasLTable1_28 

ACAGMGAGGTTCGTGGAAAAGGAATATGCTTAATAACTTCGAAAAAAAATACCCATAAATGG 
ACAAGGGTGTTGGGCCC 

CCTTTCTGGGTGGATTCAGGGGTAGTCAGATATTCCAGGTTAAACTGAACCTGATGCATCAA 
TCTCCTTCTTGGAGGTGT 

CTCAGTGTGCCAGACACTGAATCCACCTTAGACATCTATTGCCATTCAGCCAGCAACAAACA 
CACATTCACACTCCTCTG 

TGCAMCCTTTCTTTGCTCATCTTGGTGAGAAAACACATCCAAGAGT 

>MPM2000-002P8_breastJTabl9l_29 

ACAGAGAAGGCACTGAATAAATTCACMAGGCCGATTGGTTCACCCATTCTTTTAGAGACAA 
CAGACACGCAATTCTGAC 

GAGGACTCCTGTTACTAAAAGACACAGCCTCTGATACAAGAGAGATATCCCTTTGACTGAAG 
CATTACCAGGGTCCCCAG 

GGCCCCCTCCCACTGGGGCGGTAACACTACGGGTCTCCCCACCATATATTCCATGTCAAAG 
TATCTACACAAATACAGAG 

GMATTAAGCAAGTAAATACGGTATGTAATTGTTATCATTTGTATTTCTTTAAGGCATATTTAT 
AAATATTTTAAAGTAA 

ACAATATGAGGTGAGTGCCNTTTCATTAGCTATGATCTTTCATACTGATATATTTTGAACTGAT 

CTGAATAGNCAGGTTA 

CTGTGGAAGCATATAACATAAAA 

>MPM2000-002P8j3reastJTable1_J30 

ACAACAGGGACATAATTTCTCTTTTGGCTGTTATACA 1 1 1 CI II I AAAAAGCAAGTGATTGGTA 
GGAATTTGGCAAAAGT 

TGAATAAGTTACAAGAACAGGCTTTTATTCATTTGCTATTTGG 1 1 1 I I ATGTTTCTTGTTTACTT 
CGTTTGATTTGTTTC 

TCAAMCTCACTCAGTGGGATTACCTGTCTGTCATGTAGCAGCTTTTTAAAAAACTGGACTGT 

GCAGTGTGGTTCTGAGT 

GCAGTCTTTATAAAGCCCAGTGCTGT 

>MPM2000-002P8_breast.Tab!e1 ..31 

CTCCACCGCGGNGGCGGTTGTCCGGGCAGGTTTCTCACGCGCATAATTTTGCCGCTCCTAT 
I I I I 1 1 1 I CTGTTTATGTG 

TTmATGGATCTMGCTAAATCTTTTGGCAATATATAAAAATGTAAATA^ 

TAAGAATGTCATCTT 

TTTTMTTTATATTT ACAC AATTGTTCATCT AATTTA I 1 1 1 1 1 CTATACAGTTTTAAATACTCAGA 
CATATTTTGCTGTT 

CATG^TATTTTTATCCTGTTCTCATGGATTTGTTTTCCCATACTGTTTTCTCTGATCTC 
AGGTTGGGATCTCAC 

AAATAATAATGTCAGAGACAGAAATATTTTGCCACTGTTGATTACTATA 
>MPM2000-002P8Jbreast_Table1_32 

ACCCATTGCATCATGAAGTTTGGGCATATCMCATTTTGACTCATTCGGGAAATCATACGCAT 
TAAAAGTTG AAG CTTTC 

TACGATTTGGTGGGGGAAGTAACAAACAACATAACTGTAGAGCATCGATGGCAACCCTCTCT 
AAATGAGGTTGCAGCAAG 
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CTTTGTGTGCCAGTCMCATAGAAGAAGCTGGMGTAMGMTTTTCTGAAAGTTCTATTGTA 
CCTTGGCCGCCCGGGCA 

GGTACGGAGGTGAACTGAAAGAGACTGCTTCCATTGGCCTAGTCCAGATGAGTGTATATATT 
CCCATCAGAACCCACCAC 

TGGTCATCTTTAAGGCATTCACAAAATGTCCCTCACMATTCACTTAATCTCTAGATAGGCAT 

GTGGTCTGAGGCAGCCT 

CTTTGTTT 

>MPM2000-002P8J)reast_Tab!e1_33 

ACCTMGTCAAAAGGCACTGGTTTGGAGATGGCACACTCATTTTCATGCGTGTAAAATCTTAA 
ATCATCC ACTTTG C AG G 

CAGTGGCTTTGATMCTCACTGCAGTGTTCAAGGGGTTTATAAAACTGGTTATAAGCTTCAAA 
CCCATGTTTAGAAAAAT 

TGACACTCATAGAAAAAMTGCTTTCTCTGGGCTAATTAAAATTAAAAAAATTGAAATGTAAAC 
CCAGAAGTATGGCTCA 

CAAAGCTATAGAAAAGATCCTTCATATCATCCCTGGCCCTAGCACCGTGAGTAGATGTTCAC 
CCTGATAAGGCCAGGCGG 

AGGTGGCCCATGTGAMTTCTTTGGCTTTGAGCTAATTGCTTAGAGAATGCTAGGCTTCCTG 
GCCAGAGCCTGAGCAAAC 

TGCAMCXaCACTGCCATCTGMGCCTCCCTGGAAATGTGAAGG(^CTTTGGGGCAG 
>MPM2000-002P8^breastJTab!e1_34 

ACTMCATGATGATAGGTTTTCAMATATCTTTGTAGTGGATGCTGCATAATTACATTCACTTC 
TCTTAGACTGTAAAAG 

ACTTTCTTGACTTGTTTTAACAGTAGAGATAGCAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Tablel_35 

ACCAGTGCCCCTTTTCAGACAGTTTTTGATTCGCTCTAGAC I I I I I I II I I I AATAGGGAAAAA 
ATTTGATAATTTTCTT 

TTTTCTACATGCACTTMGACTAMACACAGGTTO 
CTTTTCTTCCCGCAGA 

GCCTGATGGGAGAATGTCCAGGGCAGGGAAACCACATTTTTTGTAGGTGATAACTCAATGAA 
AATTGGTGCTTA 1 1 I I 1 1 

ACACTTCTCTCTTGTGGCTCTCTTGTGGGGCTATCTATCTGTTTTAAGGTCTCCTTGAAGGCG 

CACTGGGGACCCTGGCC 

ATGCC 

>MPM2OO(M)O2P8_br0ast_Table1 _36 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 CAGGGTTTGMCACATTTTTAATTATTAGAAATACATACATGCTT 
ATAATTAACCTTAA 

ATTTATTTTTAAAAATAAATTATGGTCATGAAAMCMTATGGCTTAAMTTGAMTTTCATAGA 
CATGTAATTTTATTC 

CCTAAAMTGAMTAAGATGMCCTTATGGGTAATMTGGGATTTrTMTACTTATTGAGGCTA 

TAGACAGTCTTTTTTA 

TGTCTCAATGCATACCATG 

>MPM2000-002P8 - breasLTable1 _37 

I I I I I i I 1 1 I I II I I I I I I I I I I I I I GGAGAGAACTCCATTTTATTATGG AAAGTTAAAAAACAAA 
CAAATCAAAACAGG 

CAATTGATAAAGGCGGCACATTGTTGAAGGAGAGGTGAGGTGTCTCCTTAGCCACCCGAC 
>MPM2000-002P8^.breast JTablel _38 

ACAGAAACCTTCAGAGAGGATAAATAGCTTGCCCTGTAGAAGCAGGACTGAAACCCTTGTCC 
GCCTGACTCCCCCAGCTA 

CTCTGCCCACTGTAGCCCCCTGCCTTACTGTCCTGGCACACCCCTCACCATTCTGTATACCT 
TAAATATCAAAGAGGGCA 

TG AGAG AAAGGGCTTTAAAGATAAGTTA I I I I I I I AAGGAACCTTAATATTATTTTTAAGAAGT 

AACCAAATTAGTGACG 

TGAAATACAAAA 

>MPM2GQ0-002P8J)reast_Table1_39 

CCGGGCAGGTACACATGCATGCATACACACCCATACAAACATCTGTGTGAGGGCAGTTCTG 
GAGATGAGCAGAGAGAGAC 
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CGGAATAMCTCAATCTTTTCTTTCCCAAGCTCCTAGCCAACACTATCCTTGGGAGAAAGAAA 
TTTGCAGAAACTGCTAA 

GACCAAGTGTGGAGATGTCAAGCTAGTTCACACTCTGAGGCTCAGAATATGTAGGACATGCA 
CAATTGTGCAGTCCTTTG 

GGATTGGAAGTGAAACAGTCTGTGATCCCCTACCTTCTAGGGAACTAGGACCTAGGAAGAG 
GTAAAGATTATCAGGTATG 

CAAAGCGCCCCAATTCTTTTGCTGTCATGGGGGATTTTACCCCAACTTCAGGGTTCGAG 
>MPM2Q00-002P8_breast_Table1 _40 

ACGCGGAACACCCATGGCAGTGGGATATATCCCGGAAACCCACAGGATGAGAGAAAAGCTT ' 
GGCGCAGATGTGATAGAGG 

TGGCTTTTGGGCAGATGATGATTATTCTCGCTGTCAGTATGCAAATGATGTCACTAGAGTTCT 
TTATATGTTTAATCAGA 

TGCCCCTCA ATCT TACCAATGCCGTGGCAACAGCTCGACAGTTACTGGCTTACACTGTGGAA 
GCAGCCAACTTTTCTGAC 

AAMTGGATGTTATATTTGTGGCAGAMTGATTGAAAAATTTGGAAGATTTACCAAGGAGGAA 
AAATCAAAAGAGCTAGG 

TGACGTGATGGTTGACATTGCAAGTAACATCATGTTGGCTGATGAACGTGTCCTGTGGCTGG 
CGCAGAGGGAAGCTTAAG 

CCTGCAGTAGGATTGTGCAGTGTCTTCAGCGCATTGCTACCTACCGGCTAGCCGGGGGAGC 

TCACCGTTATTCAACATAT 

TCACC 

>MPM2000-002P8_breast Jablel _41 

GGAAAGCTGGTGCTGCTGCTGCCTGATTCCCGCCGACAGACCTTGGGACCGGGGCCAACA 

CTGGCAGCTGGAGATGGCGG 

ACACGAGATCCGTGCACGAGACTAGGTTTGA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_42 

ACCCTTTGCCTCCTTTTGTGGGGAGATATCTGGAAAATAGCTGAACAAACTCTACATGTGGC 

AAAACAAAGTGACAGTTG 

TTATAAAATGTCCACTAAAATTACCTGCTAGCATTACTACGTATAACTGAAGTTTTTGCATATC 

CGCATAAGAAGAAATC 

CACATTACAAGGAAAAGTAC 

>MPM2OOO-OO2P8J>reast_Tabl0l_43 

AACTTCGGCGCCACCCAATCGCTCACCTGGAACGGCTTGCGGATCAACCGTTGCTGCGATG 
CCAGATCCACTTTGTCCTG 

CMCTTGGCGAGG^CACCGGGTCXaAGGGTCGACGGGAAAATCTCGCTGAGTTTCTGGTCT 
TTCAAATCATTGGTCAGGA 

TCACCGGTGGATMCTCGCCAGCCCCGACACCMCTGGATGTAGGCCTGCTTGTTGTTGTC 
ATCGGTCAGCCATTGCACC 

GCTTGCTGCTGCGCCTTGAGCAACGTGGCCACGGCTTCAGGATGCTCATCGACAAACTTGC 

CGCTGCCCACCAGCACACT 

CTGGATACT 

>MPM2000-002P8_breast_JabIe1_44 

GTCACTTCTACGCATAAACTAGATATAGCTTTTGGTGTTTGAGTGTTCATCAGGGTGGGACC 
CCATTCCAGTCCAATTTT 

CCTMGTTTCTTTGAGGGTTCCATGGGAGCAAATATCTAAATAATGGCCTGGTAGGTCTGGA 
TTTTCAAAGATTGTTGGC 

AGTTTCCTCCTCCCAACAGTTTTACCTCGGGATGGCTGGTTAGTGCATGTCACATGACATCC 
ACATGCACATGTATTCTG 

TTGGCCAGCACGTTCTCCAGACTCTAGATGTTTAGATGAGGTTGAGCTATGATATGTGCTTG 
TGTGTATGTCTATGTGTA 

TATATTATATATACATTAGACACACATATACATTATTTCTGTATATAGATGTCTGTGTATACATA 
TGTATGTGTGAGTGT 

ATGTATACACACACACACACACACACACACTTTTGCAAGAGTGATGGGAAAGACCCTAGGTG 
CTCATAACTAGA 

>MPM2000-002P8 abreast _Table1 _45 
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ACTAAGAAGACTAAAGACAGTTATCTTATAATAAGAAATATAGTATAAATAGCACCTTATCAAG 
AATTCtGCAGGGGTTT 

TMCACTTACAATAATAGGAAATAG(XATTAAAAAGTTGCTCTMCTTTAGATTTCTAACTTTA 
GTGTTCTTTAACAAAG 

GCCATATTTTGTGGCCTTAAAMCAAMMTTATATCTGGCTTTATCTATTAGTAAACACAAAG 
GGTCCATATTTTATTC 

TGAAAAAATATTTATTATATTCATTCATAMTGTTCTAACTAATTTAACTAAAAAAATCTTCTAG 
TATTTTCTGATGCCA 

CMGCTTACTAGAAAATJACTTCTAAMATTGGTMTATAAATCATCAATGATTTACCTACTTTA 
AAAAAGAGGGGTATC 

TTGTTCTCTTACATTTAATAACCTGAAMTGAGTCTATAAMATATTTTTAAAAA 
>MPM2000-002P8_breast._Table1 _46 

ACAGCACTAGAATAATGCTGTGTCCTCCTGTTACACATACTCATGGTCTCTCCTACTCTCCCT 
TCATCACACCTGTGACA 

TCTTGCMTTTATATTTGATTGTGTCATTATCTAATGTATTCCTCCTGGACTCTAAGCTCCAAA 
TG AACAAATG CTTTGT 

CTACTTTGCCATAACTGTGTCCCCAGTGCTTGGCATGGGACCTGGTGCAGAGTAAATACATC 
ATAAAT A 111! GTG AATG 

AATGAATGAATGAATGACCATGATTAATAAAAGGATATAGCTGCTCAGTCTGGTGCTGATAAT 
GGTGGTAGTGATCAAAA 

G GGTTAAACCACAGGTCATTAAATG AAAAC AG CTAACTTAGTGCTTACAGG AACCATACACT 

CCCTGTGTATAAACATGC 

CGGTGTGTGTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _& 

AGCCTACAAAGAAATGCCTTCAGTCTCTGGTAGCCCCGATGTTTGGAATGAAATTAACACGA 
TTGTACCTTAAAAG AG AA 

MCTTATGTGGGCTTTGCAAATTGTGAAAATTTGTTCCCTCTTATAAAATATAATCTTTCCCCT 
GCTGCTGGTTTATTAA 

TTTGGGCATATAGCCCAGAGCCCTTATTAAGAAAAAA 
>MPM2000-(K)2P8 J>reast_Table1 _48 

ACAAGAGAACAAATTAAAATTGAAAAATTGATTTCACTTAGAAAAACTTCTAGGAACAGGGTG 
AACCACTGATTTTAATT 

TGCCTMTTATCTTATGACAAGTATCAMTTAAGATGACACTTAAAGATCCTTAGCATTAACTT 
AATGATGGAGAAGAGT 

GCTCMCAGACAGTTCCCAGTMGGTMTGAGATGCCATTTTCAGAGACATTCTAAGAAGAT 
ATTTTGATTCATTAAAAC 

ATTAAATAAAAAGCCCTCCTCAGATTGGAACCCCCAAATCGATGGAGCCACATTAATAATACT 
TTTCATGCCTCACTTTG 

ACATGACAGCATTCG A 1 1 I I I I I A AAG ATCTTTAATACTTTCCATG AGT 
>MPM2000-002P8_breasLTable1_49 

GCGGCCGCCCGGGCAGGTTCGAGAAAAGAGCTAGGGTAGGCAACTTAAACTTACACAGTG 
CCAGTCTCAGGAGGTCAGTA 

GCTCACAGMCTCMCAGATAMCTGGATTAAMCTTAAMGTCTTCTTTCTATTTGAGCCCA 
TAATGACTATTTTGAAC 

ATGGCTCTTTTGCTGCTGCCTATATATAAA I 1 1 1 1 1 ATTAATTTTCTTGTATTGGGAAGATCTT 
GAATACGCTCCAGGAT 

GAGMGAAAAAATACGCTGACACTGCTAMTCGGGTATATGTTTTTGCAATAAAGAACACTG 
GTCAATATACAACTGAGG 

AAAAACTGAAACAGATGTGAGTCCTAGAACCACAAGAGTTTGMTTTGCCCAGAAATGCTATT 
TTAAACACTCTATATGT 

TGGTCTGCTG I lilt IGTGGMTMTGCATTCTTGGCATCCTTAAAAGGTTTCAATATGTTACA 

AGGTTATCCGGAAAGA 

GAAAAAG 

>MPM2000-002P8 Jxeast JTablel _50 

ACCCTCTGTCTTCTGGACCAGTCAGTCTATGAGCTCTTCTTTGAAACAGTCTTAGACCCAGAA 
TGGTCATCTCACCCCCA 
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GMGACATGGTTTCCAAGGGTGGGAGGTGTTAGTTATGGGTGCCGAGCCCCACTTCCTGGG 
CGACAAGGCAAAGGTCAAT 

TTCTCCCTGCTTCAAGAATGAAGAGGGAACTGGTGCTCCTTGAACCAAAGATTCTTGGAAGG 
GTCATTGTCACCAAAGTG 

GCTGGTGTGGGCAGGAGCACCAAGTGCAGACAAACCCACCGGGGCCTGGCGGGGCAGCC 
CTGTCATGGTTTCTGTCTTTG 

TTCCTGTTAGTGAAACAGAAGACCCCCGACCCCCGCCACCTAGCAGCATGGAACACCTGCT 
GCCCAGATACAGACAAGGC 

TCTGCTTTGTCTCCTTGTGCTGGTTTTTGGCAGAGACGTTAAAGGGCTGAAGGCCTGTGGGA 
CAGAAATGGG 

>MPM2000-002P8_breastJTableU1 

ACTCATATAGTTACATCCCTATATAAAMGTATGTTTACATTTAAAAAATTAGTAGATAACTTCC 
TTTCTTTCAAGTGCA 

CMTTTCATTTTGACTTGAGTCMCTTTTGTTTTGGAACAAATTAAGTAAGGGAGCTGCCC 
TCCTGTCTGATATTTCT 

TGAGGCTGCCCTCTATCATTTTATCTTTCCCATGGGCAGAGATGTTGTAAGTGGGATTCTTAA 
TATCACCATTCTTGGGA 

CTGGTATACATAAGGCAGCCGTGAMCTGGAMGTCATTTTGATGACTGATGTGATACATCC 
AGAGGTAAAATGCATTTA 

MCATATTAMGTATTTGCCAMGATACMTTTTCTTGCTGACATAAAAATCACACAAACAAGT 

CCCCCCCAAACCACAA 

CTGTCTCTCAAATAGCTTAAAAAAATTGAAAAACATTTT 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1__52 

ACCAGGAATTTACTTGACCATTCCCCTTATTTTTCATCTAGAGGAATCTCGGATTCAGCCCTT 
TCATTGCTAAGACACCT 

TTTCACTGAGGTTCTTACCAGCTCAGCCAAATCTCCACTCTGCTATAGCAGAAGCAATAATGT 

TTGCTTTAAAAAG ATTT 

CTTGACCTATGCCTTTTTTTAGAAA 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1_53 

ACCATCCCATGTGGAATCTGTGAGTGTCCTCTTAAGTAGCGTGGGCTAGCCAATCTGCCGTT 
CATGGTGTATTGTAAACT 

CCGAATTCCATATGTAATAGGATGCAAGTCTAAGCGTTTCATGTGGACATAAATGTATCTAAA 
TAAAACTTTCCCTAGCA 

CTGTGGCTGACCTCACCCTTACTTTTATACTTTAGTATGAAACTGATGAGMCTTTGGTAGTG 

AGTAI I i 1 1 1 I IATATA 

TATACATATATATGT 

>MPM20D0-002P8J)reasLTable1_54 

ACCTCACGCGCATAAATTTGCTGCTCCTATTTTTTTTCT^ 

TTAAATCTTTTGGCAA 

TATATAAAMTGTAAATAGTAMCTTTATTTATTMGAATGTCATCTT1TTTMTTTA 

CAATTGTTCATCTA 

ATTTATTTTTTCTATACAGTTTTAMTACTCAGACATATTTTGCTGT^ 
GTTCTCATGGATTTG 

TTTT(XCAT ACTG TTTTCTCTGATCTCMTTACAGGTTGGATCTCACAAATAATAATGTCAGAG 
ACAGAAATATTTTGCC 

ACTGTTGATTACTATACTTTAAAGTTCTATATTATGAAAATATATAATAGCTTGT 
>MPM2000-002P8_breastJTable1.55 

ACAACTATATATACATGTGCATATATATGTAMTTTATATTTATATATMTATCTTTATATAGATA 
GATATCTGCAGACA 

GGTTATTGATTATAGAGACCCMGAMGCMCTCAATMTTGTTCAMGTTTTCCTCACTGAC 
TGCTGGTGTGTAGTTTA 

AGMGCCCCCATTTGTTTGCACTCAGMTGCCTTATCTTCTTTTAATGGAACACTTGATGTGG 
AATTTTAAGTCTGAGAA 

GTGAGGTGCCTTCTGMGMGAGATTTTAGAGACTCCCTTCCTCTATAAGTTGGAAATGACC 
AGAAGTCTTAAGTAGACG 
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acagttagctgactttgacattgtangacgtmtcagcttttaaccaaattatagaactggTa 

aagggtaaagatcaaat 

ttg cc aa aaaaataaaatat 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _56 

ACGAGAAAAGAGCTAGGGTAGGCAACTAAAACTTACACAGTGCCAGTCTCAGGAAGTCAGT 
AGCTCACAGAACTCAACAG 

ATAAACTGGATTAAAACTTAAAAGTCTTCTTTCTATTTGAGCCCATAATGACTATTTTGAACAT 
GGCTCTTTTGCTGCTG 

CCTATATATAAA I II I I I ATT AATTTTCTTGTATTGGG AAG ATCTTG AATACGCTCC AG GATG A 

GAAGAAAAAATACGCT 

GACACTGCTAAATCGGGTATATGTTTTT 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1 _57 

ACCGCGTTCTGCCTGAGCA I I I I 1 1 CCTAAAGGGAAGAATCAATAGTTTCTGACTGTTTTAAC 
AGCTGAAAGCTCCAACT 

GGAGGCAGAAGATGGGATGGCTTTTCACACACGTGCGTGCAAGTTTAGCCACCTCCAAAGG 
CCTTGTTCTTAAAGCAACA 

GTGCTGTTTGCATTATGAAATGTCTCTGGAGTTCCCCTTTGGAAA 
>MPM2000-002P8J>reast_Table1_58 

ACTGGGAAAATTTATAGAAATCATCTAGTCTTACCCTTCATCTTACATATAAGAAAAATGGTCT 
TTTCTTCTAATCACAT 

TTACAAAATATGATATAAACCTTGACCATGAATGTATGAGCCTAATTAGAGAAACAGAAAATC 

AGCATGTCAGTTTTTCT 

TCATTCAAAATAACATAGTCTT . 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_59 

ACTCGTAAAACAAGGATCATCGATGTTGTCTACAATGCATCTAATAACGAGCTGGTTCGTACT 
TTTAGTAACAGTTCAGA 

ATTCATCTTTATCTCCTACCTGCCTCATCGGTGGAAGTTTAAAGTCATGAI I I I I I I IAGACAT 
TGATACTTGTGTCTAT 

AGACAAATAAACTCATATTAGATGACMTTGATTTTTTAAAAGTCCAGGTAGAGAAAGGAGCA 
ATC ATTTTG AACT AAAA 

TCTTTCTATG I MM I G ATTACTATTCAACTTGCTA I I I I I I AGCAAAAAGCCGAAGTTTCAATA 

GTGTTCATCTCAAAT 

CTTATTGCTTTACAACCGTGGT ■ 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_60 

ACAGATAGAGATAATAGAAGACAAAGAGATTAAAAGGAAATAAAAATGCATGATTAAAAACTA 
AGAATAAAAAACCTATT 

TTTATGTTTCCTAAAGGAAATTGTTTATTCTACAGACTCAGTAGGTAGACACAAACATAAAGAT 
TTCCCTAGAAGACATA 

GAGTGGGATTTGATAACACTGTCTGTTATTTTCTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_61 

ACCATATTATACCI I I 1 1 ATTATTGTTATAATTATTATGGGTATTTCTAATTAATATGATGTTGA 
AACCTGTTTGGCACC 

TTCTGGMGCTACCAAAAAAATGACACTCCATTGAAGTGCTTAAAAGCTGTTCTCATAAGAAT 

TCTACTGGCCTATTGCG 

NAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGG 

>MPM20Q0-002P8_breastJTabte1 _62 

ACATTTTTGAAMGCACMTMCTTGTATTTTTrGCACTTAACAC^ 
ACCAGTTTTCATTCTC 

TGCAGACCCGGGCTTTATTTTTATAAAAACTGCTTTCAAAAGGCATAGAGACACCACACATG 
GTCCACAGTAAATTCAAA 

TAGAGAGGTGCAATAGTTGCAGTGGTAMCACACAAAAAAATACATTTTTTTGGACTAAAAAT 
CTG GTCACG G AT AAAAG 

CATGTGCCTTTTCATTCTTCTCTGGGATGTTACAACAGCAACACGCTCTAAAACAATTAAGTT 
ACATGCATAATGCTAAA 

AGAATGTGAGCAATCCTATAACCAGCTTTAAGCCATCTG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 __63 
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ACCATTTCACMACTCTGAMTTGGGTTCCATATTGGCAAGGCTGCCACAGTTGTTAAGAATA 
ATCCTCTATGTTTCTTC 

CTCACAAAACCATATCTCATTTATATCCAGACCATTACTTCACTATAATTACAAGGACAAATTA 
TTAGCAAGAAATAAGA 

ATAGTATTAGMGAATTGATCCTATTTTGAACCCCTCTCCAGTATCTTCACACTCTTGTCAACT 
CTCCAGGCCTCTCTCT 

TGCCCTGAGTTATCAGCCTGTGTGGTGTTAACTACCTTAGAAGGT 
>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 Jo4 

ATCCTGMGACCTCCTTTTTGGGCACCGGACGCCAGGTGTTCTACAAGTATGGGAAACTCTC 
CAAGTTATCAGAGATTGT 

CTACGACAGTACCGCCGTCACCTTCGGGTATGACGAGACCACTGGTGTCTTGAAGATGGTC 
AACCTCCAAAGTGGGGGCT 

TCTCCTGCACCATCAGGTACCGGAAGATTGGCCCCCTGGTGGACAAGCAGATCTACAGGTT 
CTCCGAGGAAGGCATGGTC 

AATGCCAGGTTTGACTACACCTATCATGACAACAGCTTCCGCATCGCAAGCATCAAGCCCGT 
CATAAGTGAGACTCCCCT 

CCCCGTTGACCTCTACCGCTATGATGAGATTTCTGGCAAGGTGGAACACTTTGGTAAGTTTG 

GAGTCATCTATTATGACA 

TCAACCAGATTA 

>MPM2000-002P8.J>reast_Jable1 .65 

ACATGAGGTGTGGTGCCTATAAGCCAGGGTCGGAAACTTTCCAGACAAACCTAGATAGCTCT 
ACTAGGAGGGAGTCAACG 

ACCTATTGTGTCAATTAGATCCCAGCCTGGACAAGGGCATGACTATTGCTGTTTGGGGACAC 
GTGGCTCTGTGTTGAAGG 

CAATGACTGTGTGGCTGTTGCCATGTGGCCTGTTCTCCCCTAAGCCCTGAACCAAAGGTTCC 

AGGCCCAGATGAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_66 

ACGTGGAGTCGCAGCTGCAGCGCACAGAGACTGGAGCGACGGAGACCGTCACGCCCTCAG 
AGGCCCCGGTGCTGGCAGCT 

GAGCCCGAGGCTGACAAGGGCACTGTGTTGGCACTCACTGAAAATAACTTCGATGACACCA 
TTGCAGAAGGAATAACCTT 

CATCAAGTTTTATGCTCCATGGTGTGGTCATTGTAAGACTCTGGCTCCTACTTGGGAGGAAC 
TCTCTAAAAAGGAATTCC 

CTGGTCTGGCGGGGGTCAAGATCGCCGAAGTAGACTGCACTGCTGAACGGAATATCTGCAG 
CAAGTATTCGGT 

>MPM2000-002P8_J>reast_Table1 __67 

TTTTTGTTCAATACATTTTAGATTAGGATTGACAAGTAAAGATACTGCTATGGMTGATACATT 
GTATTTTCTGCATTGT 

GTGAAATAGTTTTTATTGAMGTCAAGTGACATTTCAAMGMGTTCTATMCMTTATGTTTC 
ATGCTTAAAGTAAAAA 

TTCCCAGAGTTTAGTTTAGAAAATGTMTCTTTTAMTTTC 

CATAATGCCATGTTT 

TGATAAAGTACCTGC 

>MPM2000-002P8__breast JTablel _68 

ACACTG'ACTCAAATTTTCTCTAATCATTCATACTCGCACATTCACTCAAGCATACATACTAGAC 
ATAAAAATTGTGCAAG 

AXGAAGCATCAGCTTTCTATTTTAAAAGCCTTMTTTAAAAAAACTTAGATAGGCTCACTGCAG 
TTCCTTTAAAGGAATA 

TTCAGTACCTCTGAAAGGTGGCATTCTCACAGATGGGTTGAATGAAGCTTTCATCTGGACAT 

TCTACCACCACAAAAGCA 

GCACCAGGATCTGGAGGAGT 

>MPM2000-002P8„breast_Tab!e1_69 

CCAGGGGTAAAAAMACCCTTGTGMTCCTGCACACATCCCTTCCTGTGTTGGTGTTTCCTTT 
AGACTGGCCTAGCCTGG 

GCATCACTGTAAAGTATGTGCAGTTGGTCTCTGTCCTGT 
>MPM2000-002P8jDreastJTable1_70 
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ACAAAAATACCAGTGCTTGTTATACTAGTTACTAAAAGAAGAAGAAACTCAAAATTCCTATCT 
GCGTGCTA A I I I GAAAA 

GAACAACGTAGATAGATTTGTTGGCACATATATATGGCATATTCACATATGGCATATATACAT 
ATGGGGAGAAAACATGA 

ACCAAAGGCCAATTCAGTTATGGGAGCTCATCTCCTTCCATCTCTCCTAATCMGAGCAAAG 
GGAACAGCAGGCCTAACA 

GCAGGGTTGGGAAGGCAAAAGGACTGGCACTGAACT 
>MPM2000-002PB_breast_Table1 _71 

GTGCTATAGACGCACAAACGACCGCGAGCCACAAATCAAGCACACATATCAAAAAACAAATG 
AGCTCTTATTTTGTAAAC 

TCATTTTGCGGTCGCTATCCAAATGGCCCGGACTACCAGTTGCATAATTATGGAGATCATAG 

TTCCGTGAGCGAGCAATT 

CAGGGACTCGGCGAGCATGCACTCCGGCAGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _72 

ACCCCTGCTGCTGGCTGGGTTCTCAGCCCCTGACCATGAAATGGTTCCACATCGATCTACA 
GAAAAAACAGCCACTTTGG 

CCGTGGGCCCTGACGCGTAATATCATTATGGAGTCAGCAGCGCATCCCGTCCCATTATCGC 
CTGGCCAAGCTTTTCCAAG 

GCCAGCCTGGCTGCAAATGGCTTTCTCCTGTCTAGGGGGGCCACAGCCACTGTTTGCCCTC 
CACTACCGGAGGAGAAATT 

TTATCTTTAATTGACACTGGCTGCCTGCCACCCCCTTGCCTCGGCTGGCCCAGGCTCCAAG 
CCCGATCTTTCCTTACACT 

TCAGGAACAGGCTTTCCCTGGCTTCTTCCCTCTCCTC 
>MPM2Q00-002P8_breast_TabIe1 _73 

ACCTTCTCTCCTTCCCTGGCTCTGAACATCATTCAGAACAGGAACATGGGGAAGCCAGCCCA 
GCCTGCCCTGAGCCGGGA 

GGAGCTGGAAGCACTCTTCCTCCCCTATGACCTGAAGCGGCTGGAGATGTATTCACGGAAT 
ATGGTGGACTATCACCTCA 

TCATGGACATGATCCCGGCCATCTCTCGCATCTATTTCCTGAACCAGCTGGGGGACCTGGC 
CCTGTCTGCGGCTCAGTCG 

GCTCTTCTCTTGGGGATTGGCCTGCAGCATAAGTCTGTGGACCAGCTGGAAAAGGAGATTG 
AGCTGCCCTCGGGCCAGTT 

GATGGGACTTTTCMCCCGGATCATCCGCAMGTTGTGAAGCTATTTAATGAAGTTCAGGAA 
AAGGCCATTGAGGAGCAG 

ATGGTGGCAGCAAGGATGTGGTCATGGAGCCCACGATGAAGACCCTCAGTGACGACCTAAA 
TGAAGCAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_74 

ACATAGATCCTGATCTACTGGCAGAGCTCAGCGAAGAACAGAAACAGATCCTGTTCTTCAAG 
ATGAGAGAGGAACAGATC 

CGACGATGGAAAGAAAGAGAAGCAGCTATGGAAAGAAAGGAGTCCCTGCCAGTGAAACCCA 
GACCAAAGAAAGAGAATGG 

CAAATCGGTTCATTGGAAACTTGGAGCTGATAAGGAAAGTCTGGGTATGGGTGATG 
>MPM2000-002P8_breasO*able1_75 

ACTTTGTTTCTTTTGGGGAGCATTAGACAGTAACCCTCATGGAGCTAGAGAACCGGATGGGA 
GACATGAGCAGTAATTAA 

CTCACTTGTTCCCCAGAGTTTCTATTTGATTGATTATCT 
CTTTCCTCCATGTAA 

TTTTCACTATGGCCCAACTAATATAAACACCTGGAAATTACAAGGAAAAAAAATTCTTCCTCTA 
ATAACTATCCAAATTT 

GTGGMTATTTATTTGTMTAGCAGATATCMGTTATGCTTATATAGCATTAAAAATTCTCCTG 
CTTTGACTACACACAC 

AACCACAGTTGTGGGTCTAATCATGGAGATATCAGTAA 1 1 I 1 1 AGTAACTGAATTATGAGG AC 
ATTTATCTGTTTAGCAT 

GTATGCAAACTGATATGTAATCTGAGGTTCCAAAGTCAATTCTTTCC 1 1 I I 1 1 1 1 1 
>MPM2000-G02P8 J)reast_Table1 _76 
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GGCGGCCGCCCGGCCGGGTACGGCGTGGTCAAGGTAACAAGAAGAAAAAAATGTGAGTGG 
CATCCTGGGATGAGCAGGGG 

GACAGACCTGGACAGACACGTTGTCATTTGCTGCTGTGGGTAGGAAAATGGGCGTAAAGGA 

GGAGAAACAGATACAAMT 

CTCCAACTCAGTATTAAGGTATTCTCATGCCT 

>M PM2000-002P8 J>reast_Table1 71 

ACTTTTTTTCTCTTTGAAATCTCATAGGATAGTCACACTTATAMCATTCCCMTATTCGGATT 
CTAGAAGAAATGCAAT 

TCATTAAAATTTTCCTGGCACTGAGAGTTAATCTTTAGCAGATTGCATGAAAATACTGAATTCC 
TGGTAAGGAGATATTT 

TGTTTTAAAMTMTGTGTTTTGATACGMTCAGTGTATTAACTGATAACTAAAAAGT 
>MPM2000-002P8_breasLTab!e1 J78 

ACGTTGMCGTTTATTACAACTAATTGGCGATGTGATAAGACAGTGCTCACGTGGCCTGAAT 
GTTGGTCACAATCACAAC 

AAAGCTTAATCCAGCCCAGCATATATAAGTGAAAATATAAACCATGAAGACATGTTTAGATAT 
GTATAAGT 

>MPM2000-002P8_breastTable1_79 

CGGTTCTCTTGGTCTTATTCCCATCCTGGCCAATGCTTAMTACTATTTGTTGAAAATAATTCT 
TTGAGACAGATTTCAG 

CTACCTCCCTTCCAGGTTCGATTTMCTTGGTTGTAATTGTCAATTTGTTGTTATAGGTCTTAC 

CTGTGTGAAAGAAAGA 

AAMGAAAGAAAG^W^GAAAGAGAAAGGAAATTATAAGGTCAAGTTAACAGTTTTGAGGTTTT 
GTGTTTTTTTCTGGAAC 

TACTTCAAGTGAGAAAATAAAAAAAAATGGTGACAAAGCTGT 

>MPM2000-002P8j3reastJTable1_80 

I I N < I M I I I I 1 1 GAAMGGAAGGAAMTATTTTATTAAAAGTTTTTTAAAGTTTATGAATGGA 
AGTCTATGAAAACAA 

ACTACTTGATACAAAAACATTCAGATATTAGATGTCAAAATAAATCAGCACATTTGAAAATACT 
ATAAATTATATTTCAA 

ACAAATATATACACATTATGTTAACCTTCAACAGGATCCATTATCACTACTTAGAACACTGATA 
TGTTTATCTTTTAAGT 

ATGTAAAAATTACATAGCTGTTAAGTTTGTATGGCAATTCACCTATAACACATTTAAGAAAGCA 
TTACAAAATTGATTAT 

ATMTAATTCTACAAAAGTT7TCTCACATTTACCAAAGCCTACTAAA 
>MPM2000-002P8j3reastJTable1_81 

ACTTTMCTTTTGMGGTGGTTTCTGGTTCCCCCAATCGGTGAGCCCAAAGACCTCAAATAA 
CATTTTATTCACACAGAC 

TTCTTAGAGATGAAMGTTTCTAGAGAGCAGAGCCTTTAGGGAACTAGTGATGATGCATTCA 
CTGAATAAATCACAGTAT 

TATACTCAAGAGCAAATACGTTTTCTTTCTTATTGGTGTCATCTTTCCTTGTGAAATACGGCAA 
CTGATGAAGAAGTCTC 

CTATTGAGAATAACCAGACGAAATCACAAGGCTAGACAAGCAGCTACTAACACCATCCCCTT 
CCCCCTGCCCATGGTAAA 

CCCTGCTGGCAAATGTATTTCTCCCTCCTAAACCTGGGAGGACTCACGTTTCTGCACCCAGA 
GCCCCAGGTGGAAGTAAA 

CAATGGGAGTGAGCCGATGAGGTGGGATTGCTGTTCCTTGACTCTTAGTGCTTCTCATGCTA 
GTCTCCTGGGGATG 

>MPM2000^02P8 J>reast_Table1 _82 , 

ACTGTTCTTATAAAAGATTCTTTCTCCCAGAATTATATCTCCTCAGAGCAACAGCAAGGTTCT 
CAGGATCGAAGCCTACT 

CTAGCCTCAAGGGCTAGGAAGATTAGGATAAGGATAAGGATAATAATCCAAAAGTCTCGACA 
ATTCCAGTAGTCTCTGGA 

TGGCTCCAACATCATAGAMTTTMCACTGTTCCACTTGTTTACAAAATCTAACACTGGCTTA 
GACATTCTGGACTTTCA 

GTGAGGGTTCCAGCATCTGATGTCCCTCAACTCCTTTCCAGGGTGAGAGGCCCACTTACAG 
GAAACTTAACTTCTCACCA 
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TGTGGACCCATGAGGGTTTTTCTCTTGCAGAAGGGCTAAAAAGTGAGGAGCTATGGAAAAAT 
GTTGGGTCACTTTTAAGG 

CAGMCTGTTTGGTTGTGTGGGMTTTTTCCTMCCTAGTTCTACCATCTTGGAm 

GTATAGGATAGAGCAGC 

>MPM2000-002P8 J)reast_Tab!e1 _83 

ACCCTGTGCGTAGGTGGAGCGGTTGAAGCAAGGTGGGTGTGAAGCCCCGAGAGTGGTGCT 
TTGGTCGGACTGGCACACTC 

CGGGCAGCTGGGAGAGTGACAGGGAGGCTGAGAAGGGGCCGCTGGATCCCGCAGCTGGC 
G CG C ACAT AGTGTCTG CTGCC 

CTGCTTAGGACAGTTCTCTTTGCATCCGTGAGGAGCCAAGACAAGTCACAACTGCAAGTGAG 
GGGGTTGCCAAAGAGGTT 

GATCGATAGGACCTGGGAGGAATCCAGGGTCCAAGGAGGGAAGGAACTCAAGTTGCAGTTC 
TGGAACAGAAGGACCTATA 

GATGTGGAGTATCTTGAAAGATGGTGTGTGGCGACAGAAGCAAGTGCTGNNGGAGTCCTGA 

CAGTCCAGCTGCTGCAGGT 

GGGGGGGTCATCTTGAAAATGTCCCC 

>MPM2000-002P8Jxeast_Tab!e1_84 

ACCTAA(X)TACCTTTAAGACTGGGATAACTATTGGAAACAATAGCTAATACCGGATATAGTTA 
TTTATCGCATGATGAGT 

MTAGAAAGGAGCTTCACAGCTTCACTTAAAAATGGGGGTGCGGAACATTAGTTAGTTGGTA 

GGGTAATGGCCTACCAAG 

ACGATGATGTTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGT 

>MPM2000«002P8 _breast_Table1 _85 

ACTCTTTGAGGACATTTTTGTCAGATTMCTATAACAGTGTAGTGTAGTTTTTAAMTTGCAGT 
TGAAAAGTTTAGCTGT 

CTTGGAAGTCAAATTTATCCAATTGTTCAGACTTCTGTTACTACTTAATATGAAGCCACCATG 
CTGGCTTGGACAGAATT 

AATTTCATTCATGTTATGGAGAATTCTATATTACAAATCTGGTCCCCTATAATATGAACAGTGA 
GCAGTCAGAAATATAC 

MAGGGTTAAATAGGGTAAAGACTTTGGCCAAGAAAGGAAAGGCCTTAGTTCTACCATAGAG 
TATCTTCTCTAATTAAAA 

TGACTGGGAAATATATGGAAGCAGAAACCAGCACAAAGCACTACCCATCTAGAAATAATCTT 
TTCAGTTAAAAAACAACT 

CTCAAAACCAGCACTCATTTCTCTMGATAGGTTATAAGTATTTTACGATTTCTTGTTATATT 
>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _86 

ACACCAGCCAGCTCCCACCACTCACGGCCTTCATCCTGCCTTCGGGAGGCAAGATCAGCTC 
GGCGCTGCATTTCTGCCGG 

GCCGTGTGCCGCCGGGCCXaAGAGACGTGTGGTGCCTCTTGTCCAGATGGGAGAGACCGAT 
GCGAACGTGGCCAAGTTCTT 

AAACAGACTCAGTGACTATCTCTTCACGCTAGCCAGATATGCAGCCATGAAGGAGGGGAATC 

AAGAGAAAATATACAAGA 

AAAATGACCCA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _87 

ACAGMGAGGTTCGTGGAAMGGMTATGCTTAATAACTTCGAAAAAAATACCCATAAATGGA 
CAAGGGTGTTGGGCCCC 

CTTTCTGGGTGGATTCAGGGGTAGTCAGATATTCCAGGTTAAACTGAACCTGATGCATCAAT 
CTCCTTCTTGGAGGTGTC 

TCAGTGTGCCAGACACTGAATCCACCTTAGACATCTATTGCCATTCAGCCAGCAACAAACAC 
ACATTCACACTCCTCTGT 

GCAAACCTTTCTTTGCTCATCTTGGTGAGAAAACACATCCAAGAGT 
>MPM2000-002P8J)reast_Table1J8 

A CAGAAAMGGATTG GMTTGTGTTTAGTTTTTGGTGTTTAGATTATTTTC 
TCI 1 1 I I CM I II II I 

TTTCl I I I I IACAATAGGCCAGTAGMTTCTTATGAGAACAGCTTTTAAGCACTTCAATGGAGT 
GTCAI Mill IGGTAG 
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CTTCCAGAAGGTGCCAMCAGGTTTCAACATCATATTAATTAGAAATACCCATAATAATTATAA 

CAATAATAAAAAGGTA 

TAATATGGT 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _89 

ACTGTTGCACGTCGAATTAAGGATCTAGCTGCTGACATTGAAGAAGAGCTTGTTTGTAGACT 
GAAAATTTGCGATGGGTT 

TTCACTGCMCTAGATGAATCAGCTGATGTTTCAGGACTTGCTGTGCTGCTTGTGTTTGTTCG 
TT ATAG GTTT AAT AAGT 

CTATTGAGGAAGACCTACTCCTGTGTGAATCTTTGCAAAGTAATGCTACCGGTGAAGAAATAT 
TCAACTGTATCAACAGT 

TTTATGCAGAMCATGAAATTGAATGGGAAAAATGTGTTGATGTTTGTAGTGATGCTTCTAGG 
GCAGTGGATGGGAAAAT 

TGCCGAAGCTGTCACCTTAATAAAATATGTGGCTCCCGAAAGCACCAGTAGTCACTGCCTAT 
TATACAGACATGCCTGGG 

CAGTTAAMTAATGCCTACATCTTAAAAAATGTGCTAGACCAGGCTTTCCTGTACCTGCCGG 
GC 

>MPM200Q-002P8J)reastJ-able1_90 

ACCGAACAATGACAGGGGAAGGGTATTGGACACGGCAGCGTCCTCCTTATTGAAAACACAT 
TATGTCAGTTGGGAATTTT 

AAATAAGCTTTTAGCAAACCTAACACTAAAAGCAAAATAGAAGAAAGCTATACCATTACCATA 
ATACATTTTTCATCTCA 

TGGCTACAATGGAATTCTTGAAAAGGAAAAAAAAATCCTATCTACATATAAAAACCTGCATGA 
ATGAATCACTACATATG 

CTTATAATGAGGAAGAGTTATGGGTCCTGAGTGTAA I I II I I ATCCTTTCTTAAAAAGTTTCTG 
TATTATGCATTTTGAT 

AACACTACTGATGATCCTTCCACTTACATTTGAAATGTTATGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_91 

GGCTATTGMCTTCCTTTTCTTGTTTGMGTTAGCTTCAAATTTGTTCCTATCCAGMTA 
CAGGTAATTTAGCATA 

GGAGCAAATTACCTGTAMTATTCTGGATAGGAACTACTTGAAATAGTAATTTGTTAAAAGAT 
ATGACAAAATGAAAATG 

CTTAAACTACAGAAATTTAAAMTGCCATMCAATCTTGCGAGACTAACTTTAAMTATACTTT 
AAATGATTATTATGAT 

TTTGGTGGTAACG^TCCCCCACACACAACCACTATGAAGMATAATGCCGCATTTTTCCCCC 
ATTGT 

>MPM2000^2P8J>reastJTab!e1_92 

ACTTACATGGGTGTTTTGATCTCTGTTCTTTCATACTACATTTGAACAGGGCAAAATGAACTA 
ACTGCCATGTAGGCTAA 

GAMGAMTGCTAACCTGTGGAAAGTTGGTTTTGTAAAATTCCATGGATCTTGCTGGAGAAG 
CATCCAAGGAACTTCATG 

CTTGATTTGACCACTGACAGCCTCCACCTTGAGCACTATTCTAAGGAGCAAATACCTTAGCT 
CCCTTGAGCTGGTTTTCT 

CTGATGGCACTTTTGAGCTCCTAAGCTGCCAGCCTTCCCTTCTTTTCCTGGGTGCTCAGGGC 
ATGCTTATTAGCAGCTGG 

GTTGGTATTGGAGTTGGCAGACAGGATGTTCAACTTAATGAAGAAATACAGCTAAGGCCTTG 
CCAGCAACA 

>MPM2000-002P8 J>reasLTable1 _93 

ACTGGATGGACGATACTGGCTACAGCGAGAAAGCAACCTTTGCCTCAGTGACATATCCTCG 
GGGCTATCCCTACAACGGG 

ACAAACTATGTGAATGTCACCATGCACCTCCGAAGTCCCATCACCAGGGCAGCTTACCTCTT 
CATAGGGCCATCTATAGA 

TGTTCAGAGCTTCACTGTCCACGGAGACTCTCAGCAACTGGATGTGTTCATAGCCACCAGCA 
AACATGCCTACGCCACAT 

ACCTGTGGACAGGTGAGGCCACAGGACAGTCTGCCTTTGCACAGGTCATTGGCTGGATCGT 
CACAAAATTTCTGTTTGGA 

CCGGAATTCAGCCATCAAGAGCAGCATTGTCCCTGAGGTGAAGGACTATGCTGCTATT 
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>MPM2Q00-002P8J>reast_Table1_94 

ACTTGCTGAAATTGAGACTCTTCTCCCTTTTGAGCAGAGGTCATTTTCTCTTGACATTGMTT 
CCAGTATTTGTGCAGM 

AAGAGGTGTCAATGAGGACTCCATGGATACTTTCAGTTGATCAGTATTGGCTCTGCTGCAGG 
GTGATTTTGGCTTCACAC 

ATAAATGTTGCAGTGGCATTTGTCCAGGGGAAAGCCCGCTTGGAGGCTGTAGGATGACCCT 
GATGGAGGCTGTCACTCAA 

ACAGCTCCAGGTAGTCAGGCAGCTGGTCCTGCTGACCACAGGGATAGAGAAGGAGCTCCTT 
CCCCAGGGAAGTGATGGGT 

TCCTCCTTGTGATATTCCACCAAATCCGCCAAGGTGGCATGCTG 
>MPM2Q00-002P8_breast_Table1 _95 

ACCAGAAACCCACCTCACCCCGGCTCACATCTAAAGGGGCGGGGCCGTGGTCTGGTTCTGA 
CTTTGTGTTTTTGTGCCCT 

CCTGGGGACCAGAATCTCCTTTCGGAATGAATGTTCATGGAAGAGGCTCCTCTGAGGGCAA 
GAGACCTGTTTTAGTGCTG 

CATTCGACATGGAAAAGTCCTTTTAACCTGTGCTTGCATCCTCCTTTCCTCCTCCTCCTCACA 
ATCCATCTCTTCTTAAG 

TTGACAGTGACTATGTCAGTCTMTCTCTTGTTTGCCAGGGTTCCTAAATTAATTCACTTAAC 
CATGATGCAAATGTTTT 

TCATTTTGTGAAGACCCTCCAGACTCTGGGAGAGGCTGGTGTGGGCAAGGACAAGCAGGAT 

AGTGGAGTGAGAAGGA 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1 _96 

ACCTAACGTACCTTTAAGACTGGGATAACGTATTGGAAACAATAGCTAATACCGGATATAGTT 
ATTTATCGCATGATGAG 

TMTAGAMGGAGCTTCACAGCTTCACTTAAAAATGGGGGTGCGGAACATTACTTAGTTGGT 

AGGGTAATGGCCTACCAA 

GACGATGATGGTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGT 

>MPM2000-002P8J>reastjrab!e1_97 

ACAGCCTCTCGGCCCGGCTAAACATCATCGTCTTGGTAGGCCATTACCCTACCAACTAACTA 
ATGTTCCGCACCCCCATT 

TTTAAGTGAAGCTGTGAAGCTCCTTTCTATTACTCATCATGCGATAAATAACTATATCCGGTAT 

TAGCTATTGTTTCCAA 

TAGTTATCCCAGTCTTAAAGGTAGGTTAGGT 

>MPM2000-002P8 - .breastJTableU8 

CGMTTGGAGCTCCACGCGGTGGCGGCCGAGGTACCTGCCCATCCACATG(X:TTTTCCATG 
TATACTGGAACTGAGCATA 

GACCTCTTCCCAGGCAGAGCTGACAGCAAGTAAAGGAGATCATAATCATGGGGACCAAACA 
ACTTTGACTAAAGTGTGAA 

TGTCACCTAAGGAGATGCTGTGAGATCAGAAGGGTGGGGCAGAGGAGCAGACACCATGAG 

GGAGAGTCCTTGGGGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _99 

GGGGAACACCCCCCNGNGGCGGCCGANGCCAANANCTTTTTGNGGGGGAGGNAAACCCCA 
CCCCCCCAGACAAAACNGNC 

ACGNACCNCGGNfsnTTNTAGAACNAGGGGNGCCCCCCCCCANAAANAANNnnnnnnnnnnnnn 
nnnnnnnnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnTTANAAAAl I 1 1 1 1 1 GAGGGGGGGGGGCNCCCCCGNAAAAAA 
CANGGNCANAGAAG 

NNCCCCCGNGNGAAAGGGGGANCCGNNCACAANNNCACACAACACACGAGCCGGGAGCA 
NAAA 

>MPM2000-002P8 Jxeast_Table1.J 00 

CACATGGAAGA(X3CTATTCCAGGATCTTTAMTTTCCATGGATGCATATAGGATGTTTGGGA 

GCATAATCCGNGAAG 

>MPM2000-002P8j3reastjrable1J 01 

ACCTTTTGTTGGTTTTGATAATCCTTTMCAAGCTTAGATTTATTATTGTGC 
ATGAGGAAGAAATAGG 
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AAAGCAGTAAAATGAACAATGAGAATCTGTTACCCAAACTGATATAAACTCCCTCAGAAAGAA 
AGATACTACTCCCTAAT 

TCTTTMGNGTTAAGTGGCAATAATGATCAAATGTTGTAAAGGGGATTGTTACTACAGCTAAT 
ATGAAACGGGAGGCTGG 

ACTAMTCTMCCTTTCTACCCTTGATTTCAATTCTAAAAGGACACCGTATACCATTGCAGAAA 
G 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 .1 02 

AGGTACMGGGATTTTAACCNTTNNNCANAAANCCCANNNGTGAATGCTTNGCCATACTTGC 
TTTAAGGTGTTATGGTNG 

GCACAGTTTACTGGCTTCGCCTGTTMATTTACAAATGTCCTGTTTGATACTACTTGTTAGAA 
CACTAI I I I 1 1 IAAATA 

CAGAAAAAGCTNCCTATMTGGCMCTTTCAGANGAAATTTAAAAAATNCACAGGAGGTATTT 

TATTTACCCAATGGCTT 

GCCAGGGTTCCCTGGC 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1_1 03 

ACAGTTGGATTGACTACAAAAAAAMTTAGGCCTTGTCCATTTATCCAGAGGTTTCCTTCAAA 
A C I I I I AAAAAATTTTA 

tcacctaaaatggattttamttatcagaatttagatgtagcaattaagtaaatcttaaaggag 

gtgtagaattccttta 

agaagttattgtctgcttcxdcattgcagcmtgtctgcmtactactttttttmtg 

gaaacaattctctgcaa 

ctgtaaaaattatgccagmtgcaagtttttc 

atgggataagtcatga 

tttattccctcccttctatggaa 

>MPM2000-002P8_breast_Tabte1_104 

ACTTTTACCATAGAATCTACTAGAACTCTCTGCTATTCAAAACAAAGAGCTCATACTTGTTGG 
AGTAGGGAAAAAATTAG 

AAATTTGACCAAAAGATAGATTCAATCAACTACAAAGTCAATTCCAAGATGCTGATAACATCG 
AAACTCTTGAAAAAGAA 

CTATTAGAATCTGGAGTTGAACTTTMTGGATCATATACCTGTTTTGCTTGATCAAGTGATTGA 
TCAGCTTAATATTAAA 

GMGATGGTATCTATTTAGATCTTACTTTAGGACGTGGTGGTCATTCGAGTCAAATTTTAAAA 

AAACTTACTAGTGGCAA 

GCTTATAGTCTTTGATAAAGAC 

>MPM2000^02P8 j3reast_Tabte1_1 05 

ACC^^^TTTGCCATGTCAGTTATGACTCCMTTTTCTGTGTGCAAGAGCAATCACACGGAAGC 
CCTGTTTAGTGAAGTCTT 

CCAAMCGTTTTGAAMTCGACAGGMCTGTTTCAGGTTTACAGAGACCGGCAATGGCCTCG 
GGCGCTCCTTTCATGTAG 

GCTTTCATTTTCCTATCCCCCAGCACCCTGGCAACCACACTCATACGTTGCAAAGCAGAAGA 
AAATGGGAACTGGCGAAC 

MTTCCTATCTCATMGTAGCTGGMGTTCAAACAGCTCCATTTCTTGGTTTCCTGCAGGGGT 

AGATTCAGGAAGCAGTT 

GTTTGGGAGGACGAACCACTGTGGGCAT 

>MPM2000-002P8_breast JTablel J 06 

AAAAAACAATTAGTAGATACTAAACTACTATTTATTCTTGCCGGTATGGGCGGAGCAACAGG 
GACTGGAGCTTCACATAT 

TTTTGCAAMGTAGCCAAMCTCTGAMTCTTTMCTATAGCTATTGCTATCCMCCTTTTGAT 
TTTGAAGATAGTAAAA 

GGCTTTCMGAGCTTCTGMGGMTTAAAAAACTACAAGAAAATTCAGACGCGCTAATTGTAG 

TTTCCAATTCTAAAATC 

GCGGAGCTATACMCGGCATMGTATTTCAGATTCTTTTACAAAAGCTMTCAMTTATTTTTG 

ATATTATTTAAACTAT 

TATTGATTTAATTAGTAAACAAGC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 J 07 
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NNNAANCTCNCCCNCCAAACCNNNCCCGGGNNNNNNNNGGGGGGGNTTTTNTTGGGGGGA 
NGGGGNNNNNNCCCNGNNNN 

NNNNGGCCGCCCGGGCAGGTACATTCNCAAQGGTTGGAACCCAAGCCCCACCCTGGGTTT 
TCTTAAGTTCATTATTCCCC 

CACCCCAGNAATTCCCTTGGGAGTTCCTTGGCCAGAAGCCATCAGAGACAGCAGGCGAAAA 

GCAGGGCTTAACTGAATNC 

CATATTGGGG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 J 08 

ACATCCCGAAAGACAGCAAAAAGAAGAAGCACGAGCTGAAGATTACTCAGCAGGGCACGGA 
CCCGCTTGTTCTCGCCGTC 

CAGAGCAAGGAACAGGCCGAGCAGTGGCTGAAGGTGATCAAAGAAGCCTACAGTGGTTGTA 
GTGGCCCCGTGGATTCAGA 

GTGTCCTCCTCCACCAAGCTCCCCGGTGCACAAGGCAGAACTGGAGAAGAAACTGTCTTCA 
GAGAGACCCAGCTCAGATG 

GGGAGGGTGTTGTGGAAAATGGAATTACCACATGTAATGGAAAGGAGCAAGTGAAGAGGAA 

GAAAAGTTCCAAATCAGAG 

GCCAAGGGC 

>MPM2000-002P8 jDreast_Table1 J 09 

ACAGCCTCTCGGCCCGGCTAAACATCATCGTCTTGGTAGGCCATTACCCTACCAACTAACTA 
ATGTTCCGCACCCCCATT 

TTTAAGTG AAG CTGTG AAGCTCCTTTCTATTACTCATCATGCG ATAAATAACTATATCCG GTAT 

TAGCTATTGTTTCCAA 

TAGTTATCCCAGTCTTAAAGGTAGGTTAGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 10 

ACCGACCGCTCCGAGATCTGTATGAGTTGGAGGCAGGCCAGTGTGAAGGTGTGGGAGGAA 
TCCGCCCACACCCAGCTTCA 

TACAGCACCCTGAGGACAATGTGGCTTCCCTGATTCACACCTACTGAGCCAAGGCCCCCTC 
TGAAGTTAGGTCAAGAGGG 

CCCACCCTAGCCGGGCCAACTCATTCCTTTGAGGACCTGATACTCAATGAACTGCTTACTAC 
CAAAAAAATGCAAAGGAT 

TCAGCAAAAAGTGCMTTTCCATTTGAGAAGTAAGATTCTCCCCAAAACATGACACCACCTTT 
TCATCCTTTCAGT 

>MPM2000-002P8_breast - .Table1_1 1 1 1 
ACTACCATTTAGGAAACTGCTATAACACATAATTTCATGAAGTAACACCTAATACGGTGTAGT 
TCCCTGGTCATATTTTA 

TACAATTCAACCATATAAAAGGGTGTCACTGTAATTTCAGTAGTGTGGGTTTACAAATAATCT 
GCTGGTTAGCTTATTAC 

CTTGAGGTTTTGAAAMCTAGMTTATATTGAGGCATTTCATAAACATATCTCTTGCACCCTCT 
TCATGGTGGAGTTAAG 

GATMCTTGCAGGTGGTTGGCCAAGGCCCAATATAGATGATTATAACATTTAGAATTGGCAAT 

TAGAAGTTGATAATCCA 

TATAGGACCATAG 

>MPM2000-G02P8 _breastJTable1JI 1 2 

ACCCACCTCACATTCTTTAACACTTAAGGTTTTTCTGGGTAGTAAGTGCMTACATTCTTATTA 
TAAAACAATATGGACA 

GTTCAGTATGTATAAATGAGGATAAAATCAAAATCACCCACAATCTCACCACTTTGTGATAAT 
AACCATTAACTTCAATA 

TTGATGMTTTCCTTGAATGTTTTATCTACMTATTTCTTTCATATAGTTGATATCACTCTGTAT 
GCACAAACTTGTATC 

CTTTTTCTAAATCTTMTATCATMTATTAGCATTTTCTMTGTTAGTAGATGT 
>MPM2000-002P8_breast Tablel 113 

ACTATGAGTTGCCACCATGTCATGCMCATAACATATTGCTTTCTAATGGAATATAGTGAGCT 
TACGATTGATACTATGG 

ACATAACCACAATAGCTAGAGCATAGTAATAGTATTCATCAGTGCTCCACAGTATAACACTGA 
ACAGCTGGAAAATGTAA 



Page 19 
(of 176 pages in Table 5) 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Table 5 



MTGGGTTGAGAACCTCmAATTAGMGCTTAAAMCAGMGGCACTTTTACAGCMTTTCA 

TTTACTCCATAAAGCAG 

TTTTCTGTAGGCATGCATCCCCTTTGTCAGT(X)TGCACTATGCTTTTCATAMTTGACX3iT 
>MPM2000-002P8j3reast_Table1_1 1 4 

ACTGCACTGGTCATTGATAAAGATGTATTCAAAGGCTCACTTAAAGACTTCGAATACAAGCTG 
ATGGGAATCTGATTACT 

ATTTTCACTGCTTGGAGCTGATCCAAATTCAGAGAGAGAAGGTTCTGACCCAAATTCCAGAG 
CCCC A AACTG CAC A I I I A 

ATCCTGTGACATCTGCTGAACCAGGCATTTCCACTGCAGAAGCTGGGATCTTAGAAGCTGG 
GGGTATCCGCCGCTTAGCA 

AGTTTGATGTGTTTGGGCTGTGGCTGGTGGACAGACACAGAGATATTTTCAATGGTCGTGCT 

GGGAAGCTGCAAAAGCTT 

GTTCACAGTGGAGGGACTGTCT 

>MPM200C^002P8 Jxeast_Table1_J 1 5 

ACCTGGTTCTACAGATGGTTCTCATGCACAAAATTTCAGAACCACATTGTAGAAAAGTAAAGC 
AGTATGACATGCTTTGG 

AAACTGCAGATAATTTAGTGCAACTGTATTACAGGTTACAGATAATAAGAGATGAATCTGGAA 

AAG AAAAG AATGTT ATG 

GT 

>MPM200(M)02P8 J)reast_Table1 jl 1 6 

TTTTTTTCACTGTCGTATTGTTTATGGAAGAAGAGATTAGAGGACAATACAAGTAGCCACAGC 
TATGATGCATGGAATAC 

TACAGAATATGGTGAAATGCTATGTAAGGGCTAGAAACAATTCATTAGGTGTACCTGCCCGG 
GCGGCCGCCCGGACAGGT 

ACATGCATATCGCCTGTGGTAGCTCATAGTCACAGGATGTGTCTTCAAGACAGAAACTTGCT 
TTGTGGCCCTCAGCCACT 

CTCCTGTGGGTGTTGGCATCAAGCAGGTCATAGAGCCTAAACTCATCCATACTGTGGTAATG 

TTGATGACAACTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 1 7 

ACCTAACCTACCTTTAAGACTGGGATAACTATTGGAAACAATAGCTAATACCGGATATAGTTA 
TTTATCGCATGATGAGT 

MTAGAMGGAGCTTCACAGCTTCACTTAAAAATGGGGGTGCGGAACATTAGTTAGTTGGTA 

GGGTAATGGCCTACCAAG 

ACGATGATGTTTAGCCGGCCCGAGAGGCTGT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 _1 1 8 

ACCAACTTCCTTATTTCACAAATTTMGTTTGGTTTATATATTTTATTGACATGGT^ 

TCCACATCATTCCAT 

CTGCATCGTCTTCCTACAMCAGTTm 
TATTTCAGAATCAAA 

TTTATTTTACTTGCAMGTCAGTGGMTATGGTTTGGAACCAGTAGGGCCTCTAACTTAAGCC 
CAGAACCTGTCAAAGAG 

MGTGCAGTATCATTGCTAAGACTTGMCAGTTTATCTCTCAGAATCTTCAGTTCCTTTGAATT 
TCTCAGCTCTTAGTGT 

MTCTGTTTTATGTGTTTGTTGTAGACTTCCATTATGGATAGATTTCCAAAATMTTTGGGTAA 

TCAACTGGTATTTTAG 

CATTCTGGTAACTAACATGTTTAAAMTCTMGGCTCTTTTT^ 

GCTTTCAAAAGCATAG 

GCAGG 

>MPM2(X)0-002P8_breast JTablel _119 

ACAGTAATATCATGAAGCTGCTGTCTGCACTTGTCAATATCCTGTAAGCCAGTAACAATAAAA 
TTCAGCTTTTGGTTGAG 

CCCGGCCTGGCTGCTGGGCTGGAAGTCACTGACGATGATGCCGAGCTGCCGMTGTTCTC 

CACGAACTTCTCCAGGTGCT 

CCTCTAGGTGGTCAAACTTCTCCGCC 

>MPM2000-002P8_breast^Table1_120 
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ACTGGMGAAATTGCCMGGACAAAGTTTTAAMGACTTTTATGiTTCATACAGTAATGACTTG 
TTATTTTAGTTTATTTG 

GMTAGACMTATGGCTCCTAGTCCTGGTCATATATTGAGAGTTTACGGTGGTGTTTTGCCTT 
GGTCTGTTGCTTTGGAC 

TGGCTCACAGAAAAGCCAGAACTGTTTCAACTAGCACTGAAAGCATTCAGGTATACTCTGAA 
ACTAATGATTGATAAAGC 

AAGTTTAGGTCCAATAGAAGACTTTAGAGAACTGATTAAGT 
>MPM2000-002P8_breasLTab!e1_121 

TGGGTCATTTTTCTTGTATATTTTCTCTTGATTCCCCTCCTTCATGGCTGCATATCTGGCTAGC 
GTGAAGAGATAGTCAC 

TGAGTCTGTTTAAGAACTTGGCCACGTTCGCATCGGTCTCTCCCATCTGGACAAGAGGCACC 
ACACGTCTCTCGGCCCGG 

CGGCACACGGCCCGGCAGAAATGCAGCGCCGAGCTGATCTTGCCTCCCGAAGGCAGGATG 

AAGGCCGTGAGTGGTGGGAG 

CTGGCTGGTGT 

>MPM2000-002P8_breastJTable1 _122 

GGTACAGAAATAAAAATTAGCAAACAATTATTCTAGGGATATTTTCAGATTTTACnTCATTTCT 
TGAAATGCGTGTGCCA 

TATGCMTTGCATTTCTTGTGCCAAGAMCTAATAGAACTTATTTCACTTTAC Cl Mill I AAAA 
TGTGAATTTAGTTAT 

TATAGTTCAATTTTATGGCCTTACAGATGGCTTTTATTTTGTTTGCAGCTGACACTGCAGTTC 
TTTCATGCAAAATACC 

ATAMCTGT1TGATGAAMTTATGCCCCTMTGGAMCTCTCTAGTTTTTCCATATAACTATTC 
TACTGTACCT 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1_1 23 

ACAATAA AGTTCACGCACCCTG CACTTTGGCCCTTAG ATCAATCCTAAGTAGCC ATTG CC AG 
TAGGCCAAGTTTAATCAG 

AGGACAGTGCCTACCAGTAAATACTGAATAGTTACAATAGTTATGTCCATCCAACCAGTAGCA 
GATGAACAGCTAATACA 

TCATGATGCTATGCTCTCCTAACAGGGTCCCCTCAGATCCTCAGTGAGCACATAAAGAAAGG 
GAGGTCATATCCCTTACA 

TCTCTACCAGGTATTAACACCTAACTACTCTCTAGCCAGAGGCAATTCCCTTTATTTCCTTAC 
TCTCGTCGTCTTCTCTT 

TAGCCCAATCTCGTGACAATAGTTAAAACAAAAAGACCCCCAAAATATCTCTTGCTAAAACAG 

AGTAGTCCCTAAACTCT 

CTCATCTTAGACTACTGTCAGGT 

>MPM2000.002P8_breasLTabla1_124 

ACA MGCAC T GGM TTGGGGAMTAGCAGGGTGTTTCCGCCACAATTAGAAGCAGTGTTGCT 
TTTCATTTTCCTTTTACT 

GATTAGCACTMGTAGACATTAACCTATATGMTTTTTCAAAAACAGCATTTAGGGTCCACATT 
TATTTTAATTCTGATC 

TTCTCTMTCTAATTGGTGAAACTTATGGTGAAAAAATATGCATAGTTACTTTTGACATAGATT 
TGTTTAAGCATGAAAG 

CTAGGMTTGATTAAMCCMTACATMTATTTAGTTNTGTGTTACTTAGTTTCTTTGTAATAGT 

GTGTAGAATCATGTG 

AATTACT 

>MPM2000-002P8 J^reast JTablelJ 25 

CTAGTTTAGTTTATTTCTAGTTCAAAAATAATCTGTAATTGCTGTAAGAAATGTCAACCACTTA 
CCTAGGATGTTTGACA 

ATTGGGATGMGTCTACATATACTMGTMTGGCMGACMTTATTTTATTGCTCAAAAGAAA 
GTCAAAAAAATTCCATA 

TTCCCTTTGGGGAAAATTGGCAGGATTTCMGTATGACCTTTAAGAATCAGGAAAAGACTAAC 
TTATGCTTTAGGATTAA 

MCAATCAAATAATTAMTTAGTTCAATTTTCTAACATAGTCTCTATCTTCAGTTAAAGTGCATC 
ATTGCATGTTATACA 
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TTACTAAMTTACACAGTGCATMTTGTTACCATGTGACTATTTAATTCAGGGTCAACTGTCTA 
AAGGTCTCAGGTGTCA 

CATTMGGTTATMTCTAGATGMTTGMCAAGAMGAMAGATTTCTTCATTAGCCAATTTGG 

TTATGATTCAATTCCT 

ACTC 

>MPM2000-002P8_breast_Tabie1_126 

CGGCGCCTGACCTGNGGCAAGTGCTTTCAACTCTCTGAACTTCGGTTCCTCATCTGCCAGTT 

GGCAGACGCTCAGCAGAT 

CTTCCTAGACTCACGGNGCGAATTGT 

>MPM2000-002P8_breast JTable*M 27 

ACATTCCCAACAGCATGTCCTTCCTGGTTCTCTACCCCCACAGCACTTCTTAGAGCAGAGGC 
AGAGCCCAGAAGCTGTGT 

GGGTCACAGGCAAGAGCTGAAGTAAGACCTGCAAGAGGCGGCAGGGAGCTAACTGTAGCA 
CGAGGACAAAAATGAACACG 

GTAATACTGAGGTAAATGAACACTCAATTCATGTGGAGGCTGTAAACGTCCTGATGTCACCT 
CTGCCTCAAGAGCAGAAA 

ATGTGACTGGAGTGGTTACAGGAGGGGCCTGCCAGACCCCTGTGGGAATACTACATCTGGG 
ACACCTCAATCAAGGAGGC 

MGAGAGAATTTCTGGCCACTGGCAAATGAAGCATACTGGCTTGCAGGGACCTTCTGATTCA 
AGTACCTGCCCGGGCGGC 

CGCTCTAAACTAGTGGATCCCCCGGGCTGAAGAATTCGATATAAGCTTAT 
>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _1 28 

ACCCTTGCCGGACTTTCCCTTAAAGAAGGAGAGGATCAGAAAGAGATAAAGATTGAGCCAG 
CTCAGGCTGTGGATGAAGT 

GGAACCTCtACCTGAAGACTATTATACAAGACCAGTAAATTTAACAGAGGTAACAACCCTTCA 
GCAGCGTCTGTTACAGC 

CTGACTTCCAGCCAGTCTGTGCTTCACAGCTCTATCCTCGCCACAAACATCTTCTGATCAAA 
CGGTCCCTGCGCTGCCGT 

AAATGTGAACATAATTTGAGCAAGCCAGAATTTAACCCAACGTCAATCAAATTCAAAATCCAG 
CTGGTCGCTGTCAATTA 

TATTCCAGAAGTGAGAATCATGTCAATTCCCAACCTTCGCTACATGAAGGAGAGCCAGGTCC 

TCCTGACTCTTACAAATC 

CAGTTGAGAACCTCACCCATGTGAC 

>MPM200O002P8_breast_Table1 _1 29 

ACATAGATCCTGATCTACTGGCAGAGCTCAGCGAAGAACAGAAACAGATCCTGTTCTTCAAG 
ATGAGAGAGGAACAGATC • 

CGACGATGGAAAGAAAGAGAAGCAGCTATGGAAAGAAAGGAGTCCCTGCCAGTGAAACCCA 
GACCAAAGAAAGAGAATGG 

CAAATCGGTTCATTGGAAACTTGGAGCTGATAAGGAAGTCTGGGTATGGGTGATGGGCGAA 
CACCATCTAGATAAACCCT 

ATGATGTGCTCTGTAATGAAATTATTGCTGAGAGGGCTCGGCTGAAAGCAGAACAGGAGGC 
AGAAGAGCCCAGAAAAACT 

CACTCTGAAGAATTCACCAATAGCTTGAAAACAAAATCACAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 30 

ACATCATATG(XTGCTGMGTGCTCTGACTTTAGGATGAGAAACTCTAACATAGGCCGGAAG 
ACAAATAAACCATAAACT 

GTAACAATGACTAAACAGACACTTGGCCCACTGTGGTGGATTTGTATAACATCTCTTCGCCA 
ATTTATGAGCTGTTTTTA 

TTTCCTGTTTAGTTCTCTTAGCCATGAGAGGTGGACTCTTTG 
>MPM2000-002P8J)reastJTable1_131 

ACAGTGTTTGTT TCCT MTATTTATTMCCACCTTATACCAAATGTCTTGCAAAGAAATGTTAT 
TAAAACCTTGAATTTT 

TACAAATGTAAAAAACAAAAAGTGTATTAATGTATTTGTTCAGGAAAAGCTACATACCGAAGG 
GCTTTTGTATATGAATT 

CTGAGGTGGGGAGACCCATTTGTMTCTATATGGCAGTTCCATCTGGGTTTTAAGTTTAGATT 
TCACCGTGTCTTAGTGC 
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TTCATTCTATTGGTTTATTGGAACATGTAATAAATAGGAGTAGTGATGTATTAAAACACAAGTA 
TTCATTAATGTTTTAT 

ATCTTCACTAAAATTCTATAGTTATGAMCTTTTATCAATCAAGGTGTTATATTTCAGTCAGAA 
GTGAAAATTTATGAAG 

AGTATTTGGAAGTGTGTACCTAGGCCGCTCTAGAAC 
>MPM2000-002P8^breast_Tab!e1^132 

ACTACCAAAATAGTTCAAAAGAGTTCTGTATTATCCTTAACATAGTGCI I I I I I 1 1 CCTTCCCC 
TTCTCTTGGGGAAGCT 

ACAAGACATAATCCTTCAGTGCTTAACTGGAAAGAACAGTCAATCCTAAATATTAAAGAATCT 
TATGCTGTTGAAAGTAA 

ATGAMMTTTCGAGTTATTTGTGGCATATTTGAGCAACCAATATTTATTGCATTTAATCAACT 
GACTTTAAAAAATTAC 

MTCTTGTTACTTTCATTMTTTAGCATGTGAAATTTAATTAGAAATACTGGGT 
>M PM20O0-0O2P8_breast JTablel jl 33 

ACAGAMTATTTTGTAATGTGTTGATTTTAAAAAAAATCTGTAAATAAAGTTTTAAAAAAAGM^ 
TCAAATGGCACACGC 

TGAMTATGTAGATATTTTGCTATTTATTTAAAGGAGTATTTTAAGAGATATTGAACTATCTGA 
AATTGACCAGTAATCA 

AAGTTCCMTCATCTGAATGCTTTTCCTTGAGGTAGAATGTGAGTCTCAGAAATGACTGCATT 
ACCTGCCCI I I I I IGCA 

CCTTTTCTGTC I I I I I ATTTTGCAGAACAACAACAACAACAAAATTGTGCCTTAGCTGTATTTT 
TTTGTCTAGGGGAGTT 

TGTTTCTGTCTGACMAGCAACATTTTTTGCAGAAAACAGGGGATGTATTAMTACTGTATCA 
TACCAAAAACACTGNAG 

GTGTATATAGATGCTTTCTGTCATACTGTGTTTTCAGATGCAGAATTTTA 
>MPM2000-002P8 J>reast_Table1_1 34 

ACAAAGCTTATTCACATTTTTACTAMTCCAACACAACTTTCACAAATGGCAAAATGATTGCCT 
CTTC AAAG C AATG C AG 

CCTAGTTTTTGGTGGGTTCTGGTCACTGCTTAGCTMGTCTTTGTTGGGCAGAGTCCTGGCT 
CCACAGTCTCCTTCGATG 

GGCTCCTCGATACACGAGGCTTCATAACATGCGCTCTTTGAAGAACCATTTCTGATGATCCG 
AGTTGGTGCAGTCTCGTA 

AGAGTGGAACGAAACTGTCACTCGACTCCTTCCTCGCAGCCTGGACACATTTCTTGGACTGT 
TCGTGAAATAAAGATCCA 

TCCTCCTGCAAGATGAACTTCTGATTCTCTGGGGCAGTTTCTTCGCAGAGATGCATGATAAG 

GGTATCCATTCCTGCTTC 

CACAGCAATGCAGCCCT 

>MPM2000-002P8jDreast_Table1 J 35 

ACTGGCCTCTTTGAGTATGAATGAACTTGGAAGAATAAAGCCTTCCAGTTGGATGAAAGCAC 
ATCCAGCCTTTTGTGAGT 

GACAGCTTTGTATATAATCTTATGCAGAGCTGATATGGATTCCCTCCAGGCAGCTCAAATCTG 
GAAGTTGTAAATGAATG 

GCTATGCCACCTTGGAGTATCACCATAATACATCTCTGCTTTAGAGCTGATATACAGATGTGA 
AACGATCGAACAACATG 

ATTTCTCATTCTAGTGCTCCTTAGAAAGGAGTTCTGATAAGCCCCAAAGCAGACCTGGGTTG 

GAATCGTGGTTATTATTC 

AAGT 

>MPM200fr002P8_breasLTable1 J 36 

ACCGCTATATCCGCGAGTTGATGACTGTCCATCTCTAGCCCCTCTAACCATGCTATGCACCC 
AGTGAGTGCAGAATGATT 

ACTAGTMTTGATGTTGACTTTACMTTCTATGACATGTAATACAGGATGCCGAGGCACTTTT 
AAAATTCCACCTAACAT 

GTTCTGGCACTGGAAMTCTTACTTGAGATTTTMTACTGGTTAATATAGGAAAAATTATGCTT 
AAGCACCACTAACTTA 

AMGTGTMTTTCATTTTCTTGMTTTAGGTAAMGCAAAATTCTCAAMTTCTATTATGGCAC 
ATGGTTTCACAGTTTC 
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>M PM2000-002P8 J)reast_Table1 Jl 37 

ACATACACATACTCTAGTTATGAGCACCTAGGGTCTTTCCCATCACTCTTGCAAAAGTGTGTG 
TGTGTGTGTGTGTGTAT 

ACATACACTCACACATACATATGTATACACAGACATCTATATACAGAGATAATGTATATGCGT 
GTCTAATGTATATATAA 

TATATACACATAGACATACACACAAGCACATATCATAGCGTCAACCTCATCTAAACATCTAGA 
GTCTGGAGAACGTGCTG 

GCCMCAGAATACATGTGCATGTGGATGTCATGTGACATGCACTAACCAACCATCCCGAGGT 
GAAACTGTTGGGAGGAGG 

AMCTGCCCACAATCTTTGAAAATGCAGGCCTACCAGGCCATTATTTAGATATTTGCTCCCAT 

GGAACCCTCAAAGAAAC 

TTAGGAAAATTGGACTGGAATGGGGT 

>MPM2000-002P8 Jt>reast_Table1 J 38 

ACCAGTGCCCTTTTTCAGACAGTTTTTGATTCGCTCTAGACI rTTTTTTTTTTl IAATAGGGAG 
G G AAAA AATTT G AT AA 

TTTTCTT TTTTC TACATGCACTTMGACTAAMC 
TTTCCGCTTTTCTTC 

CCGCAGAGCCTGATGGGAGMTGTCCAGGGCAGGGAAACCACATTTTTTGTAGGTGATAAC 

TCAATGAAAATTGGTGCTT 

ATTTTTTACACTTCTCTCTTGTGGCTCTCTTGAGGTGCTATCTGTTTTMGGTCTCCTTGAAG 

GCGCACTGGGGTCCCTG 

GCCATGCCTCGTTCTCCCTGGTTTC 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_139 

GTG CTATAG ACGCACAAACG ACCG CG AGCCACAAATCAAGCACACATATCAAAAAACAAATG 
AGCTCTTATTTTGTAAAC 

TCATTTTGCGGTCG CTATCC AAATGGCCCGG ACTACCAGTTG CATAATT ATGG AG ATCATAG 
TTCCGTG AGCGAG CAATT 
CAGGGACTCGGCGAGCATGCACTCCGGCAGGT 
>MPM2000-O02P8_breast_Table1_1 40 

ACTTTGATAGAACTMGGAMTAGTGGTTTTGAGTGAAGGGAAAGGAAACCCAGAAACATTT 
TACGTTGCTTTTACTTCT 

GTAGTGTAGATTGCCCCGGCCCCTCTCTGAGCCCTGTAGCATCTGTGATAGCTTCTGTCCCT 
TCATCGGTTCATGTCACA 

GGGATTTTCTTTCCCAGGAAGCGGACACGGAGAGTCAGCCCTAATAAATGAGCACATGCCC 
TGGCTGTGAAAAAAAAAAA 

ATAAAACAGACCTTCAACAAAAAATAATAGGACCT 
>MPM2000-002P8„breast_Table1J 41 

ACAGATTGTTCTCAAGAGGGCCATCAGAAGGAAGCCAAAGAGTTCACAGCCTCAGCACCAA 

CAACTCAACATGGTCATCA 

TGTTTTCTATATGGTTTTTCCAGCTAGCAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 42 

ACCCTGAGAAGCATGGGGCAGTAGAAAGAGCATGTGGGCTTTAGAGTTCAAACCAAGTCAG 
GCTCAAACATAGTTCTGTG 

ATAAGCCCTGAGCMGTTACCCGGGTCTTCCATTTCCCCCTTCTGGAGAAGTCCTTTGGAGG 
ATGAGTCCTTCTGGAGGA 

TGAGTCCTTCTGGAGGATGAAGTCCTTCTGGAGGATGAGTTCGTTGTAAGAATAAAATGAGA 
ATGTAAGACACCTAGAGG 

ATGCCCGAGTAAAAAATGACAGTTGCTAGTAGTAGTMTTTGTAGGGCTCATTATCTAGAATA 
ATTTTGTTTGACGTTAC 

TMTTAAMTGMCTCTTAMGMMGCAGTGTATTTAGACTCTTGTAGTTMG^W^AATTACA 
CCACAGAGCCCTTTTT 

ACTTmAMTTCATTTTTACATTTTAMTTCATTGCATGT 
TAT 

>MPM200CH)02P8_breast_Table1J43 
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ACTATATTAAGTGGTTCTATAAAAGCTATTCACAAGTTCTACTGTGATGGACATCCTCATCATA 
GACAAACCTCCCCTGT 

TTTATCCTCMTTTCTAGTTACAGAAATTTGGTGATGCTTATTTTTGCCMTTTtATGT 
AAGGTAAAACTTCCC 

TCCTGTTCACCTCTTGGGTCTCTATCCTGTGTAACCTCTGGTGTAGTATTTGCCCATAGGCAA 
CCAGAGCCACTTCCTCT 

GAACCCAACATCTTCTGGGGACCTTCGCAGCATGAGGAAAGCACTGAGACAATAGCTTGCT 
AAGCAGGGGCCCAGTGGTG 

TCTCAGAGAAACCATGGGTGTCCTCGCCACTTCCCAGGGAGGGTGAGGTGAGCTCGGGAA 

CATAACGATGTTTTGACTTA 

CAATAGGCATGAAATCGCAACTA 

>MPM2000-002P8 J>reast__Table1 _1 44 

ACAGATTATGCTTACCTCAGGTTTCTTTAGTGTGCTTGMTGCCCTCCTTTCCATATAACACTT 
ATCTTCTTCTTAATTC 

GGCMTGGMTATCTTTTMGTTTTAAMMACTGGMTAAT^ 
ATATTTAGGGGTTTT 

TGTTGATAAAATCAAGTCTTGGTTGTGGCTTGCTGAATTAAATATTTATGAGTGGTGCATTTTT 

AAGTATAGTGAACAAG 

ACACCATATTAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_145 

ACCTGCCGGAGTGCATGCTCGCCGAGTCCCTGAATTGCTCGCTCACGGAACTATGATCTCC 

ATAATTATGCAACTGGTAG 

TCCGGGCCATTTGGATAGCGACCGCAAMTGAGTTTACAAMTMGAGCTCATTTGTTTTTTG 
ATATGTGTGCTTGATTT 

GTGGCTCGCGGTCGTTTGTGCGTCTATAGCACCCTTGCACAATTTATGATGAATTATGGAAA 

TGACTGGGACATGT 

>MPM2000-002P8_breast_TableV 1 46 

ACAACCTCATCAATGTCTCTAAAACTAGGTCTTGAATCTAAAATGGAATTATACATAGAACTAT 
TACATGAAGCAGTTCT 

TTCACTACAATCATTTTTAGCCCCCCAGTGACCAATCTCCTCAGGTAAACAATGTCTAATGAC 
TGATGATTGTTTACTGT 

ATGCCAATTACTGCTAAATCCCTCATATAGATTATCTCATCTATGAAGACACAAGGATTATTAA 
TAACCCCACTTCAGAG 

ATAAACAGACACAGGTTAACACATCTCGCTAACACC 
>MPM2000-002P8_breast^Table1J47 

CTGTATCTCATGTTTGCTGATGGCAGTTTGTGGGAGAGGGM<XATTTCAGCMTGATTTCA 
GTTAGCAAATAGCTTTGC 

AGCTTTAACAG AACTCTCTCTGCTTGC 1 1 1 I I I ATTTCCTGGGTTTTCTGGCCAGGCGCGGTG 
GCTCACGCCTGTAATCC 

CAGCACTTTGGGAGTCTGAGGTGGACAGATCACTTGAAACCAGGAAGCCAGGAGTTCGAGA 
CCAGCCTGGCCAACATGGT 

GAAACCCTGTCTCCACTTAAAAAAAAAAAAAAAAAATTAGCCTGTAATTCCAACTACTCGAGA 
GGCTGAGGCACAGGAAT 

CGCTTGAACTTGAGAAGCAGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATCGCACCACTGTGCTCCAGCCT 
GGGCAACAGAGCAAGACTC 

CATCTCAAAAAATAAAAATAAATAAAAAATAAAAAAATAAAAGAG 
>MPM2000-002P8J>reast_Jable1_148 

ACACTMGTTTGCMCATTTATTGAGATCTMGTCTGTCTTGCCTTCATTTCTCTTTTTATCTC 
CCCCTTG CCCT C ATTC 

TTGMCAGCTGGAGGAATACATTTTATTCTGTCCATGAAGCATACACTATGAAATTCAAGTGC 
TTAAAAATACTTCTATG 

ACTCTCTGCTATCCCACTGTATAGATCCACAGGGAGCAAACACTTAGAAATGATAGAGAACT 
GAAGGAGATCAATGGTTT 

MCAGTTATCCATGCCMGTCCCATTGTCAGAAATATTCTTATTACTCAGTCAMCACTCTTTG 
AGCTTCCCTTCTAAAG 
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GTMCCATTCCAGTGMTAGATGTGCCCTTTTATMGGMACTTCTGATGTTTATTAAAAAAAA 
CTGGCCTTTTGTAGAG 
GT AACTT A ATTG G G AATTT 
>MPM2GOO-002P8_breast_Table1_1 49 

ACAGMGTTAGAATTrTTGACTCCAGGCAGCAGTTTGCTCAGTGATCTTGAACAAGTTATCCA 
ATTGCCTCTACATTTGC 

ATCAGTTTCTCTAGCTGCAAAATGGGGATAATACTATATACCTACCTCACAGTGGGAGGGCA 
GGAGATTTTGAGGCCCTG 

AGGTTTTAGGTGGGCTGTGAGGGCCAACGCTTGACACAAAGTCCATGGGTTATTATTCAAGA 
ATGCACAGGCCCATCGGC 

CTTTTAGAAAGACMGACAGGGAGTGCTTGTTTGATATTTCAAGGAATAAAGCCGGAGCTCC 
TGAATTGTAGTCCACCTT 

MAAGAGAGACCTGTATTGGAGAATATTTTATTTTTTTGGCAAATT^ 
GTTCTATAATTTGGTT 

AAAAGCTGATTATGTCCTACAATGTCAAAGTCAGCTAACTGTCGTCTACTTAAGACTTCTGGT 
CATT 

>MPM2000^02P8j3reast_Tabie1JI50 

ACTGGGGGTTTG^CGTGAACGTATCTTTCTTGGGAGATGCGATTCAAGCCACAAGAGCATT 
T ACTTCT ACTGT AAG AAG 

AMACAAATCGAGTTTAAATCCTATGTATCTTTTGTTTCCAAACCATGCTGCAGAAACTAAAAC 
TG AACTG C ACTATATA 

TATTTCTAGGTGTCTGAAGTTTTGAAAGAGCTTCCCMAACTTTAAGGTAGATCCCTAGTTTC 
ATCATAAATGTAACTAA 

AAGAATTGGCCTAAATGATTTCAAAGATCTCCACCAGCTCCTGGTTAAAAACTGCAAAGCTAT 
GATGTTGTGGGCTTGTA 

AAAAAAACAAAATACACACACACACACACACACACACACACAAACAAAACTGCAAAGCACAG 
TTGGTGTGCACCTGTAAT 

CCCAGCTACTTGGGAAGCTGAGGTGAAAGGGTCACTTGGGCTCAGGAATGAGGCCCCGAC 
TAAAATTCGCTGCAAAAGCC 

>MPM2000-002P8j3reastJTable1_151 

ACTCAGGTGACTTTCTGGTTAAAAATATTGMGACGGATGACAACTGGGCTTTTTTTACTTTG 
ACAACTGAGACAAAATG 

ACMATTGTCAGTGTTCAGAGATCCAGACCAACTTCTCAAAAAAATATGTTTACCCCTGATAT 

CATCATTATTTTAGCCC 

AACTGTGC 

>MPM2000-002P8j3reastJTable1_152 

ACATTATTTrGATGGACGAAAACGGATGATCTTGAGCACTATTTCATGGATGGGAGGAAAAA 
ATCCATTTTTGGGGATTG 

CTTACATCXaCTGTTGGATCCATCTCCTTCCTTCTGGGAGTTGT 
>MPM2000-002P8 J>reast _Jable1 _1 53 

ACCMTTAGAATGTCTTCAGTTATTAGTAATAGAGCATCCTAAATCAACTGGCTTAAAAATAAG 
TTTAGTCTCTCACAAA 

AGAAACAGTCCAAAGGAGGAGTGGCTACAAGGCTGCTTGGTTTGGTGGCTCAAAGACATCA 
TCCAGGTCTCAGGGTCTTT 

CAGTATTTCTGCTCAGGCCATGATTAAACTATAATCCATTGCTGAAAGATGGTTACCAGGCAC 
CACATCCAGACAAGGT 

>MPM2000-002P8 J)reas1_Table1_1 54 

ACCACGGTTGTAAAGCAATAAGATTTGAGATGMCACTATTGAMCTTCGCTTTTTGCTAAAA 

AATAGCAAGTTGAATAG 

TMTCAAAAAACATAGAMGATTTTAGTTCAAMTGATTGCTCCTTTCTCTACCTGGACTTTTA 
AAAAATCAATTGTCAT 

CTMTATGAGTTTATTTGTCTATAGACACAAGTATCAATGTCTAAAAAAAATCATGACTTTAAA 
CTTCCACCGATGAGGC 

AGGTAGGAGATAAAGATGAATTCTGAACTGTTACTAAAAGTACGAACCAGCTCGTTATTAGAT 

GCATTGTAGACAACATC 

GATGATCCTTGTTTTACGAGT 
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>MPM2000-002P8 j3reast_Tab!e1 J 55 

ACAMGCTTATTCACATTTTTACTAAATCCMCACAACTTTCACATATGGCAAAATGATTGCCT 
CTTCAAAGCAATGCAG 

CCTAGTTTTTGGTGGGTTCTGGTCACTGCTTAGCTAAGTCTTTGTTGGGCAGAGTCCTGGCT 

CCACAGTCTCCTTCGATG 

GGCTCCTTGATA 

>MPM2000-002P8 J>reast JTablel J 56 

ACTCGCGATGCCCCCGAGTGGCCTCTGCCAGGCTGTCCCGGGCCTCTCGGCTTCCCGGGG 
ACCCAGTGGTGTAGGCACGG 

ACCATGTTGTAGGCACCATCCCGGAGACGCCGCTGGACACAGTATGCCTCATACAGCTCAT 
CGATCTTGCTGGCATGGAA 

CTCCAGTCGTCGCAGGAAGCGTTCAATGGACTTGACTTGCTTGTCCAGATCATACAGGAAGC 
CCAAGCGGGAATTCCTCT 

TGGACTCCCTTATCTGCCCCTGGAGTTTCTCTTGCTCCTGCTGGTGCACTTCCAAGTAGGCC 

GTCAGGCCCCGCTTCAGC 

GCCGTGT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1.J57 

GGCGGAGAAGTTTGACCACCTAGAGGAGCACCTGGAGAAGTTCGTGGAGAACATTCGGCA 
GCTCGGCATCATCGTCAGTG 

ACTTCCAGCCCAGCAGCCAGGCCGGGCTCMCCAAMGCTGMTTTTATTGTTACTGGCTTA 

CAGGATATTGACAAGTGC 

AGACAGCAGCTTCATGATATTACTGT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1„158 

ACATTCAAACTCATAGTTTTAATAAAATACATCTTTAGATCAAAGCTGAACGAAGACATCAGTA 
GTAGATCAGAGCATTC 

CATTTTTCTTCTG CATG ATGG ATGG CTTATGCCATTTTTTATCTAATATTTCCACAG AACATTG 

CATTCACCTATCATTT 

TACTCATTCTACTCCTCAAGC 

>MPM2000-002P8 J>reast JTable1.J 59 

CTTGGGTCTGAAAGTCGATGAAGGACGCGATTACCTGCGATAAGCTTCGTGGAGTTGGAAA 
TAAACTATG ATACG G AG AT 

TTCCGAATGGGGTAACCTAACTGAGCAMCCTCAGTTGCATTTTGATGAATCCATAGTCAAAT 
TAGCGAGACACGTTGCG 

AATTGAACCATCTTAGTAGCACCGGGAAAAAAAAAAAAAAAAAATAAAGGCTTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 60 

ACTATCATTTGCACACAGCAGATCAATAGGTGTCAGTCACCAGCTTMGTTACACTTGTCAAT 
ATTCAAACTTGAATAAA 

ATAAACACACATCACAACAGCGACACTTTGCACTATCAACAATGAAGCTTGCCCTCAACAATT 
ATGACGTTACTGGTTTT 

AGTAACATAAAAATACATTGCTGGTTGACAGGAAGGATAAAAATGACATCAAGAATCTCAAAA 
AGTTATGTGAGGTGCCG 

GTCACCACATTTAGGCACTCAGGAATTAAAAATCAAATAAAAGCATAGCGAGGTGATGAATTT 
CCTCCTGGCTTCCCCCT 

CTACTTGTGCCATATGAGATAAAAGAGAAGGCAAGAGAATGAACGAAGATCATGAGATTTCT 

TTCAAAAATCTATACACC 

AGCTAA 

>MPM2000^02P8j3reastJTable1_161 

ACATACATTTCTTAGGGACACAGTATACTGACCACATCACCACCCTCTTCTTCCAGTGCTGC 
GTGGACCATCTGGCTGCC 

TTTITITCTCCAAAAGATGCMTATTCAGACTGACTGACCCC^TGCCTTATTTCACCAAAGAC 
ACGATGCATAGTCACCC 

CGGCCTTGTTTCTCCAATGGCCGCGATACACTAGTGATCATGTTCAGCCCTGCTTCCACCTG 
CATAGAATCTTTTCTTCT 

CAGACAGGGACAGTGCGGCCTCAACATCTCCTGGAGTCTAGMGCTGTTTCCTTTCCCCTC 
CTTCCTCCTCTTG CTCTAG 
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CCTTAATACTGGCCTTTTCCCTCCCTGCCCCAAGTGAAGACAGGGCACTCTGCGGCCACCA 
CATGCACAGCTGTGCATGG 

AGACCTGCAGGTGCACGTGCTGGAACACGTGTGGTTCCCCCCTGGCCC 
>MPM2000K)02P8_breast__Table1_162 

ACATCGTCTTCGTCTTCCTCCTGGGCGCCATCTGCACTCGAGAGGCCCTTCGCTATGACTTC 
CTGATAGCGGAAAAGGTA 

TCCCTCATGGGCTTCCTGTTCCTTTTGGGCTTATACATCTCGTCCCTGGCTTCCTGCATGGG 
AGGACTTTATGGAGCTCC 

CCGCATCCTGCAGTGCATTGCCCAGGAGAAAGTGATCCCTGCACTTGCCTGTCTGGGACAA 

GGGAAGGGGCCAAACAAAA 

CACCCGTGGCTGCCATCTGCCTGACCAGCTTGGTGACCATGGCCTTTGTTTTTGTGGGTCAA 
GTGAACGTTCTGGCCCCC 

ATCGTCACCATCAACTTCATGCTGACATACGTTGCAGTGGACTACTCTTACTTCTCCCTGTCC 
ATGTGTTCCTGCAGCCT 

GACCCCGGTGCCTGAGCCGGTGCTCAGGGAGGGCGCAGAAGGCCTCCACTGCTCTGAGCA 
CCTGCTCTT 

>MPM2000«002P8J>reast JTablel _1 63 

ACCACAGTCTTGCACATAAGTGCAG^VTTTGGCTCAAGTAAAGAGAATTTCCTCAACACTAACT 
TCACTGGGATAATCAGC 

AGCGTAACTACCCTAAAAGCATATCACTAGCCAAAGAGGGAAATATCTGTTCTTCTTACTGTG 

CCTATATTAAGACTAGT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1 _1 64 

ACCACCTACAAGCTAGAGTGGTAAATTTCAGGAAAGCAGAAGTTAAAGGCAAAATTGTAAAT 
CAGTCGAGATCGGGTGCC 

TTCAGGGTGGTATGGCTGTATACCAAAATTGTAAATCACTACATGAAGCTTATATATTGGTTT 
GGCCTGAAAGGTGAAGT 

GGTGTAGGCAGGGGGCGGGCTTACAGGTTATGGCGGATTCAAAGACTCCCTGATTTGTGAT 
TGGTTAAGGAAGCAAAGCT 

TTGTCTAAAAACTTGGGGTCCGCAGAAAGGAACATTAAGGTCTGGCCAGGCCCCTCAGGAA 
GAAACTGAGAGCAAAGAAT. 

GGAGGTCAGAGTTTAGTCCCTGGTGTTCCCTCATATCTGACGTTTGAGTGAATCCATTTGGT 
GGGGGTC 

>MPM2000-002P8 J^reastJTablel _1 65 

ACATAAATATGGAAGAGCAGTTTGTMTATGMTACATTTTCTCTAGACGAGATCACAGTTTTA 

TTTTGTAAATATTACA 

TTTAAGTATATATATACACACATATATGT 

>MPM2000-G02P8__breastjrable1 _1 66 

ACAAAACCTCAGGGTTAT7TACGMGCCAAAGGACTTTGCTATATCAAGTAGTTCATTTCTTA 
TCTAAGACCAACTATAG 

GTATGATGCTACTGTATTCAGGCAATGCCGACTGGATTGGAACATGCTAATTTAAGGTGAGT 
TGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 J 67 

ACAGTTTTTGCTCAAMTATATGAMGGAAAGATMTCAGTTCTTMAGTTTGGTATGCTAAAT 
AAGCACCCAGGGAACT 

TACCTGCTCCACCTCACCCCAGAAATTGATTATTCAGGTCTGGAATATGGCTCAGGATTCTTA 
ATTTTCAACCAACACAA 

TATAGAATCCTGTCAGTTATCCTTGGATCATTTGCTAAGTGATCTTGCAAAATCAAAACTCCTT 
TGAGACTATTTCATTT 

TCAGAAATATTTTAAAACTTGTTCAGAAACATCTTAA 
>MPM2000-002P8 J>reast_Tablel _1 68 

ACACCCATCAAGCCACCAGCCTGGCCAAACGGGCATCTTTCTGTCCAGAGCTCATCAATAG 
GAACTGGGCAACCAGGTGG 

GGAGCCGCCAGGGGAGCTTGGAGAGGGCAGAGTAGGAGCCTCCATGAACCAAGTCAGGCT 
GGAAGGGGTCAGCCCTCGTG 

GTCCGTCAGCGTGCGGCGGAGTCCCTGTGCCTAAGTAGCAGAGCGGTAGTCATTGAAACAG 
GCCGGGATGCCAGCAAGAG 
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GGAGGCGAGCATGCAGTGAGCGATAGGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 Jl 69 

ACCTTGAAGCAATATACTCAATGAGCTCTAAATCTCACATTCACTAGTGATCTGCAAGTGAAG 
CTGAATAAATATATTCT 

CTTTGTTCAGTCATGGAAACTCAACATTAGAAATGACATGTGGGAATAGATCACCTTCTCTCT 
AGACTAATATCCCATTT 

CTGACAGTGGTCTCCATGGCCCATTGGGGCTTATAAAGTAGCTGCCTTCTGTGACATTCTGC 
TTGAAGACAAAGGCTTTG 

CCCAAACATAACTCCTTTTAAAAAAG CACAACTTGTTTAGG CACACAG AG GTTAAGTG ACTTA 
CACAAATCCACCCAGGA 

TTGTGATTGGCACGGTCTAATCTACTGAAAAATATAAGGCCAGGCAATTATATAGATATCTTT 

AACAAGTTAGTAAAATA 

GTGGGGACTTT 

>MPM2GOO-002P8_breastJTable1 jl 70 

ACGAACCAGCTCGTTATTAGATGCATTGTAGACAACATCGATGATCCTTGTTTTACGAGT 
>MPM2000-002P8 J>reast_Table1_1 71 

ACATTAAATAATAACAGAAACCAAGAGTTTGTTTCTAGTAGTAGAAGTATAAGTGGAGAGAGT 
GCTACATCAGAGAGTGA 

ATTTACCTTAG GGGGTGACGACAGTGGTGTGTCAATG AACCCAGCTAG G AGTGCACTTGCA 
CTGTTGGCCATGGCCCAAT 

CTGGGGATGCAGTCAGTGTCAAGATTGAAGAAGAAAACCAAGATTTMTGCATTTTAACCTTC 
AAAAG AAAAG AG CTAAA 

GGAAAAGGGCAAGTTAAAGAGGAAGACAACAGTAATCAGAAACAGCTGAAAAGACCTGCCC 
AAG GC AAACG CC AG A ATCC 

MGGGGAACAGATATTTACTTACCGTATACTCCTCCTTCCTCAGAAAGCTGCCATGATGGTTA 
TCAGCATCAAGAAAAAA 

TGAGACAGAAGA ) 
>MPM2000-002P8_breast„Table1_1 72 

ACCAACTCACCTTAAATTAGCATGTTCCAATCCAGTCGGCATTGCCTGAATACAGTAGCATCA 
TACCTATAGTTGGTCTT 

AGATAAGAAATGAACTACTTGATATAGCAAAGTCCTTTGGCTTCGTAAATAACCCTGAGGTTT 
TGT 

ACCAACTCACCTTAAATTAGCATGTTCCAATCCAGTCGGCATTGCCTGAATACAGTAGCATCA 
TACCTATAGTTGGTCTT 

AGATMGAAATGMCTACTTGATATAGCAAAGTCCTTTGGCTTCGTAAATAACCCTGAGGTTT 
TGT 

>MPM2000-002P8.breast_Table1 J 73 

ACCAACTCACCTTAAATTAGCATGTTCCAATCCAGTCGGCATTGCCTGAATACAGTAGCATCA 
TACCTATAGTTGGTCTT 

AGATAAGAAATGMCTACTTGATATAGCAAAGTCCTTTGGCTTCGTAAATAACCCTGAGGTTT 
TGT 

ACCAACTCACCTTAAATTAGCATGTTCCAATCCAGTCGGCATTGCCTGAATACAGTAGCATCA 
TACCTATAGTTGGTCTT r 

AGATAAGAAATGAACTACTTGATATAGCAAAGTCCTTTGGCTTCGTAAATAACCCTGAGGTTT 
TGT 

>M PM2O0O-OO2P8__breast__Table1 _1 74 

G GGGCGGCCGCC CGGGCAGGTACCAGTGCCCCTTTTCAGACAGTrTTTGATTCGCTCTAGA 

GGAGGGAAAAAATTTGATAATTTTCTTTTTTCTACATGCAC^ 
GATTAATTTTATTTGCT 

TCCTTTTrCCGCTTTTCTTCCCGCAGAGCCTGATGGGAGAATGTCCAGGGCAGGGAAACCA 
CA I I 1 1 1 1 GTAGGTGATAA 

CTCAATGAAAATTGGTGCTT Al I 1 1 I I ACACTTCTCTCTTGTGGCTCTCTTGTGGTGCTATCTG 
TTTTAAGGGTCTCCTT 

GAAGGGCGCCTGGGGTCCCTGGCCATGCCTGGTTCTCCCTGCTTTCTTTATCCTGTTATTGC 
CTCCACAGTTCTGTTGCC 
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AAGGACTCTTAAGATCATGGCACGTCACTTTCCTTTCCACTGGGCAGGATAG 
>MPM2O00-OO2P8_breast_Table1_l75 

ACTCTTGGATGTGTTTTCTCACCAAGATGAGCAAAGAAAGGTTTGCACAGAGGAGTGTGAAT 
GTGTGTTTGTTGCTGGCT 

GAATGGCAATAGATGTCTAAGGTGGATTCAGTGTCTGGCACACTGAGACACCTCCAAGAAG 
GAGATTGATGCATCAGGTT 

CAGTTTAACCTGGAATATCTGACTACCCCTGAATCCACCCAGAAAGGGGGCCCAACACCCTT 
GTCCATTTATGGGTATTT 

TTTTTCGMGTTATTAAGCATATTCCTTTTCCACGAACCTCTTCTGT 
>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 _1 76 

ACACGCGTCGCAATTCAGGATGGCTCTCTTGGATCTTAGCTTGCAACTCGGCCTCCAAGCTT 
GTCACAGACATGGAACTT 

TTCTGAGGAAACAGGGCACAACACAGGGGTGTAGCAAACACCAAACAGAAGCCAACTAACC 
CAACTTGAATGGGTGCACT 

CATCCATGGGAACCTCTTCAAAAAGGCTTTCTTTTCCAAAGTGTTCATAATGAATGGAGGGAT 
GGCCATGCCAGGGGCTG 

CCATGAGAATCCTGGACACGACAACTTGCGTGATGGCTTGTTTCGCAACGTTCGCCGACTC 
CCCCAAGCGGTTCCCATTC 

TCATCCGTGACGGGAATGCCAACTTTGAGTTCCCTTTGCCTCATTAATGGAATATTAATGCAA 
TTAGCAGCAGC 

>MPM2Q00^02P8jDreast_Tab!e1_177 

TACMGCTATTATATATTTTCATAATATAGAACTTTAAAGTATAGTAATCAACAGTGGCAAAAT 
ATTTCTGTCTCTGACA 

TTATTATTTGTGAGATCCAACCTGTAATTGAGATCAGAGAAAACAGTATGGGAAAACAAATCC 
ATGAGAACAGGATAAAA 

ATATCATGAACAGCAAAATATGTCTGAGTATTTAAAACTGTATAGAAAAAATAAATTAGATGAA 
CAATTGTGTAAATATA 

MTTAAAAAAGATGACATTCTTAATAAATAAAGTTTACTATTTACATTTTTA 
GATTTAACTTAGATC 

CATAAAAACACATAAACAGAAAAAAAAATAGGAGCAGCAAATTTA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 J 78 

ACAGMGTTAGAATTTTTGACTCCAGGCAGCAGTTTGCTCAGTGATCTTGAACAAGTTATCCA 
ATTGCCTCTACATTTGC 

ATCAGTTTCTCTAGCTGCAAAATGGGGATAATACTATATACCTACCTCACAGTGGGAGGGCA 
GGAGATTTTGAGGCCCTG 

AGGTTTTAGGTGGGCTGTGAGGGCCAACGCTTGACACAAAGTCCATGG 
>MPM200O002P8_breast_Table1_179 

ACTTCCTGAGGAGTGMGCTGTTTTCTGCTACCCTTTCCTGTCTGGTGGCTCACGAAGTTCA 
GTGTCTCGGTGTCTGATG 

CAGTGAATACCTGGGATTACAGTCTGGCATGCTCATTCCTTAGAACACAGGTTTATTCTCAG 

GATGATTTATAGCAAGTG 

ATTCTGGTTTCCAGTCTGGTTGAAAA 

>MPM2000-002P8^breasLTabl©1 J 80 

ACTTGTTTATAGACTCAAMCATGATGAAMTTCATTTCATTGTCTTCACTGAATAGACTTAAC 
CTTGACAGTAAGCTTA 

MGCATTAGTGTCATTTMTTACATGTCTGAGGMTTTATGCTMCTAGATTTTGGGCTTTTGC 
AGCGAATTTTAGTCGG 

GGCCTCATTCCTGAGCCCAAGTGACCCTTTCACCTCAGCTTCCCAAGTAGCTGGGATTACAG 
GTGCACACCAACTGTGCT 

TTGCAGTTTTGTTTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTA! II I I I Nl I 1 1 I I 1 1 I IACAA 
GCCCCACAACATCATA 

GCTTTTGCAGGTTTTTMCCAGGAGCTGGTGGGAGATCTTTGAMTCATTTAGG 
TTAGTTACATTTATGAT 

GAAACTAGGGGATCTACCTTAMGTTTTGGGAAGCTCTTTCAAAAC 
>MPM2000-002P8_breastJTable1_181 
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ACTCATGGAAAGTATTAAAGATCTTTAAAAAAATCGAATGCTGTCATGTCAAAGTGAGGCATG 
AAAAGTATTATTAATGT 

GGCTCCATCGATTTGGGGGTTCCAATCTGAGGAGGGCTTTTTATTTAATGTm 
AAAT ATCTTCTT AG AAT 

GTCTCTGAAAATGGCATCTCATTACCTTACTGGGAACTG 
>MPM2000-002P8 Jbreast__Tabie1 _1 82 

ACAATMAGTTCACCCACCCTGCACTTTGGCCCTTAGATCAATCCTAAGTAGCCATTGCCAG 
TAGGCCAAGTTTAATCAG 

AGGACAGTGCCTACCAGTAAATACTGAATAGTTACAATAGTTATGTCCATCCAACCAGTAGCA 
GATGAACAGCTAATACA 

TCATGATGCTATGCTCTCCTAACAGGGTCCCCTCAGATCCTCAGTGAGCACATAAAGAAAGG 
GAGGTCATATCCCTTACA 

TCTCTACCAGGTATTAACACCTMCTACTTTTTAGCCAGAGGCAATTCCCTTTATT 
>MPM2000~002P8 J>reastJTable1 __1 83 

ACACACACACCGGCATGTTTATACACAGGGAGTGTATGGTTCCTGTAAGCACTAAGTTAGCT 
GTTTTCATTTAATGACCT 

GTGGTTTMCCCTTTTGATCACTACCACCATTATCAGCACCAGACTGAGCAGCTATATCCTTT 
TATTAATCATGGTCATT 

CATTCATTCATTCACAAMTATTTATGATGTATTTACTCTGCGCCAGGTCCCATGCCAAGCAC 
TGGGGACACAGTTATGG 

CAAAGTAGACAAAGCATTTGTTCATTTGGAGCTTAGAGTCCAGGAGGAATACATTAGATAATG 
ACACAATCAAATATAAA 

TTGCAAGATGTCACACGTGTGATGAAGGTAGAGTAGGAGAGACCATGAGTAATGTGTAACAG 
GAG 

>MPM2000-002P8^breasL.Table1„1 84 

ACCTAACCTACCTTTAAGACTGGGATAACTATTGGAAACAATAGCTAATACCGGATATAGTTA 
TTTATCGCATGATGAGT 

AATAGAMGGAGCTTCACAGCTTCACTTAAAAATGGGGGTGCGGAACATTAGTTAGTTGGTA 

GGGTAATGGCCTACCAAG 

ACGATGATGTTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGT 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _1 85 

GGTCAGGTTCATGATGMTTATTTGTGGGTGGGTGGATATTTTTATTCCTAGATATGGAGGAA 
ACATATGTCTGTATTAT 

TATAAAACTGATTGTAATMTTCTTTCCTATCAAAATCTCCATAGGTCAAAATATTGGGGGAAT 
ACTAAAATTTGCAACC 

TTGTTTACTTTAAAAGGTTGCCACTTTCAGTGCAGAATACTACCGGCATCTTGTTACTGCAAT 
AGTTGGAAATAAAATGT 

GAAAATTAGCGGAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAACAAC 
>MPM2000-002P8.breast_Table1 _1 86 

CTCTGATAMGTTCTTGAGATCCTGTATGTTCTTCAAGACCTTTATCAGAGTTTATGTGAATG 
CGGCTATTTTCTGTTTT 

AGGACAMCAGGACTAMMGTTCMGGGMTATGCTTGGTTTTGTCCACTTTCATATGCTTC 
TGTAAAACCATCAAGCT 

GMTCGMTTCTCTTCAGGTATTCTTATCTCCCCGTMCTTGCCTTTGGTTCAGTCTCCATGT 
TTACATTCCCTTTATTT 

ACAGGACTCCGCCTTTTATCTTTCTTTTGAGCTAAAAAAGCAACCTGGCTGGAGGTMTTATA 
CTGAGAAATTCTGTATC 

AGTTGATATTTTAAGGTCTGAGACCTTCCTAACTGCTGCTTCAGACCTTGACTTATCTACTGC 
GTTCGAGGAAAATAATC 

(XMCACTGGTTTTGTATTTCATGATATTCTGTTGGCACCACTC 
>MPM2QOO-002P8Jxeast_Table1_187 

ACTTACATGGGTGTTTTGATCTCTGTTCTTTCATACTACATTTGAACAGGGCAAAATGAACTA 
ACTGCCATGTAGGCTAA 

GAMGAMTGCTMCCTGTGGAMGTTGGTTTTGTAAAATTCCATGGATCTTGCTGGAGAAG 
CATCCAAGGAACTTCATG 
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CTTGATTTGACCACGGACAGCCTCCACCTTGAGCACTATTCTAAGGAGCAAATACCTTAGCT 
CCCTTGAGCTGGTTTTCT 

CTGATGGCACTTTTGAGCTCCTAAGCTGCCAGCCTTCCCTTCTTTTCCTGGGGGCTCAAGGC 

ATGCTTATTAGCAGCTGG 

GTTGG 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1_1 88 

ACATTTCTAAATAAATATCTTTGATCTATMCCCTTGAMATATTACAGTTTATGGTGACATGA 
TAGAGACAAGTCAAAC 

AGTATTATAAGTGAAAATGAAACATCAATTTAAAATGAACAAGTGTAAAAACACGCGGAACTG 
A AATTATAG AAA ATCAA 

AACACTAAATACACAGTAATTAAATATCTAGCACTGGAATCACCAAATGCATGCGCAGTAACA 
CACTTTCAACTGATATA 

AAAAGCCCTTTAAGATTCACATAATCTAAATAAATAAGCAGAAACACAAAGGGAGGT 
>MPM2000-002P8j3reast JTablel __1 89 

GGAGGGAACTGTTGCAAAGCCATTTCATCGAGAAGGGGACAGAAGGAGAAATACACACATG 
TATACACAAACAGAATGGT 

TGAGAAAACGTTTTAATAAAATGTGAGGGTTGTATGTGTGCGTGTATATATTTACACTTAACC 
TCTAAAATTCTCTTCTA 

CAGTATCTCTGTTATGAATATGATGGAAAAGCAACATTTTGGTGGTGAGACTATTGTTAAAAT 
AAATTTGAGAAAGACGA 

AMTTTTGTGAGTCTTGATAATTACAAGTCAACAGCTATCGAAAGTTAGCAC 
>MPM2000-002P8jDreast_Jable1.J 90 

TTTTTGTTCMTACATTTTAGATTAGGATTGACMGTAMGATACTGCTATGGAATGATACATT 
GTATTTTCTGCATTGT 

GTGAMTAGTTTTTATTGAAAGTCAAGTGACATTTCAAAAGAAGTTCTATM 

ATG CTT AAAGT AAAA A 

TTCCCAGAGTTTAGTTTAGAAAATGTMTC 

CATAATGCCATGTTT 

TGATAAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 91 

ACTGTTCTTATAAMGATTCTTTCTCCCAGAATTATATCTCCTCAGAGCAACAGCAAGGTTCT 
CAGGATCGAAGCCTACT 

CTAGCCTGAAGGGCTAGGAAGATTAGGATAAGGATAAGGATAATAATCCAAAAGTCTCGACA 
ATTCCAGTAGTCTCTGGA 

TGGCTCCAACATCATAGAAATTTAACACTGTTCCACTTGTTTACAAAATCTAACACTGGCTTA 
GACATTCTGGACTTTCA 

GTGAGGGTTCCAGCATCTGATGTCCCTCAACTCCTTTCCAGGGTGAGAGGCCCACTTACAG 
GAAACTTAACTTCTCACCA 

TGTGGACCCATGAGGGTTTTTCTCTTGCAGAAGGGCTAAAAAGTGAGGAGCTATGGAAAAAT 

GTTGGGTCACTTTT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 _1 92 

ACGATTCACTAGGGCATODTGCGAGCCTCACTAGCCTTCTGGTTCATGCCTTTGACAAGCAT 
TTTTGTGCCCCCTCTGCT 

TACTGTGACAGTCGATGATGMTCTTGCGTTGCCATTTTCTGCTGTGGGTAACTGCGTGCAG 
GGTCTTGCCTTGCTTTCT 

CTTCTTACTGTCCCACAGCTTGGTTTCATGTTACAAACAGAAAAGCTCGAGGCTCCCACCCC 
GCCACATCCCAACTTCAT 

TTCCCCCTCACTGTAGCCCATTTCCACCCCACCACAMGTTGCCACAGGTTTTCTTTGTATAG 
AATATTTATTTTGAAGC 

TCTA7TTTMTAGTATTTATTTTAMMGTCTACTATTGTMGAGTTCTTCTGGTTGTGAAGAAA 

AAAACAAGTTAAAAA 

CTGAATGTACCTCGGCCGCTCTAGAACT 

>MPM2000-002P8 jDreastJTablel _1 93 

ACTTCCATMGCTTGGATTTTAMCACTGATAGTATCTCATGAGTMTGTGTGTTTTGGGAGA 
GGGAGGGATGCTGATTG 
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ATATTTCACATTGTATGAAATACCATGTTTGAAACTCATAGCAATAATGCTATGCTGTTGTGAT 
CCCTCTCAAGTT CTGC 

ATTTAAAAT AT A I Mil I CTTTATAGGAATTGATGTATACCATGAAGTCATTGTCAGTTGTAGTA 
GCTCTGATGTTGAAT 

GAGATATCATGTTTTAACATTCCATTTTACTG 
>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 J\ 94 

GTGGACCGTGAAAGCTGTAGTTTGCAACCCTGCGAGTATGTCTGGATCACAGGAGAATGGT 
CAGAGTGCTCAGTGACCTG 

TGGAAAAGGCTACAAACAAAGGCTTGTCTCGTGCAGCGAGATTTACACCGGGAAGGAGAAT 
TATGAATACAGCTACCAAA 

CCACCATCAACTGCCCAGGCACGCAGCCCCCCAGTGTTCACCCCTGTTACCTGAGGGACTG 
CCCTGTCTCGGCCACCTGG 

AGAGTTGGCAACTGGGGGAGCTGCTCAGTGTCTTGTGGTGTTGGAGTGATGCAGAGATCTG 
TGCAATGTTTAACCAATGA 

GGACCAACCCAGCCACTTATGCCACANCTGATCTGAAGCCAGAAGAACGAAAAACCTGCCG 

TAATGTCTATANACTGTGA 

GTTACCCCAGAATTGCAGGGAGGTAAAAAGAC 

>MPM2000-002P8j3reastJTable1_195 

ACAAGTTGGGGTCATAATTATCGAGTCTCTTGATATTATCACAATTACTGTGCCCCCTGCACT 
TCCTGCTGCAATGACTG 

CTGGTATTGTGTATGCTCAGAGAAGACTGAAAAAAATCGGTATTTTCTGTATCAGTCCTCAAA 
GAATAAATATTTGTGGA 

CAGCTCAATCTTGTTTGCTTTGACMGACTGGMCTCTAACTGMGATGGTTTAGATCTTTGG 
GGGATTCAACGAGTGGA 

AMTGCACGATTTCTTTCACCAGAAGAAAATGTGTGCAATGAGATGTTGGTAAAATCCCAG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 96 

GTGCTGCACAGATrGATACATTAGCCTTTGCTTTTTCTCTTTCCGGATMCCTTGTAACATATT 
G A A ACCTTTTAAG GAT 

GCCAAGAATGCATTATTCCACAAAAAAACAGCAGACCAACATATAGAGTGTTTAAAATAGCAT 
TTCTGGGCAAATTCAAA 

CTCTTGTGGTTCTAGGACTCACATCTGTTTCAG I I I I I CCTCAGTTGTATATTGACCAGTGTT 
C I I I ATTGCAAAAACAT 

ATACCCGATTTAGCAGTGTCAGCGTA I I I 1 1 I CTTCTCATCCTGGAGCGTATTCNAAGATCTT 
CCCAATACAAGAAAATT 

AATAAAAAATTTATATATAGGCAGCAGCAAAAGAGCCATGTTCAAAATAGTCATTATGGGCTC 

AAATAGAAAGAAGACTT 

TTAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 97 

ACAAATTGTTCTACTGTTTTAAAAAGTTTTCCGCAGMGAGTGCATTTATGGCAATGCTATGTT 
TAATG AGTTAG G G AC A 

TCAMTATATAGTAGTrCCTTATTTTCAGTTGTGAAAATGAAATGGCTAAAGCAGAAGAGACG 
TCTATTTTAGTCTTTTA 

AAAATGTGTGTGGGTGGTC I 1 1 I I I CCTCAGMGCCCAAAGCACATGTATATTTTGTTATTTC 
TCCTTGCTATATTCCTG 

AGACTATACTAAAAACTTTAAGAAAAGGAACAAGAAAAAGGTAAATTCATGTGTTCCCCACTG 
CTGTGTCTAGAACCAAG 

ATCACATTATATCATTGTTAAAATTGTGTTATCTAGAAAGTGCAATATAGGGAAAACACTCTAA 
GAATCTTTTAAAAACC 

TAGTGGTTCCCTTATTTGTCAGAATATGTGGTAGTGGCATCCATAAGTATC 
>MPM2000-002P8 j3reasLJable1_1 98 

ACCTAACCTACCTTTAAGACTGGGATAACTATTGGAAACAATAGCTAATACCGGATATAGTTA 
TTTATCGCATGATGAGT 

MTAGAAAGGAGCTTCACAGCTTCACTTAAAAATGGGGGTGCGGAACATTAGTTAGTTGGTA 

GGGTAATGGCCTACCAAG 

ACGATGATGTTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGT 

>MPM2000-002P8j)reast JTable1_1 99 
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ACTGATGAACACCAACATGTTCCAGAAGACCCAAGAGAAAAATCACAAGATGAAGTCTTGAG 
AGATGACCCTCCAAAAAA 

AGAACATCTACGGGATACAAAGTCTACATTTGCTGGCAGTCCAGAGCGTGAGTCCATTCACA 
TCCTGAGTGTTGATGAGA 

AGAACAAGTTGGGAGCCAAGATTATCAAAGCAGAGATGATGGGGAATATGGAATTAGCTGAA 
CAACTTAAAGTTCAACTT 

GAAAAGGCAAATAAATTCAAAGAAACTATAACACAGATACCAAAAAAATCTGGGGTAGAGAAT 

GAAGACCAGCAAGAAGT 

AATCCTTGTCAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_200 

ACCTGTGTTTMMGATGAMGAAATGGTTGCTGMCCCAAMCATGTTTAGGAGGAAAACC 
AGAAGAACAGAGCAGTGG 

CACTGGACCTCCTGTCTGTCCGTGAGGCTGCAGAACACAAGGCAGCTCCCAATGCCGCTGG 
ACTCTCTGACCTTGGAGAG 

CGTMACATCATATATGATTCTGTGTTCCTGAGATCTGGGTTTAACGATCTGGGCTTTGTCAT 

GGTGTTATACGTTCGTT 

GTTGTTTGTGTACCTGCC 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1_2O1 

ACAACCTCTCGGCCCGGCTAAACATCATCGTCTTGGTAGGCCATTACCCTACCAACTAACTA 
ATGTTCCGCACCCCCATT 

TTTMGTGMGCTGTGAAGCTCCTTTCTATTACTCATCATGCGATAAATAACTATATCCGGTAT 
TAGCTATTGTTTCCAA 

TAGTTATCCCAGTCTTAAAGGTAGGTTAGGT 
>MPM2000-002P8J>reast_Table1_202 

ACAGMTCCAAAAGTCATAAAAAGCAAAAGCTATCTTTTTTTCACTCTGGCACCCATCTGTTC 
TTCCCTGG AGTC AAAC A 

CTATTAC&AATTTTTAGGTATACTTCCAAAGATA 
TGATTCTAAAAGAATA 

AGAGACATTTTCAGCATGTTGTTTTGTTCAACACCACAGTATATCTTAAAGATGGTCCCCCAT 
CAATACATATAGAGATC . 

TCT CI I 1 1 I I ATGGCTTCATAGTATTATCATGTGCTGATATGCCAAAAACTMTCCATTAGACC 
CTTTTGGGTATATATT 

TACTATTTTGCAGTCTTCTGCTCTTAGGAATAAAGTGAAATTCAATCACCTGTATAGAAGTATT 
TCACACATGTTTGAAT 

ATATATGTAGAATAMTTCCCAAAAGAGAAATTTCTAGAGAAAGAGATATATGCATTC 

>MPM2000-002P8JtfeastJTable1_203 

ACAMGCTATAMGGMCGTTTTTAGAGMAGCACTGAAGACACACATTTTGCTGACCTAAAA 
G ATTTTAAAATG AATTA 

GMTMTTTACATCATATAAAGAGGTATTTAGTCTTTAAGTGGAGAAAGTTGCTAGTCACATG 
TAAGAAAAACAAGTATT 

ATGGGCCTTCCTMGACAMTGGMTAMTTCCATCACTTTTGGCTTTTTTATAMCCAGACTT 
CTAACAAATAACCATA 

TTMTTTTCCAGTMTCAMCATATCCTAAMGAGGAAAMGAGAATGTCTACTTTTAAATCAC 

ATCCAATGTGAATTTG 

CGTGAATGCAAGGCATAAAAT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1„204 

ACAAGGGCAGGATGGCAGCACAGAGCCGCCAGCTCTTTCCCCGCCCACTCTCGGTGAAGC 
AGTGCAGCTTGCCCGCCAAG 

TAGAACGTCGTGAAGCCAAGGCCCGAAAAGGCAAAGGAGGAATGGATGCTGGGGAAGCTTT 
TGCGGCCCTCGGACACCAG 

ATCGGGGTCACCTGTGCAATGCATTTCCGAGTTCATCACTCCATCTTCCCACTATTAATTTAA 
TAGTGTTTGTGCAGACT 

CCATTCAMGCMGAGCCMGGACACCGCTAAGAAGGCTTCCTTAATTTCAGTCTTGTCTGT 
TCGCCGGATAATTTTCAC 

CACACAAATAACAGCCAGGGGTGTGAGGAAAGAAATTGCAAACATGAGGCGGTAGGTATGT 
TATCTGATTGCACCAAAGG 
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ATTTTTATAGAGCCAGATCTCTTCTGGCTGGATGAC 
>MPM2000-002P8_breastJTable1_205 

ACCATATCTCCTGGCTTCCTTCTACATGGGTCACTTAGTTAAGAGGGAGGCCAAGGGAGTTC 
CGATTTCAGGCAGTGTGT 

GGCAGGGTTACTGTCCTAGCAACCTGGCTACTCCTCACTGTGAACGTTTCTCATAGGTGTCA 
TATGGCAGGATGAAAAAC 

ATATTTGCCTCCCAGTGAAAGATGGCACAGGCTTTTGCCCAGCCAGGTTGGCAAGAGAACA 
GAACTCTTAACCCCTTGCT 

CGACAGGTTTGAGTTCAAGGGGTTGGATGCTCCAAGCAGAGGGCCAAACCCTGATTTATGA 

AGCATGCTAGGTCAACAGC 

CAGTCAG 

>MPM2000-002P8_breast_TabIe1 _206 

ACAGTGCCCCCTGCTTGTGGTGCAGGGGGGTGCCATTGCCGTGGTGCTTGGCATTGAGGG 
GCTGCAGGTGATGCATTGCA 

CGGGACACCAGGTCACTCAATTCGGCGATGCTGCCTACGCGCGTGGCCAGCAAAGACTGC 

TCGATGGTCCTCAGCTCCGA 

CTGGCTGAACATGGGCAGTTCCCCTGG 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 __207 

ACCMGCTAAAGAAGGCAGGAGAGAMGTTTTTGAGGATGGTGTGTGTAATCGGTCACTATT 
TACTGTGTGAGTTCCACT 

GGAGACMGCACACTTTCTCCMTCCCAGAGTCTACACCTGACTGGGAATTTTTCATTCTGG 
ATTCTGATTGAGGGAAAA 

TACTGATATCCAATGGGCTATMGGAGGACCTTTCAGTTTCTGTAACAGCATCTGAGTTCTAT 
GCATGTCCTGGAAAGGC 

ACCTG(XCACTGGCTMTTCACATGCTGTAATCCCAACACTGTAAATATCTGACTTCACATTA 
TACCCACGTAAATCCTG 

TCTCAGTAGTTCTGGACTCAGCCACGGCTGCACTGATGTGCTGAACTGTGGGAAATCATACA 
CAG CCCTATG CCTCTGTC 

CATGCTTAACCAAACTATGCAGATGGGAAAGGCCAGAGAGGGTCACTAGGCCATTACCAGA 
AATGGG 

>MPM2000-002P8_breast_J"able1_208 

ACCMGCTAAAGAAGGCAGGAGAGAAAGTTTTTGAGGATGGTGTGTGTAATCGGTCACTATT 
TACTGTGTGAGTTCCACT 

GGAGACAAGCACACTTTCTCCAATCCCAGAGTCTACACCTGACTGGGAAI I 1 1 I CATTCTGG 
ATTCTGATTGAGGGAAAA 

TACTGATATCCAATGGGCTATAAGGAGGACCTTTCAGTTTCTGTAACAGCATCTGAGTTCTAT 
GCATGTCCTGGAAAGGC 

ACCTGCCCACTGGCTAATTCACATGCTGTMTCCCAACACTGTAAATATCTGACTTCACATTA 
TACCCACGTAAATCCTG 

TCTCAGTAGTTCTGGACTCAGCCACGGCTGCACTGATGTGCTGAACTGTGGGAAATCATACA 
CAGCCCTATGCCTCTGGC 

CATGCTTAACCAAACTATGCAGATGGG AAAG GCCAG AG AGGGTC ACTAG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _209 

T7TTACTAAATTATCTATGTCAAAAAMTTCTGTGCCTGGCGTGGAATTTCACTCCATCAAGTG 
TTACAATG A I I I I I I C 

ATT1TCATTACAAGCAGGAGAATGAATGTAGGACAAGTGTTAGGAAACATGGCAATAAATTAG 

AATATAATTTACAAAAG 

CAAAAAAATTAACAGTGT 

>MPM2000-002P8 J>reast JTablel _21 0 

ACATAGTCTCCCAGTCTACATGTCCTGGCTGTTAATCATCTTGGCCCCTTGAGGCACATCAC 
AGTTTGAAGGACCTGTTT 

AAGTTG^W\TAGACTTTGCTTATTTATTGGGATTCTAAAAMTTCTGAGTGAGTTTGCAGTATG 

AGAGGAAATAAGATTT 

CCTCCTCCTT CCTCTCATTTTA^ 

TTTTG"! I I ITGAGAT 
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GGAGTCTCACTCTCTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTGCAATCTCAGCTCACTGCAACCT 
CTGCCTC 

>MPM2000-002P8_breasUTabl9l^21 1 

ACCTGTTTGCCTTAAATTGCTTTTTAGCTCTMGATTGTAGAATGATCCTTTCAAATTGGACTC 
TTTTCTAACAGAGATA 

TTTTMTATACTTGCTTTCTTAAAAAACAAAAAAACTACTGTCAGTATTAATACTGAGCCAGAC 
TGGCATCTACAGATTT 

CAGATCTATCATTTTATTGATTCTTAAGCTTGTATTAAAAACTAGGCAATATCATCATGGATAC 
ATAGGAGAAGACACAT 

TTACAATCATTCATTGGGCCTTATATCTGTCTATCCATCCATCATCATTTGAAGGCCTAATATA 
TGCCAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_212 

ACTGGATGTTAGAACGGGCTCCAGGAGCCAGGAATCCTGGCTCTGCACTGTTGGAAACATC 
TAAGCTAGTCTTG CGCCC A 

TTTACTGGCTTGACAGGGATGCCTGAGGACTTCTGGATCTTGCTGAGAGTGGCTGAACCAC 
CAGTTTGCATGACAGTGGC 

TGTGCCTGTGGCAGGAGGAGGCTTCTTGTAGCCAAAGGATCCCGAAGTGGAGGGGCGAGC 
AATGCCCGAGGGGGGCTTCT 

TAGCATCACTCAGGCGGTCCCGACCAGCATTAGAGGAGGAGCGTTGGAACCCAGTATTCTT 

CACTGCAAGCTTACCCTTG 

TCTGTAGCTTTGCC 

>MPM2000«002P8 j3reasLTab]e1_21 3 

ACTTGAGACCTCATGCATATAAAACCAGCTTACAAACTACATCGCACTATATGAAGAAATTAT 
CACTGGGGGCAAATCAC 

CAAGTAGGGAGCACAATACACAGGGTGTGGATGTTAATGTCATTCCCTAGCCTTCTCATTCC 
CTTCTCTTGGTCCTTTAT 

G CATATGGAACAGTTCC ATTATTAAATTTTGTAATAATAACTG AG AACXTTG ACTCCCAG CAAG 
GGAGTAGTTCAGAAGTT 

GAGGGAGTTTAAATCTGAATGAGTAMTAMGCAATTATATCATTAGCTTAAMTTTTATCATC 
AATTAAAAATAAATTT 

AAAAACAAATACTTAAAAAAAAAAAAAACCTGCCCGGGCG 
>MPM2000^02P8jDreast_Table1_21 4 

ACAAGTCTCATAAACTATCTCAGCACTGCATCCGTATTTGTGGGCACCTGTGCCAAAAGCAC 
CTTGATATGTTTCTTAGT 

GTMTTGGCCAGAGATGGCCAATAGATGTCTTCTCAAGTGTTTTTGATCACCAGGTCAGTGC 
TATTGGGAGTGATATAAT 

ATGGTGGTTCCTAAAGTTA I I I ITGGTCTCI I I I II I II I I I ll I I AAGTGCTATG ATAGATTAA 
CAACACCTGCCTTGG 

ATGCAGGMTTAGGTGGGGCTGCACACGTGCATGGTATTTTCTATCCCTATGCTAGGTTTTG 
GTTCTGTTGGCTGTCTTC 

ACTAGACTTGAGATGACTTGATTTACAGTAATCCCTATGTGATGTAACTAGTCTAGACCTTCC 
CTTCTCCGCAATTCCCA 

GCTCCAGGTTTCAGAAAGTATGCCACACTCAACC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_21 5 

ACTGTAAAGTGAAAAGGGATGTGCATAAAAATAAAAAAAAACAACAAAAAAAGCTAACCTTCT 
ATTAGAAAAGGGGACAG 

GGGAATGAGTAAACTTCTTTTATTGCGGACAAATGTGCACATAGCCGCTAGTAAAACTAGCC 
TCAAACAGGATGCTCATA 

GCTTAATAATAAAAGCTGTGCAAAGGCCATGAAAAAAATGAAAAAAATAAAAAAAAATAATGC 
TTAAGCACCACTAACTT 

AAMGTGTMTTACMTTACTTGMTTTMGTAAMAGAAAMTTCTCAAAATTCTATTATGGA 

ACATGGGGGGACAATT 

CCGMTG 

>MPM2000-002P8 J)reastJTable1_21 6 

ACATACAGATCT1TTACTGCCTTGGTGTTAAATTTATTCCTAAGTAAGTA I 1 1 1 I I 1 1 ATGCTAT 
CATAAATGGCATCTT 
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AATTTTrCAGTTAGGTCATTATTTTCATTAT 
GATTTTGTATTCTGC 

AACTTTACTG AATTCACTTGAGTTCTAACAAACAGA I I I I 1 1 1 1 GTGTGTGTATCTTTGGGGTT 
TTTACATAGAGCCCAG 

TTTrAGTTTTAATAGAMTGTTTATAATAGTGGATGGMTAMGACTTTGTATGATTACTGTGA 
ACCACTATCTCTCTCT 

ATATATATAGATAGATATGAATGAGTATGTGTATAAATACATAAAGCAAAGGCTTTG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_217 

ACAAAATAACATCATAAATAACATAAATGAGAAGTTTTCAAGTATTTCAATGTGCCTTGAAAAG 
TTTCAAACAGTAATTC 

TCACAATTGGTTAGACAATCA I I I I! I I I I CTTTTCTTTTCCTCTCATTTAGTCTCAGAGCCTAA 
AA AG A AATG CCTCC A 

GTCTCTGTTAGCCCCGATGTTTGGAATGAAATTMCMGATTCTACCTTAAAAGAGAAAACTT 
ATGTGGGCTTTTCAAAT 

TGTGAAMTTTGTTCCCTCTTATMMTATAATCTTTCCCCTGCTGCTGGTTTATAAATATGGG 
CATATAGCCCAGAGCC 

ATTATAAAGAAAAAACAACCAACCACAATAAACTAAGGAGCCTCATCTGATGGCTTAAGGTTC 
TCAGGAAAAAATGAGAA 

GAGCACCTTTGATCAGGAAAGGAAAAAAGGATTGAGGGATAAAACAGTA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _21 8 

ACATCTGAGACTCAAGACTCTCACTGATTGGAGAGCTTGTGGAAAACAAAACACACCATGCC 
AATAAATGAGATGAAAAC 

TTGAGTTTGCC 1 1 i I JMCTATTTATGTTCTMGTTMGCTTTGATAACATTCAAATGTCAAATT 
CTCTCATTCTTATAA 

MAGTTGMTTMTTGCCTGTATTTA1TTTAGCMTTATTCMTGTATTTCCAGTATAGG 

ATAGTATAATTAATTT 

TTTGTAAATAAAATATTTT 

>MPM2O0O-OO2P8jDreast_Table1_21 9 

ATTCTTGTTTCTATGAAGGAAAAGTTTGGCTACTAACAGTAGCATTGTGATGGCCAGTATATC 
CAGTCCATGGATAAAGA 

AAATGCATCTGCATCTCCTGCCCCTCTTCCTTCTAAGCAAAAGGAAATAAACATCCTGTGCCA 
AAGGTATTGGTCATTTA 

GMTGTCGGTAGCCATCCATCAGTGCTTTTAGCTATTATGAGTGTAGGAAACTGAGCCATCC 
GTGGGTCAAGATGCAATT 

ATTTATAAMGTCCCCAGGTGAACATGGCTGMGATTTTTCTAGTATATTAATAATTGACTAG 
GAAG ATG AAC I 1 ! I i I I 

CAAGATCTTTGGGCAGCTGATAATTTAAATCTGGATG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_220 

ACTGCCAGATCTGTATCACTCCGGAGCAACGACCTGTCTCTCTGAATGATCTCTGGCATGGT 
AAAAGAGTTAACTGTATT 

TCAAAAGGTGAAACAAAAC 1 1 I 1 1 I I GCTTTGTTATGCATGTTTCAAATTGATCAATGGTTCAG 
GCCTGGAGTATGCATC 

AGAATTATCTGTGAAGCTTAGTGAAAGTGCTGATGCCAGAGCCCACCCAAAGCTTACTGCTT 
CAGAACCACTGGGGACCT 

GGCAGTTCTGATGTGCACGACTAGTCAAGAATCCTTTAAAGGCTGATAAAGCAATCTTGAAA 
TCACTGTCAATGCAAAAG 

TGGGATGTTCCTTATTAATAAGAACTCAAAAAATAAAGTACC 
>MPM2000^02P8J)reasLTable1_221 

ACGCGTTTCTTGTAAACACGAGGCACCCCAAGATAAGAAGACAGATAGAGCAAGGGATGGA 
CATGGTCATCTCCTCAGTG 

ATTGGAGAMGTTACCGGCTTCAGTTTGATTTTCAAGAGGCAGTGMGAATTTCTTCCCCCC 
AGGAAATGAAGTGGTTAA 

TGGAGAAMTTTMGCTTTGCATATGMTTCAMGCTGATGCATTATTTGATTTCTTCTA 
TTTGGGCTCAGTAATT 

CCGTTGTAAMGTAAATGGAAAAGTTCTGAATTTGTCAAGT 
>MPM2000-002P8j3reastJTable1_222 
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ACTTACATGGGTGTTTTGATCTCTGTTCTTTCATACTACATTTGAACAGGGCAAAATGAACTA 
ACTGCCATGTAGGCTAA 

GAMGAMTGCTAACCTGTGGAMGTTGGTTTTGTAAAATTCCATGGATCTTGCTGGAGAAG 
CATCCAAGGAACTTCATG 

CTTGATTTGACCACTGACAGCCTCCACCTTGAGCACTATTCTAAGGAGCAAATACCTTAGCT 
CCCTTGAGCTGGTTTTCT 

CTGATGGCACTTTTGAGCTCCTMGCTGCCAGCCTTCCCTTCTTTTCCTGGGTGCTCAGGGC 
ATGCTTATTAGCAGCTGG 

GTTGGTATGGAGTTGGCAGACAGGATGTTCAACTTAATGAAGAAATACAGCTAAGGCCTTGC 

CAGCAACACCTGCCGTAA 

GTTACTGGCTGAGTGAGGGCATATMGTTAAAGGTTACTGTTTTTATCC 
>MPM2000-002P8JbreasLTable1_223 

ACAGTCACCATCATACTTGTCTCCATTTGGAAAGATAAAGCTGATCTTATACACTTCTGAAGT 
TGGTCGAGAGGTGTTAG 

AGAGATCTTCCAAACTCTGCGACTCCCCCTGGGCGGCCAGCTCTGCGGCC 
>MPM2000-002P8_breastJTable1_224 

ACATTACTCCATCTACCGAGGCAGCGCATGGCATGACTGAACGGCTTGGAACAAACACAGA 

AATTAGCACCACAAACATT 

CAGGMCCAA ATATA ATCTGCTATGGTCACACCACAGACMTGCAGGAAGAGGCTTTTTATT 
GCTTGTGTGTGTTTTCAA 

ATCAAGTAGGCACAACCCAGTCCTCATAACAGCCCTCGGGAGTGGACGCACCGGGGCGGG 
AGAGCGCAGGAGGGAGTGTG 

CTTGGCTATCCTGCCCAGTGGAAAGGAAAGTGACGTGCATTGATCTTAGAGTCCTTGGCAAC 
AGACTGTGGAGGCAATAA 

CAGGATAAAGAAAGCAGGGAGAACGAGGCATGGCCAGGGTCCCCAGTGCGCCTTAAGGAG 
ACC 

>MPM2000-Q02P8J>reast_Tabte1_225 

AAAAAAAAAAAAGGAGACACAAGACTTACTGCMAAATATTTTTCCAAGGATTTAGGAAAGAA 
AAATTGCCTTGTATTCT 

CAAGTCAGGTAACTCAAAGCAAAAAAGTGATCCAAATGTAGAGTATGAGTTTGCACTCCAAA 
AATTTGACATTACTGTAA 

ATTATCTCATGGAATTTFrGCTAAAATTCAGAGATACGGGAAGTTCACAATCTACCTTATTGTA 

GACATGAAATGCGAAC 

ACTTACTTACATATTAATGTTAAC 

>MPM2000-002P8 J>reast_Tabte1 _226 

ACTTTCCATTCATTCCAGTGAGMGCACTAGMCTTTAAMTTTCAGAATTGGATGAAAATAA 
CAAAGATCACCCAGTTG 

MTCATATTTTTTTGTTCAGAAGCAAAAACTGAGGCTCAGAGACAAACTGTCCTGTCCAAGAT 
TATACAGAAAATGGTGG 

GAAGAGTTGAGAAGTTTCTCAATAATGCCATGACTGTTGAATCATAGGAACAAAAGCCAAGA 
GATGGATCCTTACAATAG 

TTTAACMTATAAACCACATGGMCATTTCMGAAAGAGTTAAACAATGATCTATGTTTAAAAG 
CTATCTCTACCTGGCA 

TAGTATCTTACATTTATAATTCTAGCACTTTGGGG 
>MPM2000-002P8„breast_Table1 _227 

GGCCGCAGAGCTGGCCGCCCAGGGGGAGTCGCAGAGTTTGGAAGATCTCTCTAACACCTC 
TCGGCCAACTTCAGAAGTGT 

ATMGATCAGCTTTATCTTTCCAMTGGAGACMGTATGTTTTTCTCCTCTGTTTAGATGGTGA 
CTGT 

>MPM2000-002P8 _brea8t_Table1 _228 

ACAAAATMCATCATAMTAACATAAATGAGMGTTTTCAAGTATTTCAATGTGCCTTGAAAAG 
TTTCAAACAGTAATTC 

TCACAATTGGTTAG ACAATC A I M 1 1 1 1 1 i CTTTTCTTTTCCTCTCATTTAGTCTCAGAGCCTAA 

AAAGAAATGCCTC 

>MPM2000-002P83reast_Table1 - 229 
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ACMMTMCATCATAAATMCATAMTGAGMGTTTTCMGTATTTCAATGTGCCTTGAAAAG 
TTTCAAACAGTAATTC 

TCACAATTGGTTAGACAATCA I I I I I I 1 1 I CTTTTCTTTTCCTCTCATTTAGTCTCAGAGCCTAA 
AAAGAAATGCCTCCA 

GTCTCTGTTAGCCCX^GATGTTTGGAATGAAATTAACAAGATTCTACCTITAAAAGAGAAMCT^ 
ATGTG G GCTTTTC AAAT 

TGTGAAAATTTGTTCCCTCTTATAAMTATMTCTTTCCCCTGCTGCTGGTTTATAAATATGGG 
CATATAGCCCAGAGCC 

ATTATAAAGAAAAAACAACCAACCACAATAAACTAAGGAGCCTCATCTGATGCTAAGGTTCTC 

AGGAAAAAATGAGAAGA 

G 

>MPM2000-G02P8_breast_Table1 _230 

ACTTACATGGGTGTTTTGATCTCTGTTCTTTCATACTACATTTGAACAGGGCAAAATGAACTA 
ACTGCCATGTAGGCTAA 

GAAAGAAATGCTAACCTGTGGAAAGTTGGT7TTGTAAAATTCCATGGATCTTGCTGGAGAAG 
CATCCAAGGAACTTCATG 

CTTGATTTGACCACTGACAGCCTCCACCTTGAGCACTATTCTAAGGAGCAAATACCTTAGCT 

CCCTTGAGCTGGTTTTCT 

CTGATGGCACTTTTGAGCTCCT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1 _231 

ACTAGAAATTGCACTGTCCTAGAAATTCCTCCATCCCATGAAGCCATTTCCATCATGAAACCT 
TTGACACACTTGAACAC 

MGTTCCGCTCTCCTTAAGCACCAGGGTATAGTCATTTCCTCTGACATATAATGGTACTAAAG 
C ACTG C AAATG CTC AAT 

ATTATGCCMTAGGTCCCTTTCCAATTTCAATTACTGGGAAAATATACATATGGACAATAGAT 
GGATGCCACAATAAAAG 

GCTGGCAG CCTAACCTTAACATG AATTTTTCCCTACCTCTATTTAGG GGG ACAGG G GAGGGC 

CCCTGGTTTGCTTTGAGA 

AGGGACAAATACATTTTAC 

>MPM2G00-002P8J)reastjrable1_232 

ACTTGGAGCTGACCAAACGGGAGGTCGAATACATTGCCCTGTCAAGGGACACCACTGAAAC 
TGATCTCA AAC AG CG ACG A 

GAGATCCGTGCAGGCACAGCCTTTTACATTGATCAGTGTGCAGTTCGTGCAGCCACAGAAG 
GCAGAACTCTCATTTTGGA 

AGGTTTGGAAAAGGCAGAGAGGAATGTTTTGCCTGTTTTGAACAACTTGCTGGAAAACAGAG 
AGATGCAGCTTGAAGATG 

GACGCTTCCTGATGTCTGCTGAGCGTTACGACAAACTTCTCCGAGATCATACCAAAAAAGAG 
TTGGATTCTTGGAAAATT 

GTCCGAGTTAGTGAAAATTTCCGAGTGATTGCCTTGGGCTTGCCAGTGCCAAGGTATTCTGG 

GAATCCATTAAACCCCC 

>MPM2000-002P8 - breasL_Table1_233 

ACAGATAGAGATAATAGAAGACAAAGAGATTAAAAGGAAATAAAAATGCATGATTAAAAACTA 
AGAATAAAAAACCTATT 

TTTATGTTTCCTAAAGGAAATTGTTTATTCTACAGACTCAGTAGGTAGACACAAACATAAAGAT 
TTCCCTAGAAGACATA 

GAGTGGGATTTGATAACACTGTCTGTTATTTTCTGTACCTGCCCGGGC 
>MPM2000-002P8__breast_Table1 .234 
ACTTTTGTTTTGTTTTAMTTAAGAGATTCGCAAATGCC^ 
ATGAGTTTTTATGTGT 

MGCMTATTTATTTMCTATTCTATAMATTATTGAGTGCCTACTGAGGCCTTTMGCAC(Xa^ 
TAACATTCCTTTCCAT 

CATTCTTTTAAATGACATAAAATAATTGTGCAATGTTCCTGATGATGT 

>MPM2000-002P6 __breast_Table1 .235 

ACACTMGTTTGCMCATTTATTGAGATCTAAGTCTGTCTTGCCTTCATTTCTCI I 1 1 IATCTC 
CCCCTTGCCCTCATTC 
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TTGMCAGCTGGAGGAATACATTTTATTCTGTCCATGAAGCATACACTATGAAATTCAAGTGC 
TTAAAAATACTTGTATG 

ACTCTCTGCTATCCCACTGTATAGATCCACAGGGAGCAAACACTTAGAAATGATAGAGAACT 
GAAGGAGATCAATGGTTT 

MCAGTTATCXJATGCCMGTCCCATTGTCAGAAATATTCTTATTACTCAGTCAMCACTCTTTG 
AGCTTCCCTTGCTAAA 

GGTMCCATTCCAGTGMTAGATGTGCCCTTTTATMGGAAACTTCTGATGTTTATTAAAAAA 

AACTGGCCTTTTGATAG 

AGGTAACTTAATTTGGGAATTT 

>MPM2000-002P8_breasLXab!e1_.236 

TTTTAATCATTCATATTGACTTAATCAGGTTGACAAAATCTCAGGGTTGGTCTGGGATCATTC 
ACAAATCAGAATTACTC 

AG^GAAATTTTCACAGCAGTTGCAGCAGCACAAACTCTMCGCTGATTTAAATTAATAACTGT 
TATTAATGAACAAACTT 

GAAAMGGMTTTCATATAGAACATTACATTTCTCCCTGACACTACCGTATCATAAAAATTAAA 
AATGATATAAACATGT 

TTTAAAGTCATAGTGGTAGAACCAGCCACACTACAGTGCGGCATTGTTAGAAGTTCGCTCTC 
AAGTTGACTCAGCTTAGT 

AAAGCAAATTGTTCTCTGAGATTTCAGCmGGTTAGTCCTCTTTGGCTGACATGAACATTAT 

GGAGTGTTAACTTGTGG 

TAGCAACACATAACCAAAAAGCATTCTTTTTAAAATA 
>MPM2000-002P8jDreast_Jable1_237 

GCCGCCCGGGGAGGTACTTGTTGTCACMTTTAAAACTTCCTCTTCTACATACATGTTCCAGA 
GAGCATCTTCCAAACCT 

GATACATTTTTGACTGCTACTGTTAGATCTAAGMGTCTTCCTGCCTCTCGCTAACGTTCTTA 

CATTCTTTACAAACAAT 

CTGGTTAACAATGGTTCCATGGTACCTC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_238 

ACTCTTTGAGGACATTTTTGTCAGATTMCTATMCAGTGTAGTGTAGTTTTTAAMTTGCAGT 
TGAAAAGTTTAGCTGT 

CTTGGMGTCAMTTTATCCAATTGTTCAGACTTCTGTTACTACTTAATATGAAGCCACCATG 
CTGGCTTGGACAGAATT 

MTTTCATTCATGTTATGGAGAATTCTATATTACAAATCTGGTCCCCTATAATATGAACAGTGA 
GCAGTCAGAAATATAC 

AMGGGTTAAATAGGGTAAAGACTTTGGCCAAGAAAGGAAAGGCCTTAGTTCTACCATAGAG 
TATCTTCTCTAATTAAAA 

TGACTGGGAAATATATGGAAGCAGAAACCAGCACAAAGCACTACCCATCTAGAAAT 
>MPM2000-002P8 J>reast_Jable1 _239 

ACTGCTAGCTGGAAAAACCATATAGAAAACATGATGACCATGTTGAGTTGTTGGTGCTGAGG 

CTGTGAACTCTTTGGCTT 

CCTTCTGATGGCCCTCTTGAGAACAATCTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _240 

GTTGGGTTTGATTTGCTTTTGTTTTTMTGCA 

AAATCTCTTATTTCAA 

GTGTMGTTATTCTTCACCCACCCCTTCCCCTGCCATTGTATTTCCCATCTGTTTCAAGGAGT 

TCCAACAATTTACATTG 

CATCGAATGCAGTAGGTC 

>MPM2000-002P8 J>reast_JTable1 _241 

CGCGGTGGCGGCCGAGGTACTTATTGAGTGCTTGTATGCACCAGGCTCTGAACTAAACGCG 
CTCCATATTACCCCCATTT 

AMTTCTTACCATTATTCCTGTCTTACAGAAAGAAAAAAGGCATGGTGAGTCACACAGTTCAC 
AAATGAGGGCTAGAACC 

AMCCCAGGCACTGTGACCTGCTACACAGGAGAGGCAGATATGMGATTTCTTCAAGGGTG 

CTTATTACAGCATCATTTA 

TAATAGCAAATAAAGT 

>MPM2000-002P8_breasLTab!e1 _242 
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ACTCCTCCAGATCCTGGTGCTGCTTTTGTGGTGGTAGAATGTCCAGATGAAAGCTTCATTCA 

ACCCATCTGTGAGAATGC 

CACCTTTCAGAGGT 

>MPM2000-002P8j3reasLTable1_243 

ACTTTTTAAAAAATCTATAAATTTAATGCACTGTCCAAGTGAAATGTCCTAGTTGTCATTGTGA 
TTAAGGGGCCAACTTT 

CCAGGCAGCTAGCAGAGATACTATTCTCTTCCTCTCCCAGCAMTTTGTATTCCTTCGCCCA 
CGCATTCCTGCTATACTA 

GATGGCAGCCAGTGATGGAACTATAAAGATGTCTGTGGTCATATGTTGAATGTGGCAGCTTG 
AAGATGT 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1 _244 

ACAGAAAAAGGATTGGAATTGTGTTTAG Mill GGTGTTTAGATTATTTTCTTTGTGTCTTTCT 
TCTTTTTCI I I ! 1 1 1 I 

TTTTTCTTTTTTACAATAG G CCAGTAG AATTCTT ATG AG AAC AG C I I I I I AAGCACTTCAATGG 
AGTGTCA I Mill IGG 

TAGCTTCCAGMGGTGCCAAACAGGTTTCAACATCATATTAATTAGAAATACCCATAATAATT 

ATAACAACAATAAAAAG 

GTATAATATGGT 

> MPM200 0-002P8 J)reast jrable1_.245 

ACTTTTTGC I II I C I II I GAAAGTATGAAAATGA I I I I I ACAATGTAAAG AG AGTCTGAGAAAT 
GCAATTGCTATTCTTT 

TTATATACTTTTTCAG A I MM I AT ATGCTTCTTTACTACTTACATCATAATG CACAATTTTATAT 
ACTGAI I 111 ICAA 

TCMTGTATATCATGAGTTTTTAAAATMTGCTACAATCTTCATAACTMTATTTTAATGGGGA 
GTGACTGCTTAATTGG 

CATGAGGTTT(XTTTTGAGATGAGGMMTGTTCTGAAMTATGGTGATGGTTGCACACCATT 
GTGAATGTACCTGCCCG 

GGCGGCCGAGGTACTTGCCTGGGAGAAGGCAGCGGACGCATCACTTGCACTTCTAGAAATA 
GATGCAACGATCAGGACAC 

AAGGACATCCTATAGAATTGGAGACACCTGGAGCAAGAAGGATAATCGAGGAAACCTGCTTC 

AGTGCATCTGCACAGGCA 

ACGG 

>MPM2000-002P8 J>reastJTable1 _246 

ACAG GTCCCCAGCTT ACTCC AG GG ATG ATGT CAG AAAATG AGGTCCTAAACATGCAGCTTTC 
GGATGGAGGACAAGGAGA 

TGTCCCTGTTGATGAAAACAAACTCCATGGTAAACCTGATAAMCCTTGCGCTTTTCCCTCTG 
CAGTGATAATCTGGAAG 

GAATATCTGAAGGTCCTTCAAATCGCTCCAATTCAGTGTCCTCCCTAGACCTAGAAGGAGAG 
TCTGTGTCAGAACTTGGA 

GCAG G ACCTTCTG GCAGTAATG G AGTTG AAGCTCTACAGCTGTTAG AACATG AGCAAGCTAC 
AACAC AG G ATAACCTTG A 

TGATAAGCTAAGGAAGTTTGAAATTCGTGACATGATGGGATTAACAGATGATAGGGACATA 
>MPM2000-G02P8j3reast_Table1_247 

TTTTTAI II I I I I M M I I II I I I I I ICTTATCAAAMTATTTTATTTACAAAAAATTAATTATACTA 
TACATCCTATAC 

TGGAMTACATTGAATMTTGCTAAMTAMTACAGGCMTTMTTCMCTTTTTATAAGAATG 
AGAGAATTTGACATTT 

GMTGTTATCAMGCTTMCTTAGMCATAMTAGTTAAAMGGCAMCTCMGTTTTCATCTC 
ATTTATT GGCA TGGTG 

TGTTTTGTTTTCCACAAGCTCTCCAATCAGTGAGAGTCTTGAGTCTCAGATGT 
>MPM2000-002P8_breastTable1 .248 

ACCCAGCACATCTCAGAGAGATGGAGGCAAGCTGGGTTCCTGATGATTTCCAGCTAATACA 
GGTCCTTCCTCCT GCATGC 

AGGCGCCCCGTAACGCTTTATAACAGACGCCTCTAGACTTCTGTGGGGGTAAAGTGAAGGA 
CCCAAAGCGACACAAGTAG 
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TGTCTGTTCACACTTCCACTTTCAAAGCTAACTACTAGCTGTTCAAATATACT(XATACAGCTT 
TCAGCAAATCAAAGTG 

TTTACCTCTCCCACACCAAGGGAAGAAAAGATGCAGACTGCCTTTAAAGCACCTGTCAGCAA 
GGCGAGAGGTTTTAAAAG 

ATCAGCCTTGAGAATCAAAGCAGCAGCAGAAGTGTCATTACTCCAGTGCTCTCCTTTCCGTT 

CGTGGGTCACACAGAGAC 

AGGCACA 

>MPM2000-002P8 J>reast _Table1 _249 

ACCCATTGGTCTTACAGACAAGCATCAGGAACCAGAGGGCCTGGTGGGGCTGGGAGGAAG 
CTCGGCAGTGACAGCTGAGG 

TGCTCATGTCCTTCCATCCCACTGCCCAGTGGATAATGAGCTCATTAGTCAGACGAGGACCA 
GCCCAGAATAGCCAGGAG 

TAAGCATGTCACATTACAGAGCTGTAGCCAGCTTCTGGGTGGAAATAGCACTATCTGGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_250 

ACCCCTTTTTGCACACTGTCAGCAAAACACGTCCCTTTGAGTATCTCCGGCTCACCAGCCTT 
GGAGTTATTGGGGCCCTG 

GTGAAMCAGATGMCMGMGTMTCMCTTTTTATTMCAACAGAMTTATCCCTTTATGTT 
TGCGAATTATGGAATC 

TGGMGTGMCTTTCTMAACAGTTGCCACATTCATCCTCCAGAAGATCTTGTTAGATGACAC 
TGGTTTGGCTTATATAT 

GTCAGACGTATGAGCGTTTCTCCCATGTTGCCATGATCTTGGGTAAGATGGTCCTGCAGCTA 

TCCAAAGAGCCTTCTGCC 

CGTCTGCTGAAGCATGTAGTGA 

>MPM2000-002P8_breasLTabie1_251 

TACCCGGGCGAAGTNANTNNGGGGAAAANTNCCCCCCCGGGCCGNCCGGGCANTTTTACN 

GGCACANGGTTTTAAGCCNC 

NGAGGGGTTTTTGAAANCCCCCCANGANACCNNANGGNGCAGGGGGTTTTNNTTTAAAANA 
AGNNGGAACCGCCGGANGA 

NGAGGGANGGNAAAAACACCCNGGGGAAACCNAANAANCCCNAAAAGGGGNCAAGGNGGN 
AAAACCCCCAAGCNAACCCN 

GGGGGGNCCANGGAAANNCNGGGACNAAGACCCAAACCAAAANGGGNNGGANGGCCGCC 
NGGGGGACAANNNCGGGCCNA 

CNACCAAGGGGAACAANCAANNGGCCGGNAANNGGCCCNCAAGGGCCNGGNAACAAAAAN 
NNNNCNAACCCCGGGGAANN 

AAAGNAAAGGGGGCAAAAAAGGCAAANAAAACCNCGCCCAAAANGGGGAAAGAAAAAANNC 
AAAGGGNGGCCCCGGGGGG 

GGGGNNNCCNNGGAAAAAGNAGGGGGNAAAAAAAAAAAAAAANAAGGANCNNNAAACCCN 
NNCNAAGGNAAGGGGGAANN 

NNNAAAAGGGGNANNNNNNNGGGAAAAAAAAAAGGGGGGANAACCNGGGAAAAAAGC 
>MPM2000-002P8_breast_Jable1_252 

ACAAMTAACATCATAMTMCATAAATGAGAAGTTTTCAAGTATTTCAATGTGCCTTGAAAAG 
TTTCAAACAGTAATTC 

TCACAATTGGTTAG ACAATCA I I I t I I I I I CTTTTCTTTTCCTCTCATTTAGTCTCAGAGCCTAA 
AAAGAAATGCCTCCA 

GTCTCTGTTAGCCCCGATGTTTGGMTGAAATTAACAAGATTCTACCTTAAAAGAGAAAACTT 
ATGTGGGCTTTTCAAAT 

TGTGAAAATTTGTTCCCT(TITATAAAATATAATCTTTCCCCTGCTGCTGGTTTATAAATATGGG 
CATATAGCCCAGAGCC 

ATTATAAAGAAAAAACAACCAACCACAATAAACTAAGGAGCCTCATCTGATGGCTAAGGGTTC 

TCAGGAAAAAATGAGAA 

GAGCACCTTTGATCAGGAAAGGAAAAAAGGA 

>MPM2000-002P8 J)reast.Jable1 _253 

TGGMGAGMG7TACCCCGATGACTTGGTTTGGAAGGGGTTAAGGCACCAGTCATCCTCTTC 
TAAAGTGATTTATGATGA 

TGTGTGGAGTTTAAAAACTTTACCCCACCCCAAAGAACAGCCCTCTCACTCCTCACTGAGTC 
CACTCTGAACGTGCTAAA 
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ATGGGMGGAGGCGGTGTTTTGCTGATCTGTTAAATTCTTAGTGMGTTTCCTTGATTTCCAG 
TGGCTGCTGTTGTTTGA 

GTTTGGTTTGGAGCAAAACTGAGGTAGTCCTAACATTTCTGGGACTGAATCCAGGCAAGAGA 
AAGAAGAAAAAGAAGAAG 

AAAAAGAGGAGGAAAAAGGTAGGGAGAAATAAAGGGAGGAGAGAAGCACAGTGAAAGAAAA 

AAAAAGTCCCTTTTCGACA 

TCACATTCCTGTGTTTTCCCTCAG 

>MPM2000-002P8J>reast_Table'L254 

CGGCCGCCCGGGCCGGTACCTTTAACTCAATTTAATATAACAAGAAATCGTAAAATACTTATA 
ACCTATCTTAGAGAAAT 

GAGTGCTGGTTTTGAGAGTTG 1 1 I II I AACTGAAAGATTATTTCTAGATGGGTAGTGCTTTGT 
GCTGGTTTCTGCTTCCA 

TATATTTCCCAGTCATTTTMTTAGAGMGATACTCTATGGTAGMCTMGGCCTTTCCTTTCT 
TGGCCAAAGTCTTTAC 

CCTATTTMCCCTTTGTATATTTCTGACTGCTCACTGTTCATATTATAGGGGACCAGATTTGTA 
ATATAGAATTCTCCAT 

MCATGAATGAAATTAATTCTGTCCAAGCCAGCATGGTGGGCTTCATATTAAGGTAGTAACAA 

GAAGTCTGAAACAATTG 

GATATAATTTGACTTTCAAGACA 

>MPM2000^02P8J)reast_Table1„255 

ACATTGTGGTAGGTCCAGGAMTATGACATTTTCCCCCTTGATGTGTTATTGTTGTTGTTGGG 
TGGGGTGGGCATTTTGT 

TTATTTGTTTGGTGGCMTCAGTGGTAGTAGGGAGTGGGAGGGCTTATATTGGTTTTTCCAG 
CTATTAAGGGGACATATT 

GTGTCGTTGTGCTTTTCACGTTATAAAATGTTTATATTTACCAGT 
>MPM2000-002P8__breast JTablel _256 

ACTTCCATAAGCTTG G ATTITAAACACTG ATAGTATCTCATG AGTAATGTGTGTTTTGGG AG A 
GGGAGGGATGCTGATTG 

ATATTTCACATTGTATGAAATACCATGTTTGAAACTCATAGCAATAATGCTATGCTGTTGTGAT 
CCCTCTCAAGTTCTGC 

ATTTAAAATATA I I I I I ICTTTATAGGAATTGATGTATACCATGAAGTCATTGTCAGTTGTAGTA 
GCTCTGATGTTGAAT 

GAGATATCATGTTTTAGCATTCCATTTTACTGACTAGGGTAGAAGAACACTTTTCTTGGCTAC 
ATTTGGAGGATACCCAG 

GGAGTCTTGGGTGTTCCTTATCTGGGGAAGCAAACATTTCACTAGTC 
>MPM2000-002P8J>reasOTable1_257 

ACA I I I 1 1 IAAAGTTCCTCAAAAAATTCTGCTTCTAGGCAAATGTAATAGATATTGTGCGTTGC 
TCATGTTTTTCCTATC 

AGMCCATGATTTTAAAAAAACTATCCTTTCTGTCCCCATATATCCCTCATGTGGCCTCCACT 
TCTACTCTCAGCTCCAG 

TGGACCTGACTGCCCTAAAGGTTATTCTAGACCCTTTGCCAGTGACTGGCTCAGGGATGGA 
CAGGTCTAAGTTACTTTAG 

AGCAATGAGACCTAAGGATATGGAAAGTGAATTCTGGGAAAGCTTTCTCATACTAGGACAGG 
GCCCCTAGAATCCAGCCT 

GACTCTTCCGCTGCATGTAAATGAAGATGCACAAGGCTCCAACTGCTACTGGCAATCATCCC 
ATGAC 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_258 

ACTGCTAGCTGGAAAAACCATATAGAAAACATGATGACCATGTTGAGTTGTTGGTGCTGAGG 

CTGTGAACTCTTTGGCTT 

CCTTCTGATGGCCCTCTTGAGAACAATCTGT 

>MPM2000-002P8_breastJTable1 _259 

ACAACAAAGCCTGTGAACTGGCTTAAACCAGTTTACATGCTGGATTCCGACCCAGATAATAA 
TGGATTCATAAATGAGGA 

TTTTATTGTTTGGATGCGTACCTGCCCGTTCGTTCGGCTTACCAGGTACTCCACGAGGGTGT 
TTTCTGTGCCCAGCAGGG 
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GCAG 

>MPM2000-002P8_breast JTablel _260 

GTCTGAAAGTCGATGAAGGACGCGATTACCTGCGATAAGCTTCGTGGAGTTGGAAATAAACT 
ATGATACGGAGATTTCCG 

AATGGGGTAACCTAACTGAGCAAACCTGAGTTGCATTTTGATGAATCCATAGTCAAATTAGC 
GAGACACGTTGCGAATTG 

AAACATCTTAGTAGCATCAGGAAACGTAAACAAAACCGCAAAATTATAAAGGCTTG 
>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 _261 

ACTGTATAGGCCATATTCCTTTACGTGGGACATTAATGAAAAGCTGTCTTTTCCAAACTGAAT 
G CGCCT ATT AAT AAAAA 

AATACACCTGACCATCTAATGCTGAAGTCATCCGCCMGGTGGT 
>MPM2000-002P8_breast_Jable1_262 

ACAGATTATGGAAAATATGAAGGACTAACAAAGAATTACATGGATTATTTATCCCGACTATAT 
GAAAGAGAAATCAAAGA 

TTTCTTTGAAGTTGCAMGATCAAGATGACTGGCACMCTAAAGAAAGCAAGMGTTTGGTCT 
TCATGGAAGTTCGGGGA 

AATTAACTGGATCTACTTCTAGTCTAAATAAGCTCAGTGTTCAGAGTTCAGGGAATCGCAGAT 
CTCAGTCATCTTCCCTG 

TTGGATATGGGAAACATGTCTGCCTCTGATCTCGATGTTGCTGACAGGACCAAATTTGATAA 

GATCTTTGAACAGGT 

>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 _263 

CTATAGGGCGAATTGGAGCCTCACCCGCGGGGGCGGCCGCCCGGCCAGGG I I I II I I I I I I 
( II I I 1 1 1 l ATACAAAAAG 

CMCAAGAGTTTAATTCTCTTTTTACATGGCCACAGGCTCTCTTCAGTCAGGGGAACTTCAGC 
TGGTGCCTCTCTCTTGC 

AGCTATGAGGCGACAGTGTGGTGACATGCCTCATACAGACTGTCCCAGTAAGCCAGGACAA 
GTCACCATTAAAATCTTGC 

ATGAACAGCCCTGGGCACGTGGGAATGTTAAGAAAGAGCCACCGCCTCCTTAGTCAGCTTA 

ACCACAG CTCCAAACGCAG 

TTTGTCCCAGCTGGCAAACGCCTCAAACACCAATCATGCGTCGTGCTCCTATTCTGGGTTTT 
TATAAAACACTTTTATAT 

AGAGATATAGATAGCACAGTAAATGTGCTTCTGATGCACTCTAACATAGAGGACA 
>MPM200O-OO2P8_breast_Table1 _264 

ACACTACTATAGGGCGAATTGGAACTTCACACCGCGGGGGCGGCCGCCCGGCCGGGTACA 
GGATTTCTATTTATCCATAG 

ATAGGTATCTATACATACACATCTCAAGTGCATCTATTCCCACTCTCATTAATCCATCATGTTC 
CTAMTTTTTGTAATC 

TTACTGTAAAAAAAAGTGCACTGAACTTCAAAACAAAACAAAAAACAACAACAACAAAAAACA 
AGTCCAAACTGATATAT 

CCTATATTCTGTTAAMTTCAAAAGTGMCGAMGCATTTMCTGGCCAGTTTTGATTGCAAAT 
GCTGTAAAGATATAGA 

ATGAAGTCCTGTGAGGCCTTCCTATCTCCAAGTCTATGTATTTTCTGGAGACCAAACCAGATA 
CCAGATAATCACAAAGA 

AAGCI Mill AATMGGCTTAAACCAAGACCTTGTCTAGATATTTTT 
>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _265 

ACACGGTGGACCTGGAGTCAGGGCTACACTACCTCCTGCGGGTGGAGCTGGCAGCCCACA 
AGTCCCTGGCCGGAGCAGAG 

CTGAAGACGCTCAAGGACTTTGTGACTGTCTTGGCCAAGCTGTT 
>MPM200^002P8J>reast JTablel .266 

ACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACTTTGGGGGAGAAAAACATGATTCCATTTACGGGGAAAAA 
AGCCATTGACACTCAGTAA 

GCMCACTGCCATCTAGTGGMTGGTGACACACCACCAAGMTTTCAAGACCCGATAGGAAA 

TGTGAGTGGATTTGGTTT 

CMTTTTCACCACAAAACAGCACTTTTMTAAGCTGGTTTTCAGAGMCTTC 
GAAACTACTTTTTATC 
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TTTAAMTGCATAAATGTATGTGTTTTCTCTGTTTTGGGGGGGTGGTTAAGAATGAGTTGTAT 
TTTTCTTATTAGAGCAT 

AAAGTTCTCTACTTGAMGTTAGAAAACACTTTGGGGCAACCTGCCTCCTTGAACATCCATCA 

CTTCTGCTTGACAGTCT 

MC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_267 

ACTCTTTGAGGACATTTTTGTCAGATTAACTATAACAGTGTAGTGTAG I T I I I AAAATTGCAGT 
TGAAMGTTTAGCTGT 

CTTGGMGTCAAATTTATCCMTTGTTCAGACTTCTGTTACTACTTAATATGAAGCCACCATG 
CTGGCTTGGACAGAATT 

AATTTCATTCATGTTATGGAGMTTCTATATTACAAATCTGGTCCCCTATAATATGAACAGTGA 
GCAGTCAGAAATATAC 

AAAGGGTTAAATAGGGTAAAGACTTTGGCCAAGAAAGGAAAGGCCTTAGTTCTACCATAGAG 
TATCTTCTCTAATTAAAA 

TGACTGGGAAATATATGGAAGCAGAAACCAGCACAAAGCACTACCCATCTAGAAATAATCTT 
TCAGTTAAAAAACAACTC 

TCAAMCCAGCACTTATTTCTCTMGATAGGTTATMGTATTTTACGATTT 
>MPM2000^2P8J)reastJTable1_268 

TTCATGGTCAAGCTCTMGACACAACGAGCTCTGTTATTCAAGAAATCAATTCCAGTGGATTT 
CCAGTTCCAATTCCTGA 

GMCTAGGGTAAGGGGGAGAGCTMTGGTTGCTTCXDTMGGCCTTCTGGGTTTATTAGTTCC 

ATTTCAGGACATGACAAG 

AAAATGT 

>MPM200CM302P8__breast_Tab!e1 __269 

ACCTTCTAAGGT AGTTAACACCACACAGGCTG ATAACTCAG GGCAAG AG AG AGGCCTG GAG 
AGTTGACAAGAGTGTGAAG 

ATACTGGAGAGGGGTTCAAAATAGGATCMTTCTTCTMTACTATTCTTATTTCTTGCTAATAA 
TTTGTCCTTGTAATTA 

TAGTGAAGTAATGGTCTGGATATAAATGAGATATGGTTTTGTGAGGAAGAAACATAGAGGATT 
ATTCTTAACAACTGTGG 

CAGCCTTGCCMTATGGAACCCMTTTCAGAGTTTGTGAAATGGTACCTCGGCCGCCCGGG 
CAG GT AC AT ATTTCC A ACC 
TGTGTGATCTCAAAGATTTCA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 ^270 

GCGTTCTCAGGCTCATTGCAACCTCTGCCTTTGTAAACATGCTATTAAATGTGGCACTGAAA 
GACTGTTTTTAACGTGAT 

CTTGCTATTAAGTGGTAATGAATGTTCCCAGGATGAGGATGTTACCCAAAGCAAAAATCAAG 
AGT AG CCAAAG AATC A AC 

ATGAAATATATTAACTACTTCCTCTGACCATACTAAAGAATTCAGAATACACAGTGACCAATGT 

GCCTCAATATCTTATT 

GTTCAACTTGACATTTTCTAGGACTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_271 

ACATCCACAGGAGGAATCGGACGAGAGGATGTGACATTCGGTCCAGGAGAGAAAGAGCAGT 

TTCTGTTAAAGATGTAACA 

AATGGATTTCCAAAGTCTACATGACAT^ 

TTCCTTAAGAAACAGG 

TGATGTCTTGGAAAACAGCTCCTTATGTCTCTCTGTGCATCTCCATTTTCCTAGTCTCTGGAG 
TCTCAAAAAGAGTGGCA 

AAGCACTTTACAGTAGTAACTGAGGAATCAGAGTCTCTGCTTCAGCGATATCTAGTTTGT 
>MPM2000^O2P8J)reastJTable1_272 

ACTTGTCAAATGAAAGAACAGGGATTGCCAGACCTTCAAGGCAATGGGAAAGGAGCAAATCT 
GCAAAGGTAGGATCTCTT 

TGGAAGGCAGGTATTGGCCACCAAGTCAAACTCCTTGAGTCTTATATTCTGATTGGGATGAT 
CTCACATGGATGTTCATC 

TCTTATATGTGMTGCTCATTTGTGAAAAATAGTAAGAGCCAGCTAGGATATTTGGATTCAGT 
CAGGCACCATCAGAATA 
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GTGCAGTGAMGGCCAMCTGGCCACMGACAGAGGAATGTTTTCAGTTTTCTGGTTTTCCT 
CTGGTCCATGATAAAGCT 

CGGAGTAACTCTTCTATCAAGATGGGGCTATACCTTCTCATGACAGAGGCTGGCAATTGAGC 

TACCCAGCAGAACGTGTG 

CTCTCAAAAGGAAGTCAAGGGAACT 

>MPM2000-002P8_breast„Table1_273 

CAGGCAAGGAGAACTGTGCTATATTGTTGGTGCTTGCTGTTTTGCTGGACATCTTCAATTATT 
GTTTTTACCTGAAATCA 

GTMGACTTTGACAGGATATCACCTGAATTATTAATGAATGCCCAGGMGTMTTTTCTTCTC 
ATTCTTCTAAAACTACT 

GCCTTTCAAAGTGCACACACACGCGTCCACATACACTGCATTCGTTGCTCCAGTATAAATTA 
CATGCATGAGCACCTTTC 

TGGCTTTTAAGCCAATATAATGGGCTGCAAAATGAAGACACCAGAGTGTATGCATACAAATCT 

CACTGTATTAAAGATGC 

AGGTTTTCTAATTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _274 

TTTTTTTI I ATCAAAAATATTTAATTAACAAAAAATAAATTATACTATACATNCTATACTGGGAA 
ATACATGG AATAATG 

GCTAAAATAAAT AC AG G C AATT AATTCAACTTTTT AT AAG A ATG AG AG AATTTG AC ATTTG AAT 
GTTATCAAAGCTTAAC 

TTAGAACATAAATAGGTTAAMAGGCMACTCMGTTTTCATCTCATTTATTGGCATGGTGTG 
I I I 1 1 GTTTTCCACAAG 

CTCTCCAATCAGTGAGAGTCTTGAGTTTCAGATGT 
>MPM2000-002P8j5reastJTabIe1_275 

ACACACGAMGTGTGTATTTTTACTTCCAAAGTGGTGATAGGTATA7TGGCCTTTTCTAAAAG 
AAAATAAAAACAAAAAG 

TTAAAATATTGAAAGTTTAAATACTTCTTTCACAGAAATAAACTATTCAATTT^ 
AGAGAGAAACATTTT 

ATTCTTTCTATCATGAACATCAGTCAACCAAGCTTCACATTTTGGGCAGGATTTTTTAAGT^ 
AAI 1 1 11 IAAGAACTT 

ATTTTATTTTAAAAAAGGAAGAACAGGTTTATTTTGGCAGAAAAGTAAAATAGAGAATATGCAA 

AATTTGTCTTTAAGAT 

TGGCATACAAAATTTAAAAACACAGT 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_276 

ACMCTATATATACATGTGCATATATATGTAAATTTATATTTATATATAATATCTTTATATAGATA 
G ATATCTG CAG ACA 

GGTTATTGATTATAGAGACCCAAGAAAGCMCTCAATAATTGTTCAAAGTTTTCCTCACTGAC 
TGCTGGTGTGTAGTTTA 

AGAAGCC(XCATTTGTTTGCACTCAGMTGC^TTATCTTCTTTTMTGGAACACTTGATGTGG 
AATTTTAAGTCTGAGAA 

GTGAGGTGCCTTCTGMGAAGAGATTTTAGAGACTCCCTTCCTCTATAAGTTGGAAATGACC 
AGAAGTCTTAAGTAGACG 

ACAGTTAGCTGACTTTGACATTGTAGGACGTMTCAGCTTTTAACCAAATTATAGAACTGGTA 

AAGGGTAAAGATCAAAT 

TTGCCAAAAAAATAAAATATTC 

>MPM2000-002P8J)reasLJable1_277 

ACAGCACTGGGCTTTATAAAGACTGCACTCAGAACCACACTGCACAGTCCAGTTTTTTAAAAA 
GCTGCTACATGACAGAC 

AGGTAATCCCACTGAGTGAGTTTTGAGAAACAAATCAAACGAAGTAAACAAGAAACATAAAAA 

CCAAATAGCAAATGAAT 

AAMGCCTGTTCTTGTMCTTATTCMCTTTTGCCAMTTCCTACCMTCACTTGCTTTTTAAA 

AGAAATGTATAATAGC 

CAAAAGAGAAATTATGTCCCTGTTGT 

>MPM2000-002P8J)reast_TabIe1_278 

I 111 1 1 1 1 1 1 1 1 M GTTTAAMTTTTMTATTTATAAATTTAAMMTTTTACACGTGCTGAGTGG 
TAGCAGTGCTAACA 
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TTTCTGTGA(X)ATTAAACCACAMCTCACTGCATAGAGCTTCTTTCTTTGT 
>MPM2000-002P8J>reast_Tabte1_279 

ACCTMCCTACCTTTAAGACTGGGATAACTATTGGAAACAATAGCTAATACXXaGATATAGTTA 
TTTATCGCATGATGAGT 

MTAGAAAGGAGCTTCACAGCTTCACTTAAAAATGGGGGTGCGGAACATTAGTTAGTTGGTA 

GGGTAATGGCCTACCAAG 

ACGATGATGTTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_280 

ACAGTGCCAGACCATGACTGTCAATCGTCAGATGAAGCGCTACAACGTTCCGTTTCTAACTT 
TT ATT AAC A AATTG G ACC 

GAATGGGCTCCAACCCAGCCAGGGCCCTGCAGCAAATGAGGTCTAAACTAAATCATAATGC 
AGCGTTTATGCAGATACCC 

ATGGGTTTGGAGGGTMTTTTAMGGTATTATAGATCnTATTGAGGMCGAGCCATCTATrTT 
GATGGAGACTTTGGTCA 

GATTGTTCGATATGGTGAGATTCCAGCTGAATTAAGGGCGGCGGCCACTGACCACCGGCAG 

GAGCTAATTGAATGTGTTG 

CCAATTCAGATGAACAGCTTGGTG 

>MPM2O0O-O02P8 J>reast_Table1 _281 

ACTTGTTTATAGACTCAAAACATGATGAAMTTCATTTCATTGTCTTCACTGAATAGACTTAAC 
CTTGAC AGTAAG CTT A 

MGCATTAGTGTCATTTAATTACATGTCTGAGGMTTTATGCTMCTAGATTTTGGGCTTTTGC 
AGCGAATTTTAGTCGG 

GGCCTCATTCCTGAGCCCAAGTGACCCTTTCACCTCAGCTTCCCAAGTAGCTGGGATTACAG 
GTGCACACCAACTGTGCT 

TTGCAGTTTTGTTTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTAT7TTG I MINI I ACAAGCCCACAA 

CATCATAGCTTTGCAG 

T 

>MPM2000<)02P8J>reastjrable1_282 

ACAGCACTGGGCTTTATAAAGACTGCACTCAGAACCACACTGCACAGTCCAGTTTTTTAAAAA 
GCTGCTACATGACAGAC 

AGGTAATCCCACTGAGTGAGTTTTGAGAAACAAATCAAACGAAGTAAACAAGAAACATAAAAA 
CCAAATAGCAAATGAAT 

AAMGCCTGTTCTTGTMCTTATTCMCTTTTGCCAAATTCCTACCAATCACTTGCI I I I I AAA 

AGAAATGTATAACAGC 

CAAAAGAGAAATTATGTCCCTGTTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 ^283 

ACGGATACAATTCCGCTGAGTTAGATTCCAAATTCTAACCTCTCCATCACACGCCCCAGAAA 
GGACAGTAGCCAGCTTCT 

CTGGATGCTTTGCCAAGCAATTGACTCCATCACGGTGACCATCCAGCGAAGCAAGGAATGG 

TTTTG caaatactcgttcc 

AGTTTGGTAGCATTTAAAGCTCTTATATATTCTCGTGGGACCTCAAAAGGATGTAAA 
>MPM2O0O-002P8^breast_Tabl©1 _284 

ACTTACATGGGTGTITTGATCTCTGTrCTTTCATACTACATTTGAACAGGGCAAAATGAACTA 
ACTGCCATGTAGGCTAA 

GAMGAMTGCTAACCTGTGGAMGTTGGTTTTGTAAAATTCCATGGATCTTGCTGGAGAAG 
CATCCAAGGAACTTCATG 

C^GATTTGACCACTGACAGCCTCCACCTTGAGCACTATTCTAAGGAGCAAATACCTTAGCT 
CCCTTGAGCTGGTTTTCT 

CTGATGGCACTTTTGAGCTCCTAAGCTGCCAGCCTTCCCTTCTTTTCCTGGGTGCTCAGGGC 
ATGCTTATTAGCAGCTGG 

GTTGGTATGGAGTTGGCAGACAGGATGTTCAACTTAATGAAGAAA 
>MPM2000^02P8 J>reast JTablel _285 

ACTTACATGGGTGTTTTGATCTCTGTTCTrTCATACTACATTTGAACAGGGCAAAATGAACTA 
ACTGCCATGTAGGCTAA 

GAMGAMTGCTMCCTGTGGAMGTTGGTmGTAAAATTCCATGGATCTTGCTGGAGAAG 
CATCCAAGGAACTTCATG 
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CTTGATTTGACC ACTGA CAGCCTCCACCTTGAGCACTATTCTAAGGAGCAAATACCTTAGCT 
CCCTTGAGCTGGTTTTCT 

CTGATGGCAC7TTTGAGCTCCTAAGCTGCCAGCCTTCCCTTCTTTTCCTGGGTGCTCAGGGC 
ATGCTTATTAGCAGCTGG 

GTTGGTATGGGAGTTGGCAGACAGGGATGTTCAACTTAATGAAGAAATA 
>MPM2000-002P8j3reasLTable1_286 

ACTTACATGGGTGTTTTGATCTCTGTTCTTTCATACTACATTTGMCAGGGCAAAATGAACTA 
ACTGCCATGTAGGCTAA 

GMAGAMTGCTAACCTGTGGAMGTTGGTTTTGTAAAATTCCATGGATCTTGCTGGAGAAG 
CATCCAAGGAACTTCATG 

CTTGATTTGACCACTGACAGCCTCCACCTTGAGCACTATTCTAAGGAGCAAATACCTTAGCT 
CCCTTGAGCTGGTTTTCT 

CTGATGGCACTTTTGAGCTCCTAAGCTGCCAGCCTTCCCTTCTTTTCCTGGGTGCTCAGGGC 
ATGCTTATTAGCAGCTGG 

GTTGGTATGGAGTTGGCAGACAGGATGTTCAACTTAATGAAGAAATACAGCTAAGGCCTTGT 

CAGCAACACCTGCCGTAA 

GTTACTGACTGAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_287 

ACTTACATGGGTGTTTTGATCTCTGTTCTTTCATACTACATTTGAACAGGGCAAAATGAACTA 
ACTGCCATGTAGGCTAA 

GMAGAMTGCTMCCTGTGGAMGTTGGTTTTGTAAAATTCCATGGATCTTGCTGGAGAAG 
CATCCAAGGAACTTCATG 

CTTGATTTGACCACTGACAGCCTCCACCTTGAGCACTATTCTAAGGAGCAAATACCTTAGCT 
CCCTTGAGCTGGTTTTCT 

CTGATGGCACTTTTGAGCTCCTAAGCTGCCAGCCTTCCCTTCTTTTCCTGGGTGCTCAGGGC 
ATGCTTATTAGCAGCTGG 

>MPM2000-002P8_breastJTabie1_288 

ACAGTAAACATTATTCAGTGAGAGATCAGAAGGAAACAAATGGCATCTTTTCAGAACGCTGT 
CAACTGTTCCCACAACCC 

AAGTCTGT I IT I CCAAGTTGCACAAGTGCTTGGAATAACTCTGAAACAATTCTCTTCAGAGTT 
TAAAGGCTTCAGAGTAT 

AGGTGATGCTTCCTAAAACAAGAAGCCTGTATTAACATCACAAATTGGAACTCATTCCAAAGC 
CTCTTCTTAGAGAAAAA 

AAAATAAAGAAATAAAAAATAAAAAATGTAAAGAAGGTCATGAAAAATTCACATGCAGCTAATT 

ATCGTAAAAAATATCA 

AACACA 

>MPM2000-002P8_breast JTablel _289 

ACAGCATTGATGAACACTTTCAGCCGAAGCAGATTGTCAAGTCTCTTATCCCTTCGTGGAAC 
AAACTGGTTTTCTTTGAA 

GTATCTCCTGTGTCCTTTCACCAGGTGTCTGAAGTGCTGTCTGAAGAAAAGTCACGTTTGTC 
TATAAGTGGCTGGTTTCA 

TGGTCCATCATTGACTCGGCCTCCCAACTACTTTGAACCCCCCATACCTCGGAGCCCTCACA 
TCCCACAAGATCATGAGA 

TTTTGTATGATTGGATCAACCCTACTTATCTGGACATGGATTACCAAGTTCAAATTCAAGAAG 

AGTTTGAAGAAAGTTCT 

G 

>MPM2000-002P8jDreasLTable1_290 

ACATTGTGGTA GGTCC AGGAMTATGACATTTTCCCCCTTGATGTGTTATTGTTGTTGTTGGG 

TGGGGTGGGCATTTTGT 

TTATTTGTTTGGTGGCMTCAGTGGTAGTAGGGAGTGGGAGGGCTTATATTGGTTTTTCCAG 
CTATTAAGGGGA CATA TT 

GTGTCGTTGTGCTTTTCACGTTATAAAATGTTTATATTTACCAGT 
>MPM2Q00-00 2P8_bre ast_Table1_291 

1 1 I It I I 1 1 M I 1 1 I I I GTAAATTTTCAATAGGTNTAATTNTTAAATAAACCAAGGT7TTAACATT 
AAACAGGTCAACGT 
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GGATGAAAC I 1 1 1 I 1 I CTTTTAATGTCAGCTAMCTCAAMCACAGTTTTGTTCACGGTTCAAA 
CCAAACAGCTCTTCAC 

GTTCCAGAGCTGCCTCACAGCTAGCACAGATCACAGGAGATTACTGTCTGTCCATACCCACC 
AGACACAGAACTGAACAC 

CCACACACCAGTTTTTCAAAGAGGGAACTTACAATGAATGCTGGCTGCCCAGGGCAGCCCA 
TGAGTGTATCTGGGACTCA 

AGCTGGGAGTTTTCCAGGGGAGAAAGCCTGGGAAGCCTTGTGGCAAGG 
>MPM2000-002P8J>reast_Table1_292 

CACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACCGATTTAACTAACTGTATTACTGAACTCCTTTGAACTAT 
TTTGAACTTTGAATCTCT 

TCTCTGAATAACTGCCGAAACTCAAAGATAATAATTAGTTGATGAAGGTTATCAATTAATAAAA 
TAACACAGACCAGTCT 

TACCMACTCTAAATACATTTTAAAMATTTGTTCTGGCAATGATAAAAAGAATGTTGAGT 
>MPM2000-002P8_breastJTable1_293 

ACAATAAAGTTCACCC ACCCTGCACTTTG GCCCTTAGATCAATCCTAAGTAG CCATTGCCAG 
TAGGCCAAGTTTAATCAG 

AGGACAGTGCCTACCAGTAAATACTGAATAGTTACAATAGTTATGTCCATCCAACCAGTAGCA 
GATGAACAGCTAATACA 

TCATGATGCTATGCTCTCCTAACAGGGTCCCCTCAGATCCTCAGTGAGCACATAAAGAAAGG 
GAGGTCATATCCCTTACA 

TCTCTACCAGGTATTAACACCTMCTACTCTCTAGCCAGAGGCMTTCCCTTTATTTCCTTAC 

TCTCGTCGTCTTCTCTT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_294 

ACATAACATTTCAAATATAAGTGGAAGGATCATCAGTAGTGTTATCAAAATGCATAATACAGA 
AACTTTTTAAGAAAGGA 

TAAAAAATTACACTCAGGACCCATAACTCTTCCTCATTATAAGCATATGTAGTGATTCATTCAT 
GCAGGTTTTTATATGT 

AGATAGGAI I 1 1 I I I I ICCTTTTCAAGAATTCCATTGTAGCCATGAGATGAAAAATGTATTATG 
GTAATGGTATAGCTTT 

CTTCTATTTTGCTTTTAGTGTTAGGTTTGCTAAMGCTTATTTAA^ 

GTGTTTTCAATAAGGA 

GGACGCTG 

>MPM2000-002P8_breast^Tabie1 _295 

ACTGATTTAACACTCTGTATTACTGAACTTCTTTGAACTATTTTGAACTTTGAATCTCTTCTCT 
GAATAACTGCCGAAAC 

TCAAAGATAATAATTAGTTGATGAAGGTTATCAATTAATAAAATAACACAGACCAGTCTTACCA 
AACTCTAAATACATTT 

TAAAAAATAGGAACTGGCAATGATAAAAAGAATGTTGAGT 
>MPM2000-002P8J)reast_Jable1_296 

ACAGCACTGGGCTTTATAMGACTGCACTCAGMCCACACTGCACAGTCCAGTT7TTTAAAAA 
GCTGCTACATGACAGAC 

AGGTAATCCCACTGAGTGAGTTTTGAGAAACAAATCAAACGAAGTAAACAAGAAACATAAAAA 
CCAAATAGCAAATGAAT 

AAAAGCCTGTTCTTGTAACTTATTCAACTTTTGCCAAATTCCTACCAATCACTTGC1 I I Tl AAA 

AGAAATGTATAACAGC 

CAAAAGAGAAATTATGTCCCTGTTGT 

>MPM2OOO-OO2P8_br0asUTabl©1 - 297 

CCGCGGTGGCGGCCGAGGTACACCACTGGGTTTTTATAAAGACTGCACTCAGAACCACACT 
. GCACAGACCAG l III I I AA 
AAAGCTGCTACATGACAGACAGGTAATTCCACTGAGAGAGTTTTGAGAAACAAATCAAACGA 
AGTGGACAAGAAACATAA 

AMCCMATAGCACATGAATAAMGCCTGTTTTTGTMCTTATTCAACTTTTGCCAMTTCCTA 
CCAATCACTTGCTTTT 

TAAAAGAAATGTATAACAGCCAAAAGAGAAATTATGTCCCTGATGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_298 
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ACTATGTCAGATCGTATGTAACTAGCTGTCAGGTCTTTCCCCGTTGCCTCAGCCTTTCTACAC 
AGACTGGCCTTCAACTT 

CCCCTGAGTCCAGAAGTAGACTCTTTCAGCAACTCTATTCAGGAATCTGCAGCAGGAAAACT 
GCTTCCTCTATTAACATC 

TATGACTGAAGCACAGATGTGTCTAATAGAMTCACCCTTCACCCAAAAGCTGGGTGCAGAA 
AGGGAAGCCCTTAGCTGA 

CTATAGGAGGTGCCTCTTGTGGCTCCACGTGCTTCTTACACACCACCCCCCAGCTTGAGCG 

ATGCCTCAGCCAGCTCACC 

CTCATCCACACAATCGCTAGAAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_299 

ACCATATCTCCTGGCTTCCTTCTACATGGGTCACTTAGTTAAGAGGGAGGCCAAGGGAGTTC 
CGATTTCAGGCAGTGTGT 

GGCAGGGTTACTGTCCTAGCAACCTGGCTACTCCTCACTGTGAACGTTTCTCATAGGTGTCA 
TATGGCAGGATGAAAAAC 

ATATTTGCCTCCCAGTGAMGATGGCACAGGCTTTTGCX^CAGCCAGGTTGGCAAGAGAACA 
GAACTCTTAACCCCTTGCT 

CGACAGGTTTGAGTTCAAGGGGTTGGATGCTCCAAGCAGAGGGCCAAACCCTGATTTATGA 

AGCATGCTAGGTCAACAGC 

CAGTCAGAC 

>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 _300 

ACCTMGGGGTTACTTGTTTMTGGGATGGCATTGACTTTTTGAAAATCAAGTGGACTGAGTC 
ATTGATAAAACATTTCT 

AAG AGTG GGG CTAG AG AACATACTTTACATCTG ACATCCTTTG GCCTAACAACATCTATTATT 
ATAGTGCTCAGCAGTGT 

GGGCATTGAAGAGGCGCAGAATGCTTTGAAAGAAACTAATCAGAATCTTGGAACATCATGAT 
CATGCCATTCTTAAGTAA 

ATCMCTATTTTCAACACTGAAGAAMATGMACATTATTTAGAAAACAATGAGATTACAAGTT 

CCAAACTCAGCCAGGA 

ATGTGGGTCACA 

>MPM2000-002P8Jxeast_Tab1e1_301 

ACCCTCTACCTCCTTCCCTGTCGGAAAAGTCACCACTTTAGTCCCTGGCCACCAGCACACCC 
CAGGAGGGTGAGTGGCCT 

G AGGT AGTTACG G CACTT AAAACTCCCTTGCTACCG ATCTG G AACTCAAG CCCC AAG AC ATC 
CCCTTAGATGATCTGAAT 

ACGCATTCAGGGACAGATCTAGGCAGTTTCTAAACAACACTTAGACTGGGGTCTAACGTTGA 
CAAATCCTTCTAGAATTT 

GCGTCTTTGGGACTGAAGTCTAAGGGGCTGAGACCAAGAAGGGAGAGCACAAGACTAACTT 

TGGTCTCTTGACCTTT 

>MPM2000-002P8jDreast_Table1__302 

ACCTTCTAAGGTAGTTAACACCACACAGGCTGATAACTCAGGGCAAGAGAGAGGCCTGGAG 
AGTTGACAAGAGTGTGAAG 

ATACTGGAGAGGGGTTCAAMTAGGATCAATTCTTCTMTACTATTCTTATTTCTTGCTAATAA 
TTTGTCCTTGTAATTA 

TAGTGAAGTAATGGTCTGGATATAAATGAGATATGGTTTTGTGAGGAAGAAACATAGAGGATT 
ATTCTTAACAACTGTGG 

CAGCCTTGCCAATATGGAACCCAATTTCAGAGTTTGTGAAATGGTACCTGCCCGGGCGGCC 

GCCCGGGCAGGTACAGTGA 

CCTAAAGTT 

>MPM2000-002P8 J)reasLTable1 _303 

ACTCAAATGCATTGATTTTTCCAGCTGGCTTTTCAGAGCAGTGCTAGTGAGAGGCACCAGTG 
TAACTTGAAGCAGGAATA 

GTGATGGCTCAGGTCCCCACAGGTAGCTCCTCCATACCTGTGGGACTCAAAGGCTAAGGGC 
ACTAACTCATAGGGCTCAA 

AGGCTGGATGAAGAGAACAATCAATGTGTTAAATGTCCTTCAGACCTAGGTCAGAGGACAAA 

TTTTGACT AATTC TTTTG 

ACTAATTC 1 1 I I I GCAACTTCTCTCAACAGGT 
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>MPM2000-002P8_breasLTab!e1_304 

ACCTATTCACCATTCCAACGTGAAGAAGCTCTGCAGTAGGAAAAATAATTAACACACTTATAG 
TCTACTGCCTATGTAAG 

GATCAGCTCCGGCTMGAGGCCAMGATGGGTGACATCGTTATGCTCTGCCTTTATTTTTTC 
TTTCTTACCCACTTAGCT 

TCCTAATTGGAGGAAGGAGGCGTGGTAAAGGTATATGAAGACTATGGTTTAATTAGACCAGA 
AAACACTGTCATAATCTC 

TGGGGTCATCAGAATGTCCAGTTTTGTCTTTGGGCCAAGATAAGGGCAGTGGGATTTATGAT 

GTGTTGTTTATAGTCTGA 

AACTACT 

>MPM2000-002P8 J>reastJTable1 J305 

ACGCATGTCGCAGGGTTAAGTATGATGCAGAGGTTAAAGTCTGTTTGAACAAAAACAAATGC 
CCGGGGAAATTTCATAGC 

TATAMGTTAATAACTAMTTTTGTTCACTMGAGGACCTTTTCTATGGATTTCCTTCATCTCT 
CAGTCACACTGCAAAC 

TTATCTG AAGTG CACTTCCCAAGTGTAGTTAGAGAATAGGAAGGAATGTAAAAI 1TTTTTTTTA 
ATTATTTGTTTTGTTT 

GTTTGTTTG I I I I I I I AAAAACAGCCCTTATTAACTCTTCCTTCCACTGATTCTACTGTAAACT 

CATAAAAGCCTTTTAT 

AGAAAGCAAATTC 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 _306 

ACTAGGGTGGACTAATGTCTCACTTCAAAAAAAATATGAGTGTAGTATACTTGGCCTAAAATT 
GTTACTCAGTGTTACTA 

MGTGTMTCATTTTCCACATCTCCAAATATATTCCAAGTCTCTGAAATACTAGTGCATTGGG 
AGGTAGAACATTTTCGA 

GCTTCATGTCTGTAMTGGTTTCTCTTTACTGTCATTCAGTAAAATCAGAATAAATGATTGATG 

TAATACTTAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1^307 

ACATTCAAATCAGGACACCTGGGTATATGGACAAAGATATCCTACAATTAAAATGGAATAGAA 
GTTAAAAAAAAAATTCA 

GTCCCCTACACCACAGGCCTCAAACATGCTTGCTGATGGATTCTGGGAAGGTTTTGGATGAA 
GGACGGAGATATGGGAGG 

AAAGTGAGAAMCAGTGGATTCCCTTTGMAAGTATGCTAGCAGACMGCATTTGGTTTTATG 
AA AG AG G C ACTCTT AT A 

GAGAAAGAAGCTAGTATGTGGTGTATAAAAAGCCCCTAAATCATCACCAGAATGTCTATCCAT 

G ATTGT ACCTCG G CCGC 

TCTAGAACT 

>MPM2000-002P8 Jxeast_Table1 _308 

ACAGCCTCTCGGCCCG GCTAA AC ATCATCGTCTTGGTAG GGC ATTACCCTACC AACT AACTA 
ATGTTCCGCACCCCCATT 

TTTAAGTGAAGCTGTGAAGCTCCTTTCTATTACTCATCATGCGATAAATAACTATATCCGGTAT 
TAGCTATTGTTTCCAA 

TAGTTATCCCAGTCTTAAAGGTAGGTAGGTACCTGCCCGGNCGGNNCGCCGGNCNGGNCC 
ATANTACATGATTGAATACA 

TGATCGTATTTAACATG I I II I 1 1 1 1 I CTGCAGCGGACAAATAAACATCCTCAAAGTAGCAACT 

GCAAATCAGTTACCCT 

TAGAAA 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 _309 

ACCGCGGNGGCGGCCGAGGNACGCATGTCGCTGGGNTGAGTATGATACCCAGGNTAAAGN 
CTG NTTG AAC AAAAAC AAAT 

GCCCGGGTTAANNNCATAGCTATAAAGTTACTAACTAMTTTTGTTCACTMGAGGACCTTTT 
CTATGGATTTCCTTCAT 

CTCTCAGTCACACTGCAATTTTATCTG A 1 1 I I T ACTTCCCAAGTGTAGNTAG AGAATAGG AAG 
GAATGTAAAAI I J I 1 1 I 
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TTTAATTATTTGTTTTGTTTGTTTGTTTG I 1 1 I I 1 1 AAAAACAGCCCTTATTAACTCTTCCTTCCA 
CTGATTCTACTGTA 

AACTCATAAAAGCCTTTTATAGAAAGCAAATT 
>MPM2000-002P8__breast_Table1 _31 0 

ACTAGGGTGGACTAATGTCTCACTTCAAAAAAAATATGAGTGTAGTATACTTGGCCTAAAATT 
GTTACTCAGTGTTACTA 

AAGTGTAATCATTTTCCACATCTCCAAATATATTCCAAGTCTCTGAAATACTAGTGCATTGGG 
AGGTAGAACATTTTCGA 

GCTTCATGTCTGTAMTGGTTTCTCTTTACTGTCATTCAGTAAAATCAGAATAAATGATTGATG 

TAATACTTAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAA 

>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 J31 1 

ACATTCAAATCAGGACACCTGGGTATATGGACAAAGATATCCTACAATTAAAATGGAATAGAA 
GTTAAAAAAAAAATTCA 

GTCCCCTACACCACAGGCCTCAMCATGCTTGCTGATGGATTCTGGGMGGTTTTGGATGAA 
GGACGGAGATATGGGAGG 

AMGTGAGAAAACAGTGGATTCCCTTTG^W\AGTATGCTAGCAGACMGCATTTGGTTTTATG 
AAAGAGGCACTCTTATA 

GAGAAAGAAGCTAGTATGTGGTGTATAAAAAGCCCCTAAATCATCACCAGAATGTCTATCCAT 

GATTGTACCTCGGCCGC 

T 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 .31 2 

ACAGCCTCTCGG CCCGG CTAAACATCATCGTCTTGGTAGG CC ATT ACCCT ACCAACTAACTA 
ATGTTCCGCACCCCCATT 

TTTAAGTGAAGCTGTGAAGCTCCTTTCTATTACTCATCATGCGATAAATAACTATATCCGGTAT 
TAGCTATTGTTTCCAA 

TAGTTATCCCAGTCTTAAAGGTAGGTTAGGTACCCTGCCCGGNCGGNCGNCCGGNCNGGN 
CCNTANTACATGATTGAATA 

CATG ATCGTATTTAACATGTTTC 1 1 I 1 1 I CTGCAGCGGACCAATAAACATCC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1„313 

ACAAACAGTAGAACAATACTGACAAATGCAAACTTAGTCACATGTGCTTTAATAACTGACAAT 
ACATTCAAGCAGGTTTT 

TCTAATTCAAGTGTATAGCACATATTCAAATAATAGGAAACAAATCTCATGCAAAGTAAATAAA 
TCTTGATGTCTAAAAA 

CTGATTAGAACTAGAAAAGAAGTGGACATGTTTTATTATCTTTGCATTACGTTCTAACAAAAG 
CAGATTATCAGGGGCTC 

TTACTCACTTGCCATTCCTGACATGAGCACTATAAGTGAATACTATGAGTTCTACAAACAGAA 

CATTTTTCCACATGAAT 

TTGACTTGC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_31 4 

acgcgtttcttgtaaacacgaggcaccccaagataagaagacagatagagcaagggatgga 
catggtcatctcctcagtg 

attggAgamgttaccggcttcagtttgattttcaagaggcagtgaagaatttcttcccccc 

AGGAAATGAAGTGGTTAA 

tggagaamtttaagctttgcatatgmttcamgctgatgcattatttgatttcto 
tttgggctcagtaatt 

ccgttgtaaaagtaaatggaaaagttctgaatttgtcaagt 

>MPM2000-002P8 Jsreast JTable1_31 5 

acattttgtattmctgmctcagctamcagtaamcctgttttacttmtccctgtcttgac 
taccagactatcatga 

tgtttgttggaactgtmttcctgctctccatttctctctgtcccccaagttgaaaatatmc 
ccaaatctttagaattt 

ttgcctctcattccttgcmctccagtgggctagmtcttgatccagttttctccagactaga 
tttcaagctactctgca 

tgatgtagaacatgtaaccatgtmcctcatcagctaccttttcccttttgactntcctgttg 
cacacagttcagtctg 



Page 52 
(of 176 pages in Table 5) 



WO 01/51628 PCTAJS01/00798 



Table 5 



ACTATCC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _31 6 

ACGAATGCGATCACTGTGGGAAGGCCTTCAGCATAGGCTCCAACCTGAATGTGCACAGGCG 
GATCCACACCGGGGAGAAG 

CCCTACGAATGCCTTGTCTGCGGGAAAGCCTTCAGCGACCACTCATCCCTCAGGAGCCACG 
TGAAAACTCACCGGGGAGA 

GMGCTCTTTGTGTCATCCGTGTGGAAAAGGCTCCAGTGAGCGCGCCTGCTTTAGAGACAC 
AGGATGATTCAGACCGGAA 

ACAGACCTCGTGGGTGTAAGAGGAAGCCTCTGTGAGCTCGCACCTTACTGGGTGCAAAAGA 
ATCCACGGAACTTGGGAGA 

AGTCCAGTTCCTGTAAAAACTGGGAAGACGAGGCGTTCTCATCCCATAGGAGGTTTGTGAGA 

ACTCACGCCGGGGGTGAA 

AATGT 

>MPM2000-002P8„breast_Table1J1 7 

irrrrmrn i agtttagtttatttctagttcaaaaataatctgtaattgctgtaagaaatgtca 
accacttacctagga 

tgttagacmttgggatgaagtctacatatactmgtmtggcmgacmttattttattgct 

CAAAAGAAAGTCAAAAA 

MTTCCATATTCCCTTTGGGGAAMTTGGCAGGATTTCMGTATGACCTTTAAGMTCAGGAA 
AAG ACT AACTT ATG CTT 

TAGGATTAAMCMTCAMTMTTAAATTAGTTCAATTTTCTAACATAGTCTCTATCTTCAGTTA 
AAGTGCATCATTGCA 

TGTTATACATTACTAAAATTACACAGTGCATAATTGTTACCATGTGACTATTTAAT 
>MPM2000-Q02P8 J>reast_Table1 _31 8 

CG AGGTACCGTCTGTCG AACATACATG GCATATAG AATATCTCCTTCTTCCAC ATG CAGCCT 
GAACTTCTTCACCTTCTC 

AAATAAGGCCTTAGCCTGCTCACCTTCCTTTTTATCCAGAGCCCCTGCAGTGGATTTATCAAC 
TACAAACTTCTCAGGAA 

TGGACTTTAAAGACTGAGAGTTGACCAGGCTGCCTTCTGGACCAGATTGGATGGTGTTGGA 
CCTGTTCATGTTGTTCTTC 

CTGTTGTCCTTTTCTTCTGAGTCCTCCCCAGACACTTCAGATAAAGCCCGTGTGGTCCAAGG 
AGAGTCAAAACACTTCCC 

CAGAATGGAGATGAAATGTTCTATTTTGGAGCTGGAACCAGGGGMTTTGAACCAAAAGTTA 

CTGCAGAGCATAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_.31 9 

ACTTAAACATCTCTTAGTAATTGAGAAAATTGAAAGAAAAGAAAAAAGAGAAAGGGAGAAAGA 
GAAACAGCGAAAGGGAT 

AATGAAGGCGAGAAAGAAGAAGAGAAAGGAAGAGGAAGAAAAGTAAAAAGGAGGAGGGGG 
AAGGAAGAAGGAAGAAAGGT 

GAAAAGAAAGAATGGTAAACTTTTTMCAACATMTTTATCCTTCTAGAATATGAATGTTGGTC 
TATTTGATGATGTCCC 

ACAMTTCATTAGTCTCTGCTCATTGTTTATTTrTTATTCTn^ 
TCCATTTTCTTCTCT 

TCMGTTCATGGCTTCCTCTGTGTGTGCAMTATACTCTTAAATCCCTCTGGTGATTTTTAAAT 

TTTTATCATTGTAGTT 

TTCCACTCCAGAATTTGTTATCTCTTTGCTGATATTCCT 
>MPM2000-002P8 - breast_Table1 - .320 

ACCGCTTATGCCAGGCCGATCCCGACCTGGACTCAGACAAGGATGAAACAGGCGCCTATTT 
AATCGACAGAGACCCCACC 

TACTTTGGGCCTGTGCTGAACTACCTGAGACACGGCAAGCTGGTGATTAACAAAGACCTCG 
CGGAGGAAGGAGTGTTGGA 

GGAAGCAGMTTTTACAATATCACCTCATTAATAAAACTTGTAAAGGACANAATTAGAGAACG 
AGACAGCAAA 

>MPM2000-002P8_breas1LTable1J21 

TTTTATTTCTAGTTTAGTTTATTTCTAGTTCMAAATMTCTGTMTTGCTGTAAGAAATGTCAA 
CCACTTACCTAGGAT 
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GTTTGACMTTGGGATGAAGTCTACATATACTAAGTAATGGCAAGACAATTATTTTATTGCTC 
AAAAGAAAGTCAAAAAA 

ATTCCATATTCCCTTTGGGGAAAATTGGCAGGATTTCAAGTATGACCTTTAAGAATCAGGAAA 
AGACTAACTTATGCTTT 

AGGATTAAAACAATCAAATAATTAMTTAGTTCMTTTTCTAACATAGTCTCTATCTTCAGTTAA 
AGTGCATCATTGCAT 

GTTATACATTACTAAMTTACACAGTGCATMTTGTTACCATGTGACTATTTAATTCAGGGTCA 
ACTGTCTAAAG GTCTC 

AGGTGTCACATTAAGGGTTATAATCTAGATGAATTGAACAAGAAAGAAAAGA 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_322 

ACATACTCAGACATGTCTMTACMTTCCAGTGTTTTATAAACTGGCAGAATTGATGTGTTTTA 
TAACAATTCAGTATCC 

AAMGCCTGAGGAGACTTGGACCATTTTCCTAAGGGATGAAGCGGGAAACGTTTATTAACCA 
GAGCCAGATTGAGACCTT 

AATAATAAAAAGACATGGGTCCAACCCATAGGTCACTCCAAATGGCATCAACACTAAACCATA 
AAT AAG CGTT AAC A AAG 

TGCAMGTTCTAAATTTTCGCATAGCTACTTCAAGTCCTCTCTTTTTTAAACATTATTCTTATGT 
GGCTCACCCGTCACT 

AATGCTCAGTGTGCCTCTTGGGTGGCTCAGCAGTGGGAAGTCCACTTTCAGCCTAACTACTC 

CTAACAATGAAGCTGTTC 

TCCAGAGAGCMGMTAGCCAGCCACATGCCCCCTTCTCTGCTTTTTCATCCCCCTCCATCT 

GATTCAATGGCGGTGTCC 

CTGGCTGCAGGCTTCAGTATGCT 

>MPM2000-002P8^breasLTable1,323 

AC ATTG AATCATCATGT AAGGAGTTTTTAAAAC ATTGTTGCC AG GG CCCCTTTCTAG ACCAAG 
TTAGTCAGAATGTTGGA 

CMTGAGGCCCATGCATGGGTATTTTTACAAAGCTCTCTGGGAGATTCTAATGCTTAACCAAA 

TTGAGAAGCACTGAATA 

AGAATATCCTGGGCCGGGCGCACTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCATTTTGGAAGGCCGA 
GGCGGGTGGATCACTTGGG 

GTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACGTGGTGAAACACCGTCTCTACTGAAAATACAA 
AAAATTAGGTGTGGTGGTG 

CGTGCCTGTGTTCCCAGCCACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTGGAACCTGGGAT 

GTGGAGGTTGCAGTGAGCCA 

AGATTGCACCACTGTA 

>MPM2000-002P8J)reast__Table1___324 

ACATTGMTCATCATGTAAGGAGTTTTTAAMCATTGTTGCCAGGGCCCCTTTCTAGACCAAG 
TTAGTCAGAATGTTGGA 

CMTGAGGCCCATGCATGGGTATTTTTACAAAGCTCTCTGGGAGATTCTAATGCTTAACCAAA 
TTGAGAAGCACTGAATA 

AGAATATCCTGGGCCGGGCGCACTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCATTTTGGAAGGCCGA 
GGCGGGTGGATCACTTGGG 

GTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACGTGGTGAAACACCGTCTCTACTGAAAATACAA 
AAAATTAGGTGTGGTGGTG 

CGTGCCTGTGTTCCCAGCCACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTGGAACCTGNGAT 

GTGGAGGTTGCAGTGAGCCA 

AGATTGCACCACTGTA 

>MPM2O00-0O2P8 Jbreast JTablel _325 

ACTGTCCTTACMCAGTTTGGACTGMTATTCTTGTTTCCATTCACAMCATTTCTTTCTGAAC 
TAGCAACAGCACTAAT 

CMTAGCTACACTTMGCCATTTMGACTMGCTTTAGATGTGTGTCTAATTATCTGGCAAAA 
ATAAAAGAACCAAAGAG 

TTTCATGTTAGCAGCAAATTMCTAGAmAAGGGTCTTGATTTTT^ 
CCTG C AT ATT AAAC AC 

TGGTGAGTTTTAAATTCTCAATGGAAATGGTGATGGCATTTACTGAACCAAGCCAGCTCATAT 
ACAACG I I I I I I I I I I I 
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1 1 1 I 1 1 CGTGGTTCTGAGTGCAGTCTTTATAAAGCCCAGTGCTGT 
>MPM200O-002P8 J)reastJ"able1_326 

ACCGCCATGATGAGAACATCTTGGAGTCCGAGCCCATTGTCTATCGACGGATCATAGTGCC 
CCACAACGTGAGCAAGGAG 

TTCTGCACGGACTCTGGCCTGGTTGTCCCAAGTATTTCCTATGAGCTGCATAAAAAGCTGTT 
GTCCGTGGCTGAGAAGCA 

TGGGCTGACCCTTGAGCGGAGACTGGAGATGACAGGTGTGTGTGCCAGTCAGATGGCACT 
GACCCTCCTTGGAGGACCTA 

ACAGGTTGAATCCCAAAAATGTTCACCAGAGGCCTACAGTGGCTCTACTGTGTGGACCTCAT 
GTGAAGGGGGCTCAGGGT 

ATCAGCTGTGGMGGCACCTAGCCAACCATGATGTCCAGGTCATCCTTTTCCTGCCCAATTT 
TGTCAAGATGTTGGAATC 

TATCACCAATGAGCTGTCGCTCTTCAGCAAGACCCAAGGCCAACAAGTGTCTAGCCTCAAAG 
ATCTGCCCACTAGCCCTG 

TGGACCTGGTCATCAACTGCCTGGATTGCCCTGAGAACGTCTTCCTGCGCGATCAACCCTG 
GG 

>MPM2000-002P8j3reastJTable1_327 

ACACATGCATGCATACACACCCATACAAACATCTGTGTGAGGGCAGTTCTGGAGATGAGCAG 
AGAGAGACCGGAATAAAC 

TCAATCTTTTCTTTCCCAAGCTCCTAGCCAACACTATCCTTGGGAGAAAGAAATTTGCAGAAA 
CTGCTAAGACCAAGTGT 

GGAGATGTCAAGCTAGTTCACACTCTGAGGCTCAGAATATGTAGGACATGCACAATTGTGCA 
GTCCTTTGGGATTGGAAG 

TGAAACAGTCTGTGATCCCCTACCTTCTAGGGAACTAGGACCTAGGAAGAGGTAAAGATTAT 
CAGGTATGCAAAGCGCCC 

CMTTCTTCTGCTGCCATGGGGGATTTTACCCCAACTCCAGGGTTCGAGGCCAATCTGAGAA 

TGGCTTAGGATTGC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _328 

ACATATTTGTCCTTCTAGTTTGTTACTATCCTTCCCTGAAAGAGCGGAGCTGTTTATAGGAAG 
CACAACATTTGAGTCCC 

ATTCACTGCTGTTTGTATTACATTTTCACAMGCCTGCTTTGAAAGCTGGCAAACACTGCAAG 
TTACATGTTACCATATT 

ACACATGGGAGGACCCATACACATTGTTATTTTTAMTTTAACATTGAACAAAAAAAAGGAGG 
AATCACTTAACTTGGAA 

ACAAAACACCAAAGTTAGTCAGTGGAATGGTCAAGAGCAGGACAAGCCTGCCAGGGCCACT 
GAACTCCAGTCACAAGTGG 

TCAAAAGTATGACCGAGAACAACTGGATGCAGGAACATCAGCACAAAATACAGATGGGAATA 

TTCTCGGGAGTGGT 

>MPM2000-002P8^breast_Table1_329 

GTGAMGTTTMCGTTTGCGATAMCTGCCGGMTTTTGATACATCTGTGATTTAGGTCATTA 
ATTTAGATAAACTAGCT 

CATTATTTCCATCTTTGGAAMGGAAAAAAAAMACTTCTTTAGGCATTTGCCTAAGTTT 
AATTAGACTTGTAGGC 

ACTCTTCACTT/^TACCTCAGTTCTTCTTTTCTTTTGCATGCA 
ATGTTTATGTATTATG 

CTTG AAATTTTAA I I I i i I M 1 1 1 GCACTGTAACTATAATACCTCTTAATTTACC 1 1 1 1 IAAAAGC 
TGTGGGTCAGTCTT 

GCACTCCCATCMCATACCAGTAGAGGTTTGCTGCMTTTGCCCCGTTAATTATGCTTGAAGT 
TTAAGMAGCTGAGCAG 

AGGTGTCTCATATTTCCXDAGCACATGATTCTGMCTTGATGCTTCATGGAATGCTGCATTTAT 
ATGTAAGTGACATTTGA 

ATACTGTCCTTCCTGCTTTATCTGCATCATCCACCCACAGAGAAATGCCTCTGTGCGAGTGC 
ACCGACAGAAAACTGTCA 

GCTCTGCTTTCTAAGGAACCCTGAGTGAGGGGGGTATTAAGCTTCTCCAGTGI I I 1 1 IGTTG 

TCTCCAATCTTAAACTTA 

AATTGAGATCTAAAT 
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>MPM2000-002P8_brea3t_Table1_330 

ACAGATGATGCCAGTGTTCCGGGCTGTGATGGGTGGTGAATCAATGTCCAGGCGGCACATG 
TGCTCCAGGGATGTGTCAG 

CCATGGCTGCGTGCAGCTGCTGGGTCTGAATGAAGGCAGTCCCGGCTTCACTATGGGGCTT 
CGACATGGCTGCTGAGGTC 

CTCCGGCGCTGACCGACTCGACMTTAGMMCCTGCATCTTTAATACAGTGAGATTTGTAT 
GCATACACTCTGGTGTCT 

TCATTTTGCAGCCCATTATATTGGCTTMMGCCAGAAAGGTGCTCATGCATGTAATTTATAC 
TGGAGCAACGAATGCAG 

TGTATGTGGACGCGTGTGTGTGCACTTTGAAAGGCAGTAGTTTTAGAAGAATGAGAAGAAAA 

TTACTTCCTGGGCATTCA 

TTAATAATTCAGGTGATATCCTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _331 

ACCAGACTCTTATTTCCTGCAGCTCTTGAGMTACTAMGATACCTGAGTCATTTTAAATAAAT 
TTCAGGTTGCTTTACC 

AAACTACCCTTAACCGGATTCTCCTTGAAATGACATCACCTGACACCCATGGCATGCTGCAT 

GCCCACAGCTAGATTACT 

TTTTAGTGCGCCCACGCACTTCTGCTm^ 

GCATCTTGAACCTGTTC 

ATGCCACTTTGATATTCTAAATTCATACATAAACCAATGAAATATATGTGTTAGAAAAATTGCT 
A I I 1 1 I AGCTGGACGC 

AGTGGCTCATGACTATAATCCTACCACTTTGGCACGCCAAGGCAGGAGGATTGTTTGAGGC 

CAATAGTTTGAGACCAGCC 

TGGGCAACATAGTGAGACCCTGTT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_332 

ACTAGTGTTTTTTAGATACAGAGACTTGGGGAAATTGCTTTTCCTCTTGAACCACAGTTCTAC 
CCCTGGGATGTTTTGAG 

GGTCTTTGCAAGAATCATTAATACAAAGAA I MINI I AACATTCCAATGCATTGCTAAAATAT 
TATTGTGGAAATGAAT 

ATTTTGTAACTATTACACCAAATAAATATATTTTTACCTGCCCGGGCGGCCGCCCGGGCAGG 
TACATAATACATGATTGA 

ATACATGATCGTATTTAACATG I l I II I I 1 1 ICTGCAGTGGACAAATAAACATCCTCAAAGTAG 
CAACTGCAAATCAGTT 

ACCCTTAGAAAAGCAAGACCAAACACTGTAGTTACACTATTAGCAGTGACCAAAAAGGGCTA 
ATATTTTCTAAGAATAGT 

TTAMTTACAGACATTTGGTATATTTACCTTATGTGAMTACATCACTATTTMTTACATTMTT 
TTAACATCTGTTGTG 

TGGAGTTGTATAGTTCATGCAAAAGCCTTGGGGTATGGGTTTT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _333 

ACTCTTTAAAAMAAAAMGTTTTAGCATGTTACATATTCCTAATMGTGAAATTTTATGTCTG 
GGCTAAGATTTACTTC 

ACTTCCTCGTGTMGMTGCCTTGCTTAMCTCMTATATAAAMTCAGAATTTTAAAAATTAA 
ACAATTAGAAATGAAG 

TTATTCACTTTACAMTACTGGATTTATTTTTCTAAATTTTTTA 
TTTATGTTACCTGG 

CTTGCCATGTGGGCCTTTGAAGTTCCATATCCCCTGACAGTAAGGGAGATCTGCTCTGAGTG 
TTGCCTAAGACATCTACA 

MCAMCCTGGTGTTTTATTCCAGTTGAAAAMTGATMTTCTGTGMGCATCTGGTCTTCTTT 

TTACTAGCAGCTCTAG 

TGTTTGAGCCTATCGTTrGGAACTGTGGAAMTTATTTCT 
>MPM2000-002P8_breastJTable1 _334 

ACTTGGCTTGCCCCGGACCACAGCCTCGTAACGGTAACCCCTGCTTTCCAGGGGCCTGGCA 
CCGCCAI 1 1 I IAAGGGAAG 

CTGTGAAGCTCCTTTCTATTACTCATCATGCGATAAATAACTATATCCGGTATTAGCTATTGTT 
TCCAATAGTTATCCCA 
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GTCTTAAAGGTAGGTTAGGTACTCAGCAGGAMAGAAAMGCAGTTCCTGGTTGTTATTTCA 
CCTCGGCCGCCCGGGCAG 

GTACTTGTATCTGGGCCAGCTTGATAGGGAGAGAAATCCTAAGGAATGTAGAGATGATGACC 
CTACCAAATTTGGAACTA 

GACTCCAATGAGTTTAGTTAAMCAAACACTATGGTGAAGAACTTTCTTCATTAGTATCTTGTC 

ACTTGGGGGAGTGAGG 

G G GGACAG AATTTG CTCTTAAA AACCC 

>MPM20G0^02P8J>reast_Table1J335 

ACGGGGGCGCAGGTCCAGGTGGCGGGGGATATGCTGCCCAACTCCACCGAGCGGGCCAT 
CACGATCGCTGGCGTGCCGCA 

GTCTGTCACCGAGTGTGTCAAGCAGATTTGCCTGGTCATGCTGGAGACGCTCTCCCAGTCT 
CCGCAAGGGAGAGTCATGA 

CCATTCCGTACGGCATGATGAGTTCTGAGCTGCGGAGGAACCCTCATTTCCTCAAAAGTAAT 
TTAI I I I I ACAGCTTCTG 

GTTTCACATGAAATTGTTTGCGCTACTGAGACTGTTACTACAAACTTTTTAAGACATGAAAAG 
GCGTAATGAAAACCATC 

CCGTCCCCATTCCTCCTCCTCTCTGAGGGACTGGAGGGAAGCCGTGCTTCTGAGGAACAAC 

TCTAATTAGTACCTCGGCC 

GAGGTACCGGATTCTCTCTTTAAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_336 

ACTTGGCTTGCCCCGGACCACAGCCTCGTAACGGTAACCCCTGCTTTCCAGGGGCCTGGCA 
CGGGCATTTTTAAGTGAAG 

CTGTGAAGCTCCTTTCTATTACTCATCATGCGATAAATAACTATATCCGGTATTAGCTATTGGT 
TGCAATAGTTATCCCA 

GTCTTAAAGGTAGGTTAGGTACTCAGCAGGAAMGAAMAGCAGTTCCTGGTTGTTATTTCA 
CCTCGGCCGCCCGGGCAG 

GTACTTGTATCTGGGCCAGCTTGATAGGGAGAGAAATCCTAAGGAATGTAGAGATGATGACC 
CTACCAAATTTGGAACTA 

GACTCCAATGAGTTTAGTTAAMCAMCACTATGGTGAAGAACTTTCTTCATTAGTATCTTGTC 

ACTTGGGGGAGTGAGG 

AGGGACAGAATTTGCTCTTAAAAACCCAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 337 

CCACTGACTTTGTGACTTAGGCGGCTGTGTTGCCTATGTAGAGAACACGCTTGACCCCCACT 
CCCCGT 

>MPM2000^02P8J>reastJTable1_338 

ACTTTGGTCCAGATAACACTGGTGATATCATGACCCTGAAATTCTTGACTGGACTTCAGAATT 
TCATAAGCGGCATGGGT 

ACTGTTCACTTGGTCACTGCAGATGGGAGTTTTGATTGCCAAGGAAACCCATGTGAACAAGA 
AGCTTTAGTTTCTTCTTT 

GCATTACTGTGMGTTGTCACTGCTCTGACCACTCTTGGAMCGGAGGCTCTTTTGTTCTAAA 

GATGTTTACTATGTTTG 

AACATTGTTCCATAAACTTGATGT 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_339 

ACCCCTTCATCCACCAACCTCCAGAGMTAACCTGGCTGC(XTCACTTCTCCAGCTnTCTC 
ACAAGGCACTTGTTACAG 

GGCTGCTGATGGGAGAGGGAGGAAGGCCTGGGAGGGGGATCTGGTGGTGGCGCCCAATC 
TACAGGGTCCGGAATCAGGGT 

GGAAGTTGTCAGGGACTAGCGGCTGCCATAGTACCTCGGCCGCCCGGGCAGGACGTGTAG 
TGGGCCGGAATGGAGAATCC 

AGTGAACTGGACCTACAAGGCATCCGMTCGACTCAGATATTAGCGGCACCCTCAAGTTTGC 
GTGTGAGAGCATTGTGGA 

GGMTACGAGGATGMCTCATTGMTTCTTTTCCCGAGAGGCTGACAATGTTAAAGACAAAC 
TTTGCAGTAAGCGAACAG 

ATCTTTGTGACCATGCCCTGCACATATCGCATGATGAGCTATGAACCACTGGAGCAGCCCAC 

ACTGGCTTGATGGATCAC 

CCCC 
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>MPM2000-002P8_breast_Table1 _340 

ACCGACCGCTCCGAGATCTGTATGAGTTGGAGGCAGGCCAGTGTGAAGGTGTGGGAGGAA 
TCCGCCCACACGCAGCTTCA 

TACAGCACCCTGAGGACAATGTGGCTTCCCTGATTCACACCTACTGAGCCAAGGCCCCCTC 
TGAAGTTAGGTCAAGAGGG 

CCCACCCTAGCCGGGCCAACTCATTCCTTTGAGGACCTGATACTCAATGAACTGCTTACTAC 
CAAAAAAATGCTAAGGAT 

TCAGCAAAAAGTGCAATTTCCATTTGAGAAGTMGATTCTCCCCAMACATGACACCACCTTT 

TCATCCTTTCAGAACCT 

CGGCCGAGGTGGACTAACTGCAACGGAGAGACTCMGATGATTCCCTTTTTACCCATGTTTT 
CTCTACTATTGCTGCTTA 

TTGTTAACCCTATAAACGCCMCAATCATTATGACAAGATCTTGGCTCATAGTCGTATCAAGG 

GTCGGGACCAAGGCCCA 

AATGTCT 

>MPM2000-002P8 J>reasLJable1 _341 

ACTTCACTCAGATACTAMTAGTAGTTTATTCTTTAATATAAGTTACATTCTGCTCCTCAACCA 
AATGCAA 1 I I I I IGTG 

TGTGTTTGAAAGCTMTTTGAGAAMTTTCATAGGTTACATTTCCTGCAGCCTATCTTTATCCA 
CAGAAAGTGTTTTCTT 

TTTTTAAATCAAGACTTTTAAMCTGGATTTCCTCCCATCACTGTTTTTTGAAGG 
TCCGTGTTAAGGTAAA 

TATCTGTTTTCTTCCTGATGTCACAGCCTGAGCATACTCTGTGCATTAGGAAGACCTGAGTG 
CATTTCCCACCATTGTCC 

TTTCCACATTATGTTGTAGCTGGCTGGCTGTCAGGCGACTACAAGACTGAGGGTCTTGTGCC 

TTATAGATCTTTGTATCC 

CCCATGGCTGACACATAGTAGGT 

>MPM200D-002P8J)reast_Table1_342 

ACTGCATGTTACATATTCTTCTTTAAAATTTTGTAATAAACATTGACAGTGTTTGGTAGGCACA 

GGGAAACAGGATAACG 

TAGAGTCATTACAGAAGAAAAAMCTTATTGCTMCATTGCAGTATTCCTTTTATCAGAATTAG 

GTGAGTATTGATTGTA . 

AAAGCTCTATCAACTCTTGCTCTTATTTGATGACTTTGAGACT7TTTTACTCTTGCTATAAAAA 
GAAGGCTACTTTCTTT 

CCCTMTATATTTCTACCAATGCGAATAATTCAGGAAACAATGAGAGAAAAGTAATTCACACT 
TAATGTGTTGTTACTTA 

AGAGATTTG^CXaGATAAMTAAMTCAMTTAAATCATTGAAAAGGCAGGCTTAGACCCCCTT 
AAAAACACCGTTAGTTG 

CCTACCATMTTTGAGCACTTTTTCATGAAAAMAAAMMACCATTCAGTTTCCTACAGATTT 

TGCACAGTTCATTCCA 

TGGAGATACTTTTAGGGA 

>MPM2000^02P8J>reastJ"ab!e1_343 

CGCGACGAGAGCACATAGCTAAAGATGATGAGATGCGCTACATCCATTAAAAGGCGGAGTG 
GTTGCAGTGATGAGGGACC 

CACTGTTTACAGCTTTATTACAGACATGAAATCAGACACCAGGGAGGACCCTGCTACAAAGA 
AGCACAAGATGTGGTGTT 

GCTTAAAAAGTCCTGTATGTGAGGMCTCTTTCATTTTCTTGGGGATTGGCAGTGCTAGGAC 
TTGGTAAGTTGTTAGGAA 

ACTTCGAAGGGCTTTCGGGCATAAGTGCTTCAGTGAGGACAGGACCCTAGGAGCTGTCCAG 
AACTGGACGTGGCCATCTT 

TTGTCCCTGTGGCAATGACTCCACCATGTGGAAAAA 

>MPM2000-002P8^breasLTable1_344 

ACCAGACTCTTATTTCCTGCAGCTTTTGAG^TTCTAMGATACCTGAGTCATTTTAAATAAAT 
TTCAGCTTTCTTTACC 

AAACTACCCTTAACCGGATTCTCCTTGAAATGACATCACCTGACACCCATGGCATGCTGCAT 
GCCCACAGCTAGATTACT 
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TTTTAGTGCGCCCACGCACTTTTGCTTTTATTAGGTGAGGCAGMTCMGATTCCCTTTTG^ 
GGATCTTGAACCTGTTC 

ATGCCACTTTGATATTCTAAATTCATACATAAACCAATGAAATATATGTGTTAGAAAAATTGCT 
AT 

>MPM2000-002P8 J>reast_TablGl _345 

ACCCCGGCCTGCAGAAGCCCTCGTGGCACCCGCCCCACTGGGTGCTGGGCCCTGTCTGGG 
GCACGCTCTACTCAGCCATG 

GGGTACTATATGTTTAGCTTGCAATGACATGACTCCAGAGCAAATGGCTACAAATGTGAACT 
GTTCCAG CCCTG AG CG AC 

ACACAAGAAGTTATGATTACATGGAAGGAGGGGATATAAGAGTGAGAAGACTCTTCTGTCGA 
ACACAGTGGTACCTGCCC 

GGGCGGTCGACCGGGCAGGTCTCCAGAGCCTTCTCTCTCCTGAGCAAAATGGCAACTCTTA 
AGG AAAAACTCATTG C ACC 

AGTTGCGGAAGAAGAGGCAACAGTTTCAAACAATAAGATCACTGT 
>MPM2000-002P8_breasLTabIe1J46 

ACTCCAACTTCCATTCCTCGCCCTGCCCCCGGAGCCGAGTCCTGTATCAGCCCTTTATCCTC 
ACACGCTTTTCTACAATG 

GCATTCAATAAAGTGCACGTGTTTCTGGAGAAAAAAAAAAAAAAAAAAMAAAAAAAAACCTG 
CCCGGGCGGCCGCCCGG 

GCAGGTACAAGTATACATAAAAATGGCATAAATGGCATAATTGAACCAATTACTGGATTCAAC 
TATATTAAGACTATTTC 

CTTAAATCCTACTTCAGACTAAATTATTTTACCTACATTCTTTTCCATATTTTGGAACTTCTGA 
TCATTATTTTCCACC 

TTGCACATTAAAATAATTTAAAATTACATGTATCCCTTCTCAATAAGTTTAATCAGCTAACCCT 
AAGCTAGAGGTCAAAA 

TGT ACTTCCTCTAAT ATC AAAACG AAA ATTTA AA AG GTTTCC A AAT ATTAATTCAATATTAATTG 
AATATTCAATGAATT 

CATTTMTGTTAGATTAATTCATTGAATATTAATTCGATGAATGACTAATTAATAG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _347 

ACCGTTTCCTCAGCGGCGGACTGCTGCAGTMGMTGTCTTTTCCACCTCATTTGAATCGCC 
CTCCCATGGGAATCCCAG 

CACTCCCACCAGG G ATCCCACCCCCGCAGTTTCCAG GATTTCCTCCACCTGTACCTCGGCC 
GCCCGGGCAGGTACATTTA 

ATCAGTAAATCAGTTTCACATCATGTATTGTGATGTTTCAATGTGAGACACAAAAACAATGGC 
TTGAAACTTGTGTATCA 

TATGTGATTTTGAAATGMCACCTTGMTAGCACTAATTTTTATTTGTGGGATTTTTCT 
AAAACAAGTAGCTCTA 

GGAAMGAGGTTTTATTTTGTAMCGATCATTTGTGACCTCAGACACTCTCTGGCTMTATTT 

TAATAAGCTCACAGCAG 

ATAATTCTG 

>MPM2000-002P8J)reastJTable1_348 

ACMCCAGCTCCTCTTTTGCGTCCACACGGATCTGAGAAAGTGCACTGTAGGCATAAGCAGC 
TATCCTGGAGACCTGCTG 

CAAATCAGAGAACGGGATGGGCTCACTGGCCAGCACTTGGTGGGGCTGGCTGGTAAGAGA 
CGGCAGCGGTGGCAGCTTCT 

TCCAATGGGTCAGGCTGCTGCTCAGCACAGCCAAGCGGGTGCTGTACTCATGACGGAAGTT 
GCCGCTCGCCCACTTGTGC 

AGCAGCGTACATCATTTAAATAACATAMTGACTTTTACACAGCTTGACCTAGGAAAAAATAA 
AATCCATC AT AG CCAC A 

GCTAAAMGCATGTTMGATTCACMTMGMTTTGTTTCTCTTATTATAAAGAGAAGAGCAAT 
CATATAACCTCCTGGG 

GGTGGGGGGAGACCTCATAAATATTTTATATTGATTGACAAAACAGCATGCT 
>MPM2000-002P8 _breast_Table1 _349 

ACTGATTTAACACTCTGTATTACTGMCTTCTTTGAACTATnTGAACTTTGAATCTCTTCTCT 
GAATAACTGCCGAAAC 
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TCAMGATMTMTTAGTTGATGAAGGTTATCAATTAATAAAATAACACAGACCAGTCTTACCA 
AACTCTAAATACATTT 

TAAAAAATAGAAACTGGCAATGATAAAAAGAATGTTGAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCCCG 
GGCAGGTACTGAAGATTCT 

TCTTTCGGTGGMGACAATGGATTTCGCCTTCACTTTCCTGTCCTITAATATCCACTTT 

CACACAACACAATGGGG 

ATGTTTTCACACACTCGTACCCATAGCMGACTTCCCMCACCACTGCACATTCAGTTTTCAG 

CTCTGTGCTTGAGGTTT 

CTTGGTGAAGCAAGT 

>MPM2000-0O2P8_breastJTable1 _350 

ACAACTTAAATAGCATCCTAGGGTAAAGAGTAACATATTCCCCAAGAAACAGAACTAAAATAT 
TTCCTATTTTATGAGAA 

GAGTGAGTAAGAACAACAGGATACCTCCCTCAACAGCCCACTTATAAAACATTATTTCCATAC 
GAAATCCACAGCCTTTT 

CGGTMGACT1TAAGGAATGTATGATAGAAATACAATAGTTATCTTCAATTCAATATTCATTGA 
AAGACTAATAACCAGT 

GATTCTTTGCTTCACAATATGGTCAATTGCCAAAGGGTTCAATAACTTATCAGGTA 
>MPM200(^002P8J>reast_Tab!e1__351 

ACATGCAGGGAATATTACMTTGCMTCATTATTTTAACACCATCTCCTCCCCCTCTTCCCTT 
CGCAAAAGATATAAAGA 

CATAAACATCATCTGCTGCCAAATAAATCCTGAAATTCGAGGGCGATGCTGGGAAGGTATGA 
AATTAGAGGGAGGCATGT 

TGCTTTTGCACTTTCAGATCAATGGCTGAATTCCAGACCCGGGGAAGCCTTTCAGATCCGCA 
TGTAATTTGTTTAAACAA 

TTGCTGTTCATCTGCCACAGCAGCACTTGTAATGCCGCAGGGAGGAACTTGCAGCATTTCTT 
G CTCACTTCAAG AA ATCA 

ACTATAACAAACCTCTTCCAGAAGAGTACGACATCCATATTTCTGCAATAGTTAGATAAAAGT 
TAAAG AACTGTTCCTTT 

TGTGAATATTCACAGTCCACTGCATATAATCGGTTATGAAAACTGAACCCTATAAAGAGCGAG 
AGTAGAGGAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 __352 

ACTGCACGCTAAGTGATGCTCTCTTGTAATTGAAAGAGAATGGGTTTCCCTTCAAACCATATG 
CTATTACTAGTCTCTGA 

GTGCCTTCAAAGCACATACTCnTCCTTTAAAATCCAAGGATCCTTGCCTTCAAAAGACACAAA 
TGCAGTAGTTTTCATTT 

CTTACATTCACTTAAAAATGGATTATGATTCCAGCAGGCAAATCTGCATATTAAATATAGACAA 
CCCAACCACAGTATCT 

GMCGTTAAAAGAAATCTATCACGACAGACATTTTACCTAGTTATAAATAACGTAACAATAGAT 
CACACTCAGATTTCTT 

AAACAGCTCACTCAGGAGTTTCCTGTTTTAAAAATTAAATAACTTATGGTACAACAGGCAGCA 
AGCCATGTATTTACCAT 

GGCGAGGGTCACATTTCACCATCTGGTTGGCTGGCTCAAAGCAAGCATTGGTGATCTCTGC 

TACAGAAAGCTGTTCATGG 

TAGGCTTTCTCA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _353 

TTTGCTTTTTTTGAAAAAGGTMGTTGCTGATTMGTCT 

TTAGATTAAAATGAGG 

ATATTTTCTCCTAGATTTTCTCATGTTATGCCATGCATTrATATATCTMCCATTAATTTCACAC 

TAAGGATGCTTCACC 

ATATMTAAAAGGAGCAAGATGGAAGCACTTTGMTTTTCTTTCATTGAGMTAACTGTTTTAT 

GTAAGAATCTGTATTT 

ATMCACCAGATATTAAGATAGGCTTCCATTTTTTMTGCMGCCACTTACTTAATCTTGTATT 
CTI 1 1 1 CAGGACTCAA 

ATMCTAGCTTTGAACATMTATTAAAACACTACTTATAGMTAGATTTATTAATGTTAATACCT 
AGTGAATATCCATGT 

GGCATCCTGGTTATGTTATCGGTTCAGCGTTAATCCTATAGAAAAGTGGTTTGGAGGGGAT 
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>MPM2000-002P8j3reasOable1_354 

TACTTGTTAGTTGTTGAGAMCATTTTAGGCAGTAAATAAAATAGTAAATATTATGTGTCCTAT 
AATTTGACCTAAGCTG 

TGTGCCTTTGGAATCAGCTCTAAGCCAGGGCCCCCCGGGAGTCATGTTAAGTAACACGTATA 
TAAAGTGACATACATCAA 

GGTTATCTTATATAGTCATAACAGTATTATTGGGTCTTTCAAAAACAGCTGGCAGATTGAGCT 

TTTAATGGCTATATTGA 

TACAGTAGATAGAGCACCTCTAAGGAGT 

>MPM2000-002P8 J)reastJTable1 .355 

ACCCAGAGACTATGATTTATATTGATTGCACTTGCCTGCCATGATTTAGATAAGAI I I I 1 1 l GC 
ATGGI I 1 1 I ATTCTTT 

CCTAACGGATCCTGTTTTATAATACTTCCAAGCCTGTCCATGGATATATCAAATGTCTTCACTT 
GTATATTTTCATGGCT 

AGGTATTTCTAATGTTTATTCTTCCCTGTGTACTGCAGGGGATGCTCTGCCGGTCCAGGGAC 
AACAGCCTTTCTCTTGCT 

ACTGCTCTGATTCTTGTCTCGTTCCG I 111) I CCTTCTCACCATCTTTCTGTGTGCTGTTTTCT 
TCATTCTGATCATGGT 

CCCCACTGTCATCATCTTTCAAAGCGTCGAACTTGTTGTTCATCCTCTCGCCGCCGCTGTCG 

CCCCCGCGTACCTGCCCG 

GGCGGCCGCT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _356 

ACTGCATGTTACATATTCTTCTTTAAAATTTTGTAATAAACATTGACAGTGTTTG GTAG GCACA 
GGGAAACAGGATAACG 

TAGAGTCATTACAGAAGAAAAAAACTTATTGCTAACATTGCAGTATTCCTTTTATCAGAATTAG 
GTGAGTATTGATTGTA 

AAAGCTCTATCAACTCTTGCTCTTATTTGATGACTTTGAGAC 1 1 1 1 1 I ACTCTTGCTATAAAAA 
GAAGGCTACTTTCTTT 

CCCTMTATATTTCTACCAATGCGAATAATTCAGGAAACAATGAGAGAAAAGTAATTCACACT 
TAATGTGTTGTTACTTA 

AGAGATTTGACGGATMMTAAAATCAMTTAAATCATTGAAAAGGCAGGCTTAGACCCCCTT 
AAAA 

>MPM2000-002P8j3reastJTable1_357 

ACCTCTTTGCCTTAAATTG C I I I I i AGTTCTAAGATTGTAGAATGATCCTTTCAAATTGTAATC 
TTTTCTAACAG AG ATA 

TTTTMTATACTTGCTTTCTTAAAAMCAAAAAAACTACTGTCAGTATTAATACTGAGCCAGAC 
TGGCATCTACAGATTT 

CAGATCTATCATTTTATTGATTCTTAAGCTTGTATTAAAAACTAGGCAATATCATCATGGATAC 
ATAGGAGAAGACACAT 

TTACMTCATTCATTGGGCCTTTTATCTGTCTATCCATCCATCATCATTTGAAGGCCTAATATA 
TGCCAAGT 

>MPM2000^02P8J)reast_Table1_358 

ACTTCTTTTCCAGAGCAGGTGGCACAAAACGACCCCCCAGGTAATGGTAGCGACCGGTAAA 
CTGGGTTGCAG A I II 1 1 IG 

GGGGCTGTGAGGGAGATGAGCAAGTCTGGCTGGATCCCTCCAGCATTTCCCTTCTCCACGT 
CCCATCCTGAGGGAATGTC 

GATGCTGGCAATGGGCACAGTGAGTGCCTTCAGGACACTCAGGATGCTGTGGAACGGTTCC 
CGAACATCGCCCTTGAAGC 

TGAAGCCAAAGATGGCATCCACCACCAGCTCATACAGTTCATCAATCGTCATGGGCTCTGCG 
GGCATTTCCCCAAGGAAA 

GGGATGTCCATTTTCTGACACTGGGTCACCMTGCAGTGAAGAGGGGCTTGTTAGGCCTTTT 
GGGGTAATAGATGGTTGG 

CTCGTAGCCAAAGAGTTTGAGGTGTCGAGCACAGACCAGACCATCTCCTCCATTATTCCCCG 
GGCCACAGATGA 

>MPM2000-002P8Jjreast_Table1_359 

TTTCATGCATGCAGACTTTTATTTMCCTCATTGAMTTAAMTTAGCMTTTAAAATACAAAAT 
ATAGCATTTTGGTTT 
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TTAAMATCACTATCTTTGTCCTTTAAGATAAAAACAAATAGGGTTGGTCACCCTTATATGTCA 
AC CC AA AAAGT ATC AA 

AAATACCTTGACTGCATGAAAGAACAGCTTCTTTAGGTCTATGCATTTTGACTTGGGCTTCTG 
CCAGATGATACCATCCA 

CnTGGGCAGACAGGGCTTTCCTTTMCCCTTCTGTTAGGTTCCTMCAGCATCTTCATACTTT 

TTGCCTTGGAACGCTTT 

AATGCCTAAGCCAATGA 

>MPM2000-002P8 J)reastJTable1 _360 

ACCAGCGCGTCCCATACGTGGAGCCGCCCGAATACGAGTTCTTTTGGGGCTCCCGGGCCA 
GCCGCGAAATCACCAAGATG 

CAAATCATGGAGTTCCTGGCCAGGGTCTTTAAGAAAGACCCCCAGGCCTGGCCCTCCCGAT 
ACAGAGAAGCTCTGGAGGA 

GGCCAGAGCTCTGCGGGAGGCTAATCCCACTGCCCACTACCCTCGCAGCAGTGTCTCTGAG 
GACTAGCAAAGTCTGGAGG 

CAGATGAATGGTTTCTGACCCTCACCAGGGCTGTGGAAGGGTGGGGGGGGGTCATTATAGT 

ATTCAGGATTTACAGTGCA 

GTATTCACGGGTMCTTTTAAGTTTTCAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_361 

GTGTGTATTCACGCAGTTACTCGCTTCCATTTTTATGACCTTTCAACTATAGGTAATAACTCTT 
AG AG AA ATT AATTT A A 

TATTAGAATTTCTATTATGAATCATGTGAMGCATGACATTCGTTCACAATAGCACTATTTTAA 
ATAAATTATAAGCTTT 

MGGTCAC7TATACTACCAATMCTTGTTAAATCAGGATTTGGCTTCATACACTGAATTTTCAG 
TATTTTATCTCAAGTA 

GATATAGACACTAACCTTGATAGTGATACGTTAGAGGGTTCCTATTCTTCCATTGT 
>MPM2000-002P8__breast JTablel _362 

ACTTCTCCTTCAGGGCATCACCCACCTTGCGGAAGTCTGCCAGCTGCAGCCAGCATGTCTT 
CAGGCTACATGAGCCGGAC 

ACCCCATGGCACTTGCAGGCCACATCAGCCAGGTTGTACAGAAATTTGTATATATGATGGTT 
CTTAGAACTTGTTTTAAT 

TTTTGTGGTCCTrCTGTTTATTATAATAGGCGTCCACCAATGATTATCCATATGTGTTCTTAAT 
TTTTAACTGCTGGAAG 

TGTTAAAAC ACACACACACACACACACACA I I I I I I I I I I GAGAACTCCAAAGTCCTGAAAATT 
TTGGTGGACAATGATT 

TTTAAAAAACTAACTTTGTATAACCTMTATTTGTATTCT 
AATCATGATACTCT - 
TCTAATAGACTTAAAAGTTAATCATTG 
>MPM2000-002P8^breast_Tab!9l - 363 

ACTTGGCATATATTAGGCCTTCAAATGATGATGGATGGATAGACAGATAAAAGGCCCAATGA 
ATGATTGTAAATGTGTCT 

TCTCCTATGTATCCATGATGATATTGCCTAGTTTTTAATACAAGCTTAAGAATCAATAAAATGA 

TAGATCTGAAATCTGT 

AGATGCCAGTCTGGCTCAGTATTAATACTGACAGTAG I II I 1 1 I GTTTTTTAAG AAAGCAAGT 
ATATTAAAATATCTCTG 

1TAGAAMGATTACAATTTGAAAGGATCATTCTACAATCTTAGAACTAAAAAGCAATTTAAGGC 
AAAGAGGT 

>MPM2000^02P8_breastJTable1_364 

ACMTGTTGTTATGGTAGAGAAACACACATGCCTTAAAATTTAAAAAGCAGGGCCCAAAGCTT 
ATTAGTTTAAATTAGGG 

TATGTTTCAAGTTTGTATTMTTTGTMTAGCTCTGTTTAGAAAMATCAMGACCATGATTTAT 

GAAACTAATGTGACA 

TMTTTCCAGTGACnTGTTGATGTGAMTCAGACACGGCACCTTCAGTTTTGTACCTCGGCC 
GCCCGGGCAGGTACAAAA 

AGTGATCAGAAGGGCAAGGGCATGCTAACGTCATCGGGGGGCCAGTCTCCAAGTCGCAGC 
CCCGTGCCCCCCGGAGCCGG 
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TGGCTATCTGAACTCTATGCATTCGCTGGTAACAGCGTCCCGTATGAGCCCCAGTCGCCCC 

CGCCCTTCTTCAAGCCC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _365 

GCAGAATCTGGTAGACTGCTCTGGGCCTCAAGGCAATGAAGGCTGCAATGGTGGCCTAATG 
GATTATGCTTTCCAGTATG 

TTCAGGATAATGGAGGCCTGGACTCTGAGGAATCTTATCCATATGAGGCAACAGAAGAATCC 
TGTAAGTACCTCGGCCGA 

GGTACTGGTCTGTGGCCTGGGGGTGGGGACCCCTGTTTTMGCAGTTTAAGMTTATTCTTT 
TTCAGAATATCTACCTCT 

ACTGGGATAAGATCACGTTTCTTTACTGTGAGCACACAGTAGGTGCTCAATAAATGCTTGTTG 

CAAGAATGAATGAC 

>MPM2000^02P8_breast_Table1_366 

ACACTGTCACCTGGAAGTGGTTCTTCTTCTGGCACACAAAGGCGTCGTCGCCCACCGAAAA 
GTTGAAGCCCTTGTCCGCA 

TCCACGCGGTAGGTGAGCATGGGCAGCTCCTTGTAGTTAGCATCGTACCTATAAAGTAAAGC 
TAAAATGATTTTATCTGT 

GAATTCAGATTTTAAMAGTCTTCACTCTCTGMGATGATCATTTGCCCTTAAGGACAAAAAT 
GAACTGMGTTTCACAT 

GAGCTATTTCCATTCCAGMTATCTGGGATTCTACTTTAAGCACTACATAAACTGACTTTATCC 
TCAGACTAGCTGAATG 

ATTTTGTGCTGTTTCAGGATGTTTGCACTGMGAAAMCAGAMGCTTATCTGMATTTATAAA 
ACTTTTTGTTTTGCTA 

CATAGAAAACAGAAGGTATTTGAATAATAAGCAGTGATATGCTTAGTGAGCACAGCTATACTG 
ATTTTGATTAGA 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_367 

GAACTCCCCCGCGGTGGCGGCCGAGGTTCATTATTTTCCTTGTCTGCCAGGATTGGTGGCG 
CAAGAAGAGGTAGCCTAAT 

ATATTCCATAAGTTTACTTAGATCTTTCCGTCTCTGTTCCAAATCATGACGGACCCAAGTAAG 
AAGTGCATTCAATATTG 

TCTCCTCATTAGGMTGTTCATGTCATCACTAGCCMGAGCTTTGCAATTTCGCTGGCTGGTA 
ATAATACAAATTCCTGG 

TTTCTGATTACTTCCATGAAATGCTCCATAGTATAATTGTGAGCCACTTTATGCAAATCTGTAC 
CTGCCCGGGCGGCCGA 

GGTACTGTATTAGAACACTGGGTGTGTCATACCGTTATCTGTGCAGMTATATTTCCTTATTC 
AGAATTTCTAAAAATTT 

MGTTCTGTMGGGCTAATATATTCTCTTCCTATGGTTTTAGATGTTTGATGTCTTCTTAGTAT 

GGCATAATGTCATGAT 

TTACTCATTTAACTTTGAT 

>MPM2000^02P8J>reastJTabIe1_368 

ACAGGAGTTTCCCTATTTTGGTGTTCAGCTTGAAAAAGGACTTGTCAGAATCAACTGTGTCAT 
CAAAATTTAAGTAATGT 

GCATTGAAAATMGGTTGATCATGGGAATATGCAGAATTTCCAATGTATTTTTAAATACAAATA 
AAATTGTAATTTAGAA 

TTTTTAATCTTAGGTTTCTTGATTMTTTATAAGAGATCAA^ 
1 1 1 1 1 AAAAACATAG 

TCCAGAGCATGGGCAGMTTGACACCTCTCTTTTMGTGAMTTTGGATTGCTGACAAAGCA 
CTAGGAAATGTCATGGGG 

TTCAMTATATATCCTACACMCTGGGCMTACATTTTTG 
ATTAACAGTTCATGTA 

ATTMTACCTGATCATTTGGGATAATGAAAGTGMGTTAGTTGTAGATGAAGTAAAGTTATAA 

AAGAGATTAAAAATGCG 

>MPM200O-OO2P8jDreast_Table1J369 

ACATT TTTGA AAAGCACMTMCTTGTATTMTTGCACTTMCACMTGAACCTTTAGTTTCCA 
ACCAGTTTTCATTCTC 

TGCAGACCCGGGCTTTCTTTTTATAAAAACTGCTTTCAAAGGGCATAGAGACACCACACATG 
GTCCACAGCAAATTCAAA 
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TAGAG^GGTGCMTAGTTGCAGTGGTAMCACACAAAAAMTACATTTTTTTGGACTAAAAAT 
CTGGTCACGGATAAAAG 

CATGTGCCTTTTCATTCTTCTCTGGGATGTTACAACAGCAACACGCTCTAAAACAATTAAGTT 

ACATGCATAATGCCAAA 

AGAATGTGAGCAATCCTATAACCAGCTTTAAGCCATCTGCTTGATTTCI I M I I II 11 I IGTAA 
GGAACATATATAGGAA 

MGAGAATTCCCCTTTTGTTCCATTACATATAGAAACCTTTTGAAGC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 J370 

ACTGCGCCATCTGGGACACCTTGTTTCCCAGCTGGGAGGCTTCAGCCCGGGCAGCATTGGC 
CAGCGGCTCAATGAGATGG 

GAGATCTCTTGGACTGCAGTGAGCATCTGAGTGTGCAAGGCCTCTTGAGAGATTCCCTCAC 

GGGGAGCAAGCTGCTGGCT 

GACTGCAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table'L371 

ACTCTGGCGTGTCAACCTGGAATTTMCGGAGGTATTTGTAGGCAAAATACCAAGGGATTTA 
TATGAGGATGAGTTGGTG 

CCCCTTTTTGAGAAGGCCGGACCCATTTGGGATCTACGTCTTATGATGGATCCACTGTCCGG 
TCA 

>MPM2000-002P8J)reast w Table1_372 

ACCTGAGGAACATAGATTCTCTGCTTCTTTCTCAAGGGGAACCCTCTCCAGCTTCCCTGGTG 
TGACCCTTCACATGCCAG 

ATTGGGTAGGATCACTTTGAACTGCCTGAAGTTCAGGAAGGTCATCAAGCTCCATGTGTTCA 
TCACAGGAGTT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_373 

GTACATTTCCATGG GCCC TGTTCCCATTGATGTATACTGCTTCCTTACTAACAGTGAGGGAT 
GACTTTCATCAGTCTTTT 

ATCACCTGAACAGTCTTCCGGCCATAATGATAGTAACTATAAGCTGATGCAGCTGTGGTGAA 
AGCTGTAAAACACCTTTT 

ATGGAAGAAAAGAAATAAAATGTAGTTGCCAAGTCTAAAAAATAGTACCAACGGGAATCATAA 

TGAATACATGCAATGAA 

TTTAAMTGTGAAMTGAATTTAAAAAGTAAAMGGGCTCTGCGGTGTAATTTTTCTTAACTAC 

AAGAGTCTAAATACAC 

TGCTTTTCTTTAAGAGTTCATTTTAATT 

CTACAAATTACTACTA 

CTAGCAACTGTCA 1 1 II I IACTC 

>MPM2000-002P8J>reast_Tab!e1_374 

CGCGTGAAGAGGAATAATGCCTAGAAGTTCCAGGGTGGGGCTGGGGCTGGAGACGACGAG 
GAGGAGGATTAAGTCCACCT 

GTCCCTCCTGGGCTGCTGGATTGTCTCGTTTTCCTGCCAAATAAACAGGATCAGCGCTTTAC 
ACCATGTTGTTACATGTA 

AACAAACTTCAA7TTGAAGTGCAGCTATTATGTGGTATCCATGTGTATCGACCATGTGCCATA 

TATCAATTATGGTCACT 

AGAAAGTCTCTTTATGATAC \ 1 1 I IATTGT 

>MPM2000-002P8 JareastJTablel _375 

ACAAATGTGGTGTGTCTTCCAACTTTCATTGAAAATGCCATATCTATACCATATTTTATTCGAG 
TCACTGATGATGTAAT 

GATATAI 1 1 II I CATTATTATAGTAG AATATTTTTATGGCAAG ATATTTGTGGTCTTGATCATAC 

CTATTAAAATAATGC 

CAAACACCAAATATGAATTTTATGATGT 

>MPM2000-002P8^breasLTable1 _376 

ACGAGTTCAGCCTGACCCGTGAGACAAAGAAGCACGTGCTCTTTGGCACTGTGGGGGTGCC 
TGAGCACACATACCGCTCC 

CGAACCAACTTCACCAGCAAATACAACATGAAGGTCCTCTACTTATCCGCCTTCACTAGCAA 
GGACGAGGGCACCTACAC 

GTGTGCACTCCACCACTCTGGCCATTCCCCACCCATCTCCTCCCAGAACGTCACAGTGCTCA 
GAGACAAACTGGTCAAGT 
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GTGAGGGCATCAGCCTGCTGGCTCAGAACACCTCGTGGCTGCTGCTGCTCCTGCTCTCCCT 
CTCCCTCCTCCAGGCCACG 

GATTTCATGTCCCTGTGACTGGTGGGGCCCATGGAGGAGACAGGAAGCCTCAAGTTTCAGT 
GCGGAGATCCTACTTCTCT 

GAGTCAGCTGACCCCCTCCCCCCAATCCCTAAACTTGGGAAGAAGTGGGGACCCCACCC 
>MPM2000-002P8 J)reast JTabiel _377 

GGCGGCCGCCCGGACAGGTTCGCTGTGTGCCTAATACATGCATGTTGAACGGGATGTAGCA 
ATACATTCAGTAGCGAATG 

GGTGAGTAACACGTACCTAACCTACCTTTAAGACTGGGATAACTATTGGAAACAATAGCTAAT 
ACCGGATATAGTTATTT 

ATCGCATGATGAGTAATAGAAAGGAGCTTCACAGCTTCACTTAAAAATGGGGGTGCGGAACA 
TTAGTTAGTTGGTAGGGT 

AATGGCCTACCAAGACGATGATGTTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGTACCTCGGCCGCCCGG 
GCAGGTACAAAGAGTGATGG 

CAATGTGACTGGAACAGAAATAGTTTCTACCAGGCACACAAAAGCTCCTGTAAGCCCCGTAG 

TTCCGTCCTGCAAA 

>MPM2000-Q02P8_breast_Tab1e1 .378 

ACAAAAGGAGAAAAACTATGTCTAAGGAGGGAAGCACATAATAGAATTCTATTATTACAATAG 
AATTCTATAAATACAAA 

ATTGGATAMCTTTATCAGAAGCAGGTGTTTGTCACCATTTTATATGTGAAACTCAGGAAGTT 
CTTGAl 1 1 1 I IAAGAGC 

TGTATTCCTTAATCTGGTTACAGGCTATAAAGGAGATAATCATTTACATGATCATATTCTCAAA 
CAGATGGTCACCAAAT 

GGMTCMAGGACTGATTTGATGTAGCCGGTAGTATGATAATTTTGTAGTTAAATGAAAATA 
>MPM2000-002P8_breast_TableU79 

CCCCCI I M I I I I I I I I I I 1 1 I I I I I 1 1 I I CTGGACAGCAGCATCTGTTTATTGACAATTCCAGG 
TCATTCCTAACACGC 

CGCAGCAGGGCTCTGTACCTGCCCGGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTCATGAAGCAGAC 
CATTGGGAATTCCTGTGGCA 

CAATCG GACTTATTCACG CAGGGGCCAATAATCAAG ACAAACTG GGATTTG AGG ATG GATCA 
GT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _380 

GGGGCGGCCGCCCGGGCGGGACCTCTTTGCCTTAMTTGCTTTTTAGTTCTAAGATTGTAGA 
ATGATCCTTTCAAATTGT 

MTCTTTTCTMCAGAGATATTTTMTATACTTGCTTTCTTAAAAAACANA 
GTATTAATACTGAGCC 

AGACTGGCATCTACAGATTTCAGATCTATCATTTTATTGATTCTTAAGCTTGTATTAAAAACTA 
GGCAATATCATCATGG 

ATACATAGGAGAAGACACATTTACAATCATTCATTGGGCCTTTTATCTGTCTATCCATCCATC 

ATCATTTGAAGGCCTAA 

TATATGCCAAGT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1__381 

ATTGGAGCTCCATCCGCGGTGGCGGCCGAGGCGCTATGCCCCAGGACCCATTGGAGACGA 
CATAGTACAAGGGCGCATCT 

CACTGAAACAAGATAGTGATATGGGGCACGTATTAACTTAAGATGAATGTAGAAGCAAAAAG 

ATTTACAAGAATTAGCAG 

TAACAAGATTGATGCTCAAGAGACATAATTGT 

>MPM2000-002P8JxeastJTable1_382 

ACTGCCGGCATTGTCTTAGGGGTTAATAAGGTTAACCTATGGTTACAAAACAAAGGGTAACT 
TGAAGTATTGAGTAACTG 

CTTCTGTAATATGGGGGAGMTAMTTTTTAMTTTGGTTTATTTAGAGGAAAMTTTTGAC^ 
AAATTTAACACTGATT 

TGGCACATMGCATTGAGAGTGTATTTGGTTAATGGTTTAGAAGCAAACCAGCAAAGGAAAA 
AAGCAAACCCTAGCAAAC 

CTTTCACAMTGTTAMGAGACACTGCTCCATTTTAGCAGTGCGGGTCATTTTGAGTTTAATG 
AATCCCCATCAAATGGT 
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GGTATAGTAGATAGCTATGTGTGTTTGTAAGGGTTTGTAGCTTGCAAGACGTGCACTAATAAT 
ATTTTATATGATCTTTC 

CTGGTTGGCAGGACCCATGGATGAAGGGACCAGATCTTGATCTAGGCCNACCTTGTAGATC 

CAGATGAAGACTCTGA 

>MPM2000-002P8 J>reast_Tab!e1 _383 

ACAGGATATCA(XTGMTTATTAATGMTGCCCAGGMGTMTTTTCTTCTCATTCTTCTAAAA 
CTACTG CCTTTC AAAG 

TGCACACACACGCGTCCACATACACTGCATTCGTTGCTCCAGTATAAATTACATGCATGAGC 
ACCTTTCTGGCTTTTAAG 

CCAATATAATGGGCTGCAAAATGAAGACACCAGAGTGTATGCATACAAATCTCACTGTATTAA 
AGATGCAGGTTTTTAAT 

GTACCTGCCCGGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCCACCTCCCTAGCCCTCTGTGCTTCAA 
GTCTTCCTTTGACCCCCTTC 

GCTCTCCCACAGCAGGGCTCTCAGCTGCCAGCCAACCAAGCAGATGGTGCAACAACCAGAC 

CTAAAGGAAGGACCTGGGG 

AAGAGGAGAAAGGGAGCCTGGCAAGTCTGA 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _384 

ACACATGCATGCATACACACCCATACAAACATCTGTGTGAGGGCAGTTCTGGAGATGAGCAG 
AGAGAGACCGGAATAAAC 

TCMTCTTTTCTTTCCCAAGCTCCTAGCCAACACTATCCTTGGGAGAMGAMTTTGCAGAAA 
CTGCTAAGACCAAGTGT 

GGAGATGTCAAGCTAGTTCACACTCTGAGGCTCAGAATATGTAGGACATGCACAATTGTGCA 
GTCCTTTGGGATTGGAAG 

TGAAACAGTCTGTGATCCCCTACCTTCTAGGGAACTAGGACCTAGGAAGAGGTAAAGATTAT 
TAGGTATGCAAAGCGCCC 

CMTTCTTCTGCTGCCATGGGGGATTTTACCCX)AACTCCAGGGTTCGAGGCCAATCTGAGAA 

TGGCTTAAGATTGCAATG 

TCAAGGTATTATATCAGCCCC 

>MPM2000-002P8 J)reast_Tab1e1 .385 

ACC AG ACTCTTATTTCCTGCAG CTTTTG AG AATTCTAAAG ATACCTG AGTCATTTTAAATAAAT 
TTCAGCTTTCTTTACC 

AAACTACCCTTAACCGGATTCTCCTTGAAATGACATCACCTGACACCCATGGCATGCTGCAT 
GCCCACAGCTAGATTACT 

TTTTAGTGCGCCCACGCACTTCTGCTTTTATTAGGTGAGGCAGMTCMGATTCCCTTT^ 
GGATCTTGAACCTGTTC 

ATGCCACTTTGATATTCTAAATTCATACATAAACCAATGAAATATATGTGTTAGAAAAATTGCT 

ATTTCTAGCTGGACGC 

AGTGGCTCATGACTATAATCCTACCA 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_386 

ACACTGCGTTCCAGGCTGGTGTATGGGGTTGATCCTTATCGGTCACAGTTAGATTAGCTACT 
ATGATGTCTACCCTGTTC 

TCAGGAACTTCACCATAAAACGTCATGGCAGTAAACTCTGGAGGATTGTCATTGACATCTGT 
CACTGTGATGACGGCCGC 

CCGGGCAGGTACATGGTTGATTTTGTGCTGTTGTTTGGACTGTAACATCCATGTTGTCAATA 
CGTATACCTTGTAAGTGG 

ATMCTTTTCTTTTTCGCAGGCCAGAGMTTCAMTTGTTAAAACATTGGCATT^ 

GAACAAAATGTAGCATG 

ATGTATTTAAAGTAAGGCCTTTAGT 

>MPM2000-002P8__breastJTable1_387 

ACAGGAGTTTCCCTATTTTGGTGTTCAGCTTGAAAAAGGACTTGTCAGAATCAACTGTGTCAT 
CAAAATTTAAGTAATGT 

GCATTGAMATAAGGTTGATCATGGGMTATGCAGMTTTCCMTGTATTTTTAAATACAAATA 
AAATTGTAA I i I AG AA 

TTmAATCTTAGGTTTCTTGATTAATTTATAAGAGATCMTTATTG^ 
TTTTTAAAAACATAG 
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TCCAGAGCATGGGCAGMTTGACACCTCTCTTTTAAGTGAAATTTGGATTGCTCACAAAGCA 

CTAGGAAATGTCATGGGG 

TTCAAATATATATCCTACA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_388 

ACCCAGTATTTCTAATTAAATTTCACATGCTAAATTAATGAAAGTAACAAGATTGTAAl I I I I I A 

AAGTCAGTTGATTAA 

ATGCMTAMTATTGGGTTGCTCAAATATGCCACAMTAACTCGMATTTTTCATTTACTTTCA 

ACAGCATAAGATTCTT 

TAATATTTAGGATTGACTGTTCTTTCCAGTTAAGCACTGMGGATTATGTCTTGTAGCTTCCC 

CAAGAGAAGGGGAAGGA 

AAMAMGCACTATGTTAAGGATMTACAGMCTCTTTTGMCTATTTTGGTAGTACCTGCCC 

GGGCG 

>MPM2000-002P8_breastJTable1J89 

ACTCTTGGATGTGTTTTCTCACCAAGATGAGCAAAGAAAGGTTTGCACAGAGGAGTGTGAAT 
GTGTGTTTGTTGCTGGCT 

GAATGGCAATAGATGTCTAAGGTGGATTCAGTGTCTGGCACACTGAGACACCTCCAAGAAG 
GAGATTGATGCATCAGGTT 

CAGTTTAACCTGTAATATCTGACTACCCCTGAATCCACCCAGAAAGGGGGCCCAACACCCTT 
GTCCATTTATGGGTATTT 

TTTTTCGMGTTATTMGCATATTCCTTTTCCACGAACCTCTTCTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _390 

GTTTGAGTTTGGTTTGGAGCAAAACTGAGGTAGTCCTAACATTTCTGGGACTGAATCCAGGC 
AAG AG A AAG AAG A AAA AG 

AAGAAGAAAAAGAGGAGGAAAAAGGTAGGGAGAAATAAAGGGAGGAGAGAAGCACAGTGAA 
AAAAAAAAAAGTCCCTTTT 

CGACATCACATTCCTGTGTTTTCCCTCAGCCTGGAAAACATATTMTCCCAGTGCTTTTACCC 

CCGGAAACAAAGAGACT 

AAGCCAGAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _391 

GCTTCCTTACTMCAGTGAGGGATGACTTTCATCAGTCTTTTATCACCTGAACAGTCTTCCGG 
CCATAATGATAGTAACT 

ATAAGCTGATGCAGCTGTGGTGAAAGCTGTAAAACACCTTTTATGGAAGAAAAGAAATAAAAT 
GTAGTTGTCAAGTCTAA 

AAAATAGTAGCMCGGGMTCATMTGMTACATGCMTGAATTTAAAATGTAAAAATGAATTT 
AAAAAGTAAAAAGGGC 

TCTGTGGTGTMTTTTTCTTAACTACMGAGTCTAMTACACTGCTTTTC 
>MPM2000-002P8jDreast_Jable1_392 

ACCGCATCAGCAAAAGTGCCTGGCTGAAGGACACTGTTGACCCAAAACTGGTGACCCTCAA 
CCACCGCATTGCTGCCCTC 

ACAGGCCTTGATGTCCGGCCTCCCTATGCAGAGTATCTGCAGGTGGTGAACTATGGCATCG 
GAGGACACTATGAGCCTCA 

CTTTGACCATGCTACGTCACCAAGCAGCCCCCTCTACAGAATGAAGTCAGGAAACCGAGTTG 
CAACATTTATGATCTATC 

TGAGCTCGGTGGAAGCTGGAGGAGCCACAGCCTTCATCTATGCCAACCTCAGCGTGCCTGT 

GGTTAGGAATGCAGCACTG 

TTTTGGTGGAACCTGCACAG 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _393 

ACAAATTCAGTCCCAATACTCAATACGTATTATAGATGACTATGAGTGCAAACCTTAGGATGT 
GATTTTCTGAATAATTG 

TTCTTTGTAGGATTTGGTTACATTATTTAAAATGAAAAAGATCTAGTTTTAGTGTGAGCTCAG 

AATGTTAATTGGTTAA 

GTTCATTGTGMTCTTGAGTTTTAGATMGTAGTTATTTTm 
GATATTATATCAAGA 

AACAACGTATTCAAGAGCCATGGCTGACAGTGCCAGATATACTTAGGGATAAACATCAAAAT 

GCAATTATAGTTGCTATA 

ACGTTAGATACTCGGAATCAAAATT 
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>MPM2000-002P8jDreast_Table1_394 

ACAGTGATAGGTATCTTTCTTTGGAG I I I I I I I I I I GTGCATATGTGTATAGTTTTATGGGTTC 
TGAGTTGGTGACCAGT 

MGTTGCATGTAGTGCTGGCACTTACTTMTMCTATTCATGATATTGTTAATAACTTGTTATA 

GGATTGTATTCCCAAT 

TACAGTCTCTMGATTGTAATTGATATTATCTGAGAGGTAGTGTGACAACTTTCTTTTGTTGTT 
ACATTAAGCCGAAAAC 

ATAATACTAATAGACAACTAACAGTTTGCTTATCAGGCACATCAACTAAGGCACCTCCCCCCA 
TGCTAAGTTTCTCGTGG 

ATATATGGAAGTTGATTGTTTCCCAGTTTAAAAACT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 J395 

ACATAATAMCAAGTTTCAACCAGCAAGAAATTACTMTATTGACTGTGGAGTTTTGGCTGTT 
TTAATAGTTCTAACTCA 

TTATTCCGTAATTCAACACAGCACTACCAACACAGCTGGCAATGACAAGACTGGGAGTATCA 
AACTAGGATTATTAGGCA 

CAATCCAGGTGGCCTCTGCAGCTGTGTCTCTCTTTCCTCTTCTGTTCCTATAAGGGCAGGGC 
CTCCTTC AGG AAC AG CC A 

CCAGTGAGCTTCCTCCTCCCnTCTGGTCAGTTGGATTTGTCACTGTTCAGCATCTTTTCGATG 
ATTT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 J396 

ACATTTCCATGGGCCCTGTTCCCATTGATGTATACTGCTTCCTTACTMCAGTGAGGGATGA 
CTTTCATCAGTCTTTTAT 

CACCTGAATAGT CTTC CGGCCATAATGATAGTAACTATAAGCTGATGCAGCTGTGGTGAAAG 
CTGTAAAACACCTTTTAT 

GGAAGAAAAGAAATAAAATGTAGTTGTCAAGTCTAAAAAATAGTAGCAACGGGAATCATAATG 

AATACATGCAATGAATT 

TAAAATGTAAAAATGAATTTAAAMGTAAAAAGGGCTCTGTGGTGTAATTTTTCTTAACTACAA 

GAGTCTAMTACACTG 

CTTTTCTTTAAGAGTTCATTTTA 

>MPM2000-002P8_breast JTablel _397 

CAGGMTCTTGTCTGAGCTACTGGAATGAAGTTCACAGGTCTTGAAGACCAATATTATTTGTC 
AATATGTGGGGATAACC 

TGTAGCTGCATTCATGAGGTAGCAAATAGCAGTTTTGGCCTGTGGGGTGAACAGCTAAACAG 
TGTTCTGGCATCAGATAA 

CACGGCACAAAGGGATTGTGTCTAGCTCTTTTGGAGAAAATTTATGTCCAGTCTCAGGATCT 
GTGGACAATAACGGAAAA 

CTTTG^TATTCCTGACAAGTTGCCATATTAGGAGTCAGTTCTTTACTTCTCTGAGATTCCK) 

GGTCATCCATGATTTTT 

Ml I 1 1 AATTTGAGACAAAGCCTCACT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_398 

CCACCGCGNGGCGGCCGCCGGGCAGGNATTGNCCAGTATGTTATGCNCNGGGCCGCAAG 
AAGGGAGCCAAGCNGACNCCN 

GAGTAAGAAGAGANNNGAAACAAAAACCGANCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AGGCNGGAACCNCGGCC 

GCCCGGGCAGGAACTTGACAG I Mill I AGAAGAGAGAGGNNAGGGACTACTCGGNNNAAG 
CAAGAGAGATTTCGGGGGT 

CTTTTTGTTTTAACTATTGCCAGGAGATTGGGCTAAAGAGAAGACGACGAGAGTAAGGAAAT 
AAAGGGAATTGCCTCTGG 

CTAGAGAGTAGTTAGGTGTTAATACCTGGTAGAG 
>MPM200(M)02P8_breasLTable1^399 

GGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTACGGACCGCACGGAGAAGCTGAGGCCTGAGATGG 
AGGGGCCCGGCAGCTTCACCA 

TCTTCGCCCCTAGCAACGAGGCCTGGGCCTCCTTGCCAGCTGTGAGATGACCTCCGTCTGC 
CCGGGGGACTCTTATGGGG 

AACTGCCTTACTTCCCCGAGGGGTGGGCATGATGAATGGGAGCCTGCAGTCATTTCCTACT 
GTTTCAGGAAGCTTTCTCC 
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TTAACCCCTTAGAAAAGGCTGTGGAACTTGAGCTAAAATATGTCTTACCAGGTTGCGTCTAAT 
GCCCCCCGTTCCCTACT 

GGGCAGAAAGACTTGGGTGCTTCCTGAGGAGGGATCCTTGGCAG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_400 

ACTGCTTAATT C I MM i CTCCCTCCCTCTAATCCTTTTTTTGACTGTCACATTTGTCCTAATAG 
CAAGTTAGGACATGT 

CTGTTGGCTCTCGAGATTCATGGGACAGCAATGCAGCAAATCTAGCCATAGTATTTGCTCTC 
TCTAGCCCTGCCCTTTTT 

CCTGTCCAGTGAATATCAAAACAGGTAGAAAACATGGCCTGAAGGATTGTCTCTGCCACCAC 
CTCCATATGCATTTTACC 

AGTAGTCCTGTCATACAGGTTGMTTAGTTTTATGTAGAACAAGTCATGAACACTTTAGTGTG 
GAAAAATAGTATTATAT 
AA AG CTTA ATATT AA A 
>MPM20G0-002P8J>reast_Jable1 _401 

ACATTATCAGATACAGTGGTTGACCTC I MM I CCTTTACTCCCTTTTCATCTGAGAGAGCCTT 
TTAGAGATCCGGAATC 

ATTTGCTGTCTGCAATTACTATAGGCTTTGGCTCACAATTCTGGGGAAAATGCCAATTGAAGG 
AACCCTGCCTATACATT 

TTATTTTCI I 1 1 I GI I CGAGACAGACAACCTCAAAATAAGGTCCAAATATTGGTTCCTTCAAAT 

GGTGTCAAAAAGAATA 

GTATTATATGAGGAGGATAGTTATCACAGAATAAGAACTAAAATCCCAI M M M M I M IAGG 

AAAAAAAGACCTTCGA 

TGATGCAGGTGTCTGTGTATAAGGAACTAT 

>MPM2G00-002P8 _breast JTablel _402 

CTCAGCGTGGCTACAAGTAACTGTGGTGTGGAAGCAGAGTAGAGAGAAAACTTGTTCCTCAT 
TAGAGAGAGAGCCACACT 

TCTCACTG CTCACAATG AGAGGCC AAAG ATTACCCTTG G AC ATCCAG ATTTTCTATTGTG CCA 
GACCTGACGAAGAGCCT 

TTTGTGAAGATCATCACTGTTGAAGAGGCAAAGCGCAGGAAGAGCACATGCAGCTACTATGA 
AGACGAGGACGAAGAGGT 

GCTGCCTGTCCTACGGCCCCACAGCGCGCTCCTGGGGAATATGCACATCGAGCAGCTGGC 

CCGACGCCTTCCTGCAAGGG 

TGCAAGGGTATCCATG 

>MPM2000-002P8^breast_Table1 ^403 

ACATTTCCATGGGCCCTGTTCCCATTGATGTATACTGCTTCCTTACTAACAGTGAGGGATGA 
CTTTCATCAGTCTTTTAT 

CACCTGAACAGTCTTCCGGCCATAATGATAGTAACTATAAGCTGATGCAGCTGTGGTGAAAG 
CTGTAAAACACCTTTTAT 

GGAAGAAAAGAAATAAAATGTAGTTGTCAAGTCTAAAAAATAGTAGCAACGGGAATCATAATG 

AATACATGCAATGAATT 

TAAMTGTAAAAATGMT1TAAAAAGTAAAAAGGGCTCTGTGGTGTMTTTTTCTTAACTACAA 

GAGTCTAAATACACTG 

CTTTTCTTTAAGAGTTCATTTTA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _404 

ACTCTTGGATGTGTTTTCTCACCAAGATGAGCAAAGAAAGGTTTGCACAGAGGAGTGTGAAT 
GTGTGTTTGTTGCTGGCT 

GAATGGCAATAGATGTCTAAGGTGGATTCAGTGTCTGGCACACTGAGACACCTCCAAGAAG 
GAGATTGATGCATCAGGTT 

CAGTTTAACCTGGAATATCTGACTACCCCTGAATCCACCCAGAAAGGGGGCCCAACACCCTT 
GTCCATTTATGGGTATTT 

TTTTTCGMGTTATTAAGCATATTCCTT7TCCACGAACCTCTTCTGT 

>MPM2000-002P8 - _breast_Table1_405 

ACCTCCTCATGNACATGGGGTTTAMTAMCTACAAGTTCTATTACCTTTTTTATTTTCCAGGG 
AAAAAGAAACTTGGGA i 

AGGCTATTTTACACMTTMTTACACATTGACACCACAGTTCTGTTTGGATAAATTGGATACTG 
TATCCTGGAGTTTAGA 
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CAGGGAAMGTGATCCCMTGTTTTACTTTCAGGTGTAAGATTTAAMCAAGMTTTGGACCA 
AAATGTTCATCACTGCA 

GTTACTTTCTGCTTT(X^A7TTTTMGCATGTTATCTTCATGTAGTCCACCTGAACATCAACAGT 

TCAGCCTCTACAGAGT 

TTCTGTAA 

>MPM2000-002P8_breast JTablel .406 

ACGTTCAGATGTAGCCATGACTGGAGAAATTACACTGAGAGGTCTTGTTCTTCCAGTGGGTG 
GAATTAAAGACAAAGTGC 

TGGCGGCACACAGAGCGGGACTGAAGCAAGTCATTATTCCTCGGAGAAATGAAAAAGACCT 
TGAGGGAATCCCAGGCAAC 

GTACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACTACTMTTCTACAATGCCTTTCTCTTTAGTCAGTATT 
AAAAATCI I I I I IAAAGT 

ATTGGTATGMAACAMTTTTTGTTGCCCTGAT^ 
AGAAAACATAACTTGG 
TAAAAAAGGTAGCCAATAAAACCACAA 
>MPM2000^02P8jDreast JTablel _407 

ACTCAGGGGAAAGTGGAAGCCGCTGGCTCTTTCAATTCTGATGATGATGCAGAGAGCTGCC 
CAATCTGTCTCAACGCATT 

CAGAGACCAGGCCGTGGGGACGCCGGAGAACTGTGCCCATTACTTCTGCCTGGACTGCATT 
GTCGAATGGTCCAAGAATG 

CCMTTCCTGTCCAGTTGATCGMCTCTATTTAAGTGCATTTGTATTCGAGCTCMTTTGGTG 
GTAAAATCTTAAGAAAG 

ATCCCAGTGGAGMCACCAAAGCGAGCGAGGAGGAGGAGGACCCGACCTTCTGTGAGGTG 

TGCGGCAGGAGCGACCGTGA 

GGACAGGCTTTTGCTCTG 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _408 

ACC AGTTCTAAATGGGCCAAG ATCCTG GGG ACG CCA AAGTTATTG G CTGG ATGGCTG ATGA 
ACTGAGGCCAACTAGAGAC 

TGGTAGCACAACTGGGGACCACTTAGGGATGGAGAGTGAACACATCCTGGGCCTGGATAGG 
ACGGGGAGATGGTGAGTGA 

TGGTCAGACGTGGCCCTTGGCTCTCACTGTTGTTATCCCTCTCACGTTCACATAGGGGCACA 
CGCAGGGCCAGCTTCATG 

GGTGTGCAACCTGTGCAGCCACTCAGAAGGGCCCCATGCTGGGTTTAATGCTTGGCTGTCA 

CCATCATGAAATTAATAAT 

GGTTGAACAGGGGCCCTGCGTT 

>MPM2000-002P8_breast.Table1_409 

ACAGAAATAAAMTTAGCAAACAATTATTCTAGGGATATTTTCAGATTTTACTTCATTTCTTGA 
AATGCGTGTGCCATAT 

GCMTTGCAT7TCTTGTGCCMGAMCTMTAGM 
TGAATTTAGTTATTAT 

AGTTCMTTTTATGGCCTTACAGATGGCTTTTATTTTGTTTGCAGCTGACACTGCAGTTCC 
CATGCAAAATACCATA 

MCTGTTTGAtGAAMTCATGCCX)CTMTGGAMCTCTCTAGTTTTTCCATATAACTATCCTAC 
TGTACCTGCCCGGGCG 

GCCXaCTTCGACCAACATGTGGTGAGCATTCCACGGGCGCATGAAGTCTGGGTGCTGTGCTC 
GAGTCTCTGAATATTTTGA 

TAGGAAGCGACAAGAAAAATCAAACTGCTCTTTGCTGACTACTGGAAAGTGAAAAGAT 
>MPM2000-002P8J)reastJTable1_410 

ACAGAAATAAMATTAGCAMCAATTATTCTAGGGATA7TTTC 

AATGCGTGTGCCATAT 

GCMTTGCATTTCTTGTGCCMGAMCTMTAGMCTTATTTCACTTTACCTTTTTT^ 
TGAATTTAGTTATTAT 

AGTTCMTmATGGCCTTACAGATGGCTmATTTTGmGCAGCTGACACTGCAGTTCCm 
CATGCAAAATACCATA 

MCTGTTTGATGAAAATCATGCCCCTMTGGAAACTCTCTAGTTTTTCCATATAACTATCCTAC 
TGTACCTGCCCGGGCG 
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GCCGCTTCGACCAACATGTGGTGAGCATTCCACGGGCGCATGAAGTCTGGGTGCTGTGCTC 
GAGTCTCTGAATATTTTGA 

TAGGAAGCGACAAGAAAATTCAAACTGCTCTTTGCTGACTACTGGAAAGTGAAAAGATGC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_41 1 

ACAGGAGTTTCCCTATTTTGGTGTTCAGCTTGAAAAAGGACTTGTCAGAATCAACTGTGTCAT 
CAAAA I \ I AAGTAATGT 

GCATTGAAAATAAGGTTGATCATGGGMTATGCAGAATTTCCMTGTATTTTTAAATACAAATA 
AAATTGTAATTTAGAA 

TTTTTMTCTTAGGTTTCTTGATTMTTTATAAGAGATCAATTATTGTCAGTCI 1 1 1 I IGTATGT 
MM lAAAAACATAG 

TCCAGAGCATGGGCAGMTTGACACCTCTCTTTTAAGTGAAATTTGGATTGCTCACAAAGCA 
CTAGGAAATGTCATGGGG 

TTCAMTATATATCCTACACMCTGGGCAATACATTTTTGTTTGATTTTTAGGTCTGTGTATAC 
ATTAACAGTTCATGTA 

ATTAATACCTGATCATTTGGGATAATGAAAGTGAAGTTAGTTGTAGATGAAGTTAAGTTATAAA 
AGAAATTAAAAAT 

>MPM2000-002P8J5reast_Table1_41 2 

TTGGGTCTGAAAGTCGATGAAGGACGCGATTACCTGCGATAAGCTTCGTGGAGTTGGAAATA 
AACTATGATACGGAGATT 

TCCGMTGGGGTAACCTMCTGAGCAMCCTCAGTTGCATTTTGATGAATCCATAGTCAAATT 
AGCGAGACACGTTGCGA 

ATTGAAACATCTTAGTAGCAACTCAAAAAAAAAAAAAGAAAAAATGAAAAAGCTTGTA 
>MPM2000-002P8 J>reastJTable1_41 3 

ACTTACACTCCMGGTAACAGAATAATAATACAATCTTCTATTTATTGCTCCCTATCAATGTTC 
TAAAAACCTTACATTT 

ATTTAATCCTCATAAAAATCCTGTGAGGTAGGTAGTATTATCATCCCTAATTAAAAGATGAGG 
AAATTGAGACACAGAGA 

GATTAAMTTGCTCAAGGTTACAAAAACAGTAGGTGTTAGAGCAAGAATTTAAACCCAAGCAA 
GTCTGACTCTAGAGCCC 

AGGATTCATCACAATATTCATTTCCTATGAGCAAATCTCAAGGTTTTTGGATATCTATAGTAAA 
CCA I I IA TACTTCTAG 

TCAAGTAACACATATGAAAATTCATGTCCACACCATGGTGAAGAAGTTGTTCAAAGAATAAAA 

TGAATGCCTTGAAATTT 

TGGCAGATGATACTACCATGATAATAGGTA 

>MPM20GO-002P8_breastJTable1_41 4 

ACTATGAAAAGTTGATTGTAGCACMCTGTTCMTTAGTAAAAGGTCTTCGGCAAATTCCCTT 
TAGAGTATACTTTCTAT 

AMCTACATGTTCCACAAAMGGTCMTTATATATACMTTGATTTGTTTTACTTMTCTTATTT 
GCTCAGATCTTGCAA 

AtGCMTGAGMTATTMGCCTGAGGCTAGTTCTCAGTGTATAGGTTTAACAAATTAAGGCTC 

ATTTTCCCAAATCAAAA 

TAGTTTTTAGTTTTCCTTTTAMTTATGMTT^ 

AGAATTTCAAAAGAAA 

TCTGAGCAGTTAAATAAAGAGATTAATCAACTGAAAGAAAAAATTGAAAGCACTAAAAATGAA 
CAGTTAAGGCTCTTAAA 

GATCCTTGACATGGCTAGCAACATAATGATTGTCACTCTACCTGGGGC 
>MPM2000-002P8_breasLTabie1 „41 5 

ACTTGGCATATATTAGGCCTTCAAATGATGATGGATGGATAGACAGATAAAAGGCCCAATGA 
ATGATTGTAAATGTGTCT 

TCTCX)TATGTATCCATGATGATATTGCCTAGTTTTTAATACAAGCTTAAGAATCAATAAAATGA 
TAGATCTGAAATCTGT 

AGATGCCAGTCTGGCTCAGTATTAATACTGACAGTAG I M M MGM M TTAAGAAAGCAAGT 
ATATTAAAATATCTCTG 

TTAGAAAAGATTACAATTTGAAAGGATCATTCTACAATCTTAGAACTAAAAAGCAATTTAAGGC 
AAAGAGGT 

>MPM2000-002P8J)reast_Tabie1_41 6 
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ACATAGAGCTTAAATAATATCAAAATGCAAATATAGATTGGGTGCACTGTTAAGCTGAATTGC 
AAATTATGGCAACACAC 

ACTGGACTGGGGTATACGTTGCTTTGATATCACCATTTGTTTGTTTATGTCATGCAGACCACA 

ATAGTCAATCTTTTGTT 

TTTC1 I I N TGT 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_41 7 

ACTGCCATGGCCAGTAAAAATGAAAGTGGATAGATACGGAAATACACACAAAGTGAATTTTG 
CTAAAACAAATCAATGGC 

ACTTMGACATTTCTATTCTMAAGGCTTATTCTTMGGCTTTTCTATTCTAAAMTTTGCAATG 
TTTTAATTGAATATT 

AGATTTTGTAMTGTGGTTTATTTGTCACGTGGATGAAATATCAGGAAATAACTCACTGCTCA 
GTGGAAACTCTCATGGC 

TGCTG irm I GTTGTGTTGTTTCAGGATTGGAGGTTTTAAAGCAGGAAACAGCAGTTGTTGA 
AAACGTCCCCATTTTGG 

GACTTTATCAGATTCCAGCTGAGGGTGGAGGCCGCATTGT 
>MPM2000-002P8_breastJTable1_41 8 

ACTTTATTATATTGGGTGTCTITGTCTTTTTTGGGCTTTTAGT^ 
GACACTTTTGGGTTTT 

AGTTGGGATTTTACATAGCTTGCATTTTMTTCTTTGGTTCTTTGCTGTT^ 

GCATTATTTTAATANA 

TGTTAT 

>MPM2000-002P8 Jjreast JTablel _41 9 

TTGTGCTATTCATTATTAAACACTAAAACTTTGGCGGTTCTTGCATAACATTGTCAGATTTT^ 
TAGTGTATTTCTGTGA 

AGTC AI I I I I I I T CTTGTCATTCCTTTTGTAGTAGTTGCTGTTTGG AT AAAAGTTG ATGTGTG A 
1 1 1 1 I I ATTAAACAAA 

TAGTAMCCCTTCAATTATAGTTAGTTCTTGGTGMGTMGATGTTTGTAGGACTTTAGAGTT 

CTTTAATTTCTTGGCAC 

MCGTGACTGTTGAGCTAACACCAAATAGTGTGTTGGCAATACTTTTTCAAATGGCTGAAAAC 
ACCTAAAAATTGTTCAT 

TCAGAAATATCTGTCACTGCTCTGTTGCCAAAACTCAGAATAGAACTTATACGTATGTCTGAG 

TCCCTGAGATCACATGC 

TAAAGTCGATGAAAAGTAACCCAC 

>MPM2000-002P8_breastJTable1 ^420 

ACTTTTGGTTATTTTTCTGTCATCAMCAAAAACAGGTATCAGTGCATTATTAMTGMTATTT 
AAATTAGACATTACCA 

GTMTTTCATGTCTACTTTTTAAAATCAGCAATGAMCMTAATTTGAMTTTCTAMTTCATAG 
GGTAGAATCACCTGT 

AAMGCTTGTTTGATTTCTTAMGTTATTAAACTTGTACCTGCCCGGGCGGCCGCCCGGGCA 
GGTACACAACTGGAAAGA 

CTGCTGTMTMCACAGCCTTGTTATTTrTMGTCCTATTTTGATATTM 
TAAATAACACCTGGA 

TTCTATGGAGGACCTCGGTCTTCATCCAAGTGGCCTGAGTATTTCACTGGCAGGTTGTGAAT 
TTTTCTTTTCCTCTTGNG 

GGATCCAMTGATG^TGTG'CAATTrCATGTTTTAACTTGGGAAATGAAAGTGTTCCCATATAG 
C 

>MPM2GOO-002P8Jjreast_Table1„421 

1 1 I I 1 1 I 1 1 1 I I 1 1 I I I I I I \ GCAAAG A I MINI I ATTTCTACTGGGGAGGGAGGAGGATAAAT 
AGAACTGTTTTCCAA 

TTTGCTCTCCACTGTATACACACATACCCACACACATACATAAACATACATACACCAAAAATA 
CCCCAAACAAAAAACAA 

AAMACCAGGMTCAAAAACCAAMCACCCTCAAACTGCACCMTACTTCATATTTTGACCAA 
AAAAATATCCTGGGAGG 

AAGTGCAAAATGCAAAATCAAATGACCGAAAAATGCTGAACAAACAGCATTATTAATATACAA 
AATATTTATATTACTGA 
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ACTAGTMCAGGTGATGTTCTCCATGTCTGTAMACTTTGGAACCACATAGCTGATTTGTTAA 
ATCTAGTCCATGCCAGC 

TTCC AMMCC AMCTTTT AGTT AGCTTC ATTCTTTG ATG CC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1^422 

ACGATATACGAAGACTCTGAGCTGTTTGCCTCCGATGGTTTCCAGTATTTGCCCGTTGTAAA 
GCTCATTAAGGCCAACTT 

TTACTTrCMTATGTGATTCTGCAGAATTAATTTAAGGAGGCGCTGATCCATGCTGAGAGTAT 

CATCAGAAAATGC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _423 

ACTGATTTCAGTAAGTCTCATAGGTTAAAAAAAAAGTCACCAAATAGTGTGAAATATATTACTT 
AACTGTCCGTAAGCAG 

TATATTAGTATTATCTTGTTCAGGAMAGGTTGMTMTATATGCCTTGTATAATATTGAAAATT 

GAAAAGTACCTCGGC 

CGCCCGGGCAGGTACCATCTTGGCGGATGACTTCAGCATTAGATGGTCAGGTGTATTTTTTT 
ATTAATAGGCGCATTCAG 

TTTGGAMAGGCAGCTTTTCATTAATGTCCCACGTAAAGGAATATGGCCTATACAGT 
>MPM2000-002P8J>reastJTable1_424 

ACAGTAACATCCAAGAGCCCATTCTACAGTGGGTGGTTTTGGTCTTTTTATMCTTTTTCTCA 
AAGTCACTGATGTTTGT 

TCCTGTTAAATGTATATGCATTGTAATGAGAGCCCATCAAATCCTGAGTGTCAGTTTGTTGTA 
CCTATTGTAGATGAAAT 

AGAGATGTACCACMACCTAGTAMTTCTGMTGCTTTTTCAC6TAGACTTATCTGGAATGGG 

AACACACCTCTTCGGAT 

AATAGGAAATGCTTAA 

>MPM2000-002P8 _breast_Table1 _425 

ACTGTGGATCTAAAAACAAACAACAACTCAAAAAAAAAAAAAAAAAG AAAG AAAAAAG AAAAA 
GAAAACCAATGCAGGTG 

AAGGTGTTACCAGGAAGTTAAGCATGCCAAAAGGTGTTCCGTGCGAATGAAAACCTAAAGCC 
AAGGTACTCTCCACTCTT 

CCAGTCAGAGTGGCACATCTTGAGGTCACGGCAGGTGCGGGCGGGGTTCTTGCGGCTGCC 
CTCTGGGCTCCGAATGTTCT 

CGATCTGCTGGCTCAGGCTCTTGAGGGGTGGTGTCCACCTTGAGGTCACGGTCACGAACCA 

CATTG GCATCATCAGCCCG 

GACCTGCA 

>MPM200G-002P8jDreast_Table1_426 

TAAAAATGTAATCTAGTTGGCAAAGGTGTGCGCTAAAACACGGAACCGAACATGCATTGATT 
TGGATAACTTTTGAGGGT 

TTTTGTCAAATAGCATGTGAAGAGTTACATTTTTCTTAAAAGATTGGTGGTCCCAATGTCAGA 
GTTCTTG G AAC AG ATAA 

CTG AATGATAGA 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 AAAGATAAAACTTTACAACCTGCACATTTGTTATGCATACTAA 
ATGGTGTGTTAAAAT 

TAGGGTTTCTTTGCCTCTCTACACTACACTMTCTGCCTAMGGTGGATGTTTCATATTTATAA 
TGCTAATTATCATACC 

TACCTACTTTAMTTTTAGGTAGAAMTTATCTGATTTAMTACAMCATATTTT^ 
AGTAATATGCATAAT 

GTAGGTTCAAATGTATTTCATTACTATAGTCACAATATCCAACTAAAAATTA 
>MPM2000-002P8_breast_Jab!e1_427 

ACTTGGCATATATTAGGCCTTCAAATGATGATGGATGGATAGACAGATAAAAGGCCCAATGA 
ATGATTGTAAATGTGTCT 

TCTCCTATGTATCCATGATGATATTGCCTAGTTTTTAATACAAGCTTAAGAATCAATAAAATGA 

TAGATCTGAAATCTGT 

AGATGCCAGTCTGGCTCAG 

>MPM2000-002P8 J>reast Jablel _428 

ACACGCATACAGGGCAGATGTCAGAGATTATGATCACAGGGTGCTGCTCAGATTTCCCCAAA 
GAGTGAAAAACCAAGGGA 

CATCAGATTTCTTACCCAGCCGACCAAGATATTCCTGGGAATGGCACAGTT 
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>MPM2000-002P8 JareastJTablel _429 

ACTGCGTGTTCAACCGCAACGAGGATGCCTQCCGCTATGGCAGTGCCATCGGGGTGCTGG 
CCTTCCTGGCCTCGGCTTTC 

TTCTTGGTGGTCGACGCGTATTTCCCCCAGATCAGCAACGCCACTGACCGCAAGTACTTCCT 
TTGGCAGACGGCTATTAT 

GTTTTACTTTAGTGCCGTATTGTGGATGCCAGAGAACTTGCATTTGCCAGGGAATAATCTCCT 
GAGATGCTATATTATGA 

AGTAGMTGGGTGTAGTCTAATTCMTAAAGTCATCATTTCTTTGCACTTGCTTGACAGTTTG 
AATTTTTACCATTTTAT 

ACCATGTGTCTTCAGTAGAATTTTGCCATATTATATAACCACAGGCAACCC 
>MPM2000-002P8_breastJable1 _430 

ACTCTTCACAGCTGATCCAGAAGTCAATATTCTCCTCACTATATTCAGACTTCAAGAAAGCTT 
TGAAAGCTGCCAGCCCA 

CATTCATGACTMTCAGGTTTTCCAGTGATTCAGCCCATTTCTTGACTTCCTCTTGGCTCACT 

CTCTGGCAAATAACCAC 

TTTGT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 - 431 

ACAGAGACCTCCTTACTTACCCCCCTTCTCCTTCGGCTGGAGCTCGGCGAGCGAGAGGCGG 
CGCTGGCGTTGGAGAGCGT 

GCTTGAGMTGAAATGTTTCCCATCATAGTGGATTCTTAAGCACGTTCTCCACGTATGCGGC 

GTGCTAGCTGGATGTCTT 

TGGGCATAATTGTTACACGTT 

>MPM2000-002P8 JxeastJTablel _432 

ACATCGATGTTGATCTTCAGTTTATCTCCCCGCGACTTGTCCACGTAGAGCTCAGGATGCAC 
CTCCGTGGTGAGGTAATA 

CTGCACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACATGCCTAGACCTGGGCTCCGGCCAGCGCCCAAC 
AGCGTGGATGTCGATGACTT 

CATCAATACGAGAATACAGGAGGCAGACAATGACCCCACGGCTCCTCCTTATGACTCCATTC 
AAATCTACGGGTATGAAG 

GCAGGGGCTCAATGGCCGGGTCCCTGAGCTCCCTAGAGTCGGCCACCACAGATTCAGACTT 
GGAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_433 

ACATGTATTGCCATTTCTCTGCTATATAGTMTATTTCTTGACACCAATGGTMTGTGTTTGTT 
TCTTTCTCAGCACCAG 

ATGTGTCCATATGTATTTAAACAGTAGGAGCATTGTTTCTAAATTCATCTATGCTATGACATAT 

ATAAACCCATTATTAT 

TATGTTTCACTAAAGTTCCAGCACTTTAGAAMGTTTCAGTTCAMGTCATTTTGGCTCATTCA 

TTTAGATAATACTGAC 

CATTTTGCACTACMTTTCAAMGGMCATGAGAMTTTGGATTTCTTTGAAAGAGTCAAATAT 
GTAATTACAGAATTGA 

MCACTGTGTTAATTACAAAGTGATGGTAATAATAAACATTAAAAATTTCCCAAGTAATGATGA 
CTTAAGC 

>MPM2000-(X)2P8jDreastjrable1_434 

ACAGGAGTTTCCCTATTTTGGTGTTCAGCTTGAAAAAGGACTTGTCAGAATCAACTGTGTCAT 

CAAAATTTAAGTAATGT 

GCATTGAAAATAAGGTTGATCATGGGMTATGCAGMTTTCCMTGTATTTTTAAATACAAATA 

AAATTGTAATTTAGAA 

TTTTTMTCTTAGGTTTGTTGATTMTTTATMGAG 
TTTTTAAAAACATAG 

TCCAGAGCATGGGCAGMTTGACACCTCTCTTTTMGTGAMTTTGGATTGCTCACAAAGCA 

CTAGGAAATGTCATGGGG 

TTCAMTATATATCCTACACMCTGGGCAATACATTTTTGTTTGATTTTTAGGTCTGTGTATAC 
ATTAACAGTTCATGTA 

ATTAATACCTGATCATTTGGGATAATGAAAGTGAAGTTAGTTGTAGATGA 
>MPM200 W02P8_breast_Table1 _435 
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ACCTTATTGATAGTGGMTTATATATTm 
TGCTGAAAAATATTT 

GAMCTTGTGGTCTCTGAAGCTCGGTGGCACCTGGAATTTACTGTATTCATTGTCGGGCACT 
GTCCACTGTGGCCTTTCT 

TAGCATTTTTACCTGCAGAAAMCTTTGTATGGTACCTCGGCCGAGGTACACMCTGGAAAG 
ACTGCTGTAATAACACAG 

CCTTGTT A I I I I I AAGTCCTATTTTGATATTAATTTCTGATTAGTTAGTAAATAACACCTGGATT 
CTATGGAGGACCTTG 

GTCTTCATCCAAGTGGCCTGAGTATTTCACTGGCAGGTTGTGAATTTTTCTTTTCCTCTTGGG 
GATCCAAATGATGATGT 

GCAATTTCATGTTTTAACTTGGGAAACTGAAAGTGTTCCCATATAGCTTCAAAAACAAAAACA 

AATGTGTTATCCGACGG 

ATACTTTTATGGGTACT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 - 436 

ACAGGAGTTTCCCTATTTTGGTGTTCAGCTTGAAAAAGGACTTGTCAGAATCAACTGTGTCAT 
CAAAATTTAAGTAATGT 

GCATTGAAMTAAGGTTGATCATGGGMTATGCAGAATTTCCAATGTATTTTTAAATACAAATA 
AAATTGTAATTTAGAA 

Mil I AATCTTAG GTTTCTTG ATT AATTT ATAAG AG AT CAATTATTGT CAGTCTTTTTTGTATGT 
1 1 1 1 I AAAAACATAG 

TCCAGAGCATGGGCAGMTTGACACCTCTCTTTTAAGTGAAATTTGGATTGCTCACAAAGCA 
CTAGGAAATGTCATGGGG 

TTCAAATATATATCCTACACAACTGGGCAATC 1 1 I I I I GTTTGATTTTTAGGGTCTGTGTATAC 
ATTAACAGTTTATGTA 

ATTAATACCTGATCATTTGGGATTATGMGGTGMGTTAGTTGTAGATTAAGTATAGTTATAAA 

AGAGATTAAAAATGCG 

GTATCI I I ( IAAG 

>MPM2000-002P8_breast JTablel _437 

ACTTAAGCACTGCAGATGCTCCAGTAATATGCCCATAAGTTCCTTTCCAATTTCAATTACTGG 
GAAAATATACATATGGA 

CMTAGATGGATGCCACAATAAAAGGCTGGCAGCCTMCCCTCACATGAATTTTTCCCTACC 
TCTATTTAGGGTGACAGT 

GGAGGGCCTCTGGTTTGCTTTGAGMGGACAMTACATTTTACMGGAGTCACTTCTTGGGG 
TCTTGGCTGTG CACGCCC 

CMTMGCCTGGTGTCTATGTTCGTGTTTCMGGTTTGTTACTTGGATTGAGGGAGTGATGA 
G AAATAATT AATTG G ACG 

GGAGACAGAGTGACGCACTGACTCACCTAGAGGCTG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1„438 

ACCAGAAACATTTTCTTTTATTGTTACTTGCI 1 1 I rAAACTTTGTTTAGCCACTTAAAATCTGCT 
TATGGCACAATTTGC 

CTCAAAATCCATTCCAAGTTGTATATTTGTTTTCCAATAAAAAAATTACMTTTAAAAAAAAAAA 
AGAAAACTAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAGAAAAATCATAATATAACAATAAAGCACAAAAAAAAAAAAAAAAAATACACAA 
AAAAAAAGGAAAGAAT 

TCMGCTATTAAAAAACACAGAAGMGMTAMTGGTTTTTGCTCTGGCCCCCCGGAGGTCT 
TTCTTATAAAATAAATAT 

TTTTAAAAMGATTTTAAACAAAAAAAAAAAAATGTTTAAAAAAAAA 

>MPM2000-002P8^breast„Table1 ^439 

ACCAGACTCTTATTTCCTGCAGCTTTTGAGAATTCTAMGATACCTGAGTCATTTTAAATAAAT 
TTCAGCTTTCTTTACC 

AAACTACCCTTAACCGGATTCTCCTTGAAATGACATCACCTGACACCCATGGCATGCTGCAT 
GCCCACAGCTAGATTACT 

TTTTAGTGCGCCCACGCACTTCTGCTTTTATTAGGTGAGGCAGMTCMGATTCCCTTTTGTT 
GGATCTTGAACCTGTTC 

ATGCCACTTTGATATTCTAAATTCATACATAAACCAATGAAATATATGTGTTAGAAAAATTGCT 
ATTTCTAGCTGGACGC 
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AGTGGCTCATGACTATMTCCTACCACTTTGGCAGGCCGAGGCAGGAGGATTGTTTGAGGC 
CAAGAGTTTGAGACCAGCC 

TGGGCAACATAGTGAGACCCTGTTTCTACAAAAAATAATAATACAAAAAATTAGTGGCTGGGC 

ACAGTGGCTCACACCTG 

TAATCCC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_440 

ACTTGGCATATATTAGGCCTTCAAATGATGATGGATGGATAGACAGATAAAAGGCCCAATGA 
ATGATTGTAAATGTGTCT 

TCTCCTATGTATCCATGATGATATTGCCTAGTTTTTAATACAAGCTTAAGAATCAATAAAATGA 

TAGATCTGAAATCTGT 

AGATGCCAGTCTGGCTCAGTATTAATACTGACAGTAGTTTTTTTGTTTTTTAAGAAAGCAAGT 
ATATTAAAATATCTCTG 

TTAGAAMGATTACMTTTGAMGGATCATTCTACAATCTTAGAACTAAAAAGCAATTTAAGGC 

AAAGAGGTACCTGCCC 

GGGCGGCCGAGGTCCCCC I I I II I I GTTTTTAATTTTCCCTCTA I 1 1 I I 1 1 I I 1 1 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_441 

ACG AG GTTTT ATTTTTC ACCTTATTCTCT ACTTT AMC AMTC ATMCTTTCTGTTT AAG CCTCT 
GCTATAAATTCTCCT 

GGCTCTCCTGGGCTTCCATATTTTGGGGGCTGGGGTGTCAAAAGTGAGATGAAGTTCTTAG 
CTCCAGGTTTTGGGGTAAA 

CCMGGTAGGMCATTTTGGCATTTATTTCAATTAACAATACTTCCTTGGACGGGTGCGGTG 
GCTCACGTCTGTAATCCC 

AGCAACTTTGGGAGGCTGAGACAGGTGGATCACTTGAGGTCGGGAGTTCTAGACCAGCCTG 

GCCAACATAGCAAAACCCT 

GTCTGTACTAAAAATACAAAAATTAGATGGGTGTTTTGGCACCTGCCT 
>MPM2000-002P8J)reast_Table1 _442 

ACCTCTTTGCCTTAAATTGC I I I I I AGTTCTAAGATTGTAGAATGATCCTTTCAAATTGTAATC 
TTTTGT AAC AG AG AT A 

J7TTAATATACTTGCTTTCTTAAAAAACAAAAAAACTACTGTCAGTATTAATACTGAGCCAGAC 
TGGCATCTACAGATTT 

CAGATCTATCATTTTATTGATTCTTAAGCTTGTATTAAAAACTAGGCAATATCATCATGGATAC 
ATAGGAGAAGACACAT 

TTACAATCATTCATTGGGCCT7TTATCTGTCTATCCATCCATCATCATTTGAAGGCCTAATATA 
TGCCAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _443 

ACTGACAGGAGATTGGCTTTTACACTAAAAAAGACAGAAAATGGACTAAATAGGAACATAATT 
TCAGAGTTTATGAGTCA 

GTTTACAATATGCCATATTAGCGATCTCATGATGATTCAGACCACAGTCTGGGTTAAAGATGT 
CTTGACCTCTGAGGCTA 

GCATAACATATATGAGMTACMCTTGCCTATTTCCAGAAAATCTGTATATTTTTATAGAATAA 
CTTTATTTACAATTTC 

TATCATCCAATTACTCACTAGGCATTATTTGTAGTACCTCGGCCGCCCGGGCA 
>MPM2000-002P8j3reast_Table1 _444 

ACAGCAGAAGTTTGCTGTCTCTAGGATTCATATAGCACCCACAGAGCTCCAAGTAACCAAAT 
TCCCCCAAAGACAGGAGG 

TGTGGCTGAGGAGGAGTGACCATATTGAGTGTAGCTTTGAACGCCTCCGTTACTCTTTAGGA 
GGCGACCGCCCCAGTCAA 

ACTACCCACCACGCACTGTCTCCTTCCCAGATAAGGGGAACGGGTTAGAAMTCAAT7TAGC 
AAGGGTGGTATTTCAAGG 

TTGACTCCACTAGAACTAGCGTCCCAGCTTCAAAGTCTTCCACCTATCCTACACATGCTAAAC 
CAATTTTCAATACGAAG 

TTATAGTAAAGCTCCACGGGGTCTCTTCGTCTTGATGCGGGT 

>MPM2000-002P8 - breast_Table1 _445 

ACTCCTTTTTTAAAMCACTGTAAAAGTMCCACAMTATGTGAGGACTTACTATTTTAAATGG 
AATGGAATGAGCTCCA 
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TAGATTAGTTTTGMTATAMGTATATAAMGTGCATCAGTGGTTTATATAGGCTTTAAAAACA 
TGTTATCTTACAGTCC 

TTTAAAGCAGCCATAGAGTTTGTATCATTTTTCMGCCMTT^ 
TGATTATGGATGATAA 

AT GTGTCATAT CTTATTAATATGTCTCATGTCTCGTTCCTTCTTAATATGATTTAGCTGGAATT 
CATTTTCTTTTCGTTT 

CATGTTTMTTTCAT AAAACGTTTAACAATTGGC ATATATACTTG GCATTCCTGTCCACCAAG G 
ATTGTAATCCAAGCCT 

GGGAAAATCTTAAATTTC I I I I I ACTTAAATCTGGAAATTTGTCTCCATTCTGCCACC I I I I I I I 
I I I I I 

>MPM2000-002P8 JxeasLTablel _446 

ACAAGCTCCTAAAAGAAGATTACTGCTGCCAACTTMGTCATCTCCGTTAACGAAATTGCATT 
CTTGTGGCAGAGTTAAA 

ACA ACM GAGAAATTCAGTGTTTGCTGGTTCTGAATGTCATTTTTCCTCCCTGGTGTGGTTTT 
ACATTTTCAGCTTCTTT 

CCCTTTTCTTCTCTCCCACCCTCMAATTCTGCCTTAGCATTTGTGTGCTTAATTAAATCCACT 
CTGTGCTTTATTGTTG 

GAGAATGTGGACAATACAAAGATTTGGGGTGGGGTCATACAGTGTATACAAAACACACACAC 
TATGTGTTTGGACAAATT 

CGCCMGCGTGAGMTCATCAGTAGTGAGTTTAAMGTTTGMMTCAGACCCMCATTTTG 
GGTG 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_447 

ACAGAAGAGAGAAATTCAMCAAAATATTGCTGTTCTTCAGTTTTGTTTGTGGAATTTGAMTT 
ACTCAAATTTAAAATA 

MTTACTGGACTGTGGAMTMCATAGAATTGMGTTTTAATTAAATACCACTCAAACGAAAA 
GAACAGTAG I I I I IGTA 

GTTTTATATTGGATACTGAGGCATTAGGGAGGCATGAAAGGAAGAGGAATGAGGATTGAGAC 
ATGTGAAGACATTGTGCA 

TTATATCAATGTGCATTCCTGTAGTTCATTAACAAGGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1„448 

ACCAAATGACCAAAATTTTTTATTTGACTAMTTCTATTCATGCATGAGCATGACAGTCTCCCG 
TTTATTTGACTTTGGC 

AATAAAAAAACAAGCAGCCTTGTACTTCATTGTGAGGTGGCTACAACTCTATAATATGCACAG 
TGATTTTAAAATAGGCT 

TTTTGCATGCCTTGCATGAMGGTGCTACATACAAACCTGTTTTGTGMCTCTTTGGTAACCA 
CCAATTTAAAAATTTGG 

ATGAAAGCATTTCCACATGGACAGATCTGAAGCACATTATTGGAGCTCTGAGCCAAAGCTAT 
TACCCTGTATATTGATTC 

TTCAGTTTCCTTGAGGGGTTAGGTGTTGATTTAGAATACAGCCAGATMTTTAAAGCATGTCA 
GGCCCCGGTTAGGAAAA 

TGAAAATGGCTCCGATTCGTTTCCAGTTGGCTTTATTATT 
>MPM2000-002P8J}reastJTable1_449 

ACAAAMTAGGMTGGGTTTTTTACCTGTTTAMGTCACmGTGTTT 
TAGCTGAGGAACAAAG 

GTGACAAAGATTTCTGTTGGTGGCTGAGAGTCAAAGCAGGCCAATCCACACCATTACCTGAA 
ATATTTTTCAGGCTAATT 

TATAACTTTATGGATTTCCTCGATACAAGTTTATTAGTTTATTCTCCATATACMGTTTATT 
CC AG AATAG C AG C AA 

ATAAAACTTGAATTGGATGTACCTCGGCCGAGGTACTACGTGCCAGCTCTAGTTTTCAGCCT 
TGGGAGGTTNTATTCTGA 

CTTCX^TCTGATTTTGGCATGTGGAGACACTCCTATAAGGAGAGTTTAAGCCTGGGGGAAGAG 
AAAAAT 

>MPM2GOO-002P8 J)reast_Table1 _450 

ACACTGCATATAAAAATGGTCTMGATGCAATTTTCCTCCATTCCTTTTTTGCTTT^ 
TGAGACAGCATTTTAA 
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TTCMTATTCTAGGTTCAMCTGATACATTAAAAAAAAATCATACCAACCTTTMTCATTCTAC 
ATCCAl Mil IAAAGT 

TAGCTAACMGATGATGTTTCACTAAAATAAAATATCCAATCATCAGATTAAAGTGTAAAGTTT. 
GTGTGAACAGGGAAAT 

TAGATCATTTCTCTAAGTTTTAATTCCTATGTTTCTGAATGTTT^ 
ATCATCTTACTTTCA 

AMCACGGCATCTCTCTTTCACCATTCCACAGAGAGAGAAAAGACTAGAAAATACTTTAAAAA 
AAATAAATATTTTAAAA 

GTATAGCTTACAGTGACMTGTAGTATTTTAGACCTGTGCCTTCGTGCCTATTTGCA 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _451 

ACTACGTGCCAGCTCTAGTTTTCAGCCTTGGGAGGTTTTATTCTGACTTCCTCTGATTTTGGC 
ATGTGGAGACACTCCTA 

TAAGGAGAGTTCAAGCCTGTGGGAGTAGAAAAATCTCATTCCCAGAGTCAGAGGAGAAGAG 
ACATGTACCCCACCTCTGA 

AGATGCTGGGGGAGGCAGCTGGGATGGGAGCCAGCCCCATGCCTGTCTGTGACCCCACAG 
TGGGTGAGAGCCCGTCACAG 

TCCTGGGTGTGGCTGCTCTGGAAGAATTAGGAGGCAGCCATAATAAGAGTCTTCAGAGAGA 
TGATGGGAGGGGGCCAGTG 

AGGACAGGAACAGAGAGTAGGATGTCCTATAATAAAGGGGCTT 
>MPM2OOO-OO2P8_breast„Tabl0l _452 

ACGGAGATGCTGCCTTGAGACAGCTGAGGTCACCGCGGCGCGCACAGGCCCCGAACGCTC 
AGGAGTGTGGTTGTTAGGAG 

AGCACACAGGTGTTCATACAGTGGCATTTGGGACACAATCGTTGGAACCTGAAGAATCTGAA 
Gl 1 1 1 1 1 1 IACCACCATC 

TTTTTCTACTCTGTAAGGAAGTAGATCTTTATGGGGAMAGAGMTTTGGGGTGTTCTGCAAG 
CCAGTCAAAGTGGCACA 

GCAAATCATATAMTCGMTTAAATGGACAACACCGTTAGATGTGTATGTAMMTTTTCTGTT 

TCATATTTTTCCTTTC 

ACTTTCGGTTTAAAACATGCTATATGT 

>MPM2000-OQ2P8j3reastJTabte1_453 

ACTTGGCATATATTAGGCCTTCAAATGATGATGGATGGATAGACAGATAAAAGGCCCAATGA 
ATGATTGTAAATGTGTCT 

TCTCCTATGTATCCATGATGATATTGCCTAGTTTTTAATACAAGCTTAAGAATCAATAAAATGA 

TAGATCTGAAATCTGT 

AGATGCCAGTCTGGCTCAGTATTMTACTGACAGTAGTTTTTTTGTTTTTTAAGAAAGCAAGT 
ATATTAAAATATCTCTG 

TTAGAAMGATTACMTTTGAAAGGATCATTCTACMTCTTAGAACTAAAAAGCAATTTAAGGC 
AAAGAGGT 

>MPM2000-G02P8 J)reasLTable1 _454 

CCACTGACTTTGTGACTTAGGCGGCTGTGTTGCCTATGTAGAGAACACGCTTCACCCCCACT 
CCCCGTACCTGCCCGGGC 

GGCCGCCCGGGCAGGTACMGCTATTATATATTTTCATAATATAGAACTTTAAAGTATAGTAA 
TCAACAGTGGCAAAATA 

TTTCTGTCTCTGACATTATTATTTGTGAGATCCAACCTGTAATTGAGATCAGAGAAAACAGTAT 
GGGAAAACAAATCCAT 

GAGAACAGGATAAAAATATCATGAACAGCAAAATATGTCTGAGTATTTAAAACTGTATAGAAA 
AAATAAATTAGATGAAC 

MTTGTGTAAATATAAATTAAAAMGATGACATTCTTMTAMTAAAGTTTACTA 
TATATATTGCCAAAA 

GATTTAACTTAGATCCATAAAAACACATAAACAGAAAAAAAAATAGGAGCAGCAAAT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_455 

CI 1 1 I I M H I I I I I I I M I I I l l I GGGCGAATACAGATAMTTTATTAGTTAAATACTGATTTTC 
CAGCCATTTCACCT 

TMGACMTGTTAACAGGTTTGTGGGTTAGGGAGGGTATACGAGGGGGCCTTTGGAAGAAA 
ACAATGTAAATGATGATTA 
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AMCAGAATCTTGGTTCAAAGGTATTCTCTGCTATAGCCAGTAGGATTTTGGAGTGAGGGGT 

CTGGGCGTGTGGGGAGGC 

GTAATAATGCCACAGTCAGCTACA 

>MPM2000-002P8J>reasLTab!e1_456 

ACCTTTGATGAAGGAACTGACAGGAAATTAACAGCCTCGTGCAGGCAAGGACAAAGACAAG 
AAAAGGCCCATTTGGGCCT 

CATATCTCTCTGGATTGGAACCCGCAGGAAGCAGAAGGGGCTGTTTAATCCTGGCTCCAGA 
GCAACCGTGAAGGCTGGCT 

TCCTCCCTTGAAGAAGAACAAGGTGAAGGAAAGAAATCACTGTGTTTTCAGCTCAGCGGCCC 
TGTGACATTCCTTCGTGT 

TGTCATTTGTTGAGTGACCAATCAGATGGGTGGAGGTGTGTTACAGAAATTGGCAGCAAGTA 
TCCAATGGGTGAAGAAGA 

AGCTAACTGGNGACGTGGGCAGCCCTGACGTGATGAGCTCAACCAGC 
>MPM2000-002P8J)reastJ"able1 _457 
GGCGAGGTACTGCATGTTACATATTCTO 
TGGGCACAGGGAAACA 

GGATAACGTAGAGTCATTACAGMGAAAAAAACTTATTGCTMCATTGCAGTATTCCTTTTAT 
CAGAATTAGGTGAGTAT 

TGATTGTAMAGCTCTATCMCTCTTGCTCTTATTTGATGACTTTGAGACI III! I ACTCTTGC 
TATAAAAAG AAGG CTA 

CTTTCT7TCCCTMTATAT7TCTACCAATGCGMTMTTCAGGAMCMTGAGAGAAAAGTAAT 
TCACACTTAATGTGTT 

GTT ACTTAAG AG ATTTG ACG GAT AAAATAAAATCAAATT AAATC ATTG AAAAG G C AG G CTTAG 
ACCCCCTTAAAAACACC 

GTTAGTTGCCTACCATMTTTGAGCACTTTTTTATGAAAAAAAAAAAACCA 
>MPM2000-002P8JxeastJTable1._458 

ACATTTCCATGGGCCCTGTTCCCATTGATGTATACTGCTTCCTTACTAACAGTGAGGGATGA 
CTTTCATCAGTCTTTTAT 

CACCTGAACAGTCTTCCGGCCATAATGATAGTAACTATAAGCTGATGCAGCTGTGGAGAAAG 
CTGTAAAACACCTTTTAT 

GGAAGAAAAGACATAAAATGTAGTTGTCAAGTCTAAAAAATAGTAGCAACGGGAATCATAATG 
AATACATG C AATG AATT 

TAAAATGTAAAA ATG AATTTAAAAAGTAAA AAG G G CTCTGTG GTGTAATTTTTCTTAACTACAA 
G AGTCT AAAT AC ACTG 

CTTTTCTTTAAGAGTTCATTTTAATTAGTMCGTCAAACAAAATTATTCTAGATAATG 

ACAAATTACTACTACT 

AGCAACTGTCA I Mil IACTC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1^459 

ACAAGCTCCTAAAAGAAGATTACTGCTGCCAACTTAAGTCATCTCCATTAACGAAATTGCATT 
CTTGTGGCAGAGTTAAA 

ACMCMGAGAMTTCAGTGTTTGCTGGTTCTGMTGTCAT7TTTCCTCCCTGGTGTGGTTTT 
ACATTTTCAGCTTCTTT 

CCCTTTTCTTCTCTCCCACCCTCMAATTCTGCCTTAGCATTTGTGTGCTTAATTAAATCCACT 
CTGTGCTTTATTGTTG 

GAGAATGTGGACAATACAAAGATTTGGGGTGGGGTCATACAGTGTATACAAAACACACACAC 
TATGTGTTTGGACAAATT 

CGCCTAGCGTGAGAATCATCAGTAGTGAGTTTAAAAGTTTGAAAATCAGAC(XAACATTTTG 
GGGTGTTTAAAATATCTC 

CCGCCTTGAAATGGCTCCTGTTTAGCTGTTAGATGGGAGAGCACTTGGATCAAAACAAAAAC 
GAAATAAAAAC 

>MPM2000-002P8^breastJTable1_460 

ACCTTGACGAGAATGAAAAGGTTGTATTAAAGAACTATCAGGACATGGTTGTGGAGGGTTGT 
GGGTGTCGCTAGTACAGC 

AAAAAAAAAAAACGTCAAGCCAAACACAAACAGCGGAAACGCCTTAAGTCCAGCTGTAAGAG 
ACACCCTTTGTACAAGCT 

1 1 n I I 1 1 1 I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I GGAAGTTTTTAGTTTATT 
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>MPM2000-002P8_breast_Table1 _461 

ACAATGTTATGTCGGGAACACGTGCTGCTAACTCACTGGTGAGTTCAATGGCAACGCTTCAT 
TCGGGAGGCTGTTCTGCT 

TTACGCATCTGAGAACTACATAGGAGAGCAAGTGTCTGCACCTCCTAACTGCAGAAGCTACC 
GTCTTCTCAAAGACGAAG 

GTCTTTGCAAAGTTCAGTGCTCGGTGTTCTCGGCACAACAATGCAGTGTAGTTCAGAAGGTA 
TTTTGGCAACTCTTAATC 

TGMCMGMTGGGGGGGGCGCTTTTGMAAATAAGGCTTTAAGAAGGCTTGTCATTTTAGG 
GCTAAATTTTAATAGAAT 

GTGAGTCTGAACTCTTACATTTAGMCAAACAAAACCTTAAAATTACTGATTGGTTCAAAAAAT 

GGTTTTATGGAAAAAT 

TAATCTGTAACAAAAAGTTGGCATTGAGTGCGAAGGCTCCACCGTTGI I II I I I I I I IGTTTTT 
TT 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1 _462 

ACAAGC I I I I M I M 1 M M I I I I I 1 I I I 1 I CCTGTTGCTACTAAGATGTTTCAATTCGCAACGT 
GTCTCGCTAATTTGA 

CTATGG ATTCATCAAAATGCAACTG AG GTTTGCTCAGTTAG GTTACCCCATTCGGAAATCT CC 
GTATCATAGTTTATTTC 

CAACTCCACGAAGCTTATCGCAGGTAATCGCGTCCTTCATCGACTTTCAACCTGCCCGGGC 
GGCCGCCCGGGCAGGTACC 

AAAAACCAACATGACACACAGGAAAAAATAAAAGTGCAATTTTAATATAGGGAATGTGATACA 
TGTATAATTCCTCATAA 

CAAAATGGTCAAAACCTTTAAAAGATCCACAATAGATATCTGAAAATCTT 
>MPM2000-002P8_breast JTablel _463 

ACACGTGTTCAGTGTGTTGCACATCACAGCCCAGGTTGAACTCAGCCAGCAGGATCTTGGC 
AGCTTCTTCCTGCTTTGCA 

GGAAGGACAGAGGTTGAGGTAGGAACTTCATAAGCAATTTGGAGAGAGGCTCCTCCCATAT 
CCAGTATCCCTACTGTCCT 

TCTCCGTCCTGCTGCCAATTCCTGGGTAGCCTCAGCATCTGATTCATCCTCGTGGTCGAATC 
TTCCCAAAACAAA GTTG A 

TTCCMTCCATGCATAAACCCCTTCCTGCTTCCCAGAGATCACTTCTGCTTGAGACTGTGAAA 

AGAGGAAGTCAAACTCC 

AGTGGTAAATC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_464 

ACATTTCTTGTTTAGGAGGGTTTTCCTATCTACCTTTCTACTGAAGTAGTT^ 
TGGTGGATCAGAGTTA 

CGTMTGCAGTCTGAGCCTTCAGACTGCTAGTTAGAATTGTTTTAGGTGTTCAGAAAGGGCA 
AAATAGGCTGATGTGGCC 

TGTCAGAGTGATGTGTTCTCAAAAMGTTCACTTGCACATCTGTGGGCCGCTTTTGTCCTCA 
GACCCTTAGTGGACAGAC 

TCCACAAACCCTCTGATGAGACGATTGATGTGGCCAGGGTCCAGTTAGCATCAGTAGAAGG 

ATGTCACTAGGAAAGGCCC 

AGGTATCTGGTAAG 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1_465 

ACCTCAMCTCAGAGTTTCTTCCCTTCTTTGAT^ 

AGACAGGCTCCATTCCT 

GTTCCA1TTGCCTTCCCGGCAGCCTTCCCTTTAGTGGGTATAGGTTTTGACGTTCTGAGTTA 
CTTTGTATCAAAGAGCTA 

ATTAAAAATGGTCCTTCAAAMCATAAAGAAAAACAGCTTGAAAAATGTACCTGCCCGGGCG 
GCCGCCCGGGCAGGTACC 

AAAMCCMCATGACACACAGGAAAAMTAAMGTGCMTTTTAATATAGTGAATGTGATACA 
TGTATAATTCCTCATAA 

CAAAATGGTCAAAACCTTTAAAAGATCCACAATAGATATCTGAAAATCTTAGCAATGCTGTAT 

ATATTTTGAGGACTAAA 

TGATGAATTTATA 

>MPM2GOO-002P8_breasLTable1 _466 
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ACCTCAGCTATCMCATTTCTGAGCTACCATTCAATGTTCCTCTGTGTCATGGAGTGAAATTC 
TTGTTTTGTGGGTATTA 

GG^GTGTGGGAATGTGATMCCTAMCMCCTTTGCTCTGAMTTCCATTTTTCCCTCTTTCC 
CTGAGTTGTATTGACCT 

ACAGAGTTMTTTCCTTTGTATTTTTTTMGAAAATATTAAAMTCMCGGTCTCAAAAACCTC 
GGCCGCCCGGGCAGGT 

ACTCCAAGATGAGCTTGACGCGGCTGTGCAGCATCTTGATGGCGCTGTGCTGTGCTATCAG 

GTGTTCAGCCACAGTGGAG 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_467 

ACTTGGCATATATTAGGCCTTCAAATGATGATGGATGGATAGACAGATAAAAGGCCCAATGA 
ATGATTGTAAATGTGTCT 

TCTCCTATGTATCCATG ATG ATATTG CCTAGTTTTTAATACAAG CTT AAG AATC AAT AAAATG A 
TAGATCTGAAATCTGT 

AGATGCCAGTCTGGCTCAGTATTMTACTGACAGTAGTTTTTTTGTTTTTTAAGAAAGCAAGT 
ATATTAAAATATCTCTG 

TTAGAAAAGATTACAATTTGAAAGGATCATTCTACMTCTTAGAACTAAAAAGCAATTTAAGGC 

AAAGAGGTACCTCG 

>MPM2000-002P8_breast_TabIe1_468 

ACTAGGTTAGAACATTGCTTAATCCTTTTAAAAAAAATGCATTTACGTAAACACGAATACTGAA 
ATTGTTGGAI I I I I IA 

ACTATATCTGACATAATTTTATTCATCAATTACATTACACATTCATTTAGCCCAGATTTCAAATA 
GTGGGGGAAGAAAGA 

AACTGTATTTCAGAGTAAAATCTCCTAAAGGATATATAAACACAGAGTTGCAAATACACATGC 
TTGCAAAAACATTAGTA 

TGTGAMTCCCTAGCAACAAGTCACTGGATTTTTCTCTGTCAGCACGCGTGTCAGCTGCCAA 
AGAATAG 

>MPM200&-002P8J)reast_Table1_469 

AGAMTGTGGTGTGTCTTCCAACTTTCATTGAMATGCCATATCTATACCATATTTTATTCGAG 
TCACTGATGATGTAAT 

GATAT Ai I I I I I CATTATTAT AGTAG AATA I I I I I ATGGCAAGATATTTGTGGTCTTGATCATAC 
TTATTAAAATAATGC 

CAAACACCAAATATGAATTTTATGATGTACCAAGAAAGTCGGGATCGTCGGTAAATACGGGA 
CCCGCTATGGGGCCTCCC 

TCCGGAAAATGGTGAAGAAAATTGAAATCAGCCAGCACGCCAAGT 
>MPM2000-002P8j3reastJTable1_470 

TTGAGCTCCATAGAGACAGCGCCGGGGCAAGTGAGAGCCGGACGGGCACTGGGCGACTCT 
GTGCCTCGCTGAGGAAAAAT 

AACTAAACATGGGCAAAGGAGATCCTAAGAAGCCGAGAGGCAAAATGTCATCATATGCATTT 
TTTGTGCAAACTTGTCGG 

GAGGAGCATMGMGMGCACCCAGATGCTTCAGTCAACTTCTCAGAGTTTTCTAAGAAGTG 
CTCAGAGAGGTGGAAGAC 

CATGTCTGCTAAAGAGAAAGGAAAATTTGAAGATATGGCAAAAGCGGACAAGGCCCGTTATG 

AAAGAGAAATGAAAACCT 

ATATC 

>MPM2000-002P8J>reasLTable1_471 

CGTACAGGCTGTGATACGTGTGGCGATCGATCTTCTTAGATTCACGGTATCTTCTGAGCAGC 
CGGCGCAAAATCCTCATT 

CTCCTCATCCATGTGACCTTCTCTGGCATTCGGGCATTGGCTGTACGAATCAAAGCACTTAC 
ATGAGGGGGCAAAGTCAG 

AGACAGCTGAGGAGCTGAAGAAGGTGGCTCAGGAGCTGGAGGAGAAGCTAAACATTCTCAA 
CAATAATTATAAGATTCTG 

CCGGCGGGCCAAGAACTGTGACCACAGGGCAGGGCACCCACCACCAGAGATATGCCTGGC 
AGGGGCCAGGACAAAATGCA 

AACI II 1 1 I II I I TCTGAGACAGAGTCTTGCTCTGTCGCCAAGGTGGAGCTTGCAGTGAGCC 
GAGATATCGCCACTGCAC 
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TCCAGCCTGGGTGACAGAGCGAGACTCCATCTCAAAAAAAGAGAAGACCAATATATTGACG 
GACGAATAAAAAGGAGGCT 

TGAACGAACCATCCATGAAAAGGCCAGGAAAAGAATGAGCTCAAAATGGATAAAGCCC 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_472 

ACAAGCTTACCTTTTAGGGTAGAAAAAGAAAGATCATTTGAAAAATGTATCTAAAATAATCCA 
GAGAACATAATGTTTGT 

CTTGGTCTGATAATGATAAGAAGTCAAGGATTGGCAGAGAAAATACTAAACGCCAAGAGTTG 

AGCCTGTGGGTCTCTCCA 

TMGAGTTTTAAAACTCTTGCCAGTTACCACTTTATCCMTTTGCTATCATTTTCGTATTATCA 

GCTATCGCCCTGTAAA 

ATATTCMMCTAGCTATTTCTAMGTAAACATTTTATCTGTTACTTTTAACCAGATAGGTGTC 

TTTGTCATCCTTCTAC 

TATAMTTGTTCTTTGCCAACCTGT 

>MPM2G00-002P8_breast_Table1 _473 

GCTGGTTTGGGGCACAAGGAAGCCTTAGGGTATGGGGAAAGGCTGTTATTACCTAGAGTTT 
ACTCCCAGGCCAGGGGGCT 

GCCATCTTCTTCACAGACATCCCTGAAAGGAAGCCCCTTTGGGGCAGGGAGGTGAGGACTT 

CATCTCAACATCGGCTGGT _J 

GGTTGGTAGGGGAGCTTTTTCTTTTCTTTCCTTTTTTTTG 
TAACATGTTAGGAGT 

CMTGTTGCAAAGAGTAGTTTACATCTTCACTTTCTGMGACACTTGAATTTAGGACCGATGT 
ATCTGTGACAAGCATGC 

CAGAAGTGGCAGGGGCCATCAGGGCTAACCACTTCACACCTACCATCGTCCCATGGGGATC 
CAAGACCTGAGATAAAGCA 

ACAGCCTGCCCAGATCCCTCTGTTCATCCTATCCCTTCCAAGGTTGGTCCATGCCAACATAA 
CCTCTGGGCATCAGACAT 

CAGCAGGTCTGTGTGCCTCAGCCCTGTTAAGGGGCAGGTTTCTCTTTAGCCCTCTTCCTGCA 
CTTGGGAGC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _474 

ACATTATTTTCAAATATACAAGGATCATTTACCAAGATAAACCATAATTTTGGGCCATAAAACA 
TTTAGGATTGAAAATA 

CAGAGCAAATTCTCTAACCACAATAAATTTAAAAAATCGATAGCCAAAAGATAACTGAAAACT 
CCCCCAAATGTTTGAAA 

ATTMCACATTTCTAGAAMGTCATAGATCAMATTAMTTACMGGGAAATCTGACACTATTT 
TGAACTACGCGTTCAT 

GAAMCACATCAAMCTTGTGAAATGCAGCTAAAACAGTGCTTGGAGAGAGAAAAGTTCTAA 
AATTACTAATATAAACTT 

CTACCTTAAAAAAGCTAGAAGAAAAGCAAACTCAAAGTAGAAGGAAAGAAATAAAGATAACTG 
CAGAAATCAATGCGATA 

GAAAATMGCAAATAGAGAAAATTAGTAAAACCAAAAGTTGCTCCTTTAAATGATCAATAAAAA 
TTACAAACCCCTAACT 

AAAGCAATGAACAAAAGAGAAGATATAAATTAAC 
>MPM200(W)02P8 - breast JTablel _475 

GCTGGTTTGGGGCACMGGMGCCTTAGGGTATGGGGAMGGCTGTTATTACCTAGAGTTT 
ACTCCCAGGCCAGGGGGCT 

GCCATCTTCTTCACAGACATCCCTGAMGGAAGCCCCTTTGGGGCAGGGAGGTGAGGACTT 

CATCTCAACATCGGCTGGT 

GGTTGGTAGGGG AGCTTTTTCTTTTCTTTCC I I I I I I 1 1 GTTTTTGTTTTTGTTTTTGTTTTTGG 
CAACATGTTAGGAGT 

CMTGTTGCAMG^GTAGmACATCTTCACTTTCTGMGACACTTGMTTTAGGACCGATGT 
ATCTGTGACAAGCATGC 

CAGAAGTGGCAGGGGCCATCAGGGCTAACCACTTCACACCTACCATCGTCCCATGGGGATC 
CAAGACCTGAGATAAAGCA 

ACAGCCTGCCCAGATCCCTCTGTTCATCCTATCCCTTCCAAGGTTGGTCCATGCCAACATAA 
CCTCTGGGCATCAGACAT 

CAGCAGGTCTGTGTGCCTCAGCCCTGTTAAGGGGCAGG 
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>MPM2000-002P8 _breast_Table1 _476 

ACTGTTCTATACTATTCAGGTATCTTTrTATTTCTGATAGTGTTATATTATAATAGAAAGCCAG 
CCACTGCTTAGCTATC 

ATAGTCACCATTTTCTCACTGTTAACATTAGGAAAATCAAGGCTACTATGCTTCAGGATTGTC 
TGGTTAAATAGTATGGG 

MMAMCTGAAGAGTTTCACATAATTACACACGTGAAATMTTAMGCTTAAACTGMTTTGT 
ATTTCATTTTATTGTC 

AGATGGTGGTGTTCACCAGCCTGTATCTTGTCTGAGACTGCATTCGTATCTGAGCAGGTTTT 
CTATGCCTACTGATGTCA 

GTATGTTTATACTAACCTTCATGCTTTTTTCCCAGAATCCCTCATCTGCCAGAAAACTTGAAAA 

GTTTATTGCTTGTAGA 

GTTGT 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_477 

ACTCAGCAACAACTTMGTGTTTTATCCTTACGGTCAGCTTTGGTTAAAACAGTAACATAACA 
AAATTAATAG A ATC ATG 

CATCGCAGGTGATAAATGATTCAAAATGACAGGAAATCAATTTAATTAAGAAATAGCAACACT 
T AAAAAATG CAT AG G GT 

TGAGCACCCGTATTATTGAGGGTGGATMTTTAAATGTATAGAAGAAATCAGTTCAGAGTTTA 
ATGATTGAATAACATTC 

TCTTTAGCMCTATGAGTGTGAAATTTTGGTTAATGATACCGAAAATATTAGGTTATAGGAAG 
TTAC AG TATT AC AT AAG 

GTGAGCAAAATAATCTAATCCAATTAATATAACGCCATCTGGGGGCTTGCCAGACAGTCACA 
GTGGCAAACTGCTGAAAT 

ATGAAAGGCTGCATCATATGTGATACATATTCCCACT 
>MPM2000-002P8 JxeasLTablel _478 

ACATTCCAGGCAAAAACAGGGATCTCAAGGGGGGCAAGAAGAACATTCTGGATAGCAAGCC 
CACTGCAAACAAGAAGTGC 

GACCTGATCAGCATCCCCAAGAAAACCACAGACACGGCCAGTGTGCAAAATGAAGCCAAGT 
TGGATGAGATTTTAAAAGA 

GATCAAATCTATAAAAGACACAATCTGCAATCAAGATGAGCGTATTTCCAAGTTAGAACAGCA 
GATGGCAAAGATAGCAG 

CCTGAAGGTCCCACCCCCACCCCTACAGAAAAAATGGGAGCAAGAACTTGTGCTTGGGAGC 
TGGTTATTGGTGTGGTCCT 

AGGGAGGGCGGAMGGGAGGCACTGCCATTTGGAGACATTCCATTTCAGATTTGTCAACCA 
GCGATAGGCCACATTCCAG 

TMGMCTCAATTrGTCT(XCAAATTTGCAGAAACAAAACGTGATTTAAAAGCTGAGCI i 1 1 1 A 
TCAGAAAGCI 1 1 1 I IG 

ATGTTTTMGTGTTATGTGACTTGTTGMCTTTTTAAAM 
CTCTGAATTTTAGAAA 

ACAAACTAATTCTGATTGTGTCGAGCCCAAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_479 

ACCAGAAACCCACCTCACCCCGGCTCACATCTAAAGGGGCGGGGCCGTGGTCTGGTTCTGA 
CTTTGTGTTTTTGTGCCCT 

CCTGGGGACCAGAATCTCCTTTCGGAATGAATGTTCATGGAAGAGGCTCCTCTGAGGGCAA 
GAGACCTGTTTTAGTGCTG 

CATTCG^CATGGAAMGTCCTTTTMCCTGTGCTTGCATGCTCCTTTCCTTCTCCTCCTCACA 
ATCCATCTCTTTTT AAG 

TTGACAGTGACTATGTCAGTCTAATCTCTTGTTTGCCAGGGTTCCTAAATTMTTCACTTAAC 
CATGATGCAAATGTTTT 

TCATTTTGTGAAGACCCTCCAGACTCTGGGAGAGGCTGGTGTGGGC 
>MPM2000-002P8_breastJTable1 _480 

ACAGGTTGAACATTCCGTTCCAACMTCCAAAACCCCAMTGCTCCAAAATCTTAAACTTTGA 
GTTCCAGCATTCCGTCA 

GAAGTGGAAAATTTTACACCTGACCTCATTTGACAGGTGGCAGTTACAGTGCAATCAAAACTT 
TGTTCCATGCCCAAGAT 
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TATTAAAAATATTGGATAAAATTACCTTCAAGCTATGTTGTATAAGGTGTATATAAAACAAATG 
AATTTTGTGTTTAGAC 

TTGGGTCTACTCCCMGATACCTCATTATATATATACAAAAATCCCCAAATCCMAAACATTTG 

AAACACTTCTGGTCCC 

ACACATTTTGGATMGGGATATTTGACCTATATCTMTTATATMTAAGAAAMTGTATTTTCTT 
1 1 I I I I I I I 1 1 I IGA 

GATGGAGTTTCACTCTTGTTGTCGCCCAGGCTGCAATGGCACAATCTTGGCTTACTACAACC 
TCCGCCTCCCTAGTTCAA 

GGGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAGGTAGCTGGGATTACAGGCATGTGCCACCATGCCTG 
GCTAATTTTGTA I I I I I AG 

TAGAGACGGGGTTTCGCCATGTTGGTCAGACTGGTCTTGAACTCCTGACC 
>MPM2000-002P8_breast_Tabie1_481 

GGCAGCTCTGGCCCTGCTCTTTGCCATCCACAGCTACAAGCCAGCCCCCTTCTTCGTCCTG 
GATGAGATTGATGCTGCCT 

TGGATAACACCAACATTGGCAAGGTGGCAAATTACATCAAGGAGCAGTCGACTTGCAACTTC 
CAGGCCATCGTCATCTCT 

CTCAAGGAGGAGTTCTACACCAAGGCCGAGAGCCTCATTGGAGTCTATCCTGAGCAAGGGG 
ACTGTGTGATCAGCAAAGT 

CCTGACCTTCG^CCTCACCAMTTTCCTGTTAATCGAAATTTAACCCGAAAGGCTGGATACCT 
TAATGCTAGGAATAAAA 

CAGGCTTGGTGTCATCTACCTGGGACAGACAGTTTTACTTCACGCAGGGTGGAAATTTAATG 
AGTCAGGCCCGTGGGGAT 

GTAGCAGGAGGCCTGGCCATGGACATAGACAACTGTTCAGTGATGGCTGTGGACTGTGAAG 
ACAGACGATATTGTTTTCA 

GATCACCTCTTTCGATGGAAAAAAATCTTCAATTTTGCAAGCAGAGAGTAAAAAAGATCATGA 

AGAGTGGATCTGT 

>MPM20GO-002P8j3reast_J"able1__482 

ACAGAAGAGAGATGACGCCTCCGGCTGGGGAGGGAGGGGCTGGCGCCTCTGAGAGAGCC 
CATTTATTATCAGGGTCACGG 

CCAAGACCGTGGGCTTGGTTTCTAGGTAGGTGGACTTTGAGGGGCAAAGACAACCCACTTT 
TCCTGCCCCCTACCCCCGG 

CTCTTAGAGACCATTTAAATCCATATCCAAAGTATATCCAGAGCCACCTGGGACCATCAGGC 
CTCTGGCTAGTCTTTCTG 

GGCCAAACCTGTCCTCCACCCTGAGGACCCTCAGGGAACCAGGAAGGTGAGGGGCTGGCT 
CCGCCCCACCTGTAGCACAA 

GAGCTGGCCCAGGAGGAGGCTGMGATGTGTTTCTAGTTCCTGCATGCTGCTTTGTTGTGT 
GACCTCGGACATGTCACCT 

CCAGCCTTCTTCACCCACCTCACCTATCAACTAGGGCTAGTAATTGCCTGTGGTGGGTGGG 
CTGGGGGGCTCTGATGCCA 

AAATGCAGGTAGAAGACACACTGTGAGAGGCAAACGTCTTCACTCATCCTGCAGGGAAAGG 
CCAAGTGAGCATCTGGGAC 

CCATTCGAGCTGAATGACCCCCACCCCTTCATCTGTGTCTAT 
>MPM2000^02P8_breast_Table1_483 

ACGCAAGCCTCTTCTCTCCCTTGATGTGGTAGCTACAGGCAGTTACATTCCTTTGCTGCTTG 
TGAGAAGCTTACATTTTG 

GCATmCTTCCAAMATTACCACGTTGACCAMGTAAACATTACAAGAATATGAACTTGTTAT 
TGGGGGAAAGGGGAAG 

TGMGCMTCTGTAGAAAATATTTAACTGAMTTACAAACATAAGGACAAGCCTTTAAAGCM 
ATTATACAGGCATTTTT 

GTCCTCTCTCTGGTCCCTGCAGTTAATTAACAGGGCCACAGATAATCTGACATCTTTAGATAA 
AACAACTACACACCTAT 

ATTACTTAAGTTAAAGCCAGTAAGTTCAAAMAAGCAATTACMCCATTTGACATGTTTGTATT 
TTTCATCTCTAACTCC 

TGATTTCCTAAATTACATTCAGTCATACAAACATGGCTGAACAACAGCAAATGGGATCTGACT 
CTGGGATGTTTACTTCT 
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TGGGATTAAMTTCCCAMCACTTTGGTGTCTCTTTCTTGTGMTCTATACMCATTTCCAATA 
AATGTTTAATAATGAT 

TTTTTAAMGATATTGCCAAAAATGGCTCAGATTTAAGATGAAATAAAAACATAGCANACAAG 

CTATGGAAAAGTAGCCT 

ACATTTT 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _484 

GGCCTGTTCACTTTCTCTTACTCACTGTCTATTCACTTGTCCTGTTCACTCGTCTGGAAGATC 
TCAGCCAGCACCATGAC 

TGACAATGAGCTGTCTGCCTTGGTAGTGGATAATGGGTCAGGGATGTGCAAGGCAGGCTTT 
GGTGGTGACGATGCCCCCC 

GGGCTGTGTTCCCCTCCATGATAGGGCGTCCTCGACACCAGGGCGTTATGGTAGGCATGG 
GCCAGAAGGACTGCTACGTG 

GGAGATGAGGCTCAGAGCAAGAGAGGCGTCCTGACCCTGAAGTATCCTATCGAGCATGGAG 

TGGTCACCAACTGGGACGA 

TATGGAAAAGATCTGGT 

>MPM2000-002P8„breasLTable1_485 

GGACAAGAAACACGTATGGCTAGGAGAAACTATCAATGCTGGCAGCCAGTTTGAATATAATG 
TGGAAGGAGTGACTTACA 

AGGAAATGGCTACCCAACTTGCCTTCATGCGCCTGCTGGCCAACTATGCCTCTCAGAACATC 
ACCTACCACTGCAAGAAC 

AGCATTGCATACATGGATGAGGAGACTGGCAACCTGAAAAAGGCTGTCATTCTACAGGGCT 
CTAATGATGTTGAACTTGT 

TGCTGAGGGCAACAGCAGGTTCACTTACACTGTTCTTGTAGATGGCTGCTCTAAAAAGACAA 
ATGAATGGGGAAAGACAA 

TCATrGMTACAAAACAMTAAGCCATCACGCCTGCCCTTACTTGATATTGCACCTTTGGACA 

TCGGGGGTGCTGACCAG 

GAATTC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_486 

GCTGACACACATCTACATACATAGTCCCACTTAGGTGTTGATATTTCTTTAAAAAAAAAAACA 
GGGGCTCGCAAACAATA 

AGACATCACAAATAATACAGCCGAACCACAGTGCCAAGAAATGCCAAGACCAATATGCTGCT 
GAGACAACTGGTTGAAAT 

GTCACAAAACAGCTATTCACTATGTATTGACATATTCTTGTAGATACTGAGGTGAAGGTAAAC 

CAACAGGAAGAGATTAC 

TCCTTGTAACTGGGCTCTGGTTTAAGGGATCTT 

>MPM200O-002P8J)reastjrab!e1_487 

GAGACAGGCAGCTCGGATTCAACTACCTTAGATAATATTTCTGAAAACCTACCAGCCGGAGG 
GTAGGGCGCAAAGATGGA 

TGTAATGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGGGAGGATTGCTTGAGCCCAGGAGTTCAAGACCAG 
CCTGGGCAACATACCAAGA 

CCCCCGTCTCTTTAAAMTATATATATTTTAMTATACTTAAATATATAT^ 
TATATATATATATT 

TTAAAGACCAATTTATGGGAGAATTGCACACAGATGTGAAATGAATGTAATCTAATAGAAGCC 
TAATCAGCCCACCATGT 

TCTCCACTGAAMATCCTCTTTCTTTGGGGTTTTTCTTTCTTTC 1 1 I I 1 1 GATTTTGCACTGGA 

CGGTGACGTCAGCCAT 

GTACCTG 

>MPM2000-Q02P8J>reastJTable1_488 

ACCAAGCAAGAAGCTGGGGGGCTCCATGTTCACTGCCAACCCATGGATCTGTATATCAGGA 
GAATTGGGTGAGACGCAGA 

TCATGCAGATTCCCAGGAATGTGCTAGAGATGACCTTCGAGTGCCAGAACTTGGGGAAGCT 
TACTACTGTCCAGATTGGC 

CATGATAACTCTGGGCTGTATGCCAAATGGCTGGTGGAGTATGTGATGGTCAGGAATGAGAT 
CACAGGACATACCTACAA 

GTTCCCGTGTGGCCGGTGGTTAGGGAAGGGCATGGATGATGGAAGCCTGGAGCGGATCCT 
AGTTGGGGAGCTGCTCACAT 
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CCCAGCCTGAGGTGGATGAGAGGCCATGCCGGACCCCGCCGCTGCAGCAGTCCCCCAGTG 

TCATCCGGAGGCTTTGTACC 

ATTTCACCCAACAACAAGCCCAAGCTGAACAC 

>MPM2000-0Q2P8jKeast_Table-L489 

ACMGGTAGTGGAATTATTTCTTATATTGCTTTTTCCAAAAAGTAAAAACCAAAAATGTGGGC 
CGGGTGTGGTGGCTCAT 

GCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGCGAATCACAAGGCCAGGAGTTCAAG 
ACCAGCCTGGCCAACACAG 

TGAAACCCCGCCTTTACTAAAAATACAAAATTAGCCAGATGTGGTGGCGCACACCTGTAATC 
CCAGCTACTCAGGAAGCT 

GAGGCAGGAAAATCGCTTGAACCTGGGAGGTGGAAGTTGCAGTGAGCCGAGATCGCACCA 
CTGCACTCCAGCCTGGGTGA 

CAAGAGCGAAACTCCATCTTAAAAAAAAAAAAAACCCAAGTGGAACACTAAAAATTCCCTATA 

GATATATTTCAGGAAAT 

ATTTTAATTGGGGCTGATTTTAATT 

>MPM2000-002P8_breasLTab!e1_490 

ACXMCATTTATTAATCCTCACAACACCCCTGTGAGGTAGGTCAGTTTGGGCTTTAGAGTCG 
AGAACTGAGGCAGAGGTC 

AAGCAAACCTGCCCTGGGCCACAGAGCACCAGATGAAGGGCCTAGACCTGGATCCAGAAG 
CTAGGGCTCTCGGTCCAGCA 

TTCATCCACTGGTGGACATGACATGGGCTTATTTTTACCAGCGAAGGTTACGTGAAGGACAA 
AACGCACTCAGCCAGCAA 

CGGAAACTCAACAGTTCAAACAGCACTGGGGAACATGTCAGTTAAAGAGACGAAACGCTGA 
CCAGCTCATGAATGAGGCA 

AGACAACATGCGGCTGAGGAAGTGTGGAATCATCACGACTGGGGATTAGACCAAGAACGGG 

CGCTCAGAGGGTTCAGGAA 

AATGTAAACAAACTAGGAACC 

>MPM2000-002P8_breast_TabIe1_491 

ACTAGTAACATGGTGTGTATGATACACTAAAAAGTAAATGGACAAGAAGTAAAATGCCAGTGA 
GATTATGCTGGGTCAGA 

TCCAAAGCCAGCACGGCACCGGGTTTCTTGCCTAAGGTCCATGGTGACCACTCCTTGGCTA 

TTG CC AATGTTC ACTCAAG 

GCCCMGCACTCTTTATTCAGCTGGTGGCAAATCCAGCCAGGCTTGTGTTTTTCCCTTCAGT 
ATGACGAGCTCCCCCTAA 

GCCCAAGACAAGTCCTAAAATGTCATCTGGGAGCCAGGACCTGGAATCAGGATCCTTAGGA 

ATTTACTTGGTGCTGTATT 

CTACTATGGCTGAGCTGGCAATCAMGTGCMGATTMGCCCTTTATTTTCTTTGGTCTCCTT 

TCCTCAAGCAGAT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _492 

GCGGGCTAAACGCGGTGTGGGACTTGTGGGCCAAGCAGGAGGGAAAGCCTGTCTGGAAGT 

TACGTGTGGACATGGGGGCC 

AGGACGCTGGTATCCTGCATAGATTTCAGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_493 

TTTGTGGGGTGCAGTGAATGAAACTAAAGAGTTGTTGCACCTGAAAAAGACACCAGTGATTG 
GGTATTGGGTAGTCGATT 

GGAGACTTTGA 1 1 I l i 1 1 1 1 I I I I I CACATGGGAAAGTCTTAGATTCCAGTAGATGGAATTGCA 
ATCCTTTGCAGTTTGT 

TCTCATTACAGATMTCMCATTTCTTTTGTATMTTCAATACATGATCAAGTTAATTGGTAAAT 
TTTTATTGAAATTTA 

AAACTTGCATTTTTATATATGTGTATGTGT 
>MPM2000^02P8J>reastJTable1_494 

ACAACTTGAATGATATTTTGACCACATCCATGCAGGGTGCTAACACTGTGACATCGGGGACT 
GATATCAGGTCAGCTCTC 

TGCCTGACTCATTATGCATCACTATATCTCATCAATATGAATCATATTGATACTGAAGGCGCT 
GAAACAAATGAAGCAGG 
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CGTTTATATATTAACTGTGTGTGGAGTGCGTATAGAACATGGGCTCACATTCACTAATATTAT 
GTGTATGCATACACATG 

CACAAAACCTTTTGGGGGTGAAAGCACAAGAAAAACACGGCATCCTGATCTAGTACATAAAA 
G AG AATG C AG AAAT ATTT 

GAAMAGGAMGACCTGGAGTTTAAAGCCATAAAAGCAAGTTATTATTCAAATAGTCTGGAAA 
ATCAAGGTTGATTTAAT 

TTGTATTGCACCTTAATTATTGGAGAAAGACAATACTGACTTCTGAACACAGAATGAAATGAG 
>MPM2000-002P8_breast JTablel _495 

ACTTTACCCTTCAACGGGACAAGAAACTGCACCAGAAGTCAACTTCACATTTGAAGGAAAAA 
CGGGAAAGGGTCCAGATG 

AAGAAGACAACACATTTTATCAAAGACTTAAGTCCATGAAGGAACCGTCTGAAGCACAAAATA 
TTCCAGACAATTTTGGA 

AATGTATCTCCAGMATGACGCTCGTTCTACATTTAGCCTGGGTTGCCTGTGGTTATATAATA 
TGGCAAAATTCTACTGA 

AGACACATGGTATAAAATGGTTAAAATTCAAACTGTCAAGCAAGTGCAAAGAAATGATGACTT 
TATTGAATTAGACTACA ' 

CCATTCTACTTCATAATATAGCATCTCAGGAGMTATTCCCTGGCAMTGCAAGTTCTTTGGC 
CTCCACAATACGGCACT 

AAAGTAAAACATAATACCCGTCTGCCAAAGGAAGTACTTG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_496 

ACTGTTCTACCAACAGCTCTGATTTGGTGAGTGCATTTTCTACGCCACTGCTCACGAGCTGC 
ATCATCCGACTCCCCAAG 

ACTGTGTTAATGCTGCCACTGACCACAGACTTGGTCTTCTCCACACTGCCAGTCACTGCCCC 
TTTGGTCTTGTCCATCAC 

CCCTGTGATCGTGCTGGCCACAGAATCCTTGGCCCCAGTCACAGTAGTCGTCACAGCATCT 
TTTG CCCCAGTCACAG CGC 

CTTTGGCATTGGCAACMTCTGAGTTGATGGCTGATTCAGAATAGGCAGTCTCTCCTCAATC 
CTGTCTT AG CCCCTTAC A 

GGCATAGGTATTGGCAACTGCAATTTGCGGCTCTAGCTTCTGGATGATGGGCAGAGCACTG 
GTCATGGCCACGGAGGTGA 

TGGTCTTCACACCGTTCTCTGCCATCTTACACACAGACTTCAAGTAGGGATACTGGTCCTTT 
GTACCTG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_497 

ACTTTTCTACCTTAAAAAAATCAGTG AG GATATTT ATTT AATG AAC ATCAATTCCT^TAAATTT 
TCTTAGAGAAATTGC 

TCTGTGGCTCAGTTTTACCACCCATAAAGCGGAGACAGTAATTTATGGTTATCCTTTCTGACC 
CACAAAGTATGAAAAGT 

TCTGTMTTTGTAAACTCAGTTCTGTMTCTGTATTAlTGAGATGATTAATATAMGTrGTATTT 
TCACTGAAATGATTG 

TTTTGCTGGTTATGCTTGGTGATATTTTAGCGGGCTTATTrTT^ 
GTGGCATAAAGTGCCCT 

CACACTGCTGTGCATGCCTTACCACCATTCATCTTCAGAATTTGTTCTTAGTCCCAAACTGAA 
AOTATACOATTTAAACA 
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ACTACCTGGGGGGGTTTGCTTTCCTGCCTTTTCTCTGGTTGGTCMCATCTTCTGGTTCTTCC 
GAGAGGCCTTCCTTGTC 

CCAGCCTACACAGAACAGAGCCAAATCAAAGGCTAGCTGGAGATGGCCAAAGCCCGGAACC 
AACTGGATGCTGTCTTGCA 

GTGTCTGCTGGAGAAGAGTCACATGGACAGGGAGCGTCTGGATGAGGAAGCTGGGAAAAC 
ACCCTCAGACACCCACAATA 

AGGACTGCTCCATCGCAGCCACTGGCAAAAGGCCATCTGCCCGCTTCCCCCACCAGCGGA 
GGAAGAAGAGGAGGGAGATG 

GATGATGGGCTGGCTGAGGGAGGGCCGCAGCGATCCAACACATATGTGATCAAGCTGTTCG 

ACCGGAGCGTGGACTTGGC 

CCAGTTCAGCGAGAACACGCCACTGT 

>MPM2000-002P8Jxeast_Tab!e1_500 

ACAGAGCTCAGACCCGGGGAGACCCTCAGCGTCAACTTCCTCCTGCGAATGGACCGCGCC 
CACGAGGCCGAGATCCGCTA 

CTACACCTACCTGATCATGAACAAGGGCAGGCTGTTGAAGGCCGGACGCCAGGTGCGAGA 
GCCCGGCCAGGACCTGGTGG 

TGCTGCCCCTGTCCATCACCACCGACTTCATCCCTTCCTTCCGCCTGGTGGCGTACCTGCC 
CGGGCGGCCGAGGTACTTA 

CTACCACTGCTGCATGAGTATAATGCTCCGGAATTATCAGAAAGCATAATGCACAAATACGA 
ATTAGTGGAACTTAATCA 

TGTGCCATATAAGCTTACCTAACAAACAGTTATATCCCTATTCCTCAACTGAATGTCTTTCAAT 
AAATAAGAATTTATCA 

TTTATTTTCTGCMCTTTTTTATGTCTCATTCTTTAMCATTAA 
AAITIGII GATTAG 
AGGCACAGTGAAAAAGAAGTC 
>MPM2000-002P8 ^breast _Jable1 _501 

ACGTGTGGCTTGGTCACTTCGTGGCTAAGGTAAGAACGTGCTTGTGGAAGACAAGTCTGTG 
GGTTGGTGAGTCTGTGTGG 

CCAGCAGCCTCTGATCTGTGCAGGGTATTAACGTGTCAGGGCTGAGTGTTCTGGGATTTCTC 
TAGAGGCTGGCAAGAACC 

MTTGTTTTGTCTTGCGGGTCTGTCAGGGTTGGAAAGTCCAAGCCGTAGGACCCAGTTTCCT 
TTCTTAGCTGATGTCTTT 

GGCX^AGMCACCGTGGGCTGTTACTTGTTTTGAGTTGGAAG 
>MPM2000-002P8_breast_TableU02 

ACATGAACATACACACACACACACACACACACACACACACAGAGGCCAATTTCCAGTGAGGA 
ACAGGCTCCACAGAAGAA 

GCTGATAGGCAGGGGGGATCAAACGCTGCTCCCCTGCTCACCGATCTACTTCTCCAAATAC 
AATATCTTGGGTACTTACA 

ACTATAMMGATACAATMCTCTACCAATTATAAATAATGTAGCATTTCATATTAMGACATTA 
TCGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_503 

ACTGTTCCTCACGGCAGTCAAGAGGCCCAGGCTCTGTGGGCTCCAGCTCTGCATTTCCTGG 
TTCTGGGGTTGGGGCTGGG 

ATGACTTCCTGTTGGACTTGCTGCTGGGACTGGAACTGGAACTGTTCCTCGGAGGGCCGAG 
GAGTCACCTCTGCAGCCAG 

GGGAGGATAAGGGGGTCTGCTCCCTCTACCCCTCCCAGGGGGTCTCCCCACCCCAGCTGC 
CGGCCCGTCCTATCCTACCC 

CTAGCCCGTTACCTTGATAATCATAGTAGTCTGGGTTGTCGATCTGGTCGCTATAGTGGGTG 
T 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1 _504 

ACATTCAGAATCCCACGAGCAATTCAGATAGACCAGTCACCAGGCCTCTAGCTAAAAGAGCA 
CTGAAATACACAGAGGAA 

AAAGAGACGGAGGGTTCTAAGCCAACAAAAACTCCTACCACTACACCACCTGAAACTCAGCA 
GTCACCTCATCTTAGCCT 

GMGGATATCACCMTGTCTCCTTGTATCCTGTTGTGAAMTCAGMGACmCTCTTTCTCC 
AAAAAAGAATAAAGCAA 
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GCCCAGCAGTGGGTCTGCCTAAACGTAGGGGCACAGCCAGCGTGAACTATAAGGAGCCCA 
CCCTCGCTTCGAAACTGAGA 

AGAGGGGACCCTTTTACAGATTTGGGTTT7TTGMTC 
TTGAGACGTTCTAAAAA 

MGGTTGAAACAAATACAATGAAGGTGTCGCTGGATATTGTTTAAATTCAATCTACACC 
>MPM2000-002P8_breasLTable1 _305 

ACATGTATTTGTCACTTAMGGTTCTTTCTGTAMCTGCTTCAGATGCTTTTACTATTCMTTTT 
TAATGCTTAATATCT 

GTAAAGAACGTTAATATTCCTCTCTATAATCAATCTTTCCCAGTGTAGCCATAAAAATGTATTC 
CCT ACTTTTG CTTC AG 

GAGATCATTATTTGCAAATGCAAAGAI I 1 1 I I ACTTAGACTTTTGAAATCACTCTTAGTAACTT 
TAACATTGCTTTTAGG 

TATGAMTTGMGGCTGTGAAGTGATTTGGGCCATTAAAGATAAAGCTATAGGGAATACTTTC 
>MPM2000-002P8j3reastJTable1 _506 

ACAGAGAAGGCACTGMTAAATTCACAAAGGCCGATTGGTTCACCCATTCTTTTAGAGACAA 
C AG AC AC G CAATTCTG AC 

GAGGACTCCTGTTACTAAAAGACACAGCCTCTGATACAAGAGAGATATCCCTNTGACTAAAG 
CATTACCAGGGTCCCCAG 

GGCCCCCTCCCACTGGGGCGGTAACACTACGGGTCTCCCCACCATATATTCCATGTCAAAG 
TATCTACACAAATACAGAG 

GAMTTAAGCAAGTAMTACGGTATGTMTrGTTATCATTTGTATTTCTTTMGGCATATTTAT 
AAATATTTTAAAGTAA 

ACMTATGAGTGAGTGCCTTTCATTAGCTATGATCTTTCATACTGATATATTTTGACTGATCTG 
AATAAGCAGGTTACTG 

TGGAAGCATATAACATAAAACAGCTAATATGATTCCAGTGGGTACC 
>MPM2000-002P8J>reastJTable1_507 

ACATAACATTTCAAATATAAGTGGAAGGATCATCAGTAGTGTTATCAAAATGCATAGGACAGA 
G ACTTTTTAAGAAAG G A 

TAAAAAATTACACTCAGGACCCATAACTCTTCCTCATTATAAGCATATGTAGTGATTCATTCAT 
GCAGGTTTTTATATGT 

AGATAGGAI I I I I I I I ICCTTTTCAAGAATTCCATTGTAGCCATGAGATGAAAAATGTATTATG 
GTAATGGTATAGCTTT 

CTTCT ATTTTG CTTTT AGTGTTAGGTTTG CTAAAAG CTTATTT AAAATTCCC 
>MPM2000-002P8JbreastJTable1_508 

GCCTCCAGCCGTGTGCCGCTATGGGAGTCCCGGCGTTCTTCCGCTGGCTCAGCCGCAAGT 
ACCCGG CCATCATAGTCAAC 

TGCGTGGAAGAGAAGCCAAAAGAATGCAATGGTGTAAAGATTCCAGTTGATGCCAGTAAACC 
TAATCCAAATGATGTGGA 

GTTTGATAATCTGTATTTGGATATGAATGGAATCATCCATCCCTGTACTCATCCTGAAGACAA 
ACCAGCACCAAAAAATG 

MGATGAMTGATGGTTGCMTTTTTGAGTACATTGACAGACTTTTCAGTATTGTAAGACCAA 
GAAGACTTCTCTACATG 

GCAATAGATGGAGTGGCACCACGTGCTAAAATGAACCAGCAGCGTTCAAGGAGGTTCAGGG 
CATCAAAAGAAGGAATGGA 

AGCCGCAGTCGAGAAGCAGCGAGTCAGGGAAGAAATATTGGCAAAAGGTGGGTTTCTTCCT 

CCAGAGGAAATAAAGAAAG 

ATTTGACAGCAAC 

>MPM2000-002P8^br6ast_Table1_509 

CGCTTGGAACCTTTTGGGGATGTGACAGAGAGGAAGCAGCTCCGGGACAAGCTCCAGTGTA 
AAGACTTCAAGTGGTTCTT 

GGAGACTGTGTATCCAGAACTGCATGTGCCTGAGGACAGGCCTGGTTTCTTCGGGATGCTC 
CAGAACAAAGGACTAACAG 

ACTACTGCTTTGACTATAACCCTCCCGATGAAAACCAGATTGTGGGACACCAGGTCATTCTG 
TACCTCGGCCGCCCGGGC 

AGGTCI 1 1 1 1 n I I I I II I I I I 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 ICI 1 1 I I 1 1 1 1 I I CTCCATGGGAAATTTGGCTTTT 
ATTTAAAAAACCA 
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AG AGAATCCA I I 1 1 I I I GTAMTTACCMCCAGGMTTTATCTGTTTTGGGGCTTCTTCATCTA 
TCTAAAGGGTATATTG 

AGGGACCAGAATTATAGTCATCCTATAGGGAAAAAATTGCATCCAAATTCAAAGTTTAATGAG 
TAAATCATGA 

>MPM2000-002P8J>reast_Tab!e1_510 

ACCTAACCTACCTTTAAGACTGGGATAACTATTGGAAACAATAGCTAATACCGGATATAGTTA 
TTTATCGCATGATGAGT 

MTAGAMGGAGCTTCACAGCTTCACTTAAAAATGGGGGTGCGGAACATTAGTTAGTTGGTA 

GGGTAATGGCCTACCAAG 

ACGATGATGTTTAGCCGGGCCGAGAGGCTGT 

>MPM2000-002P8 J)reast_Table1_51 1 

CACTGCTAGCAATTAATCATATATATAGAAACAGCAGCTATACAGCTGACATTACCATTTAAT 
GTTATATGATGAAAGCA 

AGTCATCTGCATGTGCATCAAGGCCAGTCCTATACAACCTAGCTGTCGAATGCTGATATCTG 
GATAGCATGTCATTCTGA 

AGCTGGCACATMCTTATCTAAAMMAGCAGTCTTTGTTGTATGCTTCTTTCCTACAGATGA 
CTTCTAAAAATATATGA 

CGGGTATAAAAAAATTAGCTATACTTGATCATATCAACACTGTAACTGCTGAAATGGCATTGT 
AATGTTTG CT7TTTATT 

CTGACAGGCCACATGATGCATAGAGCCTCTTTCATGTGACTTGAGTCTACTGCTGAAATCTTT 

ATGCTGCGTTGATGATA 

TTATATTGACATACGAAGCTGTATAT 

>MPM2000-002P8 J>reast jrable1_51 2 

ACAGGTTCAAATGAAATTCAGGTTGTTGCAGGAGACCATGTACATCTTGCAGTATGGGCCGG 
CGAGTTATGTTAATATGC 

AAGGTTAAGCAGAAAAAAGCGGAGCCGTAGGGAAACCGAGTCTGAATAGGGCGACTTTAGT 

ATATTG G CATATACCCCCC 

CCCCCCCTT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _51 3 

GCTAGCACCATCTGCTAGACTTGAAAAATCTACTATGATATCAATTATTTTAGACTTCTTGTTT 
G C AGTTC ATT ATT ATT 

TTAAATATGGAATTATTTTATATGAAAMTAGTTGTCCCACAGGTTATTTTTATCTTTAATAGTT 
ATATATGAGAGGAAG 

GGTCAACAAMCMTATAGATMCACTGGAGTCTCGCTGTAGTATACTCATTTGGTTCTGTTA 

AAAAGAGTTTTGTATTA 

TAGAATGT 

>M PM2000-002P8_breastJTable1 _51 4 

ACTCCTTTTTTAAAMCACTGTAAMGTAACCACACATATGTGAGGACTTACTATTTTAAATGG 
AATGGAATGAGCTCCA 

TAGATTAGTTTTGAATATAMGTATATAAAAGTGCATCAGTGGTTTATATAGGCTTTAAAAACA 
TGTTATCTTACAGTCC 

TTTAAAGCAGCCATAGAGTTTGTATCATTTTTCAAGCCMTTTCAGTCAG 

TGATTATGGATGATAA 

>MPM2000-002P8 j3reast_Table1 _51 5 

CCTCAGCAAAAATTACAGTGGTTGATGCCTTACATGAAGTACCAGTGAACAAAGGGGAAGGT 
GCCGAGCTATAAACCTCC 

AGAATATTATTAGTCTGCATGGTTAAAAGTAGTCATGGATAACTACATTTCCTGTGGTTGCCT 
AATAAGTTTCTTTTAAT 

CCMTCCACTMCACTTTAG1TATATTCACTGCTTTTACACAGAGAAATACAAAATATCGAGCA 
CACAT 

>MPM2000-O02P8_breasLTable1_516 

ACCAGTGGAGGAAGGCCTTCCGGCGGAACATGGCAGTGAACTGCTCCGAGATGCGCTTGA 
AGAGCTCCTGGATGGCTGTG 

CTATTGCCAATGAAGGTGACTGCCATCTTGAGGCCACGAGGTGGGATGTCACAGACTCGGT 
CCTTGTCGCCTGGAAGGCC 
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CCGCGCCGGGAGCGGTCGACCTCGGCCGAGGTACCCACCACCACTGTATGATGCTCATGA 
GCTCTGGCATGCCATGAAGG 

GAGTAGGCACTGATGAGMTTGCCTCATTGAAATACTAGCTTCAAGAACAAATGGAGAAATTT 

TCCAGATGCGAGAAGCC 

TACTGCTTGCAATACAGCAATAAC 

>MPM2000-002P8_breast u _Tab1e1^517 

ACAGCACTGGGCTTTATAMGACTGCACTCAGAACCACACTGCACAGTCCAGTTTTTTAAAAA 
GCTGCTACATGACAGAC 

AG GTAATCCC ACTG AGTG AGTTTTG AG AAACAAATCA AACG AAGTAAACAAG AAAC ATAAAAA 
CCAAATAGCAAATGAAT 

AAAAGCCTGTTCTTGTAACTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAACAAAATAAA 

AA 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_518 

ACCATCTGMTACCTCTTTGAMGMGGAAGACTTTACGTAGTGTAGATTTGTTTTGTGTTGT 
TTG AAAATATTATC I I I 

GTAATTAI I I I I AATATGTAAGGAATGCTTGGAATATCTGCTATATGTCAACTTTATGCAGCTT 
CCTTTTGAGGGACAAA 

TTTAAAACAAACMCCX^CCCATCACAAACTTAAAGGATTGCAAGGGCCAGATCTGTTAAGTG 
GTTTCATAGGAGACACAT 

CCAGCAATTGTGTGGTCAGTGGCTCTTTTACCCAATAAGATACATCACAGTCACATGCTTGAT 
GGTTTATGTTGACCTAA 

GATTTATTTTGTTAAMTCTCTCTCTGTTGTGTTCGTTCTTGGTCTGTTTTGGTTTG 1 1 1 I I IAA 
AGTCTTGCTGTGGTC 

TCTTTGTGGCAGMGTGTTTCATGCATGGCAGCAGGCCTGTTGCTTTTTATGGCGA 
>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 _51 9 

ACACTGTGAAATTAACTGGCATCCTGGTGGGCCCAAGGGTTTTCAGGACTGGGGGCCAATG 
ACTC AGCCC CTCCTTCCTC 

CTCCTGATCCCTATCTCTAGCTCTTATCACAGATTTTGAACAATTGTCTGTGAGGTTAATGAT 
GGTTTCAGAGGGAAGCC 

CTTTTCCTCCCTGAGACTGTGTGGGGTTCAGTCAGCCTGCTGAAATTGCTTCCACTTATTAC 
CCATCCTTCCTCTTAAAA 

AAAAAAAAAGCCCACCAAGTTAGTATTCTCTGTAGCTCTCAGACAGCTACAAGTGTTCCTGG 

CATATTTACCAAAGT 

>MPM2Q00^02P8J)reast_Tabte1_520 

ACTGGTTTTAGTGTGAATTTACATAGMTAAATTTACTTCACTTTCATGTCATCGACATGAATG 
AC AC AAAAG CT ACTTC 

ATMTACTACTTTACMTAGTTTTCMCATTTCCATATGGTGCGACCCCT7TGCTCTCATCAAT 
TTTGGGTGTCATGAGA 

ACAATAGGTATCCCGTTGGACATGATGTATTGCGAAGAGCATATAAAGCAGAGGGAAAATGA 
AAAAGCAAGAGAAACTCA 

TTTCAATGC I I I I I CTAAMGGTMCAMTATMTTTTMTCAACTTCCTTGGAAAATATTTTTA 
AAACAGGTATCAATA 

GAAAAAATTACAAAACATCATATGAAGCTATAAATAATTTTGAAAAAC 
>MPM2000-002P8J>reastJTab!e1_521 

TTTTMTTCTTCGNNMCTAMCTCTGGGCTAGACATTMCTTTAMGATACTATTTCCCCTTA 
TTT AAAAG GTATATG A 

TCATMCATGGCACGAGCCAMGAAAATGTTCAAGGACTTTGCCCCCCTTCCCTGCCCCTTG 
AACACCTTCTAAAGTTTT 

AGAGAAMGAAGGAAAGTCCTGAAGTGAAAGCAATTCCTCACATTCATTCTGGAAAGGCCCT 
AAAGTC AAATG G AAAATA 

ATGACATGCCMGCGCAMGCAGTAMG^TCCTTCCCMTGCACTAATGCTGAATTTAAAAA 
GTAGGGCTTTT 

>MPM2000-002P8_broast_Table1_522 

ACTGTCCTCGGTAACGGGCCGACTTAATGGGTAGATCAACGCGAAATCCTTGGAAATATATA 
ACAACAGCAAACACAAAA 
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ACTGTAGCAATGAGGTTTATGAGATTGTGTAAGTTCTGCCGATAAAAAGCCTCCCGTAAAGC 
TCGGACTTTGTCCGTCCT 

GGTGGCCAACAAATGGAACAGAGCTATGACTGCACCCTCAAACTCAGT 
>MPM2000-002P8__breasLTableU23 

ACTACAGGTTGAGTATTCCTAATCTGGTAATCTGAAATTTCACATGCTCCGAAAATCACAAAC 

TTTTTGAGTGCCAACAT 

GATGCTCAMGAMATGCTCATTGCAGCATTTMGATTTCAGATTTTTGGGTTAGGAATGTTG 
AACTGGTATAATGCAAA 

TACTCCAAAATCTGAAGAAATCCAAAGTCTTAAATACTTCTGGTCCCAAGCACTTCAGATAAA 
GGATACTCAATTTGTAT 

TCCTATTTTGGAGATAAGAGATGGAGACTTACAGGCTGGGTTGGTTGGATTGGTTGCCTGTT 

TTTTGTTGATGTTGTAGT 

GGMGCTAGGAATGGTTTTTCACATTTTTTAAGTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_524 

ACCGGCCATTGGTGCCTTGTGTCAGGTCCCAGAGGGCTGCCTCAATGCCAGCAGCAATGCC 
CTCCACCACCTCCTCACTC 

AGTACTGGGTCTGGGAGCTCCCGAAGGCTGTGGAGGCCAGGGCACAGAGTAAAGCTCCTG 
GGCTAAGCCAGTGGCCAAGC 

CAGAAAACAATGCTGGGCAGAAAAGGGTTACAAGGCAGGTAGTCTGGACACTGGATTCAAC 
AGCTTGCCATCAGCCAGGG 

AAAGTGAAGCTGAGGATGCATATGGAGCAGGGCCAGGAAGATCAGGAGAGCTGAGGGAGA 
ACAGGAAAATTGGGAGGAAG 

GAAGAGGCAGCTTAGCAGCAAACTCCAGGAGAAATAACCAGCAGCCCTCACAGATTTGTGA 

TTGTCTCTTAAAAAGAATT 

ATTTTCTCTTCTTGCCTGAATGT 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_525 

CCGAGGTACCACCGATAATGCTATTAGCCCAAACCGTGGGTGTTTTCTAAATATTAATAGGG 
GGGCTTGATTCAACAAAG 

CCACAGACTTAACGTTGMATTTTCTTCAGGMTTTTCTAGTAACCCAGGTCTAAAGTAGCTA 

CAGAAAGGGGAATATTA 

TGTGTGATTATTTTTCTTCTTATGCTATATCCCCMGTTT^ 

TAG AGTG AGTAAGG AA 

TAGAGCCAAATGAGGTAGGTGTCTGAGCCATGAAGTATAAATACTGAAAGAAGTAACTTTTAT 

TCAGGAAATAGGGGGAG 
ATTCAAGTCCTATAGAATTCCT 

>MPM2000-002P8_breastJTabtel_526 

ACTTTTTCCACGACAAATTCnTCAGGCTCTGCCTCTTCMCTTTTTTACTCT^ 
TTTTTCCCATTTTTTG 

cmtgtagttttgttggaggccatttt^^ 
cgagctgctccgacctg 

cccgggcggccgaggtacttgtgcctagtttttcaaggtattggctgttctatagatgcagt 
gattgtcccagctagctc 

tgttaccagccttttggtgtgtctttatgttcatttggagagtca 

>MPM2000-002P8J)reastJTable1_527 

ACATAAAGACAAACTAGTATGCATGACCTGGGGAAATGGTCAGACCTTGTATTGTGl M I I G 
GCCTTGAAAGTAGCAAGT 

GACCAGAATCTGCCATGGCAACAGGCTTTAAAAAAGACCCTTAAAAAGACACTGTCTCAACT 
GTGGTGTTAGCACCGGCC 

AGCTCTCTGTACTCCCTGGCACCATCTGGTTCATGCCAGGTTTAGAGTTCATCGTGTTTGGC 
TTCCTGGTCTTTGAGTTT 

MATTCCTCGGCTGTGACCTTCCCATCTCCATTCCGGTCCTGGTTGGTGAACATATTCTTCAC 
AATCAGTTTAGCATCAA 

AGCCAGGAGCGAGTTTCCCTTTGCCAGATGCCACCTGGGCGTGAATGTACCTGCCCGGCG 
GCCGC 

>MPM2000-OO2P8_breasLTable1 .528 
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ACAMCTCTGTC^AGTGCCCTGTTMTTGTTMTGTTGGTAGAMGCAGATTTGAATGCTTCT 
TTTAATTAGCTTCATTA 

GTCATTTCCCACAAACAAAACAGTATGTCTGTAGTTAACCTACTACTCTAGTAACCAACACAT 
GGAAGCATCATATGCAC 

ATAMAGTTAMCATTAAAACAAAACTTAAMCTCTCAAAACAGATAATCATGMTTTGTGTTT 

ATAAAATTATATAGAA 

TAAAGGCTTTGTGTGTGGGGACTTTCAG 

>MPM2000-002P8__breast_Table1_529 

ACAATTCGCCCCGTGAGTCTAGGAAGATTTGCTGAGCGTCTGCCAACTGGCAGATGAGGAA 

CCGAAGTTCAGAGAGTTGA 

AAGCACTTGCCCCAGGTCA 

>MPM2000-002P8__breast_Table1_530 

AATTGGAGCTCCCCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTGCGACCGGCACGGAGCAGTGG 
GTTCTGGTGGAGATGGTACAA 

GACCACACCGGATGTCATCTTTGTATTTGGATTCAGAACTCATTTTGGTTGGTGGCAAGACA 
ACTGGCTTTGGCATGATT 

TATGATTCX}CTGGATTATGCAAAGAAAAATGAACCCAAACATAAGACTTGCAAGACATGGCCT 
GTATGAGAAGAAAAAGA 

CCTCAAGAAAGCAACGAAAGGAACNCAAGAACAGAATGAANNAAAGTNANGGGGGACTNGC 
NAAAGNCCAATGTTGGNGN 

TNGCCAAAAAGTGAGCTTGGNNNATTGGATNCNCNAGCCCGAAGGGANTTAAAAGGGGGCN 

NNNCANNTGNTNTTNGNNT 

TNGGGGCCCCCTTGGTGGNTNTTTTTCNC^ 

AAAAAAAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _531 

ACCTGA CAGTAGTCTA AGATGAGAGAGTTTAGGGACTACTCTGTTTTAGCMGAGATATTTTG 
GGGGTCI I I I IGTTTTA 

ACTATTGTCAGGAGATTGGGCTAAAGAGAAGACGACGAGAGTAAGGAAATAAAGGGAATTG 
CCTCTGGCTAGAGAGTAGT 

TAGGTGTTMTACCTGGTAGAGATGTAAGGGATATGACCTCCCTTTCTTTATGTGCTCACTGA 

GGATCTGAGGGGACCCT 

GTTTGGAGAGC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_532 

ACAATT7TTATTAG G CATGTTATTGTTCCG AATG AAAAG AGTG G AGCTTTAAGTTAATATGCC 
AAAAAAATATTCCTAGC 

ACAAAAGCCTGCACCACTGCTTGAGTCTCCTTTTAAAGATAGAGATCATTTCCAGCTTGGCA 

CCTTATCTCATACTCTCA 

ACATTAAAGCTACTGGGT 

>MPM2000-002P8 J>reast_Jable1 _533 

GGGGGGGAAAGCCCTTTTGGGGGGGGTTTTAACCCCCCGACACACAGGGAGGGGGGGGT 
TCTCCCAGGAACAAAGGGCCA 

AAATATACTCCTTCTTTCAGGGGAMGGAGAAAGAGGGCCATTAAAATCAGCTCTTACCAGA 
CATGGGAAGAAAAAGTAT 

AGCTTGCTGCCCAGGCCCGGTTTGGGACCCAAGTTAATACTGCCCAGTGGGTTTCAGGGCC 
ACATACCAACGGGGGTATT 

TCCTTGACCGGAAAGTATGGTAGTTATTAGATCCCAATCGTCCAAAAAAGAAACACTCATCC 

GAACCACATTGAGAAGCC 

AGGAATCTGCCATCTTCCTTAATAGCCAG 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _534 

ACAGAGGCCTGAATTCATGTCCACAATGACCTGTGCTTAACTATTCCAAAGGTCGCTAAAGA 
TACTGTTACTACTATTGA 

GATATTATTGGCTACTTCACGTTTACATAGTAMTGTTTGCAGCATATAACATTACAACTCATA 
AAC CC AT AATT AACTT 

ATMGTGTTMTGGACMCTGTGCTTTGATTTTTGCCTTTAGTGATAAGAAAACAAAGTAGTG 
AAATGGGTCACTCCTCA 
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MGCATGGMCATTTTMCTTTGCCTAGTAAGGAAAAACAAAACAAAATATAGCAATTACATG 

TGGAACCGTAACCTGCA 

AAAGTAACACAAATATTGTCTCAAAAGGTACCT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_535 

ACATGAAATGGTTTTGAAACAATAGGAACAGATAAGTCCCAGATAGGAGGCTCACTGATACT 

TAATTGGCCATGTCACCA 

ATGTTTGTTTTTMGGGAGTTTGGTGGTTGCCATGTTATCATTTTTT^ 

CTTTCTTTCTTTCTT 

TCTTTCTTTCTTTTCTTTCTTCCT 

AATACAGTAAGAATA 

CTGGGTCATAGTTTCATCCAGTGAAACTCTGTGACAATCCTTCACTAGAAGGAGAGT 
>MPM2000-002P8_breastJTable1 _536 

GGTGGCGGCCGAGTACCTTTCTCCCTCTCTACCAGTTTTTCCTCTAACTCTCTCACTGTCTCT 
TTATTTCTTTCACTTTC 

TTCTAATGCATTCTGCAGATCCTGCTTTAGCACATGTATTTGCTCTTCCGAACCCTCAGCTCG 
TG G AAAG G AAT A ATT AT 

CCATGCTTTCAGGTGAGACMGACCGAGTTTCATCTGCTTCTGCACACTMGGACTTCTTTC 
ATAGCCTCCTCGTATTTG 

CTCTGAGTTTCTTrAAGTTTCTGGCTGAGGTCAGAGCTGTTCTCTGAMTCTCAGTGTTGTTT 
AAGCATACCAGTTCTGC 

CCTTCGGGATTGGAGTTCGACCTGTAGCTGTTTTCTCTCTGCTTCAGAGCTCTCTAATCTCTT 

CTGGAAATCTTGCAAAA 

TCTCTTGCAGTTGCTGAATTCTGACATCATT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_537 

ACCCTCTC ATG AGG AGG AATCCATG GTGG AGG ATTCTC ATAG GCAG GCAAG AAAACCACCG 
GGTAGTCATCATAAGGAAT 

CCGGCTGTCCATCTCGGGCAAGGCCTTAGCTAAACATCTTCTGGATGCCAAGCAACCTGTC 
AGGTACGCGGGAAAGTTGA 

AGGCTACMGMGACCAAGGMGCTGTTTTGCTCCTTAAGAAACTTAAAGCCTGGAATGATA 
TCAAAAAGGTCTATGCCT 

CTCAGCGAATGAGAGCTGGCAAAGGGCAAAATGGGGAACCCGTCGCCGTATCCAGCGCAG 
GGGCCCCGTGCATCATTTAT 

AATGAGGATAATTGGTATCATCAAGGCGTTCAGAAACATCCCTGGAATTACTCTGCTTAATGT 
AAGCAAGCTGAACATTT 

TGMGCTTGCTCCTGGTGGGCATGTGGGMCGTTTCTGCATTTGGACTGAMGTGCTTTCCG 

GAAGTTAGATGAATTGTA 

CCTTG 

>MPM2000-002P6J>reastJTable1_538 

ACGCGGGGGTGGCGGCGTTGGGTTGAGCGGACTTTTTGGAAGTTCGTGGCGGAGTTCTGT 
GATATGAGCAACAATGGACC 

AGMGATTTTATCTC TAGC AGCAGAAAAMCAGCAGACAMCTGCAAGAATTTCTTGGGCAG 

GGCCTGGGGAATGCTTTT 

TTATCTCATATTAGTGC^TGTGATGGCATCTTTCATCTMCACGTGCTTTTGAAGATGATGAT 

ATCACGCACGTTGAAGG 

AAGTGTAGATCCTATTCGAGATATAGAAATAATACATGAAGAGCTTCAGCTTAAAGATGAGGA 
AATGATTGGGCCCATTA 

TAGATAAACTAGAAAAGGTGGCTGTGAGAGGAGGAGATAAAAAACTAAAACCTGAATATGAT 

ATAATGTGCGAAGTAAAA 

TCCTGGGTTATTGATCAAAAGAAACCT 

>MPM2000-OT2P8_breastJTab!e1_539 

TTGGAGCTCCCCGCGGTGGCGGCCGAGGTACACTGATCAGGGACTGGAATCTTCTTTCCCA 
ATTTCCATGGCATATGCTT 

TCACTTTGCTGAGG I 1 1 I I I I 1 1 AAGTGCAAGTAG AGCTTATCTTGGTATTCTATAGGACTTGC 
AGTTGTCTCTGGAGTT 

TCTTCCTGGGAGTTTrCTTTMCAGTTTCTGACAAATTCTCTGAGTCTATATGTATAATATTTG 
GGTATGAAACTGAAGA 
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CTCCCCCAGCTGTGATCTCTCAGTGTCTGTCTTAAACGGCAGCTTGTCATTTCCTTGGCCAA 
GTGGGTCTATTTCTGAAA 

GAGAGATGCTGGCTGGTATGTCTCCCCTGTTTTCATCTTCGCCGTCATCTGAACCCACACCC 

TTTGTGAGCATAGTGTGG 

AAAGCCAAACTTTTTGACCT 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1 _540 

ACCAGGCTGTTCACCAGCTTGCTCAGAATCACGCCATTCTTCAGCCAGACCTGAAGCCAAG 
CGCCAACGGGCTGGGCCGG 

GCCAC ATTAAGG CCCCACCTGG ACTAATG ATTCAATTCAACCAGCCG GTTCTTC AAGTTCTT 
GGCTTAC I 1 1 I I I I GAAT 

TTTGGAACGGAACTTGGGGGTTAAGGCCTTAGGAGGGACCCTGGTGGGCCATGTTTGGGG 

GAAAGAAGGCTTCCTAAGGG 

CTTCGCAGGAAGGAGGGAAGACTTGGG 

>MPM2000-002P8J)reasLTable1_541 

ACTGATCTGGGTGGAAGGTGACTCCTGTGGGCGCGATGATTGGGTGGAGGGTGTCTGATG 
GAATCCCGTTGGGTCCCGGC 

TGCCCTACGTCACCCTTTTCACCCTTAACTCCGTAGAAACCAAGTCCTCTGTTGCCTTGCTGT 
CCTTTTGGTCCAGGGGG 

TCCAGGTGGTCCTGGTCTCCCTGGAGCTCCAACTGGACCCATCTGTCCCACATGCCCGGGC 
GGCCGCCCGGGCAGGTACT 

CTCAGAGAACAGGAGATATGTGTGCATGCCTTAGAAAAAGCCCTTGAGTAGGTAAGGAAGG 
AAGAAACCTATGGCAGACA 

GGATTGCTGCAGCCAAGGGGGCTTCAAGCAGAAATGAAAGAGATGGCTTGTGAAGCTGCCC 
GTGTCGTGTG 

>MPM2000-002P8J)reasMrab!e1_542 
TTTTTTGGGGCCTGGGGGAAAAGGG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _543 

ACAMTTCTCTTCTTAACCATTTGGTCCTCTGATATAAMCTTGCtTAACTGGCAAGATGGCT 
CACTTGGTCCTCAAGCC 

AACATCAAGAAATATTTAGCTGTCTTAACACAGGTGGGAGAC I FTTTn I AATGAAATACATAG 
GAATCCATTAAGTAAC 

ATTAGCATGTCATGTGTTAAATAGCTTCATTTAAAAATGTTACAGATCAACAGAAGGGAAATC 
AAAAACTTAI I I I ICTC 

AGTMCTACnTTACATACTAGTGTAATTAMGGTTTAACTGGAAGAAAAATTCAGCATAAAAGT 
ATAATTAAAGTAAAAA 

GCTGGTATTCCACATTCCTGTTCCTATGAACACCTGAGCTGGCACAAAAGCTGAGTAGTTTA 

ATGCATTGGCATATATAT 

GCCTTAAGGACTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _544 

ACMTTAGAAAACCTGCATCTTTAATACAGTGAGATTTGTATGCATACACTCTGGTGTCTTCA 
TTTTGCAGCCCATTATA 

TTGGCTTAAAAGCCAGAAAGGTGCTCATGCATGTAATTTATACTGGAGCAACGAATGCAGTG 
TATGTGGACGCGTGTGTG 

TGCACTTTGAAAGGCAGTAGTTTTAGMGAATGAGMGAAMTTACTTTCTGGGCATTCATTA 

ATAATTCAGGTGATATC 

CTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_545 

ACATTATTGTTTATCTGAMTTTTMTTGMCTMCMTCCTAGTTTGATACTCCCAGTCTTGT 
CATTGCCAGCTGTGTT 

GGTAGTGCTGTGTTGAATTACGGAATAATGAGTTAGAACTATTAAAACAGCCAAAACTCCACA 

GTCAATATTAGTAATTT 

CTTGCTGGTTGAAACTTGTTTATTATGT 

>MPM2000-002P8Jxeast_Table1_546 

TAAAAGGGGGGGCTTTGTTTAAGACGGGGGGCCCGGGGGAACAAAAACCACACGGTCTCT 
ATGGAAATGTGGAGAGAACT 
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GAGAGCGAGGTGTGGCAGAAGCAGGCTTGGAGCCTGAGGAGGGTGGCTATCGGCTTTATT 
CTCAGGGAGAGATGGCGCTG 

TGCGGTCAATGATGCAGCTGTTATGTGACCTGTCGGGGAGGGAAGGGACGAGGGAAGGGA 

GCAGAAAACGAGTTTTTTAA 

GAAAGGA 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_547 

ACATAGACTGGGTCAGAAACAGATATAATACATTATTATTTTAATATATTGCTTGTTAATAGCT 
TTAAAAATACTACATT 

CTATGGTAGATTATTGGTTATATAAAAGGTAGAAATGTCATAAGTATTATAATGTCCAGTCTGT 

AAAACCTGTCAGTTGA 

GTGCTTTGAAGGT 

>MPM2000-Q02P8_breast_TabIe1 _548 

GCAGCAGGAGCCTGGGAANGAGGCCCTCACCTGGCGAGGGCCTCTTTCCCATCTCCCCTT 
CAGTTCAGAGCCAAGATGGG 

TCTAGMTCTGGCACTTTACTCATTTCCTTTGATAAACTGT 
>MPM2000-002P8_breast_TabIe1 _549 

CACAGTTATGGCAAAGTAGACAAAGCATTTGTTCATTTGGAGCTTAGAGTCCAGGAGGAATA 
CATTAGATAATGACACAA 

TCAAATATAAATTGCAAGATGTCACAGGTGTGATGAAGGGAGAGTAGGAGAGACCATGAGTA 
TGTGTAACAGGAGGACAC 

AGCATTATTCTAGTGCTGTACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTA(X)TTACATCAATGGCAAGTTT 
AAG AAG G AT AATT AATT A 

CACAAACCCTTCACAGACTGCTCTGGTGCCTGGTGGTGCTAGCTCCTCCCACCTCAGCACC 

TGCTGATTTTGGGAGCAGC 

CC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_550 

CGCGTATACGACTCCTATAGGGCCGATTGGAGCTCCACGCGGTGGCGGCCGCCCGGCAGG 
NNTAI 1 1 1 I M I 1 1 ICTTTT 

t c 1 1 1 1 1 1 n 1 1 1 1 u 1 1 1 n 1 1 1 i 1 1 1 hi i n 1 1 i i rn i n i gtg inniimiiuiiiini 

TTTCTTCCCCC 

CTTTTAAAAI I I I I I I I I ATAAAAACCCCCAAAAACCCCCAAAAAAAAACCCAATTCTTTTCCTC 
TTCCCCCCCCCCCTC 

CCCCCCCCGATTTMMCCCCGCCGCCCCCCGGGGCTAGAAMTTTATGTTAACGGGTTCC 
CCCCCCCCCGGCCCCGGGG 

GGGGCCCCCGGCCCCCTCTTTGGGGCCCCATGAGGGGGCCCCCCCCCCCCCCCTGCAAA 
AAAAAGGCCCTTGCCCGTTCC 

CAAGGGAAAACCGGTCCCCCTTCCAAAATAACCCCACACCCCGGCCGGGAGATAAAAAGCC 
GCCCCCCCCGGGGCCCAAA 

GAACGCCCCCCCCCCGCGGATGGGGGGCCCCCCCC 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_551 

ACTTGTTATCMCACGTTTGTATCAGAGTTGCTTiTCT 
TCTGTAATTTATTAAC 

TGGCTACTGGGAMTTACTTATTTTCTGGATCTATCTGTATTTTCATTTAACTACAATATCATA 
CTACCGGCTACATCAA 

ATCAGTCCTTTGATTCCATTTGGTGACCATCTGTTTGAGAATATGATCATGTAAATGATTATCT 
CCTTTATAGCCTGTAA 

CCAGATTAAGGAATACAGCTCTTAAAAMTCAAGAACTTCCTGAGTTTCACATATAAAATGGT 
GACAAACACCTGCTTCT 

GATAMGTTTATCCMTTTTGTATTTATAGTATTCTATTGTAATMTAGMTTCTATTATGTGCT 

TCCCTCCTTAGACAT 

AGTTTTTCTCCTTTTGT 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 __552 

ACAMTTCTCTTCTTAACCATTTGGTCCTCTGATATAAAACTTGCTTAACTGGCAAGATGGCT 
CACTTGGTCCTCAAGCC 

AACATCAAGAAATATTTAGCTGTCTTAACACAGGTGGGAGAC I 1 1 I I II I AATG AAATACATAG 
GAATCCATTAAGTAAC 
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ATTAGCATGTCATGTGTTAAATAGCTTCATTTAAAAATGTTACAGATCAACAGAAGGGAAATC 
AAAAACTTA 1 1 I I ICTC 

AGTMCTACTTTACATACTAGTGTMTTAAAGGTTTAACTGGAAGAAAAATTCAGCATAAAAGT 
ATAATTAAAGTAAAAA 

GCTGGTATTCCACATTCCTGTTCCTATGAACACCTGAGCTGGCACAAAAGCTGAGTAGTTTA 

ATGCATTGGCATATATAT 

GCCTTAAGGACTGT 

>MPM20Q0-002P8_breast_Table1 _553 

I I I I I 1 I I I I I GTC ATTTT AAATGTTTATTTTATTTTG C ACAATTTTAACAGTAG AGTAATTTTGC 
TGTGGAAAATAAAA 

TTTCATCTTGCAAGAMGAGAMACTCMGACCACCMCTGGCGTCTTTATTTACATATTAGA 
GCGGGTCAGCCAATGAA 

AATCCTGGGCGTTCCGTGTGGCTTGTGGCTCAATCATGATGTTGATAAGAGAAGGTTTAGTT 

GTGTCTGCTAGGCTCTGC 

CTCAGGGATTTTTGGAGTTCTTCTGGTGTTTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _554 

ACCCCGTTCTGCCTGAGCA I I 1 1 I I CCTAAAGGGAAGAATCAATAGTTTCTGACTGTTTTAAC 
AGCTGAAAG CTCC AACT 

GG AG GCAG AAG ATGGGATGGCTTTTCAC ACACGTGCGTGCAAGTTTAG CCACCTCAAGGCC 
TTGTTCTTAAAGCAACAGT 

GCTGTTTGCATTATGAAATGTCTCTGGAGTTCCCCTTTGGAAAGGCTGCTGGTGGGCCACAT 
GGTCACGATACTTTCAAG 

TCACACCCTACTTTGTGACCTTATCCTCAGAGTAAAGGCTTTAGAGGAAAAGGGACCX5CACA 
GTCTCACCCATTACCTGG 

CTGTCAGCATCTCCATATGCTCCTGGCTGAGTTTTATTGAGCATCAGCTGGGGATGTGAGCA 
GAAACCTGAATCCTTGAG 

ACAGGTGGTTTTCAAAAAGGAAGCCATAACAATGAGTGGCTTAGT 
>MPM2000-002P8_breast__Table1 __555 

I i I I I I I M I I I It I I I I I I I II I I I II I I GAAGAGAAAAGATATTTAATTATTTCTCAGGCTAAT 
CTTTTAAAGCGCTC 

AAAGTGTTTTCACAAGTGCAAGGGGAGGGAATTGTTCTTAGCCAACATTTA . 
>MPM2000-002P8_breast _Table1 _556 

CCGCCCGGGCAGGTACACAGCGGCAGTCGCGCCCACACGTCCATGACTGGTCGTCCTAGA 
TTTTAGGTGTCGATGAATAC 

GGCCCACTGGGAACTGCAAGCCGGCTCTCTGCGAGCGGGAAACCGCCTTTGTCTTGGCCTT 
TCCGGAGTCCTTTCCAGCC 

TTACCGCCAGCCATTTCGAATTCCGCTGAAGCTCAAAGCAAGCAGGCAGAGAAAAG 
>MPM2000-002P8 J>reast JTable! _557 

ACATGGGCTGGAAGTGGGGATGTCCATGGCCCAAGAGACCCCTCCAGCTTCCAGCCCCTG 
GCAACAGCGGGAGAGCAAAC 

CCAGCACCAGGGACTTGGCGTGAGCCAGGGCCGGGAGGCCCCCAATCAGGCTCTGGGGT 
ATCAGAGCAACCAAGTTGACG 

TAGTGTGAAAAAATAGTATTCCTTTGATAMAMTACTGTC(X)TTGGTCTTCTCTMGTTTGAA 

ACACCCTGGGAGCTTA 

TTT 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1 _558 

I I I I I II IGAGACAGAGTCTCACCCTGTCACCCAGGCTGGATGGAGTGCAGTGGTGTGATCT 
CGGCTCACTGCAAGCTCC 

GCCTCCTGGGTTCACACTTTTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAGGCGC 
CCGCCACCACGCCCAGCTA 

ATTTTTTTGTAGTTTTAGTAGAGTCGGGGTTTCACCGTGTTAACCAGGATGGTCTCGATCTCC 
TGCCCTTGTGATCCGCC 

CGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCTACCACGCCCGGCCGAGGTA 
CTGTTCCTGTTGGCCGAGTG 

GAGACTGGTGTTCTCAAACCCGGTATGGTGGTCACCTTTGCTCCAGTCAACGTTACAACGGA 
AGTAAAATCTGTCGAAAT 
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GCACCATGMGCTTTGAGTGAAGCTCTTCCTGGGGACAATGTGGGCTTCAATGTCAAGMT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_559 

ACAAGTTGGGGTCATAATTAT(X3AGTCTCTTGATATTATCACAATTACTGCGCCCCCTGCACT 
TACTGCTGCAATGACTG 

CTGGTATTGTGCATGCTCAGAGAGGACTGAAAAAAAACGGTATTTTCTGTATCAGTCCTCCA 
AGAATAAATATTTGTGGA 

CAGCTCMTCTTG^TTGCTTTGACMGACTGGMCTCTAACTGAAGATGGATTAGATCTTTCG 
GGGAATCAACGAGTGGA 

MAAGCACGATTTCTTTCACCAGAAGAAAATGTGTGCAATGCTGATCTTGGTAAAACCCCAG 

CCTGTCGCTAGCATGGCT 

ACTCGCCATTCACTTACAAAAAT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _560 

ACCTGAMCTGCCGCCACATGCACTCCTCCACCGCTGAGAGTTGMTAGCTTTTCTTCTGCA 
ATGGGAGTTGGGAGTGAT 

GCGTTTGATTCTGCCCACAGGGCCTGTGCCMGGCMTCAGATCTTTATGAGAGCAGTATTT 
TCTGTGTTTTCTTTTTAA 

TTTACCTTCAGTCMCTTTACCAAGAAGTCCTGGATTTCGAAGATCCGCGTCTGAAAGTGCA 
GT 

>MPM2000-002P8 J>reast_Tab!e1 _561 

G AACTTGCTAC I I 1 1 I I 1 1 I 1 1 I H I 1 GAGACAGAGTTTTGCTCTCATTGCCCAGGCTGGAGT 
GCGGTGGTGCTATTTCA 

GCTCACCACAACCTCTGCCTCCTGGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTTAGCCTCCCGAATAGC 
TGGAATTACAGGCACGCA 

CCACCATGCCTG ACTAATTTTGTATTTTTAGTAG ACATG GGGTTTCTCCATGTTGGTCAG GCT 
GGTCTCAAACTCCCACC 

TTCAGGTGATCCGCCCACCTCGGCCTCCTGAGGTGCTGAGATTACAGGCGTGAGCCACTGT ' 

G CC AG CTTGCT AATTTTC A 

CAGMGTTGATGGCAATTCTTCACATGTAMCAGTGCCAGTGCACAGAACCTTTATATATTTT 

TTGAAGCCAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _562 

ACACAAGTCAGTCCAACAGTTAGTGTTAATTACTAATAATATATGAAAACCCTGCCAACACAA 
TTGCTGCTACATCACCA 

ATATAATTATTAACCACTGTCGGAAAAACACACATAAATTCAGGTAAGACTAAAAGCTGTCTC 
AC AAAAAG AAAAAAG AA 

ATCCMTGGATCCACTMTGCTATCAAMGGGACATGCAGGAATGTMCATGACATTTTTAGA 
AATGTGTGTTTCTAAAA 

AGAAAMAAAATACACTAAMTGCCAGTGGACTATMTTCATTCAAAACATCTTTAGTGTTCCT 
TCCCAAAGATCTTGAT 

CTGCTCAGTAATTGCTTCACMGATCTATCACAGCCATCTTTTGGAGCGTATGGTTAGGCTG 
GTCCTCCTGTGGTGGTAG 

GGGCAGTC I I 1 1 I GAAGCTTTAAGTATCTGGTGGT 
>MPM2000-002P8Jbreast_Jab!e1_563 

ACATCGGAAATTATCTACMTGMGAAMTTTTTTGGTAAACTTATCCAACAGCCTGGGCAAG 
CTACCTCTCGCATGGGA 

MTTGATAAATCTGAATTTGATGGGGTGACCACAAATTCGAAACACAAATCAGGCAATGCAAA 
GAAACAAGTTTCCAAGA 

GAAAAACTTCAGATAAAAAGGGAAGATATCAGAAGGAATGTCCTCAGCATTCTCCTCTTGAA 

GATATTAAACAGCGGAAA 

GTATTAGACCTCAGACGATGGT ' 

>MPM2000-002P8_breasLTable1_564 

GGGCAATTGAGCTCACCGCGGTGGCGGCCGGG I 1 1 I 1 1 1 1 1 M I 1 1 1 1 1 II 1 1 1 II 1 1 1 M 1 1 1 
AGGCCCAGNTATTTAT 

TGATTAMTCATTGTATTCTCCAATAGAGATTACAATAGAGATCTCCAACATGATTTCATGCAT 
TTAGAGGAGAAATATT 

TCCTGGTTAAGGGGAAMTTGTGCGGATGTGGCTTCTGGAAAACCTTCATTCTAAAGCAGCG 
TTATAGGGAAACATTTCA 
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TTTAAAAATCTGGACGTTCCTTCTTCAGCTTGCTGTAATCCACATTCACTGAGTAAAACTTQTA 
TGGATCATTGGGACCC 

AGTTTGTTCCAGGGCTCTGGGTTATTTCTGTCCCAACAAACATTTGGATTGAACAATGCCAGA 
CCCAAGAAATACAGTGT 

TGCTTCCAGTAGCTCCAGTTTCCMTAMTACAAAGAGGTGGGATCAAGCCTGGATGCTTTT 
TGGCCTGA 

>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 _565 

ACTGAGGATACAGGAGAGAATCTAGCGTATAGTCTTTGATCTCAACGAATCCGCATTGTAGA 
AAGTAGAAAATGTCAGAG 

ATGTACACATTAATTAGATCATGCCCTTCCACTACCTAAAATACTGGAGTGGCTCCACCTTAC 
GCATATAAAAACTCCAC 

ATTCCAGCCCACGCCTTCACGGATTGCTGCGATCAGGCpCCCAGCACTTGACCCTCACCAC 
ACACCATCACCTCACCTAT 

TATATTACATTCCACCAGCCCTTCTGGGCTTAAACACATGATCCCAGCACACCTTACGTCCCT 
TACAGCCAGCGGTCCTT 

GGGCTGTGACACACTTTTCTGAGACTTCCACCCCACCTGGAGTGACTCTCTACCC 
>MPM2000^02P8 J>reast_Table1 _566 

ACAATCTCATTTTCATAAMACAAMGAAMTCATTATGGACATGTGTGTGTAAAAATGCTTTT 
TGGAAGGACTAGAAAC 

TAGATCAACCAGCTAAACAGAAGTTCCTTCTGTAGCATGGCAGCGGGTTTCCATTTTTTATTA 
GTTTCCTAG 1 1 I } 1 1 AA 

ATATAAAMGAATGTTTTTACAAAGAAMTAGTTGTTTATTATGCCTACAAAMTTAATATTTAT 
ATTTATTGTGTATAT 

ATATAAAACCTTACAAACACTTAAAGT7TATACATATACACACTAGATATGGCCTGTGAATTGT 
>MPM2000-002P8_breast JTablel _567 

ACTCCMTGCGTGGCTCTCCTGTGTGATTCTTTCTCTCCACATGGTTGTGAGTCTTGACGAT 
CGCAGCCCCTGCTTTTTC 

CCTTCCCTGGGAGGCTAGAACAGAGAAGCCCTTACTCCTGGTTCAGAGCCACGCAAGGCAT 
AGGAGAGC 

>MPM2000-002P8Jxeast_Jab!e1 _568 

ACATTTTTAATCTGTTATAGTTGTCGGCAGTATTAAAATGGTGAGTAAAAAGGAAAAAAAAAAA 

AAAAAAGGGGGCTTGT 

>MPM2(X)0-002P8 jDreastJTablel __569 

GGCGGACCTCATCCGCCTCCTGCTGAAGCACGGGGCCAACGCAGGTGCCAGGAACGCAGA 
CCAAGCCGTCCCGCTCCACC 

TGGCCTGCCAGCAGGGCCACTTTCAGGTGGTGAAGTGTCTGTTAGATTCGAATGCAAAACC 
CAATAAGAAGGACCTCAGT 

GGAAACACGCCCCTCATTTACGCCTGCTCCGGTGGCCATCACGAGCTTGTGGCACTGCTGC 
TACAGCACGGGGCCTCCAT 

TAACGCTTCTAACAATAAGGGCAACACAGCGCTGCACGAGGCTGTGATTGAAAAGCACGTCT 
TCGTGGTAGAGCTGCTTC 

TGCTCCACGNAGCGTCAGTTCAGGTGCTGAACAAGCGGCAGCGCACGGCTGTAGACTGTG 
CTG AAC AG AATTC AAAAATA 

ATGGAATTGCTTAGGGGGTACCTCGCCCGAGGTCTCCTCCTATGACTCCATTC 
>MPM2000-002P8_breast„Table1_570 

ACTAAAMCACAAAAGCACTTATCAGACA(XCTATGGCATTTGTTGCTGAAATGTCTACCGGC 
TGGAGATTAGCCTTGAG 

CCGAAGCAGCCTCAGAGCCAACACTGGCTTCCTCCTGTAAATCATCTCCAGCAGAGGACTC 
TGACTCAGCCGGAGAATTT 

TCTTCTTCTAGTTCAGCATATTCATCAGAGGTTTCGTTCTTTGTTGTATCTTTATCATTATC 
TGGTGACAGCTTCATC 

CAGGGCAGCATTTGTMCCTCTGGGGTTGTTTCAGGGTTTACTTTCCGTGGTTTCCCTCGCC 
GCTGCATCTGTGACCTCT 

GGCCCGGTTTCAGCACTGACTGGCTGTGGTCTCCGGAGCAGCCTCCCACGTGACCTGGAC 
AGGCAGATGCCTCTTTTATG 1 
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ACCACAACTGTAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTTAGACTAGGGGGATCCCCCGGGCTGCG 

G AATTCG ATAC AAG CTT ATC 

G 

>MPM2000^02P8J>reast_Table1^571 

GAAAAGTTTTATTCCTTTTGAGGACAAACAATTAMCCACATCCAAGGTCTTAACTTACAGAC 
AGAAACCAAAGTAGCCA 

TTTAAAGCGTTAGATATCGGATACAAGACATACACTGGGGAGAATGCTTCACCATCTGAAGC 
TCACACCACAATGGCCCA 

GTGGACAGCTGTGCACTCTGCTTGTGCTTAAGTGCCTGGGTGTGGCTGAGGGGAAGGCGT 

GTCTGCAGAACAGAAGAACA 

GCTGTGTTTCACAAGT 

>MPM2000^02P8Jbreast_Table1 _572 

ACCTCCTAAACAACACAAACTCAAAATGGCTCTAAAAACCTGCAGTGCCAATCAGGCTGTGC 
ATAGCAATTGCAACCCGT 

CCAGCCAATCTGTGATGGATGTAAAAGGTCTGTAGCTCCAAGTCCACATGAAGTGAGTGTCT 
TCAATGTGTTTAGAATAG 

TGAAGTAATACTAAGGTCACTTCTGAATAATATTTTTGTC I 1 I 1 f II I GTTTGTATGAACAATCC 
ATTGGTCACTTAGAC 

CCCTATGTAAAAATAAAAGAATCCTCAAGGCATGAAAACACCAGTAATCTGTAATCTGCAGGA 
CTCTTCCCCTGTCTGGG 

AAMTATTTGCCACMTTTGCCTCMGCAAATTCTTCTTGGTCACTCAAGGCTAAGAAAAAAA 

TTCAGATTGTAAGAATT 

GGAAAATTTTTGTCTCTCTC 

>MPM2000-002P8.J>reast_Table1_573 

ACGCATTTAAAATAAACCATATAATTTTACCAGTAAGAAAGCCGATAGTTMGTTCAATTCAAA 
TTGGAGTTCATAAGTT 

AGTAATTTAAATCCTTAGACAAAGTTACAGAAAGTGCATCTTCTTATTTTCCATCTTCATACAA 
TGTTAAI I I l I t I II I 

GGTGTTTATACCTTTTAAAAAATAAAAACAGCCAAATACTTAAGCAATATGTACCTCGGCCGA 
GGTACGCCAAGGGCGCC 

CTGGAGACGGAGGATCCTGCGTTAATCTATGACTATGCCATTGTGCTA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_574 

ACGTCTTATCGCTCAACAACAGAGCTCCCATTAATTGGGAACAGTTCTAACACTCCCCCAAC 
TTCCTCT CC AACG CCTAA 

AAGCTTCAGAATGGTTATGTGGCGCAGACCAAAATTGCACGCCTGACCACTGAGGGCAGAG 
AGCTGCTGTGAATAGGCCC 

AGTCTTCATCGTTAGGAGCAGAGATCACCAGCAACCTCCTCCTCCACCGGAACCTGGATAG 
GAAGTTCTCCAGGGACTGC 

TTTTTGTCCTGTTTGCAMCAATGCCCTCCTTCTTCTGCTTCTCCATATCTTTGATTCGGGACT 

GGAAAGTATCGATCAG 

ATCAAACACAGACTTCATTGTTATTGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 - 575 

GCGGCCGAGGTACACAAGGAGAGCTCCTGGGCAGTGACGGTGGAAGCTCCACTACCTCTG 
GGATTAGGGGCACTGTTTCC 

AGAGTCTGTAAGGTCGTGAGGATGTCACTTATGCTGTGCTCCTGTGGCTGGTTCTCCCCTCC 
AGGGAGTCTTTCCCCAGC 

CTCAGCTGGTTCCTGCCCAGCCTCAACCCCAGGCTTGCCTTCAGCACCTCGCTCCAGGCCT 
GGCTGTG AG AGCCG N AGCT 

GTAACCTGCCCGGGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAGGGGTGCTGCAGGTGGCAGAGTGA 
ATGTCCCCCATCATGTGGCCC 

MCTCTC^TGGCCTGGCCATCTCCCTCCCCAGAMCAGTGTGCATGGGmTTTTGGAGTGT 
AGGTGACTTGTTTACTCA 

TTGMGCAGMTTCTGCTTCCTTTTATTTTTATAGGGATAGA 
>MPM2000-002P8_breastJTable1 _576 

ACATGMCTGTAGAGTCAGAGTTMTGTTGACAAGGTATTTTTTGATTTAATGAGAGAAATTC 
GAGCGAGAAAGATGGAA 
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GACAGCAAAGAAAAGAATGGAAAAAAGAAGAGGAAAAGTTTAGCCAAGAGAATCAGAGAAA 
GATGCTGCATTTTATAATC 

AMGCCCAMCTCCTTTCTTATCTTGACCATACTAATAMTMTTTATAAGCATTGCCATTGAA 
GGCTTAATTGACTGAA 

ATTACTTTMCATTTTGGAMTTGTTGTATATCACTAAAAGCATGAATTGGAACTGCAATGAAA 
GTCAAATTTACTTTAA 

AAAGAMTTAATATGGCTTCACCMGAAGCAAAGTTCAACTTATTTCATAATTGCCTACATTTA 
TCATGGTCC 

>MPM2Q00-002P8_breast_Table1 .577 

TACTATAGGGCGAATGGAGCTTCACCGGGGGGGCGGGCGGGGTACTCATGACGGAAGTTG 
CCGCTCGCCCACTTGTGCAG 

CAGCGTACTTGTCATTGTCCAGGTCACAGGTCTCGAAAAAGCGGGTGGTGCAATGCTCCAT 
GGGGATGAGGGGAGCACGC 

AGTGGAGCCAGCTCGGTGTGGGAGAGGTACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACCAGAAAGAT 
AACG G AATGT AAA AACTG G A 

ATTATGAAATCTGGAGTTATTATTTGGGAAATGGCAGAAAAAAAGACAGTAAATACGAAACAT 
ACTTGAAAAGAACAATG 

CAAAATTTAGTAAG ATGAAAGGG A AATCTATATAAATGTTTG AG AACATTTTAG AG C ACGGG A 

TTTGTAAATTTCCCCAT 

AGGACAGATG 

>MPM2000-002P8_breasLTable1^578 

CATAMGAGTGTTGAAGTTTATTTATTATAGCACCATTGAGACATTTTGAMTTGGMTTGGTA 
AAAAAATAAAACAAAA 

AGCATTTGAATTGTATTTGGTGGAACAGCAAAAAAAAGAGAAGTTTC 
TATACTGTTTCCAAAC 

ATTTTGGAAATAAATAACTGGAATTTTGTCGGTCACTTGCACTGGTTGGCAAGATTAGAACAA 

GAGGAACACATATGGAG 

TTAAA 1 1 I I I I t I GGTGGGATTTC 

>MPM2000-002P8_breast_Tab)e1_579 

ACAATCTCAGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCAGGTTCAAGTGATTCTCCTGACTCAGCCTC 
CCGAGTAGCTGGGATTAC 

AGGCATGCACCACCATGCCTGGCTAATTTTTGTATTTTTTGTAGAGACAGGGTTTCACCATGT 
TGCCCAGGCTAATCTTG 

AGTTCCTG AGCTCAAGTG ATCCAACCACATCTTGGCCTCCCAAG GTGCTG G G ATTCCAGGT 
GTGAGCCACCGCCCCCAGC 

CAACAATMTTTTTAAGGAGAAATACCAAATCCAGAATACTGATTACCTCTGGGGAAGAAAAC 
AAAAGAACAGAATGAGA 

GAGAGATACACAGGGAACTTCAACTGTTTGTCTAATATTTTACTTTCT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _580 

ACAACATCTTTGAAGGGATGGAGCTGCGCGGGGCTCCTCTGGTTGTCATCTGCCAGGGCAA 
GATCATGCTGGAAGATGGC 

AACCTGCACGTGACCCAGGGGGCTGGCCGCTTCATACCCTGCAGCCCGTTCTCCGACTATG 
TCTACAAGCGCATTAAAGC 

ACXaGAGGAAGATGGCAGACCTGCATGCCGTCCCAAGGGGCATGTACCTGCCCGGGCGGCC 
GCCCGGGCAGGTACCAAAAA 

CCAACATGACACACAGGAAAAAATAAAAGTGCAATTTTAATATAGTGAATGTGATACATGTAT 
AATTCCTCATAACAAAA 

TGGTCAAAACCTTTAAAAGATCCACAATAGATATCTGAAAATCTTAGCAATGCTGTATATATTT 
TGAGGACTAAATGATG 

AATTTATATTCAAATTGTTCAAATATATTTTCAAAAC 
>MPM2000-002P8J)reast_Table*L581 

ACATCTCCTCGATCATCTCGCGGAGGGCCAGGMGTAGGGCCCGTTTTCATTTGGGGCTCG 
GCGCCAGTCATAGGGAGCC 

CCTCGGACATCCTCACCCCGTGTGTAGCCCCAGCCCACAAGGCTCTCCACCATGGTGTGGA 
AATAGGAACCCACGCTGCT 
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TTTGCTGGGGTCCAGGAACTCCAGTGAGAAGGTCTTCCCAAAGCCAGGGACACGTACCTCG 
GCCGCCCGGGCAGGTACTC 

CAGGACGAAGMGGMGATCATGCTTGATACTTAGATTGGTTTTCCCAGGGAAGAGGGCGG 
AGCAGAGCAAAGTCACTGT 

GAACCCTGGGCCAGGCCCTGGCTGGGCCAGCTCCTGAGAGCGTCTCGTGTTGCAGACCCT 
TGCCCACTTCACCCACCTGC 

ACCTTCTTCCCCTCTCACAGTGTCACTGCTGCTAATGGTCAAAGTC 
>MPM2000-002P8J>reast_Table1_582 

ACATCATTCCACTTCAAGAAA I I I I 1 1 I I I C H 1 I I I 1 1 GGAGACGGAGTCTTGCTCTGTCACC 
AAGGCTGGAGTGCAGT 

GGCACGATCTTGGCTTACTGCAACCTCTGCCTCCTGGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGC 
CTCCCAAGTAGCTGGGAC 

TACAGGCGCACGCCCCCACACCCAGCTMTTTTTGTATTTCTAGTAGAGACGGGGTTTCACC 
ATGTTGGCCAGGATGGTC 

TCMTCTTTTGACCTCATGATCCACCCGCCTCGGCGTCCCAAAGCGTTGGGATTACAGGCAT 
GAGCCACCGCACCCGGCC 

TCACTTCAAGAATTTnTACAAGCACAGAAACTATATCTCAGTGTATGATAACTGTTACTATAA 
TACTATATTGTATTAT 

AAAT ATACAAGCTATCTG AG GTGTGTG ATAGCTCCACTACCTN CACCAAG CTTTAG G AATATA 
TATAATCTACTT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _583 

ACCACTTCTGATGATGGAAGCAGTGACCTGGATCCCATAGAACACAGCTCAGAGTCTGATAA 
CAGTGTCCTTGAAATTCC 

AGATGCTTTCGATAGAACAGAGAACATGTTATCTATGCAGAAAAATGAAAAGATAAAGTATTC 
TAGGTTTGCTGCCACAA 

ACACTAGGGTAAAAGCAAAACAGAAGCCTCTCATTAGTAACTCACATACAGACCACTTAATG 
GGTTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_584 

ACTAAGTGAAAGAAGCCAGACACAAAAGGTCTCATACAATTCGATTTATATAAAATAGCAAGA 
ATAGATAAAACCATAGA 

GACAGAAAGCAGATTGGTGGTTGCTGGGGGCTGGAGGAAGGAAGGAATGGAGAGTATCTG 
CTTAATGGGATGGGGTTTCC 

TTTTAGAGGAGMCATTTTTTTGGAACTTTAMTAMGGTGGTGGTTATC 
ATACTAAGTGGCACTG 

MCTTCTCACTTTAAMTAGTTMTTTTATGTTATGTGMGTTTACCTCAATAAMAMTTCTTA 
AAAAAAAAACTCAGT 

GATATCCMCCATTAAAAAATATAAGTTACATAGCTCGTATATAATCAACTTACTTATTACTGC 

ACTATGAGGGGCACCC 

AG AT ATGT A AG 

>MPM2000-002P8_breasLTable1„585 

ACACAACATCCTTTCAAATATTCTTTCTTTATTCTCCMTTCACTTTTCAGGAGAATAGATAAC 
CTCAATCATATTGATT 

CTCAGCCTAATGGTCTCCCTTACATAMTTATMTGACATMGCATTTTGTATCACTTTATTGT 
TACCATCGACCTCCTA 

CAGTTTGGGGGMCCCMTCATTCTTTMMCATTAGMTGACMCTCCAGTTGATTTGGCAT 
ATTGTATAGGTGAGTGG 

GAAAGACTTGTCAAATCCCAGAAAGGGGGCGTGGCACCAGCACX^ACCCAACCAGAAGAAAA 
ATCTCTCTTTGGTGCTAGT 

GTCATAGCTCCCTATCTGTTCCGCTAACCCATTAAATGATGTGGTGGAAGAGGATCCTTTAC 

AATCTTTGTTCA 1 1 1 1 1 1 

TACAGAGCAA 

>MPM2000-002P8J>reastJable1_586 

AAAAATAGAGGAMTTTTTATTGGATCCCMTAGGGCATTTTAMCCTACAACCAGCTTTCT^ 
CTTCAATTTC AAAG CT 

MTACTCTGCAAATCCMTAAMTCTGCCATTTCATATCCATTCCTGCTTTATATTTTTATATT^ 
TAAAAGAAGCCACCT 
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gtaaatactattttctttggcaamtaccaaaagggacaaaaaacctttaaamttacagtaaa 
acataaagtagttctc 

aggtggaamgttatcattcccmtgtccttgagttgttcx^ttccttMtcmcctttgtcac 
attctgctt 

>MPM2000-002P8^breast_Table1 __587 

ACTACTTTGAGGGCATTAMCAGACCTTTGGCTATGGCGCACGCTTATTTTAGGGCCAGCGG 
CAGGGGACTCCAGCCTGC 

TGGACACTTCAGTCCAGCTCTCTCCTGACTGGGGCTTGCGACTCACAGGATTGCATCX5TCC 
CAGCTGCTAACTTGGGGCC 

GGGGCCCCTCCCTTCCACATATACCTTGGGTTTGTGCATGTTTTCTGCTGGGTGGGTTCAGA 
GGGCAGGGGACTCCAGCC 

TGCTGGACACTTCAGTCCAGCTCTCTCCTGACTGGGGCTTGCGACTCACAGGATTGCATCG 

TCCCAGCTGCTAACTTGGG 

GCCGGGGCCC 

>MPM2000-002P8 J>reasLTab!e1 _588 

ACGTAGTMGAGMACATTGCCACAAMTCCTCTTTTAAMGCTCTTTCAGGACACTMATTA 
AGTCATTCATTTCTGAG 

ATTTTAMGGCCMCMTGTCTCTATTTTCAGACTATGTCACAAATGACATAAATGCCAAAATT 
ATAGATCTTAAGAAGA 

CAACACATAAAATACAGACTTAGACAAAACAAATGACTAAAGCTGCATAGTTCTGCTAGACTT 
T ATTC AAAACTG G CTCT 

ATTCTTAATTATTTGAGAGACCTAAAATTCTAGTGTTCAAATGTAAATACCCATCATATACTGA 

AAAGTCATCTTCAAAT 

TTGTG 

>MPM2000-002P8 Jxeast_Table1 _589 

ACCACTGAATCCAAGGCTCTCTTGGGTAGCCTATGTGCCTCTTGGATGGTATGTGAACAAGG 
TAGGGATGAAACTGCAGA 

TGTCTGAAAAGAGCTTAAGCATCCTGACAGCTTGC A I I It U II I 1 A A1 M t U I I I CCTCACC 
GTATTCCACATACCTA * 

TGGCTGGGGAAGGTAATGTTACCTCTGCAAACAGATGCTCTGGTAAGAGAAGAAAGACACA 
GGGAAGGCAGAGAGAGCAA 

GACAGAGGGCTCMTCACAMGCTGGGACAAGGAGAGCAGCTGTTTTTCACACATTCCTGC 

TCCTCTCTCAGCTGGGCTC 

ATGTTCACTCCGTTTCATTCCAATCATCAGG 

>MPM2000-002P8_breasLTable1_590 

ACAGGACAGCCAGCGTCATCATTGCTTTGACTGATGGAGAACTCCATGAAGATCTCTTTTTC 
TATTCAGAGAGGGAGGCT 

MTAGGTCTCGAGATCTTGGTGCMTTGTTTACTGTGTTGGTGTGAMGATTTCAATGAGACA 
CAGCTGGCCCGGATTGC 

GGACAGTAAGGATCATGTGTTTCCCGTGAATGACGGCTTTCAGGCTCTGCAAGGCATCATCC 
ACTCAATTTTGAAGAAGT 

CCTGCATCGAAATTCTAGCAGCTGAACCATCCACCATATGTGCAGGAGAGTCATTTCAAGTT 

GTCGTGAGAGGAAACGGC 

TTCCGACATGCCCGCMCGTGGACAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_591 

ACACGGAMTCTGGACAGTGCTCCACAGATTGATACATTAGCCTTTGCTTTTTCTCTTTCCGG 
ATAACCTTGTAACATAT 

TGAMCCTTTTAAGGATGCCAAGAATGCATTATTCCACAAAAAAACAGCAGACCAACATATAG 
AGTGTTTAAAATAGCAT 

TTCTGGGCAMTTCAMCTCTTGTGGTTCTAGGACTCACATCTGTTTCAGTTTTTCCTCAGTT 
GTATATTGACCAGTGTT 

CTTTATTGCAAAAACATATACCCGATTTAGCAGTGTCAGCGTA 1 1 I 1 1 1 CTTCTCATCCTGGA 

GCGTATTCAAGATCTTC 

CCAATACAAGAAA 

>MPM2000-002P8J)reastJTable1_592 



Page 103 
(of 176 pages in Table 5) 



WO 01/51628 



PCT/US01/00798 



Tables 



ACGGTGTGCTGTCGATGAGCACGATGCAATTCTTCACCAGGGTCTTGGTACCAGTGCCCCT 

TTTCAGACAGATTTTGATT 

CGCTCTAGAC I I I I I 1 1 I I I I II I AATAGGGAAAAAATTTGATAATTTTCTTTTTTCTACATGCA 
CTTAAGACTAAAACA 

CAGGTTTGGATTAATTTTATTCTGCTTCCTT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _593 

NNCNCNCGGNNNNNNAAANNNGGGGNNNNTACATAGAGGTGAGGGTCATGCCGTGTTTCA 

GCTCAATCANNGTCAGGACT 

TCGCNNCTGCCCACCA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _594 

ACTCTGMGGTAGGATGTGCAGCTTTTTCTTAGGCAGGATAGATGTAACATAGATGACTGCA 
TAAAAAAGAGGCAGAAAG 

GCAGGAAGCCCA I I i 1 1 I I 1 1 1 AACACTTCTCCATGTGTCTCTGCCTCACCATAATGCTGTTT 
ATTCAATTATTCATATA 

TCCCGATTGTGTTTTCAACACAGGTCTACACAGCACCAGCTACAAGGCAAGGTCAATCGTGT 

AAAAAATAAAACTGGATA 

A 

>MPM2000-002P8_breastJ*ab!e1 _595 

ACCGTCGCCCGGCTCTCCGCCGCTCTCCCGGGGTTTCGGGGCACTTGGGTCCCACAGTCT 
GGTCCTGCTTCACCTTTCCC 

TGACCTGAGTAGTCGCCATGGCACAGGTTCTCAGAGGCACTGTGACTGACTCCCCTGGATT 
TGATGAGCGGGCTGATGCA 

G AAACTCTTCGG AAGG CTATGAAAGG CTTGG G CACAG ATGAGG AG AG 
>MPM2000-002P8J>reast_Table1_596 

ACCTTTNTCGGAGATTATGTCTACTTTGAGAATTCCTCCAGCAACCCATACCTAATAAGAAGG 
ATAGAAGAACTCAACAA 

GACTGCAAGTGGCAACGTGGMGCAAMGTAGTATGCTTTTATAGACGACGTGATATTTCCA 
ACACACTTATAATGCTCG 

CAGATAAGCATACTAAAGAAATTGAGGAAGAATCTGAAACAACAGTTGAGGCTGACTTGACC 
GATAAGCAGAAACATCAG 

TTGAMCATAGGGAACTCTTTTTGTCACGCCAGTATGAATCTCTGCCCGCAACACATA 
>MPM2000-002P8jDreasUTable1_597 

ACTCATGGAAAAGGAGTTCCCTGGATTTTTGGAAAATCAAAAAGACCCTCTGGCTGTGGACA 
AAATAATGAAGGACCTGG 

ACCAGTGTAGAGATGGCAAAGTGGGCTTCCAGAGCTTCTTTTCCCTAATTGCGGGCCTCACC 
ATTGCATGCAATGACTAT 

TTTGTAGTACACCTAGMTCTTTGTGAATAATGTGAGGCCAGTTCTTCCATAAGGAAGGCTG 
GTTATGGATATTCATAAG 

GTTATTTCAAAGTTAATAAAGACAAAGTGGCAACTGTAGAAAGTGTTGCCTCCAATCTTGGTC 

CGTATTTCCAAAGCTTG 

TAAACACTGCCA 

>MPM200CH)02P8„breast.Table1_598 

CACCMGAAGGCCAGATTTTTCTTGAACTCCTGACCTCAAGGGATACACCCACCTTAGCCTC 
CCAAAGGGCTGGGATTAC 

AGGTGTGAGCCACCGTGCCCGGCACMCCTTTCTTTGTTATGAACANCCTGT6TCTGCTGTG 
AGATATGCTGC 

>MPM2000-G02P8jDreast_Table1_599 

ACAMGCTATAAAGGAACGTTTTTAGAGAAAGCACTGMGACACACATTTTGCTGACCTAAAA 
GA I 1 1 1 AAAAT G AATT A 

GMTMTTTACATCATATAMGAGGTATTTAGTCT7TAAGTGGAGAAAGTTGCTAGTCACATG 
TA 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_600 

NGNGGCGGCCGAGGNACNNCANAANTNNNTTCGGGGGNCANAAAAACCCCCCACNCCCCC 
NNNCNAGGACACCNCGNGGA 

AGTTTTTNAAAAGCCNCAGGGGGGGGGACCCAANAAAGNGAAGNGACCGNCNCNNCCAAG 
GGCCNCCAANANGNCCGANG 
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NGANGGCAGCNGCNNTNNAAGANGANTNNTTNTNNNGCGGGGGNAACGNCCCCNANAAAA 
GAGGGACCNGANCGGNCNCC 

CCGCCCGGCGGAAGCACGAGGAGNNCNGNGNCCCCACGNCCACGGNNCCCGCNACNGNG 
NCCAACAANGNGNNNNNANCC 

GANNNCAGCANCAGGGANCNGCAGNCCAACGNGGAGCACCNGA 
>MPM2000-002P8_breast„Table1_601 

ACTGGTCTACAGGGACAAGCAGTCTTTAAAACGAAACTCACCTTCAGACCTCACTCTACGGA 
C AGTG C C AGAC AT AG AAA 

GATGACTCTGTCACTTGCAGATAGGTGTTCAAAGACACATGAAGATTAGAATCTTGCCAATG 
GCTGGTCGTGACCCTGAA 

TGCCAACGCACAGAAATGATTAAGAAAGAAGAAGAACGTTTGAGGGCTTCCATACGTAGGGA 
ATCTCAGCAGCGCCGAAT 

GAGAGAGAAACAGCACCAGCGGGGGCTGAGCGCCAGTTACCTGGAACCTGATCGATACGA 

TGAGGAGGAGGAAGGCGAGG 

AGTCCATCAGCTTGGCTGCCATTAAAM 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_602 

AAAAAAAACAGAAAAGANGNGAANCCCCCCCAGNGAGGGGGGAAAGGGAAAGCAACACCA 

AANAAAAGCCCACAGCAG 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _603 

ACCACGCACAGGAGCCGTCATTTCTCTTGATGCAGGCGAAGAACTTGGCCTGGTGCCCGTT 
GATGTTCTTCTCTGTGACC 

CAGTCCATCCAGAGGCACTCGTCCGGGGAGGAGATGTAGCACGGGATCATGGGGCAGCGC 
GTGATCTTGCACTCGCAGCC 

CATCTGGTACCTGCCCGGGCGGCCGACCGGGCAGGTACTTACTTTCCGCATAGGAAGACA 
GACCATAGGCAAACTCTGTT 

TTGGGATCTCAACTCCATCACCTTTGTTTCAATA I I I I I I I I I CTCTCTTGAACAAAACTGAGA 

TAATTTAGAAAACAGG 

C 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _604 

ACAGGCACAGCATATATTTGAGAAMCATCTTACAAATTTCATTTACTATAGGTTTCTCAATAA 
TCTTTACATTTAATCA 

ATGAGAAMGTGATTCAGTCTCTTGAATTTTAAGTTAAAAAAATTAAAAAGTATTTCCAGGGAC 
TCTTAAAGCTCTCTCC 

CAAAGTATAAAATATTATGTACTGTGGGGTCAGATTCAGCATACTTGAGGGAACGAAAGACTT 
TTCGTTGGGGCGTGACC 

CGTTTGATGTTTGGATGATCTTCMGTGTTAGCAGCCCCGCTTTCTGTTTTTCTTTTAT 
>MPM2000-002P8_breasLTable1^605 

ACAGACATTTTCAAAGTTGCCAGTGTTAGTTTMTTGGACTGCCTTCGTAATTCATTGCCTCT 
GCTTCAACAATGTGCAA 

CTCATCCTTTGCACCAGCCCCTAMCTGACCGTTCTTAAAGATMCTGGTGCTCATTTTCATC 
ATTATCCACCTTAAAGT 

GATAATCT7TGTCGGCCTTTAGTTCACAACCGAAAAGATAGTTCTGGGGCCTCAGGGGGCTC 
ATGTCCATGTCCATCACA 

GMTTCTTTAATATAAATACGAACGGATGGGGATAAATAATATTTAAMCTTAGATTATTCAAT 

GCTTGCAAAAAAC 

>MPM2000«002P8 JbreasLTablel _606 

ACATATGATCCTTAGCCACCAGGGCACAAGCTTACCAGTAGACAATACAGACAGAGCTTTTG 
TTGAGCTGTAACTGAGCT 

ATGGMTAGCTTCTTTGATGTACCTCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTTAACATTCACATGGAA 
GTAGTAAAAATAAGATTC 

TGGGTGCAGTTCTCCAATGACAGGAAAAAAAACAAAGAGAATTTGAAGAATACGTCAGAGAC 
AAATACATTACAACCAAA 

ATTGACTTCAAGGCACTTTTGMGGAGATCMATTTATMCAAMTMTTTAGTGAAAGTGAAA 
GCTTG 

>MPM2000-002P8_breasLTab!e1_607 
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ACCTGGACCTGCTGTCCCAGCCCTGCCGCGCTGTTTACATCTTTGCCAAGAAGAACGACATT 
CCCTTCGAGCTGCGCATC 

GTGGATCTGATTAAAGGTCAGCACTTAAGCGATGCCTTTGCCCAGGTGAACCCCCTCAAGAA 
GGTGCCAGCCTTGAAGGA 

CGGGGACTTCACCTTGACGGAGAGTGTGGCCATCCTGCTCTACCTGACGCGCAAATATAAG 
GTCCCTGACTACTGGTGCG 

GCGCACCCTTCAGGGTCTTGAGATTGAGCTGCAGTCACAGCTGAGCATGAAAGCTGCCTTG 

GAAGACACACTGG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _608 

CTCACTATAGGCTCGAAGGGGAGACCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACCCAGGATGGTA 
GCTGGCAGGAGGGAGCCTGT 

GTTCCTGTGACCTGTGACCCACCTCCACCAAAATTTCATGGGCTCTACCAGTGTACCTGCCC 
GGACTTCCTCTCCTACCT 

ACAGTCCCTGCTCCTATTCCCACCTCAGCAACTGAAGCCGCCCCCTGAGCTCTGCTTTGAG 
G AT ATAAAC AC ATTT AAAT 

TACTGTCATATGCTTCCTATTGCATTGAGCATGGTGATCTGGAGCTAGCAGCAAAGTTTGTCA 
ATCAGCTGAAGGGGGAA 

TCCAGACGAGTGGCACAGGACTGGCTGAAGGAAGCCCGAATGACCCTAGAAACGAAACAGA 
TAGC 

>MPM2000-002P8J5reast_Table1_609 

ATTMCACAT GATGG AAMGTCATTGTGACXjCCAATGAATTTCATTGAGTATAAACTCATCTA 
CTTCAAATTTATTTTAT 

MGACAACCTAAGATACTCAAGATMTTATTTMTGGTTAGCTCTTMGTTGAATTGGTCTACA 

TAATGCGTGGGAAGAA 

MCCAGAT TTTT AGCCTTCTTGCCAMTGCAGACCTCTGGTTGATTTTTCTTTGACAGAAGAT 

GCAAGTTATTTTCCAAT 

TTCACAATTAAATGTATTTAACATGAACATTATTTTGCTTTAAAAACTATAAACATTGTAGGAGA 

ATTATAGCCAGTCTT 

CAGTTATAACCACTC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_61 0 

ACTTCGAGGTCTTCGGCGAGATCGAGGAGGCGGTGGTCATCACCGACCGGCAGAACGGGC 
AAGTCCCGGGGCTATGGATT 

TGTCACCATGGCTGACCGGGCTGCTGCCGAAAGGGCCTGCAAGGATCCCAATCCCATCATT 

GATGGCAGAAAGG'CCAACG 

TG^CCTGGCATACTTAGGAGCAAAACCAAGGATCATGCAACCAGGTTTTGCCTTTGGTGTT 

CAACAACTTCATTCAGCC 

CTTATACAAAGACCTTTCGGGATACCTGCCCACTATGTCTA 
>MPM2000-002P8 J)reast_Table1_61 1 

TTTGCAGCTCGTGCCATCATTTCAGAGCTGGTGAGCATTTCAGAACTAGCTCAACCACTAGA 
AAGTGGCACCCATTTTCC 

TCTCTTCCTACTTTGTCTTCAGCAGTTAGCTAMTTACAAGATCGAGAATGGTTAACAGAACT 

TTTTCAACAAAGCAAGG 

TCMTATGCAGAAMTGCTCCCAGGTMGAGAATGCTGACTTGTTTGTTTTGI Mill IAATAT 

TATATCTAGAGATTTC 

AGGT 

>MPM2000-002P8„breast_Jable1 _61 2 

ACAMTGTGCCGTGTCTAACAACTTTCATTGMAATGCCATATCTATACCATATTTTATTCGAG 

TCACTGATGATAGAAT 

GATATATCTTTTrCATTATTATAGCAGMTATTTTTATGGCATGATATTAGACGGCTTGATCAT 

ACCTATTAAAATAATG 

CCAAACACCAAATATGAATTTTATGATGT 

>MPM2000-OT2P8_breast_Table1 _61 3 

ACAGMCTTGGTCATMTATCTTGCATTTTATAGATTTATTAAAGATTAGTTTCMGTTCACA^ 

CGCTATTCAGTTGTA 

AACCGAATGGATGGGAGGGGAGAAAATATAAGCTCTCCACACAGGTATGCTCCTCTCTTTTC 

TGAGAGAGAAGGCATGGG 
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ATTTTCAGCATAAATTCCATGTTATGTGAGTGCTGTTTGAGTTCTGAAGTTCCTATCAATATCT 
GTTCCTGCAAGTGATC 

TCTGTAAGACCACCTTACATGCTGGTCTTAGTTATTGTTAAAATTGCAAGGTTTCTTCACACC 

CTCTTTGATAAGAAGTG 

TTTAGCTGGCAGAGCTT 

>MPM20G0-O02P8 _breast_Table1 _61 4 

ACCTCTTGAGTGTCCCTTGAATTGGTAACCGGTTTGTTGTCATTATTTTCTAAGCGAATATGC 
CGTAATTGGTTATTGGG 

MCATCTTTGACAAAGATCCATTTAACTTCAMTTTGGCCTTCCACTTATCCTGAGACCAGAC 
ACCAGCATACGCATTAT 

AGTCCACAACAGACTTCATTTCAGCCACTCCACAAAAATGTCCACTGCCATTCACACTGAAG 
AGTAAATAGAGTGGGCCT 

TTCCCATTCAGGGAACGGTAAGCTGCATCCAAACGCTTATTACCATGCTCAGT 
>MPM2000-002P8 JbreasLTablel __61 5 

ACTTTTGATTGTGCACGCTTTTAAATAGAGAGCAGAGTTGCCCACTTGAAACTACTCTCTTGC 
ATGGG ATATTTCAAG CT 

GTTTTACTATGGGCAAGGAGCAGGGACCAAAATGCTGCCAGGGCTTAAAAAGAGCCGTGAT 
CAGATTAAACAGAAGTTGG 

AGAAGTGGAGGGATGTGGGCCACACACGAGAAGAAATTCAGGAAGTAAGAAGTAAGAGTGA 
CCCTATTATGCTTCTCAAG 

GACAGGATGGTGAACAGCAATCTTGCCAGTGTGGAAGAACTAAAGGAAATTGATGTGGAAG 

TGAGGAAGGAGATTGAGGA 

TGCTGCCCAGTTTGCCA 

>MPM2000-002P8_J>reast_Jable1 _61 6 

ACATGTACATTATAAAAAAAAAAGTTCAACTAGTATGAAAGGGTTATAAAGTAACAGAAAAAAA 
AAAAAAAAAAAAAAAA 

AGGAATTAATCACAGTGGAAGCTTGCACGGTGGGCCA 
>MPM2000-O02P8_breast_Table1 _61 7 

ACAAATGTG AAG AA AGCTTTGTG AAAATTCCTG GCG AG AAG G ACTCAGTG ATCTGCCTTAAG 
GGCAGTCAATGGTCAGAT 

ATTGAAGAGTTCTGCAATCGTAGCTGCGAGGTGCCAACAAGGCTAAATTCTGCATCCCTCAA 
ACAGCCTTATATCACTCA 

GMTTATTTTCCAGTCGGTACCTCGGCCGCCCGGGCAGGTACCCAAGGGATGTTTCCAAGC 
TTCTTGATCTTTAATCTTT 

TAGCMCCTTCTGATACTGGATTTACCTTCCTAGGTGTGGTGCCCTCCTTCTGGAATTTAGAT 

CTCTGGGGCAAACCCTG 

TCAGGATG 

>MPM2000-002P8^breast^Table1^61 8 

ACCCTGTGGCAAAATTAGTCACTGGTAATGAGAAAGATATCACTGAAAGCCTCAAGTGCCTG 
AGAAACAGTTTACTCATC 

CATGGGATCTCGCCAATTGTGAGGAAACAGCTCAATGGCCATTTCCAGTTATAAGCAGCTTA 
TTTTTACTGATTGGACCT 

GGTTACCTATCATTTCTAAAMTAACTTCTGATACMTTTGTACTTCCMTTTATAATGAATACT 
TTCTT AG ATTTT AG G 

TAGGAGGGGAGCAGAGGMTTATGMCTGGGGTAMCCCATTTTG'AATATTAGCATTGCCAA 

TATCCTGTATTCTTGTTT 

TACATT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_619 

ACTCAATACATCTTTAATAAAAATGGGGATCGGCTTCTCTGGAGTCACGACAGTTGTTAAGG 
GCACCCCAAAATAGTTAC 

TCTCCCAGGTTGCCTTTGCGGTGGATGGCCGGCGTTTGGGCTTTGGTTTCTTAGAGCTCCT 
CCTTACGCTGCGAAGAATA 

TTCCTGCTCCGAGGGTCTTCGACTGTTTCGTATGGMTGACAGCATTGTCCCCTTTATAACC 
CTGGGATGCCTGATCCTC 

CTCTTTCTTTCGGATGGGCCCCAGCTCATCATCACTCCCCACGCTGAAGCTGCTCCGGTAAC 
TAGCAAACCGCCCCAGCC 
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GGGTGCATGTCGTACTGT 
>MPM2000-002P8 _breast_Tab1e1 _620 

ACTGAACAAAGGCATAGCCCTTGTGCACAGAACAGCCGGCCACACGGCCATACTTAGAGAA 
GATGGTCTCCACATCTGAT 

TTCTTCACCAGAGCTGTGTTGAGGTTTCCAATGAAGACTCGAGAGTTGATGGACTTGGGGTC 
ATTCTTGTTGGTTACATT 

GCTTGCCTGMGCTTCAAGGACATGGTGCCCACTTAACAAACATTTCTTGAGTGTCCTCCTC 
TGTGCTGGCACTGTGGAG 

ATGCTGGGAMCACCGTGCTCACCAGTCTTCTGCTCTACTTGCTTTTCAAGAAGCCCCCTCT 
CTGGGAACCAGTAACAAT 

GATGAGCTTAGCCAGCTGTTTCCTCCTTTGGGTTACAGGGTCAGCACCACCTGCC 

>MPM2O0O-0CteP8J)reast_Tab!e1_621 

I | 1 I | I I I I I t I 1 I [ I I I I I I 1 I 1 I 1 1 I I 1 1 II 1 I I 11 I I I I H I i AACAAAG AGTTTGATTTTATTG 
ATATTTAAATAT 

ATTAMTATTTCACTGAAATACATGGTTAACCATCCTCCCCCACCCCCACAGGGGTTACATTA 
TAAAACCAAAGCCCACG 

GCCTCCCACCTTCTGACTCCTTTACCAACTGGGTGAGGAAAGGGACAATGGTACCCCAGGG 

GAAGGGCATGGCTGGCACT 

GTGGT 

>MPM2OOO-CX)2P8_br0ast_Table1 _622 

ACCAGGAGAGCACAATTGGAGCGGCCTTCCTCACACAGACTGTCTGCCTGGATGACACAAC 
AGTCAAGTTTGAGATCTGG 

GACACAGCTGGACAGGAGCGGTATCACAGCCTGGCCCCCATGT 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_623 

ACATTATATAAGGAI N II I I I AAGTTGAAMCMCTTTCTTTTCTTTTTGTATG ATGG I I H I I 
AAGACAGTCATTAAA 

AATGTTTATAAATCATAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATAGGGGGGGACCTGCCCGG 

>MPM2000-Q02P8jKeastJTabte1_624 

llll M 1 11 H H HI II M II H I M MM I M il l l HU HI I MH I I IHIHI I HIM 

I I I II I M I I 

T' l 1 1 1 1 H » n 1 1 1 n I H I II I I I GGGGAAAAAGGGGG I 1 1 1 I 1 1 1 I CCTTGGGGGGGGGGGC 
G G G CT AAAAAAAAAAA 

AGCCCCCCCCCCCCAAAAG I I 1 1 1 1 1 1 i AGGGGCGCCCCCAAAAAACCCCCGG 1 1 II 1 1 1 1 I" 
TGGGGCAAAACCCCCATC 

CCCCCCTT GI 1 1 1 II I II II 1 1 I AAAAAAAAC CI HII I M I GCCCCCGGGGGGGCCAAAAAAA 
AAAAAAAAGGGGGTTT 

TTTTCCAAAAAAAAAAAAAAAACCCCCCCCCCCCAAAAAGCCCCCCCTCCCCTTAAAACCCC 

CCCAAAAAAAAAAAACAA 

AAAGGCCTTGGGGCCCC 

>MPM2000-002P8_breasLTabl©1„625 

ACAACAGGCTCCAATGACAACACTTAATTCCAGCTATACGGGGCAAAAGATGTTATGGGAGG 
GAATAGAGAGGTTTAAAT 

ACAGACGAMTAMGGGTCACCATCTCCTCAGGCACAAGGAACAGCTTACTTTTTGCCAGAT 
CTCTTATTTCCACCTGTG 

GCCMGGGCCCCTTCCCCGTGGCCTAC^CTTTTAGCTACGCGAGTAACTACTGCTCCTATTT 
TTGAATCTGCTTGAAAGC 

CTTATCTTCCTCGMCATCTCCTTGGCCTGCnTGTTGGGCTGGTTCAATGGGTATTTCTTGCC 
ACCTAAAT 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _626 ' 

ACACAAAAAAMCATTTGGTATCMTMTTTGGTTGTGCATTCATTTATTCAGTCAACAAATAT 
TTAGCTGAGCACTGGC 

TAGCTGCCAGGTATTGCACTAAGGACCCAAAGATGGAAGAGATGATGTCCCTGCCCTCATG 
GAGCTTGCAGTCGTGTTGA 

GCAGACTGTCAAACAGATTTAGGTAAGGCAATGTGACCAGTGCTATGATACAAACAGGATGC 
TACAAGAGT 

>MPM2000-002P8_breastJTable1 _627 
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ACATTTCGAGCAGCGGAAGAAGGAGGAAGAGGAGCTGGTTGCCTTGAAGGAGCGCATTGA 
GCGGCGCCGGTCAGAGAGAG 

CCGAGCAACAGCGCTTCAGAACTGAGAAGGAACGCGAACGTCAGGCTAAGCTGGCGGAGG 
AGAAGATGAGGAAGGAAGAG 

GAAGAGGCCAAGAAGCGGGCAGAGGATGATGCCAAGAAAAAGAAGGTGCTGTCCAACATG 
GGGGCCTATTTTGGCGGCTA 

CCTGGTCAAGGCAGAACAGAAGCGTGGTAAGCGGCAGACGGGGCGGGAGATGAAGGTGC 
GCATCCTTTCCGAGCGTAAGA 

AAGCCTTTGGACATTGACTACATGGGGGAGGAACAGCTCCGGGAGAAAGCCCAAGAGCTGT 

CGGACTGGATCCACCAGCT 

>MPM2000-002P8Jxeast_Table1_628 

GAACCGCCAGGAGCCAGMGGCGAGCTTGGCGAGTTTTGTGTGCTTTTGACCTGCCCGGG 
CGGCCGAGGTACTTGTTATC 

MCACATTTGTATCAGAGTTGCTTTTCTAATCTTGTTAMTTGCTTATTCTAGGTCTGTMTTTA 
TTAACTGGCTACTGG 

GAAATTACTTATTTTTCTGGATCTATCTGTATTTTCATTTA 
>MPM2000^02P8jDreasLTable1_629 

ACCATGTACTTATTGGAGTTCCTTACGAGATGTACACATCGCAGTACCTAAAGAACTGCCCC 
TACCACTTCCTCTTGGGC 

TTCTTTATTCGCATTGTGGATCAATCTATTTTGTGCGACTCTTTACATTGTATCATCTCGGCAA 
CTTAATCCTATCCTTT 

ACTGACTCATACTCCTTATGCTGMCTTTTCAATCCAAAATCTCTATTGTTGTAGGACTCTGG 
GAAGCGGTTGATAAAAA 

GATAACACGAGCTACTGATATGGACAGGAGATGTTTTCTAAACAAATTGTATAAATATAAACA 
TGAAATGTGGCAATGAT 

CCGTTTAATTAGAACATTGAGCAATAAAGGATATGAACCATTAG 
>MPM2000-002P8j3reast_Table1_630 

GCI I I 1 1 J I I M I I I I ! I I I I I I I M I I J I I I I I CCAAAATTAGCATTTTATTCAAAACGCTGGGG 
TCAGAGGTGTATCA 

TTTATATTCTGGTAGG AATTGTATTTACCTTTTATAATTATTATTAG G GGG G GTATGGCTAATG 
AGTTCTGATTCACCCA 

CGAAGGTTACATTTATGCTGAATACATTTGAAMTACTCAGTTTTATACTGTATGTATATGATG 
GCTACTCTAAAGGTTT 

GGATATATGTATTGTAATTAGAATTGTTGGCATGATC^ 
AAATGCCI I 1 1 IGGAG 

GGACTMCAGMAGCACCTGATTTGCACTTGMCCAGATTATAGATTTAAAAGTTTATGACAT 
GTATTTTG 1 1 1 I IAAAA 

CTAGAATAGCCAGTATTTATG I Mil I ATAAAACTGT 
>MPM2000-002P8 _breast_Table1 _631 

GGCAATTGAGCTCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACAACCAGTTGAAATTTCCAGTAAAGCC 
TGCTGATCTTAAGAAGAGA 

ATAGAATCTTTAATTGACCGGGACTACATGGAAAGAGATAAAGAAAATCCAAACCAGTAGGC 
TGGAAGAGGATCTTGGGC 

GCCGCCAGTCTTTAGCACCAGTTGGTGTAGGAGTTGAGACCTACTTCACAGTAGTTCTGTGG 
ACAATCACAATGGGAATC 

CAAGGAGGGTCTGTCCTGTTCGGGCTGCTGCTCGTCGTGGCTGTCTTCTGCCATTCAGGTC 
ATAGCCTGCAGTGCTACAA 

CTGTCCTAACCCAACTGCTGACTGCAAAACAGCCGTCAATTGTTCATCTGA7TTTGATGCGT 
GTCTCATTACCAAAGCTG 

GGTTACAAAGTGTATMCAMGTGTGGGAAAGTTTGAGCA7TGCAATTTAACCGACGTCACA 

ACCCGCTTGAGGGAAAAT 

GAGCTAACGTACCTGCCCGGGC 

>MPM2000-002P6_breast JTablel _632 

ACCTGAGGATCGATAAAAGAGGCAAAGTAAAAGGGACCCAAGAGATGAAGAATAATTACAAT 
ATCATGGAAATCAGGACA 
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GTGGCAGTTGGAATTGTGGCAATCAAAGGGGTGGAAAGTGAATTCTATCTTGCAATGAACAA 
GGAAGGAAAACTCTATGC 

AAAGAAAGAATGCAATGAAGATTGTAGCTTCAAAGAACTAATTCTGGAAAACCATTACAAGAC 
ATATGCATCAGCTAAAT t 
GGACACACAACGGAGGGGAAATGTTTGTTGCCTTAAATCAAAAGGGGATTCCTGTAAGAGG 
AAAAAAAAACGAAGAAAGA 

ACAAAAMCAGCCCACTTTCTTCCTATGGCAATAACTTAATTGCATATGGTATATAAAGAACC 

AGTTCCAGCAGGAGATT 

>MPM2000-002P8J)reastJ'able1_633 

CGGGACCGGGGCCGCTGGGGTCTGGACGGGGGTCGCCATGATCCGCTTTATCCTCATCCA 
GAACCGGGCAGGCAAGACGC 

GCCTGGCCAAGTGGTACAATAAA I II I I 1 1 1 G GTCAAATTTAAAAA A AAA AAAA AAA A A AAAAA 

AAMGGAGGGGGG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_634 

aa ai 1 1 1 i 1 1 1 1 » 1 1 n > i 1 1 m i n 1 1 ii 1 1 1 1 1 1 1 1 1 n > 1 1 » 1 1 n i m 1 1 1 n 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 
1 1 1 1 1 i 1 1 i i 

TTTT 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_635 

actctagtcggttmtttacactttatttttttaaamgttgatttaaaaaagaaacaacacaa 
gtttagaatccataaa 

atgtcagcaatgctgatgtgcactggactgaaacatcttgatcatcttctgatagaagtaata 
ttccatacaaaaagatt 

cttagattcca I I I I I IGCTTCATTATTGTTTGTGGCTTGCTTTCTTTGAGCAATAAAGGGGT 

>MPM2000-002P8J)reast_Tabie1 _636 

GACAAGC I I I I I I I I I I I I M I I I I I M ) I I M I I I I I I I I II I I M I I I I I I I I I 1 1 I I M I M I M I 

I I I 1 1 1 1 I I I I 

TTTTTTCCCMACCCCAAGGAAAAGGCCCCGGCCCTTTTTTTATTTTTT^ 
CCtTTCCAAACCAAACG 

GGGGGGGTTTAMTTCCCCCTTTTTACTTTCCAGGGAAAAAAAAMATTTCCCGGC^CCCCA 

AAAAAACCCCCCCAAAAA 

AAAAA 

>MPM2000-002P8_breast JTablel _637 

ACTAAACACAGATGGGCACACTCTAGATATAGAACACGTTTCTTGCTGTGGTTGTGTGACAA 
ATGGCTAGAATTTTAGGA 

GGCTCTGGGACTGCACACTGTATATGCAATCCATCTCAGACTTTGGGATGGGAATCCATTTC 
ATCATCCAGCATGGCGAA 

ACTTGGTTCATTCGCCCCAATGTGAGTCCTTCCTGGGTAAAATTAAAGGCAGACCGGTTGGG 
TGCTAAGGATCCCTGGTG 

TGGAGAGGCCATTCCGTTGAGCAGCTGACTGTGAAATCAATACCAAAGGNGATGNTGGGTC 

CTGGCGTTGGGGAATTCTT 

TGACAACI MCI I GTCCTTCCTTAGCA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_638 

CGCCGCTGGGCCTGCAGGTCTCTGTCGAGCAGCGGACGCCGGTCTCTGTTCCGCAGGATG 
GGGTTTGTTAAAGTTGTTAA 

GAATAAGGCCTACTTTAAGAGATACCAAGTGAAATTTAGAAGACGACGAGAGGGTAAAACTG 
ATTATTATGCTCGGAAAC 

GCTTGGTGATACAAGATAAAAATAAATACAACACACCCAAATACAGGATGATAGTTCGTGTGA 

CAAACAGAGATATCATT 

TGTCAGATTGCTTATGCX)CGTATAGAGGGG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _639 

AAAAAAAAAAAAAAACCTCGGCCGCCCGGGCAGGTGTCTTGCGCCACCATGCCTGGCTAAT 
TTTTGTATATTTAGTAAAG 

ATGGGTTTTCGCCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGGCCTCAAGTGATGCACCTG 
CCTCAGCCTTCCAAAGTGC 

TGGGATTACAGGCATGAGCCACCGTGCXJCGGCCAAAGTCAGdTTTCAAAATCCAAGCCATA 
ATTGGTGAGGGGGGAGTTT 
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CAGAATTACATAGAAAMTTAATATTTGAAAAAATAATTCTGAAATTTCGAATTTAAAAACAGAT 
GTGCTGCTTCTGGGT 

GTAGGTAGCAAAAGTATAGGAAAAGAACTGTTTCCTTAGAAGCGGACT 
>MPM2000-002P8j3reastJTab!e1._640 

CCGAGAAAAGAGCTAGGGTAGGCAACTAAAACTTACACAGTGCCAGTCTCAGGAGGTCAGT 
AGCTCACAGAACTCAACAG 

ATAMCTGGATTAMACTTMMGTCTTCTTTCTATTTGAGCCCATMTGACTATTTTGAACAT 
GGCTCTTTTGCTGCTG 

CCTATATATAAA I I I I I ! ATTMTTTTCTTGTATTGGGAAGATCTTGAATACGCTCCAGGATGA 
G AAG AAAAAAT AGG CT 

GACACTGCTAAATCGGGTATATGTTTTTGCAATAAAGAACACTGGTCAATATACAACTGAGGA 
AAAACTG AAACAG ATGT 

GAGTCCTAGAACCACMGAGTTTGMTTTGCCCAGAAATGCTATTTTAAACACTCTATATGGT 
GGTCTGCTGTTTTTTTT 

GGGAATAATGCATTCTTGGCATCCTTAAAGGTTTCAATATGTTACAAGGGTATCCGGGAAGA 

GAAAAAGCAAGGCTTATG 

TA 

>MPM2000-002P8 J)reasLTable1 _641 

ACCTCAGGGGTGGTCTGTGGAAGCCTTAAACTCTCCACACTCAGAGTCCTTTGTTTCCCCAG 
AGGCTGTTGCAGAACCTC . 

CTCAGCCAACGGCAGGTATGTCTCCCTGCAACACAGCTGTTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _642 

AACAAGC I II I 1 II I I I I I I II n 1 I I I ! I I I I 1 1 CGGAACGTACAGAAAATTTTATTAAAAAATT 
AAAACTATTTAAAA 

(XTGGTATATGAAMTAGGCAACAGTGAGAAAAACGCACTTTTGTGACAAATATTTAGCTGGT 
TTGAAAGACAGAACAAG 

GAGGAATCATTTACTCATAMGAAGGCTCAAATAAGTTAAAACATGGGTGTATTTTTAAAATG 
ACCACTCTAGTCGTGAA 

TTTAMAGTCTTTTMGGGTTAGAGTMTCTTTTTACATTA 
TGACAAGTACCTAGCC 
CGTTCTAGAACTAGGGGATCCCCCGG 
>MPM2000-002P8 jDreasLTablel _643 

ACAGTCAACATGCTAGAGGTCCAGCATTTCACAAATACGCCATGCAGTTACATGAGGACTGC 
TACAAATTTTGGAGCAAT 

GGCCATCAGCTCTGTGAGGAGAGGAGTTTAACTGATCAACACTGTGTGCACAAATTTCACTC 
ATTACCTAAATCAGGAGA 

AAAACCAGAGGCTGATAGAAATCCGCCTGTGCTATATCACAATAGCCGAGCTCGATCTACTG 
GTGCTTGCAACTGTGGAA 

GGAAACAAGCACCTCGAGATGATCCCTTTGATATCAAAGCAGCCAATTATGACTTCTATCAG 
CTTCTGGAAGAAAAGTGT 

TGTGGAAMTTGGATCATATCMTTTCCCAGTATTTGAACCAAGT 
>MPM2000-002P8 j5reast_Table1 _644 

ACTTCAGGGCTGTGAGGAAGGGGTGCCTGGAGTTCTGCAGGACGCGGTTCTCGGTGAGTG 
TGTGGGCCACCTCGTCCTTG 

GCCACGATGACTTCC I" I C I i GAGGATCTTCATGGCGTAGrAGCGGCCTGTGGCCTTCTCCTT 
CACCAGGATCACCTTGCC 

GAAAGTGCCCTTGCCCAGCAGCTTCAGGTACCACTCTTCCAACTCCTGAAGGAAGCTGGCT 
GTGCCCGTTGACTCTGACA 

CCTTTCGAGTCGCCAGTTTGCAAAGCCGCTCAACAAAGCCAGGAATGCTGAGAAGGGCCGC 
TTGATTGATTTCAGCTGCA 

GMGGCCCCAAACTCMGCTCTTCTTCTGTTGAGCATTTTTGGCAAGAAGCGTGTGCTTGTC 
ATCATTCCCTGTATCCAT 

CTCTGAAAAGGTGACAGCCAGAATCCGGCAGAAATTAGCGAGCTGCTGCTGATCGAAATTG 

GATACTAAGGAACTC 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_645 
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CAGCAGCAACGCGGAGGAAACGGGAGTGAACGGAGAGCGTAGTGACCATCATGAGCCTCC 
TCAACAAGCCCAAGAGTGAG 

ATGACCCCAGAGGAGCTGCAGAAGCGAGAGGAGGAGGAATTTAACACCGGTCCACTCTCTG 
TGCTCACACAGTCAGTCAA 

GAACAATACCCAAGTGCTCATCAACTGCCGCAACAATAAGAAACTCCTGGGCCGCGTGAAG 
GCCTTCGATAGGCACTGCA 

ACATGGTGCTGGAGAACGTGAAGGAGATGTGGACTGAGGTACCTGCCCGGGCGGCCGAGG 
TACCTGCAGAAGGCCTACAG 

GGTGCCAGGCACTTCTTTMTGTGTTCTTTCTTTATGTGATTATTTGATTAATCTCTGCCTCCC 
CCACTAGACTGTAAGC 

TCCCTGAAGGCAAGAATCCTGTGCTTATGCTCAATATTAGCTCTCCCTTGGCACAGAGTAGG 

CACTTAACAAATGCTCCC 

C 

>MPM2000-002P8_breast JTablel _646 

ACCCATCTACAAAGACCTCTATTACATAAACACTGCTTCTTACAGGAAACAAACCTCTTCTGG 
GATCTCCTTTTGTGAAA 

ACCAGTTTGATGTGCTAAAAGTAAAAAGTCTATTTTCCAGTGTGGTCTTGTTCAGAAGCAGCC 
AGATTTCCAATGTTGTT 

TTTCCCCTCCACTCAGAAACCCCTGCCCTTTCCCTTCAGAAAACGATGGCAGGCATTCCTCT 
GAGTTTACAAGCAGAGAC 

TCACTCCAACCCAAACTAGCTGGGAGTTCAGAACCATGGTGGAATAAAGAAATGTGCATCTG 
GTCTCTTCTGTTG I Mil 

ATTTCATATCAGATTAAATTTCTTTA(XATGTTGGCTAAGTCTAAATATTAGAGATGAGGCTGT 
GCCTACTCCCTGGCCA 

GCTCTGCTGATAGCCTATGATGGGTTCCAATGGGAAATGACTCTTTACTATTAAAAGACAAG 

GAAAGCTCTGACTTCGTA 

CC 

>MPM2000-0Q2P8jDreast_Tabl8l_.647 

ACTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCATGCCTGGCCAGAAATCTATGTTTTCTTAGAACATGT 
G G AAG AAG G AAAAAG ACA 

AAAAAGGAAGTCTGGATTCTGAGGACCACGTCTCACCCAGGGTGACATCAGGAATGGTGCT 

AGCCTCTGCAACACGACAC 

CCAGTC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_648 

GTAGGGTGTTATCCCTGTGACATTGTCTCTTrAGTTTGCTCTTTCAAGAGATACnTACAGATG 

TTGAGATGGCTGCCCTG 

CATTTCCAGCTMTCTCTTCTGCTCTAMTATTTAAAMCAGTTCTTCTCAMCATTTTCATTCA 
GATAGCTTTCTGAAA 

GTTCCCTATCCCTCTTTACCATAATTTTTTAMTGTAGCCACATTGTAATAGTAMCTTCATAT 
ATAATGAGTGCTTCAT 

ATTTrTGTTATGGG^W\GCAATATATTATGCAGCCAGTCTGTAGAAACATTCAGATCCCTCTT 
CCTTTACTCAAATACAG 

TTTCAAMGGAAGACTCATGAGAMTTTCATAAAATACAAGTTTTTAGATGTTTATGCTTTGC^ 
TTTC 

>MPM2000-002P8J}reast_Table1_649 

ACTGCTATACATGCAAAACTCTTAGCACCTGMTTTGTAAACATTTACACGTATCCGTGTATT 
CCAGAATATGAAGAAAA 

GGACCATGMGTTGCACTCATTTTTCCTGGACCTCAGTCTAT^^ 

CATCTGCAAAAAAGGA 

TTCAAMTMTGTTAGAGGCAAAMTGATGACCCTGACAAGCCATCTTTTAMCGCAAAAGAA 
CTGAAGAACAAGAGTTC 

TGTGAT7TGAATGACAGCAAGTGCAAAGGCACAACACTGAAAAAAATTATATTTATAGATAGC 
ACCTGGAACCAAACAAA 

CAAAATATTCACTGATGAGCGACTTCAAGGGTTGTTACAAGTTGAGTTGAAAACAAGAAAAAC 
TTGCTTTTGGCGCCATC 
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AAAAAGGAMGCCAGATACTTTCCTTTCTACAATTGMGCCATTTACTACTTTCTGGTAGACT 

ACCATACTGGTTTATTA 

AAAGAGAA 

>MPM2000«002P8J)reastJable1_650 

ACCTGAGGGGCTGCTGGACAGAGCGGTAGCGATCAATGCACAGGATGAAGACACTGAAAAT 
GGACGCTGTGCTGGCCACA 

TAGTCCATGGAAAGCCAAAAGAGGCAGAGAGGACGGCCCAGTGACCATTTG 
>MPM2000-002P8_breasLTable1__651 

ACAAGCTCACTAAAAGATTGAGACCCCCTCCTAGGACTATAGAACCCTTCCTCTCCCTCCAT 
ATTTTATCACCACATTAC 

TAAAGGCCTGTTTGCAGCAGTTCCTCTTAACTTGTGTGTCATGTCCAGTAATCAAGAAAAAAA 
TTACAAGACATATTAAA 

GGCAAGAAAAAAQAGTTTGACGAGAAAGAGCAAGTATCAGAACCAGAGTCAGATATGGCAG 
GGATGTTAGAATTATACAC 

CMGTGGGATTTATCCCAGGTATTCMGGCTGGTTCAGCATTCATTCAAAAGTCAATTAAGGT 
AGTCCATCATCACATCA 

GCAGGCTAAAGAAGAAAAATCATGATCATAGCAGTAGATGCAGAAAAAGCATTTGACAAAAT 
CTAACACCCACTTATGAT 

CTCAGCAAACTAGGAAGAGAGGGGAACATCCTCAACTTGATAAAGAATATCTACAAAAACAC 

CTATAGCTAACATCACAC 

TTGATGAAAAAC 

>MPM2000^02P8 J>reast_Table1 __652 

ACTTTTAGTAGAGACAGGGTTTTACCGTGTTAGCCAGGATAGTCTCGATCTCCTGACCTCGT 
GAGCCGCCTGCCTCGGCC 

TCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACCGTGCCTGGCCACGTCCCTATTTTAGAA 
ATGAGAGGAGTGACTGCAC 

ATAGGAAAAATGCCACTTTTAGCAATTCAAAGTGGAAAAACTTCTTTTATATAAAAATTATCCC 
AACTCCCACCCCTTGG 

CTCTCAGTGTTGCATCTCCCACAGAGGTAAAGTTGTGCCATTTTCCCACGGCTTTAAACAAA 
G C AAAAC AAAACC ACC A A 

TCCtAATAACCCCCCTCCCTGCCCCGTCTCCACGCTGTGCGGAGAGGGCTCTAGCCCCTCA 

GTCGGACTTTTCCTTCTCC 

TTCATGTGCAAGAAGACGATGCTGAAGATG 

>MPM2000-002P8J)reastJTable1_653 

ACAGAGTTACAGAGCATMTTTTAMCACTTAGTTGCAGGTATATAAGTATGGTATGTTTCAT 
GGACTGGAGACTTTGCC 

TGTTCAI llll I AAATATTATTTTCAGGTCCTTTGCTTACCAAAGGAGGCCCMTTTCACTCAA 
ATGTTTTGAGMCTGT 

GTTTAAATAAACGCAAATGAAACGAAAAAAAAAAAATACAAAAAAATGGGAAAAACAAAAATA 

AAAGAATTAAATATCAA 

ACATATAAAAAA 

>MPM2000-002P8_breast Jablel _654 

ACCCGAGACTGGGMGAAAMGAGGTTTACTTGGACTTACAGTTCCACATGGCTGGGGAGG 
CCTCAGAATCATGGCGGGA 

GGTGAAAGGCACTTCTTACATGGCAGCAAGAGAAAATGAGGAAGAAGCAAAAGTGGAAACC 
CCTGATAAGCCATCAGATC 

TTGTGAAACTTATTCACTATCACMGAATAGCATGGGAMGACTGGCCCCCATGATTCAATTA 
CCTACCCTTGGGTCTCT 

CCCACAACACGTGGGAATTCTGGTAGATACMTTTCAAGTTGAGATTTGGGTGGGGACATAG 
CCAAACCATATCATTCTA 

CCCCTGGCCCCTCCAAATCTCATGTCCTCACTATTCAAAACCAATCATGCCTTTCTAACAGTC 

CCCCAAAGTCTTAACTC 

TTTTCAGCATTAACGC 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_655 

ACAGGAGCTTGAAGCCGAAAAGGGTGAGGATCACTTCTACAGAGAAGGAGCCTCGGTCCAC 
AAAGTCACCATTAAATATA 
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TAGGGGTTGGTCTCCGAGGGTAAACCGTTGAGCTCGAATATGTTGAGGAGGTCATAGAACT 
GGCCATGGGTGTCCCCACA 

TACTGTMTCTTCTCTGTCTCTTTGAGTGTGGTTTCCACGAGCGTGCTCAGCTTGGAGAGGA 
CCTCTTTGACCTGTACTG 

AGTTTTATTATCTCCAATAATAATGGTCTGGAACTCAGGAGGATCATAGTAAAACCTCCAGTG 
AAG GTT AA AATTC AG GC 

CTGTTG A I 1 1 I I 1 CTTCGTTTTATGTTTTCCAGCAAGGATATCATAAGGACCAACTAATTGAAG 
TCCAAGGCTTGCAGAA 

AGTGAATCAGATGGCTTTTCAGGATCMGTTCTTCACAGAACTTTCAAAAGTGATAGAAA 
>MPM2000<>02P8_breast_Table1_656 

ACTCTCCCACTGGAACTCTGGGGCCCACTGAGGCACCATTATTGGGGATTTCAGGGTGGCT 
GGGCACTGCAAACTGCTCC 

CTCCTCTGTGGTCCCTGAAAGAGCCCCACACGCCTGCTTCAGACGTGTCCACGCACACCAG 
TCCTCACAGA 

>MPM2000-002P8jDreast_Tab!e1_657 

ACAGAACTGGGAAACMCACTTGGTTAGTCTCTTTTAAGTTACAAAAAGCCMTTGATGTTTC 
TTATTCTTTTTAAATTT 

TAMTATTTTGTTATAAATACTCACAGGATACCTTATTTCCCTAGCTATCATCTCCTGACTTAA 
TG I 1 1 I I I AAACCCAC 

CAATATMATTTAATTAAAGATATATGTTGTAAAAAAAGAAAAAAAAAAAAACCTCGGCCGCCC 
GGGCAGGTACTCTCTT 

CCCACTCTGCGGTTCTGCCAAGCACCTTGCCTGGGCACTTGTGTGTGTGCAAGACTCTACA 
GTGTGTTGTCTGCTGCTTT 

M I N I M I CTTCTTCTGGTTCAATTGG CAGCTTTGTTTCCTAAAGTGG AATG AACTG AAG ATA 

CAATCCTAATAGAAGA 

TAAATACCCATAAGCTGAAAAAAGAGA 

>MPM200CKK)2P8 J)reast JTablel _658 

TTTTTTTTTGTCTGAGTCCTCTGACGTCCTGCCCAAGAGAACAGCTGCGGCAGCCCCTGCCA 
GCCTACCCCTGCTGCGCT 

GCCCCAGAGCCTGAGAAGGAGGCCGCTATGCAG 
>MPM2000-002P8j3reast_Table1_659 

I 1 1 I I I I II I I I I I I I U I l"l M M I M I I i AACAGG AGGAAAAAAAATTTAATAATATATGTTTGC 
ACAGGAGTTCCAC 

GAAATATGAGACTCCAAGAAGGGTCAGATGATTGACACTCATACACCATCGTGAGCTATCGA 
AAAGAACGGCAGTTTGGG 

AGTTCTGCAGGGAGTTGACCACAAAAGTGGGAGAGTGAAGGGAAGAAGTGTGTCGTGAATA 
AAGCTTGGCTGGTTTTCAG 

ATAAAAGGTCTTGCGAGTGGCCAGGTGTGGTGGCTCACTCCTGTCACGTCCCAACACTTTG 
GGAGGCCAAGGCGGGCGGC 

TCATGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATAGTGAAACCCCGTCTTTACTAAAA 
ATGCAAAAAATTAGCTGG 

GCATGGTGGCAGGCACTGTAATCCCAGCTTCTTGGGAGGC 

>MPM2000-002P8„breasLTab!o1 _660 

ACTGTCTGGGCTGGGGGGGACACTGTCCMGGGAGTGGCCCCTATGAGTTTATATTTTAAC 
CACTGCTTCAAATCTCGAT 

TTCACTlTTTTTATTTATCCAGTTATATCTACATATCTGTCATCTAAATAAATGGCTT^ 

AAGCAACTGGGTCAT 

TAAMCCAGCTCAMGGGGGTTTAAAAAAAAAAMCCAGCCCATCCTTTGAGGCTGATTTTTC 
TTTTTTTTAAGTTCTAT 

TTTAAAAGCTATCAAACAGCGACATAGCCATACATCTGACTGCCTGACATGGACTCCTGCCC 

ACTTGGGGGAAACCTTAT 

ACCCAGAGGAAAATACACACCTGGGGAGG 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_661 

I I M I M M I M I I I M 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 I I I IM M 1 1 I M 1 1 1 M i GGCCACGAGGGGGGTTTTA 
TTTTCATTATTCA 
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TACAMTAATTTTCTATAATATCCCGGGGCAAACCGGAAAATTTGGCAGTCCGATTGGGGGG 
GGGTCCCTTAAAAGACCC 

ACAGGCCGGTGGCATTGGCGCGGAGTGCCCAGGTTCACAGGGCAACTTGGGGCTCGTGTC 
CATTTTGCAGGGGGCTTTTC 

CTCCACATAACAACTGGGGTCTCAAAAAGGACGGGGGTAGAAAATCCTCCAGGATCTTAGG 
AAATTTCACT 

>MPM2000-002P8J>reasLTable1_662 

ACAATTTCAATAATAAATTAAAAAAATGAGTAAAGTAAGTCTGAGAGAAGTTCATAGTCACTAT 
ATTACTCAATGACATT 

TTTCTGCCTTCATTTCTAAGAGTTCATCTGATCCAAGGTCTGATCATCTTCTTGACAGAAAAA 
CTTGTTTTGACAGCACA 

TTTGAAATGCCGAGTGTTTTGTTATGTCTMGCAGCAGAGTGATGTTTGTTAATAACAGAAAC 
ACTTTAAAAAGAATCAA 

TTGCAATCAAGAAGTGTTGATGAACATTTGGACAAATGTAACTGCCCCNGGGCGGCCGCCC 
GGGCAGGTACAGCAAGTTT 

TCATGTC I Mill I AATAAATAGATTTCTAGGAGTCAGTATATATTTAATACTCTTCTTCCTTA 
>MPM2000-002P8 J>reast_j:able1 __663 

ACAGMGAGAGAMTTCAMCAAMTATTGCTGTTCTTCAGTTTTGTTTGTGGMTTTGAAATT 
ACTCAAATTTAAAATA 

AATTACTGGACTGTGGAAATAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAG 
>MPM2000-002P8JbreastJTable1_664 

ACTTTCAGTTTCATATTACTCTAAATCCATTACAAATCTGCTTAGCnTCTAAATATTTCATCAAT 
GAGGAAATCCCAGCC 

CTACAACTTCGGAACAGTGAAATATTAGTCCAGGGATCCAGTGAGAGACACAGAAGTGCTAG 
AAGCCAGTGCTCGTGAAC 

TAAGGAGAAAAAGAACAGACAAGGGAACAGTCTGGACATGGCATCAGAGATCCACATGACA 
GGCCCAATGTGCCTCATTG 

AGAACACTAATGGGCGACTGATGGCGAATCCAGAAGCTCTGAAGATCCTTTCTGCCATTACA 
CAGCTATGGTGGGTGGTG 

GCAATTGTGGGCCTCTACCGCACAGGCAAATCCTACCTGATGAACAAGCTGGCTGGAAAGA 
AAAAGGGC 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_.665 

ACACGTGGATGGGGCAGTCGGTCTTCTCTGGGCAGTTGTTGTTTCTCTCGGTAGTGTCCGG 
CGAGATGACCTCCTGCTGC 

TGGGCCTGGATGGCCCCCAGGATTCCCCAGAGCAGGAGCACGGAGCAGGTGCCCTGGAG 

CATCTTGGCAGCACCTGTGGC 

CCTGAAGTCCTGGTCCCGAGGAGGC 

>MPM2000-002P8^breast_Table1_666 

I I I M I 1 1 1 1 1 M I I I I GGCAGTGAGGACTTTATTGGGGAGGGTGACTTTGGCTTCCAGAAAA 
GAGGGAAGGTGGGGACC 

TAGTAACAATAACCATTTATTCCAAGGAGGCCCTGGCCCTGAACCCGGGGTTCCCACAGGA 
ATCAGGGAGGCACCTGAGT 

CCCCCAGGACCAGGGCATCCCAAGGCATCATGGCAGCTGCGTTGTTCAAAAGGAAGTTTCA 
TTGAGCTTCATCTTGGGAG 

GTGTNGAGGGGAGTGCCGAGACCGCTGGAGGGCCACGGGGCTGGTGTGGGTGGCCGTCG 
GAGGTCTGGCCCACTCCGCAC 

CAGTTCCTGGCAGCGTTCCACAAAGCTGCCCCCACCACGGCGCCGGGCCTCAGCCTGCGG 
GGGGCTTGGGCTCCCACGGT 

GGCCAACAGGGAAGGTGTTGCTGGAGGCTGAGTGGAGGCTGTGA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _667 

CTTCCTCCTCGTCCTGCCGCAGGGCCAGAACCCCTGACGGTATTCAGCTGCGCGTAAGTCT 
GGCCGGTGCCATCTGTCTC 

CGCAATGCCCCCCAAGAAACAGGCTCAGGCCGGGGGCAGCAAAAAGGCGAAGCAAAAAAA 
GAAGGAGAAGATTATCGAAG 

ACAAMCTTTCGGTTTGAAGAATAAGAAAGGAGCAAAGCAACAGAAGTTTATCAAGGCTGTC 
ACACATCAAGTTAAATTT 
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GGTCAACAAAATCCACGTCAGGTAGCACAGAGTGAAGCTGAAAAGAAATTGAAGAAGGATG 
AC AAG A AG A AAG AATTG C A 

GGAGCTAAATGAGCTGTTCAAACCTGTAGTTGCTGCTCAAAAAATAAGTAAAGGTGCAGATC 

CCAAGTCTGTAGTATGTG 

CATTCTTCAAG 

>MPM2000-002P8„breast_Table1„668 

ACCCCTGTTGGTATCTAGGMGTMCTAGCTTGCTTTTGATTTTACAGGCTCATAGGTGGAA 
GGGACTTGCCTTGTCTCA 

GATGAGACTTTGGACTGTGGATTTTTGCGTTAATGCTGAAAAGAGTTMGACTTTGGGGGAC 
TGTTAG G AAG GCATG ATT 

GGTTTTGMTAGTGAGGACATGAGATTTGGAGGGGCCAGGGGTAGAATGATATGGTTTGGC 
TATGTCCCCACCCAAATCT 

CAACTTGAAATTGTATCTACCAGAATTCCCACGTGTTGTGGGAGAGACCCAAGGGGAGGTAA 
TTGAATCATGGGGGCCAG 

TCTTTCCCATGCTATrCTTGTGATAGTGAATAAGTTTCACAAGATCTGATGGCTTATCAGGGG 

TTTCCACTTTTGCTTCT 

TCCTCATTTTCTCTTGCT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_669 ' 

ACCTTTTGGGAATCTAATGTATTGTMGGTATTTTACACGTGTCCTGATTTTGCCACAACCTG 
GATATTGAAGCTATCCA 

AGCTTTTGAAATAAMTTTAAMACCCCCAAAAAAAAAAAAAAAAMAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAACCTTGCCCGGGGGGCCGAGGTACAAGGAGCTAAG 
GGGCCCATGGAACAGGGT 

TGAAATCAGCCCCAAAAACCCG ATTTTGGTCAAG GGG AATCT AAAG CTGGCCAAGGGTTTAA 
TCCCCCATTTT 

>MPM2000-002P8 - breast_Table1 - 670 

ACAMCTGGATCTATAGATATTTTGMCTGGACCAGGTGGGTATTGAAGTAACCCATCAAAAT 

ATGCTCTGCAGTGATTC 

CGCTTAAT GTTT AAATTCAGTAACGTC I I I I I I I I I I M I I I M I M H I I I I I ICCI MUllIM 
I I I 1 1 1 I 1 1 I I I I 

M l l l U M M ) l | 1 1 i I I 1 1 I i ill 1 1 1 1 1 ll I 1 1 CCCCCCATTATTAAGGGGGCCAAAAATGTT 
I II ! 1 1 1 AATTAAT 

TTTTGAAMCCCACCTTTTTATTTTTCCGGG I I I 1 1 1 1 I ATTTGCAAACTTCTTTAAAAACTTTT 

CCAAATGTTCACATT 

TTTAGGGCTAACCTTTTTTTAAAAGTTTTTTGG 

AAAGGTTAAAGCCCTT 

TTTCCCTTTTAAAAA I 1 1 1 1 1 1 

>MPM2000-002P8 Jjreast JTablel _671 

ACTGGCCTGCACCAGAAGATGTCTGCATTACTCATTGCTAAAAATGTGTAGCACAGAACTGC 
ACTAGGATTAATTTGTTT 

ACMGMG^AATTTAAACTCTACGTTTGGTTTTCACATACAGCAGCTCTATrGAATAACATGC 
ATCTGAATTTTAAGTTG 

CAAAGGTATCTGMTAATTTTTCATGTGCATCTTTTGTCGAATC 
TTTAAAGCI I I I I AAA 

AGACTTCAGTTC1TAATGTAACTGTACAAMTTAGTTGTAAAAAATAACATAATTTACCAGTAA 
ACCCACTCATATAGAA 

ATGTGCAAAGCCTTTTGATATAAAAAGTTTTGT 
>MPM2000-002P8_breastJable1 _672 

ACTGAAGCCAGCCACGCTGCGCCCGGCCCTGCCCCGGGCCTTCCTCGTGCCTGGGAGGTC 
GTTCTAGGGATGCTCCTGAC 4 

CTCCGTCTCTTGGACCTAAGATGGAATGTGTCCCCAGCTCAGGGATTGCCTGAACCAAGAG 
GCCAGGAGCCCCCATGGGC 

CGCCCAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAGTGCTGCAGTAGCCGGTG 
AGCAAACTCATGTGTGGCTCC 
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ATCTCGGCTCCCTGTTCTTCCTCAGGAATCCACACAGCTTCCCAAAGCACTGTTGATGCAGG 

AAATCTAACCTGCCTATT 

CAGCCCATCCCTCTAACCACATC 

>MPM2000-002P8J>reast_Tab!e1_673 

ACMTAAATCCTACAGGMTAATMCAACAGAAACATATTAACAGTTTCCTTTGGCAAATTTAA 
CGGAAGTGAATGCTGA 

TGTGAACATAGAAAAAATAATTACAAAAACATGAAAAATGGAAACGACATAAAAGTTAAAATAA 
AGGGATATTTCTAACT 

TTTAGACTGATGAAAGAAATGTCTGAGGCCATTAAATGCAAAAAAGAAATACATTCTCTTTAA 
ATTATTGTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _674 

TTTGCI I I I I 1 1 IGAAAAAGGTAAGTTGCTGATTAAGTCTAATTGGAATTGATAATTCCATAGT 
CTTAGATTAAAATGAG 

GATATTTTCTCCTAGATTTTCTCATGTTATGCCATGCATTTATATATCTAACCATTMTTTCACA 
CTAAGGATGCTTCAC 

CATATAATAAAAGGAGCMGATGGMGCACTTTGMTTTTCTTTCATTGAGMTMCTGTTTTA 
TGTAAGAATCTGTATT 

TATMCACCAGATATTMGATAGGCTTCCATTTTTTAATGCMGCCACTTACTTMTCTTGTAT 
TCTTTT 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_675 

ACACTTCTGTCTTCAAACTGTATCTTCTTTGGATGGAATTAAGATGTMCTGTATAGTTTTAAG 
ATAAATAAATGGGAAG 

TTGGTCCAACTMGATGACAGCAGATATATTACATGCAGGATTTMTATTTTCTAATTCTCTCT 
TTTAAAAAAAAGGATG 

CTGTTGGATTGGGAAAAAAAAAGTCAAAAAAGAACCCAGATTCAATATATAAAAATGTCCCAC 
AATAGGTCGACAATGGC 

AGTAAAAATAAGAGGAAAAAAGTAATCTTTCTGGAACATCATTTTTCAATAACATAGAAACACT 

AAGTGCCAGGAAGATT 

CCTATTCATGTAATTTTAGCA 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_676 

A C I I I M I I 1 1 1 1 I GTT AACTTT A i l i 1 1 AATTCATGACACTTTCACTGATCATTAGGATGGCAG 
GGTATCGCTAAGAAC 

CAGGATTATAAAGATGMCAGGCCTCAGGTCTGTCTTTAACAAGCTTATAATCTATGGTAAGA 
GGCAAGGCATTTAATCT 

CCTTTGCTTCTACGATAATGGCTCACATATGTTTGCTCTGCTCTAAGAAAAATGCATCAGAAG 
CACCTTAGGTTTGGCAG 

GTAGGGGCTCTGATGTTAACAGGATTGGGTAGAGMGCTCTTGATGCTTCTGGAAACCCCAT 
GAGAGTTT 

>MPM2000-002P8_breasLTabie1 _677 

AGCACACATGAATAAGCCAGCAGTAAGTGCAAATATCCACATAGAAACATTTCAGCATAATGA 
CCAATGAAAATTCCTGT 

TGCCATTCCAAGATACGCCAGCATGGCTGACAATGCATTATAAAGGACA 
>MPM2000-002P8J)reast_Table1_678 

ACTGCTTAMTGMCACMGATGGTGTCAGGATTCCAAGTTTCTAGTTCTTTCTAGGGAGTTA 
CCTAAGGTCTMGTTTT 

ATCCTGGACAGAATCTCTTGGGGAACTAAAATGCTACCAATGAAAAGCTCTTGATACTCCTAC 
ATCATGAATATTATTGA 

GCTCTAAMCTTGMCTGGTCGTGTCAGGAGMCCTTTAACTGCTCATGGCAGTTCTTGTGG 

ACTGAGAGGAAGT 

>MPM2000-002P8^breasLTable1_679 

ACTGAACATGTTCCAAACTCAGATAGTGATGATTGCACAACTCTGCGAATACACAAAAAMCA 
TCCTCGGAGGGAGTCTG 

AAGGTATGTAAATTACATCTCAGTAAAGCTGAAAAACTGCTTTGGCTAAAGTGGCTATCCCTC 

CATGGTGCTGGGT 

>MPM2000402P8 J>reastJTable1 __680 
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TAGNAACTAGTGGGGATCCCCCCGGGGCCTGGCCAGGGAAATTTCCGGATTATTNCAAAAG 
GCCTTTTAATTCCGGAATA 

CCCGGTCCGGAC CCTTC CGGAGGGGGGGGGGGGCCCCCGGGGTAACCCCCAAGCCTTTT 

TTTGGTTTCCCCCTTTTTAAG 

TTGGAGGGGGTTTNA 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_681 

ACAAACTATTTCATTATCAGCAAAAATTMCATCGACTGGACCGAGAMTGACTCCTTTTTAC 
AAACGGGGAAAGAAACG 

GAGACTCCTGGAGGAAAGCTGCTTCTGCTGGACATGTTCTCCCGCGT 
>MPM2000-002P8J>reastjrable1._.682 

ACTACTCAGAGMTTTCATTGCTACTGCCTGTTCGTTAACCTAGCAAGTGAGTAAATTGAGGC 
TTTAATTAAAAAAAAAC 

GGTTGTTGTTCTTTGATATACATTTTGACATAGCTCAAGCTTCAACCCTGCCCAGTTCCTATG 
CTCAGACCCCATCTTCA 

AGGATGCTCCTCCTGCCTAACTCCTATCTCAGAATATTGTTTTTTCCTTTCCCGTTTAATCCC 
CAGGCTCAGCTCCTGGG 

ACCAATCCTGGTTCAGGCTCCTGTTGCCTGCCTCATCCCACAGCCGTCCATAATTTGGTGGT 

TACGTCATGCACCTGAAG 

TGGTAGTGAGCATTTATAGTAATAAAAA 

>MPM2000-002P8J)reast_Tabl8l_683 

ACATTTTGM CMTC TACTCTTCAAGTGGATCATTTACAAAACAAGAACATAATTCCCTGAATC 
AGTAAATTTTATTTTC 

ATGAMGGATGACAAAGAMTTCCATTTACACTATCACGATTTACATTTTCCTACAATTCATGC 
AGCTTTCTTCAATTCA 

CMTCTACAAACX^ACAACAATGCACAAATTTGATGTTAGAGGATACTTTAATGTTTAGTTCTCA 
TCTCAACAGTCACTGT 

TGCTAGTGTCTCTCATTCTCACTCTTCACTGTTACTTAAAGAACAAAGAACTAAAGAAGCCAG 
AAAGAACTAGATCAAGC 

GATGAGACCAATTTTCAGGGTAAGGCATAATAA 
>MPM2000-002P8_breast„Table1„684 

ACTACTGGCACTGAGCCAATGTATGCTATCAAGGAAAGCTTTATCTGTCACTGAGCAAAAGG 

TGAAGTTCAATTAGGTCA 

GTTTTATCACTTCTTTTCCTACACACAMCTATGAGGAGAGATCATTTCTTTTCTT^ 
TATTTAI I I I I I I IG 

AGACAGGGTCCCACTCTGTCGCCCAGGTTAGAGT 
>MPM2000-002P8j5feast_Table1_685 
ACCTCCTGCCnTGAGTGATTTAMGCATTTTAAGATATC 
GGTTAGATCCCCACAA 

AGATACTGTAACATTAAGTTCTGGGACCATTTGAGAACAAACTAGCTGCTCACAGATTCCTGA 

AAGAAATGCAAAACCTT 

TTCTCTGGCCCCAAGT 

>MPM2000-002P8 J>reastJTable1 _686 

ACTCTTTTTCAAMTGCCATATTTTGAMTTGCTATTTGCTATTATATGATGCTGTG^ 
GAAAGAGAATACATGG 

ATCTGGCAACCAGGAGTGTGTGTAGGTAGAACTGGCTTCTCTCATCATATACCCCAGGGATC 
CAATGGGAAATGTTTTCT 

TCCTGTCCTTTTAACTTCAGG I I I I I I I I I CGGGGGGTGGGGGTAGCGGTAGGGGGTTAGTG 
AGGATCTTCTAGCAGAGA 

ATACCTTACAAGGATACCACTAAATCTAAAGCTCCAACTACCTCCTGGTCACTTCGGGCTCCT 
CCTGACACTAGTCCAGC 

AGGCAAAMGGTTACTGAACTGGCAGGGGTAATTGCCA 
>MPM2000-G02P8 J>reast JTablel _687 

AACCCACCGCGGNGGCGGCCGCCCGGGCAGGNACTNCTTGCNNGGGATTAAAAACCCGAC 
AGCAGCAAACNGCAGAANCN 

NCAGACNGCAGGNTTGCNGANGGNGAGAGGGAACNCCCGCCCNAAACCCACNGCCACNG 
AACCNGGCNGGGANACCAGNG 
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GCCCNGGNGGANGCACCANAGATGTTTGAGCCNGGNTNNCTGGCCAGGGGGNGGCCGCC 
ACCNNANNN 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_688 

ACGCGGGGGGATTCAGAGTGAGAAGGCATAAAGGAGAATCCCCAGCTGACTTGTGCAGTG 
GTTAATTGAAATTATTCAGG , 

CAAGAGATGATGGTGTCTTGGACCAGGGGATGAGGAAGGCTACAAAATGTGTCTACCTGTA 
TTCTGTGAGGAGAACGTGT 

TCCCTGGTTTTAGATACTGTGAAGATGGATCAGGAGAGAGTTTATCTAGACTGTTGGGGAAA 
GGTGTTGCGATTCCTTCA 

GCTACACAGGATTGAAAGGAGACATTTCTGAAGGGGAAAAAGGAAATGAAAA 
>MPM2000^02P8J>reast_Tablet_689 

ACTGCAAACTAATATTAGTAATMTTTGTTGATATCAGCTTGTGAGCTTTAAAAAGCCTGGTCA 
AACAAGTTTTATGTAT 

TATGTTTATGCAfGCTATGTTTAAMTGMTMTTAMTTTTGAGTMTTATTAGGATTTGGCT 
GGGACAGGGGATGGAT 

GAGCTTTCTGTTGTAATTTTGCTCTTAGTGAGTAGTAGGT 
>MPM2000-002P8jDreasLTable1_690 

ACCACTTGTGATGTG1TTAATAMTTCTGTGTGGTTTTTACATAGCCCTGAGAGGTAAGCAAT 
GAGTCAGGAGTTTCCTC 

CAAGCACCTGTTAAGTGGCATCATATAAATAGCAATGTCAGGAAATCAGGT 
>MPM2000-002P8 J)reast_Jable1 _691 

ACTGGAATGAAAATACAGGTAMGCATTTGAAAATTATTTTrCTGGCTTAGACTGTTTACTGG 
CTCGATTCTAGCTCTGT 

CCTGGTAAAGGCCTCCAGAACCTTCACCTACTATTATCAAGTCTGGCCTCATAGGGAGGGAC 
TTTTACTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _692 

GMTTTCCATCGGTTTGCTGAGAAGCACAACTTTGCAAAACCCAATGACAGCCGTGCTCTCC 
AGCtGATGACCAAATGTG 

CGCAGACTGTGATGGAAGAACTAGAGGATATTGTGATCGCGTATGGACAGAGTGATGAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_693 

ACCATAAGAACATTAAAAGCTGAAATTCAGGTTGGTCTGCAGCCTGGGCAAGGGGAACAGC 

TCCTGGCCTCTGAGCCCAG 

CTGGTGGACCACTGGAAAATATGGAATATTTCAGT 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_694 

ACMCAAMGTTCATCCTAGTAATTCTTAAAGCTCTTCAATTCCTATAGAGTTTAGCCTTTGTC 
AATAGCCAAAATATGT 

GCTTGAAAAATAACTTCTTTGAGTTTCAAAGCAAATGAAAACATAAAACAAGCAAAAAAGGCT 
TTTTTGTTGTTGTTTTT 

CTCTGCATATCTAGGGTTTGTTTCTTCATTCATAMTACGGTTTTCAAAMGCATTGCCTCAG 
CCAAAATT ATTG CCCTT 

TTTAAAMTGCTTTTCATGTATACACTTTCTACATMCTGCTTTTCTTTACACCI 1 1 1 1 ICTACA 
TTAATTCTAATG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_695 

ACATGAAGGCCCCCAGTTCCCCCATGCTAGACACGTCCCCAGAAGCAGCACCTAATGGGCA 
ACACTGCGGAATCATTTTC 

CACCCAGATCAGGGGCATCCCACGGACACTTATTCCAGAAAACTGAAGCTGGGCCACAAAG 
AAGGCTCCCATCCTTGCTG 

CTATTTGCCCTGGACCACTTCAAAATGTGACACATCGGGCTGCAGTGAGCTGAGATCGTGC 
CACTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_696 

ACTGAACATGTTCTAAACTCAGATAGTGATGACTGCACAACTCTGCGAATACACAAAAAAACA 
TCCTCGGAGGGAGTCTG 

AAGGTATGTAAATTACATCTCAGTAAAGCTGAAAAACTGCTTTGGCTAAAGTGGCTATCCCTC 
CATGGTGCTGGG 

>MPM2000-002P8_breast_Tabte1_697 
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ACAGTGAACACGCCTGTAAAACTATCACTCATATGAAAGAGAGGACAATATCGGCGCAGAAT 
ACATACTAGCAGATACTG 

C I I I I I IACTGTGATTTGGAMCTTTTGGTATTCAAGTAACCACTAAGGAATATAACTCTAACA 
TGGACAAGGCTTAGAT 

GCATCATGAAAGTCTGTCATGGGAAAGGTCTGTGGACAGAGGATGT 
>MPM2000-002P8_breast JTablel _698 

ACAAGGCAGCAGAAGCAACAAAGGCTGTGGCCAGCAACGAAGGCAGAGTCCCCGGTAGGC 
GGAGGTCCCCGTGCACAGTG 

TGGTGCAGCAGTGMCCCMGATTTTCCTTCACAGGGCAGGGGAACTATTTCCTAATAAGCA 
TTGGCATTCAGGCCACAA 

GGGCAGCCATTACTCAGCACTGCACTGACCTTGGGAATTTGCTGGGCAAGGAAAATGACGT 

GGCCCTCATCATCGATGGC 

CACACCCTGAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_699 

ACTCTAACCTGGGCGACAGAGTGGGACCCTGTCTCAAAAAAAATAAATAAATAAAAGAAAGA 

AAAGAAATGATCTCTCCT 

CATAGTTTGTGTGTAGGAAAAGAAGTGATAAAACTGACCTMTTGMCTTCACCTTTTGCTCA 
GTGACAGATAAAGCTTT 

CCTTGATAGCATACATTGGCTCAGTGCCAGCAGT 
>MPM2000-002P8 _breast_Tabl8l _700 

ACCTCTGAAAAGCCTAGTGCACTCCAGAAGGCAGGTGGAAGGTGTTGTTTGAAGTGAACCC 
TATTTTAI I I I ICTCAAGA 

AATTCTTGAGCCGATTCTGTGACATGAACATCTAAACAGAGTAACCAGATTCCAACTGCATGA 
CTCGAATAGGTTTACAC 

k AI I II ICTTCTGTCCCGCC7TTCAAACAAAATGGTAAATAACTTCATTTCCAGGCCAGTTTAGC 
ATTCCCATTTTTTACC 

CTGATGAGTCCCATTTTMTGAGCAATTTGCTTTATCCAGTAGTGCATTAGTGAAGTGTTTCC 

TGATTTTATGCGGCAAG 

TGTTTATG 

>MPM2000-002P8 jDreast_Table1 _701 

ACGCTTCTAAAAATGAGTGMCATGGTGACTTACCMAGTGTGATTTGAGTTTCCTGGACCCT 
CTGCATGAAATGTGAAC 

ATGAGCTATGCTGAGATCACAAG7TAMTTTACTTTTGAAACCAGGTATACAGTTGATGGATG 
TCAAATGATAAACGTAT 

GCATAGTGATGAAACGGTCTTTTMGTTTTAGGTGTGCATGTTTGCTTTTTTCCTGAACCTGA 

TTCAAATAGTTGTAATT 

TGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_702 

ACCTGCAATGAAGGAGAGGAGAGGACAGGGAGCCAGATTTCCAAGGACGAGAGGATGGAT 
GCGGAGCAGGTTTTCTGTAG 

CATGTGGAGGAGGGTAGGAGGTGGCATGTGATGACCTCGTGCTCCAAGAATAGTGCTCAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_703 

ACATCCTACTCCAAACAGCCTAACAAAGAGTCAATCAAAGGAGTTCTTTGACCTGCTACTTGA 
TTTGAGAGTTCCTAAGC 

AGTTTTCGTGTGTGGTTCTAGAATACCCAGAATGCTGATTTTGGTAGGAGGCTGTGGATATG 
T 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _704 

CGGTGGCGGCCGAGGTACGTGACAAATGTCATCTAATAACCCTGGGAGGGCTGGGTCCAC 
CAGGCTGTCCCAGTATCCAC 

CACCCTCTTCCTATCCTCAGGGTGCAMGGCCMTTCACTCCCTCTCCCGTTTCCTTTCATTC 

TTTCAGTGTTGCTGTAT 

TATGTAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _705 

TTGGAGCCTCCCCGCGGTGGCGGCCGAGGTACGATGCAAACCAGCAAGCCAGGAAGCACC 
TCCTTCCCGTCACCACAGCA 
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GGCCTGAGCAGCAAGGAGCGTCACCGGAGCCCACTGGAGAAGCCCCACAACGGCCTCCTC 

TTCCCCCAGCACGGGGACTA 

TCAGT 

>MPM2000-002P8^breast_Table1 _706 

ACCCTCCAGGCCCTGTGTATTATTAAGATCTTTTAGTAGCGAGTTGCTCTTTCTCTGGGAAAT 
CGGCTGTTAAAGTCAGA 

GGGAGCTCTTAATAGTTTGCATGGTATTTGATTAAATGGAACAGTTGGATCAGT 
>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _707 

ACGCGCTCTCCTTC^AAGTCCGGAGGAGTTTCCTGGATTTGGCACTCTCGTGCAAAGCGGT 
CATATGCTGCAGAGTGTCT 

CCTCTGCAGAAGTCTGAGATAGTGGATGTGGTGAAGAAGCGGGTGAAGGCCATCACCCTCG 
CCATCGGAGACGGCGCCAA 

CGATGTCGGGATGATCCAGACAGCCCACGTGGGTGTGGGAATCAGTGGGAATGAATGCATG 

CAGGCCACCAACAACTCGG 

ATTACGCCATCGCACAGTTTTTCCTACTT 

>MPM2OOO^02P8J)reastJTable1__708 

ACATCTCTAGCTGATGATTCAAAAAAGAAACCTTTTAATCTCACTCCACTGATCAGCTATGAT 
ACTTMATGTTTTAGCT 

GTGAGCAAAATAATATGCATTCTCAAAGAGAGTATCTTCAGACTCCAGTGGCCGAGAATCTA 
G AGTTAGCAATG G AAAAA 

TTAGTCTCGGGCTTCTGTTTCTGCCCACAGTTTTCAMTTMGMCMTGTGTTTGCACTTAA 
TGAAACAACCTCTACTG 

CTCTTCAAGAGGACTCAGGATACCGATTCTCGAGGCCCCTGGCGGTCCCCTGTAAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 J709 

ACAGCATCGCTGGTGGTTTCAAAAAACGTAGTCATTCCTCTCACTGCAACAATGTAAGATAA 
GCAGAGTAGATCTGTTAT 

TTCCAAATTAAAGGTGATTAAGATATATGGAGAGAGAACATGGCATGTGAGGTTTATAGGGC 

TAGAAACTGCAGAACCAT 

GTAGAACCCACATTTAACTACAGT 

>MPM2000-Q02P8j3reast_Table1_71 0 

ACATTTGAGATGGTCTCACGTGAGACATCAATACGGCTTGCTGGGGGGCACAGGTTTAGGG 
CAGATGAAACTCACAGGAG 

GGCGGGTCTGGGTTAACTGAGCTAAAGAGCTTTCAAGCCACTAGAGCAACAGAGCTGCCCA 
CAGTTGAGTCAGATTAACC 

TGGGAAGCCTCCAAGTAATGGCTACCAGCACCACATTCACAGATCTCAAAATTTATGAAACT 

GATGAGAGGTTGGATTTG 

ATAACTAAGAGTCTACAAATCTACAGCAT 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_71 1 

AAAANGGAGACTGAGATTATTAGAAACAAAAAGACTGTCTAGACCAGCATGGACAG 
>MPM2000-002P8J)reast_Table1_712 

ACTCAGGATCTGCAGAGGTTAGGCTGCTTGGCTCCCATCACATGAGGTTTGCTATTCAACCC 
AGAAGGAGCTTTCAAACA 

AGCCTAGATATTCCTGCCTGGCCTGCTGCGATTCTCCAAGAAGGCAAGTAGGCACAATAAAT 
AGACTGGACGGTAACAGT 

TCACATGTTGCCCTTTMGMGTGTTGATATTTTATGGCAAGAGGTTTGTTTGT 
>MPM20Q0-002P8_breast w Table1_71 3 

ACTCAGGATCTGCAGAGGCCAGGCTGCTTGGCTCCCATCACAGGAGGTTTGCTAGGCAACC 
CAGAAGGAGCTTTCAAACA 

AGCCTAGATATTCCTGCCTGGCCTGCTGCCATTCTCCAAGAAGGCAAGTAGGCACAATAAAT 
AGAACTGGACGGTAACAG 

TTCACATGTTGCCCTTTMGMGTGTTGATATTTTATGGCMGAGGTTTGTTTGT 
>MPM200(M)02P8J>reastJTable1_714 

GGCGGCCGCCCGGCAGGTACTGTATGTATGTTGGTAAAATGTTGTGAAATTTAATGAGGACT 
ATTTTn GCCATAAGACC 

TTCCGGACAGAATGTATCTCTGAAAAAGAATTCCCACTCCTAAAATAGAGGTCTGATGAGCA 
ACAGATGTGGTTTAAATG 
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AACCCTTGTTCAACTGAACCAAGAATATATTGTGATCTGTATGAGGCACAATTCAGAAGAGAG 
GGGAGGTGGCTACAGCA 

CAGCCTCAGTGTTGAGTTTGGTTGTGGGGTTTAAACATATTTATTTA7TTCATAMGTTTCTCT 
CATAAGGCACAATGCA 

MTGAGCTTTT AATTA ATACMTCTMTGTTCAGAGGATGGTCTTCATGCTTGTTATAAAACAA 
TTTACATTTTTATTTT 

GTAGTCTAAGAACGTGTGTCGAAAAGCATGTCAGTGAGTAGCCATAACCTTCAGAGTGATCT 

ATGTCCTGGCTCTAAAAC 

TAGGGGATCCCCCG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_71 5 

ACATACCCACATACATACCCACACATAMCATATAMTMTATTTTTTAAAGAACCAAGGACAA 
TAAATTTTCCTGATGA 

GCCAACATTTTAAGGAAMAAATMGAMATTGTATCTTTGTGACCTGACATAAATACCCANN 
AGGATAACTGCCATCCA 

GCTCTTCTCACGGTGTGACTGAGCACAGTGGGTCCTCCCTTAGCTGAATTCTAAGAGTGAAG 
AATAGTTTATTGTTTGAA 

GCAGTGAGGAGAGCACTAGGGATATATTTCATAATACATGAAGAAAGGAGGGAAGACTAATG 
CAAGTTTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tabte1„71 6 

ACCGCGGTGGCGGTCGCCCGGCAGGTACATACCCACATACATACCCACACATAAACATATA 
AATAAT A 1 1 1 I I I AAAG AA 

CCAAGGACAATAAATTTTCCTGATGAGCCMCATTTTAAGGAAAAAAATAATGAAAATTGTAT 
CTTTGTGACCTGACATA 

AATACCAAGATAACTGCCATCCAGCCTTCTCACGGTGTGACTGAGCACAGTGGGTCCTCCCT 
TAGCTGAATTCTAAGAGT 

GMGMTAGTTTATTGTTTGAAGCAGTGAGGAGAGCACTAGGGATATATTTCATAATACATGA 

AGAAAGGAGGGAAGACT 

AATGCAAGTTTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _71 7 

ACTTAATTTAATGTTTAATAATATTAAATATCTTTAATATTAACGAAGTGATCTTTTAAGAGATA 
TTGGTATTGCAAATG 

TTTACAMTAGTTTCTTAGTTGAATCAAGATTNTATGAGTGTAATGGGACTGGGTGATAGATA 
TGATAATTCATCATATT 

GCTCAGmATATTTGAAATTGTATATTAMCTTGAAMGACACTTTMTrTGM 
ATCTTTTAAATGTGG 

TATTTCTCCTTAATTTACCCTAAGAAAACACTATAATTTTATCACAGT 

>MPM200CW)Q2P8J)reastjrable1_718 

ACAGAGACTCCATCTCAAAAAAAAMGAMGAMGATAAAAAGATTATCATTGATCCCATTTT 

ACAGTTGAGAAAACAAA 

GACAGTTCAGTTCCTCACTGAAAGTCACACAGATTGTTAGCAGTCACACTGGGAACATAAGC 
TGGGCACTCCTAGTTCAT 

GATCCTAACCACTGTGCATTAATGCGGCACAGACATGAAATACTGATGAGACTATTCTTGAAA 
AAAAATCACTCAAATAA 

TCMG TGTG TGTTMTTGGATTTGACTTTTTTCAGTACTCCGTCATACAGCAAAGTAAATCAAT 
GGTTGTTTG 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1^71 9 

ACCCTTGGTTTCTACACMCTCACTGATTTATGGTCTTGAGACCATAMCTCATTTTCCTTATA 
TGAATGACATTTCCAC 

ATCCACAACAATACCACCAAATATATGTATCTAGTTCTTACTAACTGCAAATCCTCAAAGTGAA 
CTGCGTGCATTTTAAT 

GTTGCGTAGTTTGCTGATTTATGATTTCCCTTAATGT 
>MPM2000^02P8J>reast_Table1_720 

ACCCTTGGTTTCTCAGACMCTCACTGATTTATGGTCTTGAGACCATAAACTCATTTTCCTTAT 
ATGAATGACATTTCCA 

CATCCACAACA ATAC CACCAAATATATGTATCTAGTTCTTACTAACTGCAAATCCTCAAAGTG 
AACTGCGTGCATnTAA 
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TGTTGCGTAGTTTGCTGATTTATGATTTCCCTTAATGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 J721 

CTACTTAGGGCGAATTGGAGCTCCCCGCGGTGGCGGCCGAGGTACACGCCTCTGGATTCA 
CTTTTGATAATTATGTCATG 

AATnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnTCGGCAATCAGTGGTAGTGGCGGTGGC 
ACACnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 
nnn 

nnnnnnnnnnnnnnGTTTTAAMTTAGNGGTATCCCCCGGGNNTGNAGGGAATTTNNATATCAAT 

NTTTATCCACCCCCC 

CCCCCCCCGGGG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _722 

ACCCTTGGTTTCTCAGACMCTCACTGATTTATGGTCTTGAGACCATAAACTCATTTTCCTTAT 
ATGAATGACATTTCCA 

CATCCACAACAATACCACCAAATATATGTATCTAGTTCTTACTAACTGCAAATCCTCAAAGTG 
MCTGCGTGCATTTTAA 

TGTTGCGTAGTTTACTGATTTATGATTTCCCTTAATGT 
>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _723 

ACTCTTGTTTAACCATCAGAGGTTATCCCATCACCTTCACAGCCCCAGCCTCTGCTCCAGTC 
CCTCCCCAGCGAAAAGGG 

CCGCCCATGCCATCCTGCTTGCTGTGATTTGCTTTGTGGTCATGGACTCAGTGGACATCATT 
ATTTTATTAACCGTGTGG 

TAGGTTTTTMCTCAGTTATCCTGGATATCCMAGGTTTGTGGTCCATCTTTAGGCTTCCGTT 
TGTTCTTTGGT 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_724 

ACTGCAGTTAGAGCTTCAATCTCCAGTGTGATGGTATTAGGGTTAGATCTTCAATCTCCAGTG 
TGATGGTATCAGGGTTA 

GAGCTTCAGCCTCCAGTGTGATGGTATCAGGGTTAGAGCTTCAGCCTCCAGTGTGATGGTAT 
CGGGGTTAGATCTTCAAT 

CCCCAGTGGTGGTGGTTAGAGCTTCAATCTCCAGTGTGATGGTATTGGGGTTAGAGCTTCAA 
TCTCCAGTCTGATGGTGT 

TTCGGGATGGGGCTTTTAAGATGTAATTAGGGTTTAAGATCATAAGGGACCTGGTCTGATGG 
GGATTAGTAGGCTTATAT 

GAAGAGACACAAGAGGGCTTGCTCTATCTCTGACTCTCCCACACACAAAG 
>MPM200O-002P8_breast_TabI©1^725 

AC M 1 1 1 1 1 1 1 I M 1 1 ICACGTGGTCCCAGCTTGAGTTTACTGAGCCTCCTCCAGGCTCAGAT 
ATGTGCTTGCCTGGAGA 

MCTGCTTTCAMGGCCMGCAGCCTTGCX^TTTGG^GGAGCTGCTTTTTGTAACTTACAATA 
GTGTTTCCCAGAGTGCAT 

TCCATGAAAATATTAGTTCTTTCAACATGCTGAACAATGAAAGAATCCATGGTCAAATCCTGA 

GAACATATGTCCCTCTT 

TTAGAGATTCATAAGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1^726 

ACAGAACTCCAAAAGAAAATCAGGCCTCATTGCCAAAGCTCAGGGATAAGTCTAAACAGAAA 
GGCATTTATACAGCAACA 

AGAAAGTTACTGGGGGCTGGGGATGAGGGAGGGCTGGGGTAGGAGGATACTAAAATATTTT 
CTGAGNNGTGCCCAACTTC 

TTGTCTTAGAAGAGAGCTATAACTGAGCCAAGCGTCTCTGTTNTGTCTCCTTCCACCCCCTC 

CTCTACAAGCTTTACATA 

TGTTCTCT 

>MPM2000-002P8 JjreastJTablel _727 

ACAGTTTTATATCMTATTTTATCAAGCAAAAAGTTGAAGCCAACACCCAAAGCTGCCAGATA 
TGGAGAACCCAGTGACA 

ATTTTGMTTAACCTGAGTGACC^TCTTTCTTTCAAAGTTGCTAAATTGTTTCACMTT 
TGTGGGATGTAAATAA 
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CAGAGTATATATGACCTTTTTAAMAAMTTCTTTCTTTTCTGTGTTCTAAGCAACTGGAAACT 
AAAAACTGCCCTGGCC 

TATCATMGGGAGAAGATGGGAGTCTTTTGCTGTCCATCTTGAATGTAATTCACATTGTCCAT 
GAGTGCTGATCTAACCC 

CATATGCCTCTGCCCGACTGCCTTTATGAAATATGGTAATTTAATGCTTAAACMCTGTTTCAT 
TTGTGT 

>MPM2000-€02P8_breast_Tab!e1_728 

ACCAGATCAAAACCTGGGMCTTCGTATTTGTCCTTTTCTCTCTGCCAGGAATATCGTCCTCT 
CCATTTGCCCAATGAGC 

CCCACCTGCTCAACATTTTTACCTCTGTGGAAATCCCTTCCTTCCAGAAGCCTCACTCGCTTT 
GAGCCAAGGAGCTTCTG . 

CGGCGCCCTGCACGCACCTTTACAGATGCAGGTGGCTGTTTCCTGTGTCAGACTGCAAGCT 

CCCCCCGCGTACCTGCCCG 

GGCGGCCGCTCGA 

>MPM2000-002P8_breast_:Table1 _729 

ACTCCACAAGCTTGCCTGCCATGGGCTGTCGGGATGTCCACGCAGCCACAGTCCTTTCCTT 
CCTGTGTGGAATCGCCTCA 

GTAGCAGGCCTCTTTGCAGGGACCCTGCTTCCCMCTGGAGAAAATTACGACTGATCCATTC 
AACAGAAACGAGAAGAAC 

CTGACTGTTTACACAGGCCTGTGGGTGAAATGTGCCCGGTATGACGGGAGCAGTGACTGCC 
TGATGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _730 

ACTGATCCMCTGTTCCATTTAATCAAATACCATGCAAACTATTAAGAGCTCCCTCTGACTTTA 
ACAGCCGATTTCCCAG 

AGAAAGGGCAACTCGCTACTAAAAGATCTTAATAATACACAGGGCCTGGAGAGT 
>MPM2000-002P8J>reasLTable1_731 

TTGGAGCTCCACTCGCGGTGGCGGCCGAACTTTATMTCTTTTAACTAAATGTAATTGTCACC 
ATAATCTTATAGACAAA 

GCATTGAGGTTTATTGAGCTAATGCTGAAGGTAGTAAGTGGAGGAGCCAGGATGAGGTCAG 
AATCTGAGATTTTAACCAT 

GCCTATGCTGTCAC7TCTTACACTTTAGAATACCTCX)ATGCTCATGTGGACACCTAGGAACAA 
ATGAATATTTCTATTCT 

TCTCCCAGMTTTGAAMCATTAAACATGTTAMCTGTATTTTTGTTTACCATAAGCCTTCCCA 
GGAGGAACAAGCACTA 

MCACAGTCTCTGGCTTAGGATTTGGATGAACATATTCAAAAGCCATCTGCTTCCCAGCAATT 

ATAATCATACCCTTTCC 

TTTTG 

>MPM2000-002P8J)reast_Jable1_732 

ACGCGGGGAGATCCCTCTTGTTGAGTAGCTGCAGAGACGGCAGATGGAAAATATGCTCAGA 
AGTTGTTTAATGACCTTTT 

TGAAGATTATTCCAATGCTCTTCGTCCAGTGGAAGATACAGATAAAGTCCTGAATGTGACCCT 
GCAGATTACGCTCTCTC 

AGATTAAGGATATGGATGAAAGAAACCAAATTCTGACTGCTTATTTGTGGATCCGCCAAATCT 

GGCACGATGCCTATCTC 

ACGTGGGACCGAGATCAGT 

>MPM2000-002P8^breasUTable1^733 

ACCCAAAGAAGTAAACTTAGCAACCTCATAATTCTAGGCACCTCTCTCAGGTAATCTCAGCTG 
GCTTCTCTAACACCTCT 

GGTTCCTCCCCCTACCAGCATGAGGACATGAACAGCCATGGATGGTGTTCTGCAAATGTTAT 
CTCAGATAGTCTCTGGAC 

AGGACCTGCGAGCAGACTTGCTCAGGGTCTAGAAAGTCTTCCCTGGACAAATTCCAGATCTC 

TAGCTAGCTAAGACAACT 

GCAGCCATTTTCCTGT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 _734 

ACCTTATACAAGATGCTATAMTATTTGTATGCATAATTCAACAGTAATCAGTGGTGTTTATCT 
AAACTAACTGATAATC 
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TACAGATTGCAGTGCATTTATGATTTCAATGGMTTAATCTAATTCTCCACACTTAATTGTGAG 
AATAGCTATAAACAGA 

TTGTCMGAGGAGCCTTTTAGTGCCMTGCTTTACTTGAGGMAAAAATTTCTTTTGGGCAAA 
CCCATCTTTATTCATTG 

CAGAATACAACGATTCTCAAAAGTAGCTTAACAACCCCAACTCCGCTGGGTAAGTGTGGCGG 
CACACGCCTGTAATCCCA 

GCTACTTGGGAGGCTGAAGAGGGAAGGCTGCTTGGGGCCAGGAGTTTGAAACCAGCCTAG 

ACAACATAACAAGAGTCTGT 

CGCGAAAAAAAAGCAAACAGGCTAACAAAAAATAA 

>MPM2000-002P8._breasLTable1_735 

ACTCTAACCTGGGCGACAGAGTGGGACCCTGTCTCAAAAAAAATAAATAAATAAAAGAAAGA 
AAAGAAATGATCTCTCCT 

CATAGTTTGTGTGTAGGAMAGMGTGATAAMCTGACCTMTTGAACTTCACCTTTTGCTCA 
GTGACAGATAAAGCTTT 

CCTTGATAGCATACATTGGCTCAGTGCCAGTAGT 
>MPM2000-002P8J>reastJTab!e1_736 

ACCACC ATCCTGTCATAATTC I I I 1 1 K I I GGCCAGGGGGAGACAGGGTCTCACTCTCTTGCC 
CAGCATAAAGTCCI 1 1 1 I 

AAMCTGTAAAATAGTTTATACATTTGAGCATTATTATTATAAGCTTTTGTTTCTTACCTCAGAA 

GAATATATTTTCAAA 

TGATAGACTTCTGGGACTTTTGGT 

>MPM2000-002P8jDreast_Tabie1J737 

ACATCCCTCAAACATACCACCTGAGAGGGCATGATCACATACTTTGCTGATAGCTGACAAAG 
ACTGAAGATGACTGGTGG 

AACCACGGCATAAAAATGAATCTATTCAAGACAGACACAGCTCTCATTTCAAAAATATCGCCT 

ACCTTTCCATAGCCCCC 

TTTACCAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_738 

ACCACCCATGTGGAGGAGACTGCAAGGAAGCTGTTATTCAAAGTAGAACAGTCAGCCTTGT 
GCTTGAGTCCTGCTTTATG 

CTTGCGTGTTTCATAACAAAACACAAAGGCAAGTCTTCATATCAGCACTTAGTCTTGATATCA 

AGTAGCTGACTACTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_739 

ACTTGGAAAGAATTGACCCAGCTGAATTGGAAAATGTGGGAAGGGGATGGGGAAGAGGCTG 
CTCCACCTGAGATCTGGCT 

CCAGGACTTACAGCMGGGGMCTTGGGCMGTTACAGACTGTCTATGCCTCATTTTTTATC 
AGCAAAACAGAATCATCC 

CATAAACTATAAGGTCGATGGTATCAGCGGGTCCCCAAACTGACTGCACATCTGAGTCATGT 
TAACAAACACATTCCAGG 

CCCCACCTGAGCCCTCTGAATCAGAATCCCTGTAAGGAGGACGATGAACTTGAATTTGCACT 
GACTTTCCCAGCTGTTTC 

TTACTCTGATCAACTTGGGGATAGGACCCATTGAGCTGCATCACATCATTCCAAAGCCAAAA 
CACAACAGCAGGACAAGA 

ATATTTTCAAGGCAGTCTCTAAAGCAAAGGAGAAACTGTTGAGGGAACCTAGAAGTAAGGAG 

ATCTGGCTTGCTGGGCTC 

CATTTGAACTTTGAGTACCT 

>MPM2000-002P8 j3reast_Table1 _740 

AC 1 1 I I I I 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I GGACCAAGTTTGGCTTACCTGAGAAGTGCAAGGTTGGTT 
CAAAATACCTACTGTT 

TTCACCACCX)TAACAGATTAAAAGAAAAAAGCCATATAATTACCTCAAAAGATGCACAGATGC 
ACTTCTGGGGTTGGGGG 

AAGGGGGAGGCACTGGGACACAGAGAAGGTGCTATTTCAATGNAAAACAAAGACTTGGGTT 
TTTTAAAATTTGGCCTTTA 

TTTTTAAI H IM I AATTTTAAGAGACGAGGGTTCTTATTAGGGAAGTGCCCAGGCGTGGGGC 
TTTTCTTTT 

>MPM200CW)02P8_breast_Table1_741 
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TCCACCGCGGTGTCGGCCGCCCGGCAGGTACGCCCTAGCTCCAGCTTCCTTTGGGAGACT 
GTGCATCTCCTGGCTCCACT 

MCTTTACCTTCTTCTGACCTTCCAGCCTAGAGATGATGATCTCTGCCAGCNCNNTAGATGG 
GCCTCTGGGTTGTCTCCC 

TATTCCTGTTGCTTGAGATTTCCCATTATGCTGTCACCAACTCCCCAGCCTAAGCCCTCTCTA 

TTTTAAATTCTCAAGTG 

GATTATGTTCCTGATTAGTCCCTGACTGATATACCACTCTCCTCATGATCTCTGATTAGTTTTC 

CTGTTAGGTTGTTGCA 

GTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGT 

>MPM2000-002P8jDreast_Table1_742 

GAGGTACCTTCANNTGCTCTAAATCATTATGNATCTACNNTATCTGAAAAGTGTAAACCGACA 
AATCTTGATCTATACAA 

MGAAAATTTCAACAACAGAAATAGGNNCAGTTGAATTAGCATGNNAGGCACTTAACNNATTA 

AAN NCCCAAGTCTTTCA 

ATGGCCACTTGGAGTCCAGGG 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_743 

ACTGTATCTCCCACTAGGATGTCAACTCCGTGAAAGTAGGAACTTACTGGTCTTGTTCATGG 
CCCTATTCCCAGCTCCTA 

GAATACAGCCTGGCATGTTGTAGGTGCTCAATAAAATCCTTGTTGAATGACTGACTGAATGA 
AACCTGGCCAAGGTCTAA 

GCATCACTTCAATGGATTCACCTGGAAATTGGCACCCCCCTCCCCCGCGT 
>MPM200O002P8_breastJTabl8l_744 

ACTGTATCTCCCACTAGGATGTCAACTCCGTGAAAGTAGGAACTTACTGGTCTTGTTCATGG 
CCCTATTCCCAGCTCCTA 

GAATACAGCCTGGCATGTTGTAGGTGCTCAATAAAATCCTTGTTGAATGACTGACTGAATGG 
AAAACCTGGCCAGAGGTC 

TAAGCATCACTTTCACATGGATTCAACCTGGACAATTGAGCACCCTCCTCCCCCCGCGTACC 

CTCGGCCCGCTCTAGAM 

CTAGTGCGATCCCCCCGGGCCTGCAGNN 

>MPM2000-002P8__breast_Table1_745 

ACAACCTGATTACCTGAAACAGCAGCATAGTCATGCAGAGGAGGATCAGCAGCAAGAAGGG 
GTGAGCCATGAGTTCCTGA 

AGCCAGGAGGGCTCCATTCTTCTCAGAGGTCCTGAGCTCTGG 
>MPM2000-002P8_breasLTable1_746 

ACCTCTCCCACACTCTTCCTGACAAAGCATCTGAGGGACTTTCTCTGCCAAAATGAGAGAGT 
AAACTTAAAAAGAAGACA 

AGGTGGGATATTGCAAACAAGAGATACAACACAGGAGGGAGCCGAAGAGAATCCCTTGATT 

TGAGGTGAAGCAGCTGT 

>MPM2000-G02P8J)reastJTable1_747 

ACCTTAGGCTCTCCAGGGAATGCCATCAGTTAAGGCAGCCTGTTCTGATGTCATGACTATAG 
GGAATGTGATGCCTTATT 

TGMTTAGGCX3CTGTTTGTTCCACTCTTTATCTTTTTTCCTCCAGMCTGAGGCTAG 
TTCCCTTGAAAGTTCAG 

TCCCCCTGAGTAGCTAAGCCCAATCCTGTCTGT 
>MPM2000^2P8 JjreastJTablel _748 

ACTCTAACCTGGGCGACAGAGTGGGACCCTGTCTCAAAAAAAATAAATAAATAAAAGAAAGA 
AAAGAAATGATCTCTCCT 

CATAGTTTGTGTGTAGGAAMGAAGTGATAAMCTGACCTMTTGMCTTCACCTTTTGCTCA 
GTGACAGATAAAGCTTT 

CCTTGATAGCATACATTGGCTCAGTGCCAGTAGT . 

>MPM2000-002P8_breast JTablel _749 

ACAGTAGTCAGCTACTTGGATATCAAGACTMGTGCTGATATGMTACTTGCCTTTGTGTT7T 
GTTATGAAACACGCAAG 

CATAAAGCAGGACTCAAGCACAAGGCTGACTGTTCTACTTTGAATAACAGCTCCTTGCAGTC 

TCCTCCACATGGGTGGT 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _750 
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ACCCACCGTTCATCTGTAACATGGCTGTAATATATGGCACCTACTCGTTGCTGTTAGCATTGA 
AGGAGCCAACGTATGCA 

AGCCMTCACTTAACAAATGTCCATTGTTCTGCTTGTCATTCTTTGCTTATACTTCCTGACMC 
AAGCAGAAACCTTAGA 

AGAGTGGTCTGTTCACTTTAGGGAAGGCTAAGTCAGCATTAGGTGTCTTCCATCTTAAAGCA 
CACAATACAGACTGGGTA 

GAGCAGCATCGTCACTGATC^CCACTCTMTAGCTCTCTGGCTMGTTTCTCATGTCCTTTG 
CGGTGTTAACTACAAAAT 

GCATCGACCAGATTCTCCTCATAGTTTCTTCACAGGGCCAGAATGACACCAAAAGTATAGTA 

TGCCCAGTGACCTGATAC 

CAGAGAGCCAGAACAC 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 _751 

CGCGGTGGCTTCCGC(X)GGCGGTACTCGGGCCTAGAMTTATTTAATTTGGCGACTGATAC 
GTCTCATGGTGAACTCGTT 

TATCCTAAGGCACTCCCACTTATAGTAGGAGCTCAGCTGATCCACGCGGACAAGTTAGGTGA 
GGTAGGGGCTGACATATT 

CTGACTCACTCTTGGATCAATCCCTGACTTCAGGCCCTGCTGGGTCCTTCTTGGT 

>MPM2000^02P8 J)reast JTablel J752 

ACAATATAGGCAGACAGTTTGCCTTCAGAAATTCAGAAATGCAGCTTTTGAGGGAGGTCAGC 
ATCATTGGTCTCAGCTAC 

TAGAGTTGMGATGATTCAGCCACTTTTATTCCAGCCACTCCATTTCTAGCATACACTACAGA 
GAAGTGTATATTTAAAG 

AGGCCATTTTCCTGCAGGATGTTTATAAATAGTTCCTGGCCCCCGCGTACCTGCCCGGGCG 
GCCGCTCG 

>MPM2000-002P8_breasLTable1_753 

GCGAATTGGAGCTCCACCGGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGAAATACTTAAGAAATA 
CTTTTCACAAGTGTCAATA 

GTTTTATGTGTTATGGACTCATTGCAGAAGGCTGAGGAGCAGTAAAGGAGGGAAGGTTCAA 
G AA AG C CTTC AAAA AG G AA 

ATMCACTTACCAGAGCCCTGCTCACCAGTMGAGCAAAAATTGTGCAACTTTGATATTTAAG 
AAATGGAGGGTTACTGC 

TAGTCGTAGTGGTGGTGAGTAATTCTATATGACTAAAGCATCAAACTCTAATAAGAGCATTAT 
AAAAAG AG G CT AG AAAA 

TTGGACAGGCAACATTCMCATATCTTATAATTAAAGATTTGGTAGTTTATGTTAGAGGTGATA 
GACACATAGGAGAGTT 

TTTAMTGTGGGGAGAAAATGGTCAGACTTGACTTTTTAGAACAGTAATAAAGGAGTGCCAG 

TATTTTTGGAAATCATTT 

ATGGGACCTTTTAAAGACTTCTGG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_754 

ACCACAGGGAAGMTACCTCAGTTATTCACCTTTTGTTTAMTGTTTTGGAATAACACAGACA 
CAGCAATTATGAAGTTT 

TTCTCTGCTCTACTTAGATGAACAGATTCTGTTAACTAAAATGAAGGCAATGAATGAAGAGAG 
TTCTATGTTATATATCT 

GAGAGCAGGGTCTCTATTTTTGATACACTGACCATTGTTTCTCTGTAAAAAATACAATTAATAC 
TTCATCCTCTCCGTAA 

CTCAGTTTTAG CTG AATACTA I I 1 1 1 1 AGTCCATTGTATATGGCAGACTTTATGTTAGGCACGA 
GGGACATMAGATTCA 

TTCATTCCTTCACGCAGTAAMTATTGAGTTTGGAATCTCCTATGTTCGAGGCACTGAGTTCA 
GTGCTGAAGGTTTAACA 

ATGAGCAACACAGACACAGTTTTGCCTTCCTGCAGGGTACC 
>MPM2000-002P8.breast„Tab!e1^755 

ACrrGTMTTTTGGGGAGCMGCTMCACATTTGACTTGCGGCTGAGCTCTTAACTAAGCAAT 
ACCTCAGTATGCTCCTTC 

GGGAMMTTAAAGGTTCAGTAGTCAMTACTTTTGGAAATGCTGGGCCATTATGCACAGAG 
AAGCGCAGTAAGGAACAT 

TTTAMTTTGAACAGAGAACATCCAAATCTMTTCATCTTAGAATCCATTTGCTATGGAATGT 
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>MPM2000-002P8_breast_Table1_756 

GCGCGGGGAAGCAATGACGTGGGGAGAGAGCGCTGAGGAAGGGAGAGATCCAGAAAGGT 
AGATTCTTCTGTGTAGGTGAG 

TGGATGAGATMTGMGCMGTTMTTTGGGCTCTGCTGACTTATTTATCTGTCCCGGGCAC 
TTTTCTCTGT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1_757 

ACTGCGGGCTCTCTTGATTCCAGTCTACTGGTCTGCTTGTTGCTTTGGGTATTTGAGTATTTA 
TGTGTTTCTTTTGGCTC 

CTGTTTGCATGGTCACTGGCTGTCATAGGGMTGGTGATCGGCTTTTCCAGTTGCTCAGGAC 
ACAAAAGAGGTTGGCTGG 

TGTCATGGACAGCACATGGGATTTGGAGTTAGAAGGTCTCAGTTAAAAACCCTCAGGCCCCT 
GCATTCTAGCTGGGGGAC 

CCTCGGGCAGGTTGCTTGAACCTCTCACCTTGACTGGTTTGTTGAACTTGCAGAGTGCTAGC 
AGCACCTGCCCCCAGCGT 

GGGGGAGTGGTTTTGCAGATTAAAGTGTTGTGAATGCACTTCCTCGATGGAGGGCCTCTAG 
CACCATGGTTTCGTCATCC 

TGTATCTGTCACTCACCCTGTAGGTCAGGGGTTTTTCACATTTGTGGCATCAGAGAAACCCC 

TAGGTTTCTGTTTACAG 

>MPM20OO-002P8j3reast u _Table1_758 

TGGCGGCCGAGGTACATGGTGGCTACCACATCCTGTTGTTTGTCTATACTGGGAGAAtCAG 
GCGTTCCTTGTCATCTTGG 

CTGCCCTAGCTCTGAGCTTCAGGGGATATATGACTCAGAAATGCTATGCTTTCTGGAATTTG 
GATATTCATTTTATTGTT 

CTTGGTAMTTCTCTTTTGACTTAGGAGMGCTMCTATTTGGAAAGGTCTCTCAGAACTCTA 
ATTACAAATATAT 

>MPM2000-002P8_breastJTabIe1_759 

CGAGGTACTGGTTTGACATTGTGTTTAAAGTCAAAAGTTTAGGCTTGAGATCTCTTTCTAGTG 
TGATGGTTTTACTAGTA 

TATACGTATGTTMTGTTTAAAMTTTCACACCCCAAAAATGTGCAGTATACCAGATGTTAATT 

ATATCTCATAAAGCTA 

TTAAMTTTTATCTCAAMTTATAGCTTTATTGCATT^ 
CCAGTTATCATAGCT 

TMTGCAGTATTATGAAMTMTGCCTATAMGGTCCAGTTCCTCAAACACCCTTGGAACCAA 

TTTTGCCATCTATATTA 

GTTACCTTGGGCTGCTATAATGAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1_760 

ACTTGTAGCAGTCCACAAAGAGAACAGCCAGAACATTCTCTATGCCACTGCCTGCTTCTGGG 
TGAATCCCAGGTGTGAGT 

AATGAGGCTCACATGAGTGGGTATATCACTAACACGGCTTAGGAGCCCCATCTCGAGTCATT 
ATTTTGCTTGACAACCAT 

GAGCTTCCAGGATCCCGACAAGGCACATGGCAAATTACAGGAGTCCTCACACTAAGAGAAG 
CCCTAAGCTATGGCCAGCA 

CAGGTATTTATAG7TCCTCCCAGTCCTTTCGCAGTTTACCAGTGGGTCATTTTTACCATAAGC 
AGTGTTGCCTAGTAACA 

TAGCTGACATTCTGCCTGTATGGTTTCCACGGGAACAGAGCTGATAGCTGGGTTAAACTGAA 
TCCAAGCCCAATTTCTCA 

TGCTGAAAGACAAGAGTTTTGCTAACACTTAAGTCACAAATAT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1^761 

GGTGGCGGCCGCCCGGCAGGTACACTTTTTTGGCTTATGGGTATCTTAGTTTAACCTTT^ 
TGNTGAGTGAACTGTGTC 

ATTTCAAAAGCXJTGAAGACATTGTGATGACTGCTGCCTCCATMTGGCTACATTCTAGGGGC 

TTTGCCCTGAATCGCAAT 

ATTAACTCAAAAAGCAAACAGT 

>MPM2000<)02P8 J)reastJTable1 _762 

ACAGAGCCACACCAAAATCTGGGAGAAGACTATTTCAGGAAAGGAGGAGGAAATTTGAAGA 
CCTGGGGCTAGAATGAGCT 
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CAACATATTCTAAGATCGGCAAGTTTAGTGTGGCTGGAAAAGAATGAGTAAACAGAAACCTG 
AGATAAGATGAGGTCACG 

GAGAAATGCATGGGTCAGACCACGTATAACCTTGCAGGTCATGGTAAAGGCATCTGGACTTT 
ATACTGAGT 

>MPM2000-002P8 J>reast _TaWe1 _763 

AC I 1 1 1 1 1 1 1 1 11 I I 1 1 1 I GGGTTTATTTGCTTAGGATAATGGCCTCCAGCTGCATCTATGTTG 
CTGGAAAGGACATGAT 

TTTGTTCCTTTTTATGGCCTTGTMTGGTTCATGGTGTATATGCACCACATTTTCTTCATCCAT 
TCCAACGTTGATGGAC 

ATCTAGGTTGATTCCACGTCTTCACTATTGTGAATAGTGTTGCAGTGAACATATGAGTGCATG 
TGTCTTTTCAATAGAAC 

TTTCI I 1 I I I I I I IGGATATACACCCAGTAATAAGAATTGCTGGGTCAAATGGGTATTATCATT 
CT C1 I I I I AGTAAACC 

MCTTATAAAAAGATTTTAMTCAAAGCTTTGTGCTGCTAACCCCAGTGAGTCCAGAGCTTAT 
ATTTTTTA 

>MPM2Q00-002P8 _breast_Table1 _J64 

TTAGGMTTTNTATATCAAAGCCTTATCGAAACCCGCCNACCTCNAAGGGGGGGGCCCGGG 
ANCCAACTTTTTGGTCCCC 

CTTAANGGAGGGGGTAAAATGCGCCCCCTGGGCGGAAAACAAANGGCAANAAACNGGGNT 
CCCCCGGGGGANAAAAAGGG 

NATACCCCGCACANATTCCCCACCAAAAANTANCCCGGCCCCGGGGAGCAANAAAAGGGGA 
AAAAAGCCCNGGGGGGGGC 

CCTMATGAAGTGMGCCTMC1TCACAATTAATTGCGGTTTGCGGCTTCACTNGCCCCGCT 
TTCCAAGTCCGGGGAAAA 

CCCTGTCGNGCCAAGCTGNATTAATGAAATCGGGCCCAA 
>MPM2000-002P8JxeasLTable1 .765 

TCAMTTTTTGTTATCCTCTTCAAG AATGTCTNCTN NGGATTCTG CATATATATCCCAACATN N 
T AG G AACTC ATAAATT 

GCATAC I I I I I I GGTGTGATCAGAGATGGGTAACTCTTATTACTTGTGGGTTAGATAGTTTTG 
GAAATAGCCTGGAGTCA 

TTGAGAGCCAATCCTTATCMCMMTGGCATAAATGGACAGGMTGGGTTTCTTCTTCACTT 
TAGAGATAGCTCTGAAG 

ACATGTCTCAGTTGGGATTAGTTCAGTTGCATATATGAATAGCAGTCATTGAAACAAGATAAA 
AGTGTATGTTTCTCACA 

TCTAMGAAGTCTGGAGGTAAGCAATCCAAGGGTTAGCCTATCGTGCCCCACTCTCATAAGG 

GACTTAGGTCCTTTTATC 

TTGCTTCACCATTCTTGATGTT 

>MPM2000-002P8__breast_Table1_766 

ACGCGGGGGGATTCAGAGTGAGAAGGCATAAAGGAGAATCCCCAGCTGACTTGTGCAGTG 
GTTAATTGAAATTATTCAGG 

CAAGAGATGATGGTGTCTTGGACCAGGGGATGAGGAAGGCTACAAAATGTGTCTACCTGAT 
TCTGTGAGGAGAACGTGTT 

CCCTGGTTTTAGATACTGTGAAGATGGATCAGGAGAGAGTTTATCTAGACTGTTGGGGAAAG 
GTGTTGCGATTCCTTCAG 

CTACACAGGATTGAMGGAGACATTTCTGAAGGGGAAAAAGGAACTGAATAAAAAAAAATAT 

ATATCATNAAAAAAGT 

>MPM2000-002P8JbreastJTable1_767 

ACAGGCCAAAGTGCTAGGATTACAGGCCGTGAGCCATCACGCCCAGCCTGTCTCCATTTAT 
AAAGTAGGCAGTTTGCATT 

AMTTGTAGTTCTGGTGTATCCGGCATTCCTTGMCGTCTGTTTTATGCTAMCACATTTTACA 

CATTACATAATTTTAA 

TCGCCACCCATTTTTGAGGC 

>MPM200O002P8j3reast_Table1_768 

ACTTACAGGGGACCGCCAGGGGCCTCGAGAATCGGTATCCTGAGTCCTCTTGAAGAGCAGT 
AGAGGTTGTTTCATTAAGT 
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GCAMCACATTGTTCTTMTTTGAAAACTGTGGGCAGAMCAGAAGCCCGAGACTAATTTTTC 

CATTGCTAACTCTAGAT 

TCTCGGCCACTGGAGTCTGAAGATACTCTCTTTGAGMTGCATATTATTTTGCTCACAGCTAA 

AACATTTAAG 

>MPM2000-002P8j3reastJTab!e1_769 

ACAGCTTAATGGCAAMGAGMTCTTMTCCCTAAGAGCTTTTTCTMTTGATGGACATCATT 
TTCCAATTGAACAAATT 

GGMTTTATTAGTGGTGACTGTGGCTTTGMTCTGAGCTAGTTTATTCTTGCAGTCACAGAGA 
GTGTCCTTATAGAAAAT 

AAAAAGGGAAAAGCTCAGTTCTGCTGAATATAATCAATATACACAATCAATTGATAATTCACA 

ACTACCTCCTTTGCCTT 

CTTGCACACTCTTCCTGCCACTCAGAAACATCCATACTTACTCTTCAGGATGGGTTTTTTGAG 
CCTGAATTATCCAGATG 

GCTGTTTCMCTTTTTCAGCCATACCTTAAAGTTGAAMGGATGGCCCTAATTTCCACCTCTA 

ATTCCACTTCCAATTTC 

TGGTTTGAAGCAAGAC 

>MPM2000-002P8_breast_TabIet _770 

ACCTGATTT(XTGACATTGCTATTTATATGATGCCACTTAACAGGTGCTTGGAGGAAACTCCT 
GACTCATTGCTTACCTC 

TCAGGGCTATGTAAAAACCACACAGAATTTATTAAACACATCACAAGTGGT 
>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 J771 

ACCCCTGCGCCAATCATCACAGCCTGGTTGTATCAAGTGTGTGCCAAACTGCCTGCGCTAAC 
AACCAAATGCAAATGTCA 

TACGTCTCTGTCACTAGCAGCATAGTTGCTAGAGAGACACGTGTGAGCCACACCTCAAAGAC 
AAGCCTTCATCATCTTTT 

CCTGGAGATAGCTGACTAGCAATCAGATGTTCAAATAAAGCTACTTTCTTGT 
>MPM2GOO-002P8_breast_Table1_772 

ACTGCTTGTGATCCAGCTACTGAGGTCTGAACCGAACAGACCTGGGAAGTGTCTCAGAGCT 
GTCTCTCAGGCTCTGAGAG 

AAAGTAGCCAACACTACAGTAGACAGAGAGAGACAGAGATCAAGACAGATACAGACGACAG 
CATAAGACAAAATACTTTA 

TGAMTTGCCAAGTTCCTCAAGCAATCTAGTTAACTCTTCTCAGCAACTGTTGAACCAGGCTT 
TAACCTCAAGG 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_773 

AGTCACTTAATGGCCCCATTACCGCTCCTCTGTCTCCCGTGCTGCTAGCTCCTGCTTCTAAC 

TCTCATCCCTAATCTTAG 

TGTCTATGCCCTGTTCTTTGATGTTTAATCMTTGCTTTTGTGA 1 1 J 1 1 I I 1 1 I I I I I IGCTATG 
CTAAATGCCATATTT 

AAGTTTCTCAAG A 1 1 1 1 1 1 1 1 I AACCTCAGG AGCAG AAAGGTG MTTAATCAG ACTCTTTAGC 
CTGTGGCAATTTTGTTG 

TATMGGTCCACCTGTCTTGTCTTATTTTTCCCTTTATGCCAGATTCCACCACCATCAGTCCC 

TGGCTATCCCAACAAGC 

ACCTACACTAATGTGATACAGACATGTAATT 

>MPM20GO-002P8_breast_Jabte1 _774 

ACTCMTTMTATTTTATTGAGGTGCCCTGTMTCTGACATTCCAGGGAGCTTTCAAGGAAAC 
TTTGTCACACTAAAAAA 

MTTGAGGATrGTTTTGTGGGTTATTCCGCTCCTTTGTCTTCTAACCCACAGAAGTTCTGTCA 
TGGTTCTTAGGGGTTGT 

AGGGTGTGTCCACTTATTTTAAAATGTCAAAGACCAGAAGAGTGGAGAATGGGAAAGTGGCA 
AAGTGTTAGCACTGGAAA 

GATGTTTAGAGATCACGTAGTCCMCCCTTAMTTTTATAGATGAATAAACTGGTATCTAGAA 

AGCTTAAGTGACCTGCC 

TGAAATCACACAACTAGTT 

>MPM2000<)02P8 J>reast_Table1 _775 

ACMGCTGAGATTTTGGAGTCTGGTGGGTTCCAGTCTTGCTTTCCACCAATAATTAGCTTCAC 
TTGACTTCTTTGGGTTT 
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CCGTTTCCTCATTTGTATGAGAAAATAGGGATCATGAGAGT 
>MPM2000-002P8_>east JTablel _776 

ACTACTGGCACTGAGCCAATGTATGCTATCAAGGAAAGCTTTATCTGTCACTGAGCAAAAGG 
TGAAGTTCAATTAGGTCA 

GTTTTATCACTTCTmCCTACACACAMCTATGAGGAGAGATCATTTCTTTTCm 
TATTTATTTTTTTTG 

AGACAGGGTCCCACTCCGTCGCCCAGGTTAGAGT 
>MPM2000-002P8j3reast_Table1_777 

CTCAAACCCCAAGACTGAAGTGATCCTCCTACCTCAGCCTCCTGGGTAGCTAGCACCATGG 
CATGCGCCACCATGCCCTA 

{TTTTTTTTi I AAAGACCCTCACCTCTTAAAAAAAAAAAAGTAGATTAAAAAATACCACAATTG 

CTCAGGTAGATTGAAA 

AACAGGCATATAGT 

>MPM2000-002P8._breast_Table1 .778 

ACTGACCATAGATATCCCTGGGGGATGTAGTGGATTCAAAACATGAGTTGGATTCTCCAACG 
TGCCATCGGAATTCTTCT 

MTATTCAGCAGCTTTGATTGTTGTTTTACATCTGACCTGTATTTAGATTTC 

AATATTTGTGGAAAAT 

AAGT 

>MPM2000-002P8j3reastJable1J79 

ACTGTTATTCCAGTTTTGCAGATGMGAAGCTGGGATTTAGTGAAGTTAAATAACTAGTAAAT 
AGAGAGGGCTATGTTCC 

ATCCTMGTTGCTTTTGATTCCMGACTGCTATGGTATTTTGAGACGGCTGATTTGGT 
>MPM2000-002P8j3reastjrable1__780 

ACGCGGGGGTTTGTAGATGGAAGGAAGAACTTGTGTGCTTAGACCTGACGCTGGGAGGAGA 
TGCTGCCACCTAGGTTACT 

TGTAGG ACCCTAT ACG GCAACCTCCTTTGCCAG G AACTATTTATAAAC ATCCTGCAGG AAAA 
TGGTAGCTGAGACCAATG 

ATGCCGACCTCCCTCAAAAGCTGCATTTCTGAATTTCTGAAGGCAAACTGTCTGCCTATATTG 
T 

>MPM2000-002P8 JjreastJTablel _781 

ACTCTGGTGAGAAGGATGTTCATCAGGAAGGGCATCATATTGTGTAAAGGGCACAGGATTGA 
GAGGAAAATTCATAAGGC 

AATGMTGTATATTCACX)TAGCCAGCCCAGTCATACCGTCAGAGACATTTTTAATTCCAATAT 
GTTTGGTTACGTTTCTT 

AAAATTCCMCCTATGCTCCTTATATGATACATTCACCTCTTTTGTMGCATAATCTCTTTACC 
ATTACCAATTAATTGC 

AGCCCATCCTATTAGCTGTAGMG^MGATGTGGCAMTTTGGGAAGTAAAGAAAAAAGGGG 
ATCAAGAATAGACATAAA 

AGATTTGTGATCACCTGCGTATATCTACCCAGTACCTTGGTGTTACTTCCTTTGAAAG 
>MPM2000-002P8_breast_Tabte1^782 

ACCAGGAAAAGATCCCAAACCTGAATCTAATAATGAAGAAATACGATACAAATGAAAACTGAG 
AAACATTCTACAATGTA 

ACTGAACTGCAATATTCAAAAGTATCAAGGTCATGAAAATCAGGGGAAGACTGAAGAACTGT 
TCTAAAATGAAGAGGATT 

AAAGAMCATMCTMGTATATMCCTATAATTCTGATTAGATCCA7TCCCTACACAGGGCATT 

GAAACAAAAGCCAAAA 

TGTGTACCTGCCCGGGCGGC 

>MPM2000-002P8„.breast_Table1 _783 

ACAGGAGGCAAAAAAGCAATCAGTATGACTTGMCTGCTGGGTTTAATTACTCAATATAACAC 
TTGCCATTTAAAAATCC 

ATATG<XCATCAGCATGGCMCAGTCTCTCATAAAGATTCCGGTATCATATGGCACAATTTGT 
>MPM2000-002P8^breastJTablel _784 

ACGCGGGATGTGACAACCCTGCTGAAGTGCCACCTACTATATTTGGTCTCAGCGATTAAACG 
AAAAGAGATGGTAAGGCA 
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ACAAMATTATCAGCATATATTTTCAGCTTCTTTGAGTTTTGCAGATTAGTATAGTTCAAAGGA 

TAGACAAATTCACTTG 

TTTTCATTTTGTCTTTAAGATAAATAAATTTTGGT 

>MPM2000-002P8Jjreast_Table1_785 

ACCTTTCACTCTCATCAMCTAGACTACCGACTGTTTCTCGAAAMCTTTTTCCACCTCTTCAC 
CTTTGCTTATGCTTAT 

CTTTCTGTCTGGGAAGGTTCCTTCCACCATTCATCT^ 
TTTT AATTTTG AAA A A 
TTTCAGTGCAGAGAAGTTGAAAGAGTAGT 
>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _786 

ACTGGGATTATMGCATATMGCCACTGCGCCTGGCCCTATATACCTTCTTTATTCCTTTATT 
TTAGTGGCATTTCAAGA 

GTGTTGAMACATATGTTAGATCTGGCATGTTTAAATAGAAATCCTTCTGAGCCCTACTTTGG 
GGGTCAGGGGAGCCGGC 

CCATTTATAGAGCTCTTATGATGTGGTAGACAGCGGCAGT 
>MPM2000-002P8_breast^Table1^787 

ACTGCATGTGCA05TGCGTGTGGTAGTAGGCAACTGCTCMATGTCAGTTTTGAGATGTTGT 
TGGTGGGCCTGTGTTTAT 

CTGTMCTGTATTTATGTAGGTGTCTCTTCAGAAATATGTCTGAACTGGTCAATTTGTTGT 
>MPM2000-002P8J>reast_TableW88 

CTTGAGTCGACCCACGCGTCCGTGCCTTACAACTGGATCTCATGAGACATTTCCTCAACTGT 

GGCTTATAGTCTCTGATG 

MTCTAGTTTGTGCCMGTTAATACMATCAGCCMTATGCCTGGATTTTAAAAGTAATCTATT 

TAGCTTTACTTTTGAT 

ATTTTG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _789 

ACTTATATGCTAGGAGCCTGGGACATACTTTTATTATTTCAT^ 

AGAAACATCGGTAAT 

ATCTGCATGAATCAGAATTCAAACGCAGCCTTGCTTTCACAATCATAGATTTTCAGGATCAGA 
AATTTATTCTGTCAAGA 

AGAAGGATGACCAAAAATGCCGGACGCGTGGATCGACTCAAG 
>MPM2000-002P8J)reast JTablel _790 

GTCTTAGGTAGGATCTTGCTACTCTGTGTGCACnTATCTTGGGAGTCAGAGTAAGTTCAATTT 
GTCTACTTTATTCTGTG 

GTAGI II1ICI I'GTAI I I I I ACACTACGTCCTGTGTGATTTCATTTTCATTGTAATTTAGTCTTT 
TTGTTTATTGGGTTT 

TTCTTCTTTCATATTGGCTTCATCTMGGMCMTMTGTCATTGTTCATTTCAGAACCAAGAA 
AATATAGAACACCTAG 

AAAATCAATCAACCAAACAAACAAATGAATAGTAGAAAATCAAACACACATGTATTGCCTCTT 

GTTTCTGCTGGAATTTT 

TCCCT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_791 

ACACTTTTTACACCATAACTGCCATGTGGTGATAAGCTMGTCATCTCATTCCTTCTCCCTTT 
CTCTGTGCCTGTCTCCA 

TGGTCATTCGGTCCTATCATCTGTTMCAGTAGGAGMGGCATGTTTGCATTTGAGAATGAT 
GGTTACTATAGCAGTGAG 

TTGCTTATACTGGTCTATGAAGCATCTAGGACTGTCCCACAAACAAGAGAAGGAAAAAAAGC 

CAAATGGAGCGGACGCGT 

GGGTCGACTCAAGC 

>MPM20QO-002P8jKeast_Table1_792 

ACAGTTTACTACCCAMTTGATATTACTACCTGAGCATTrTTCATTTTCTTACATAATCTTCC^ 

AACATTCATTTTATC 

TACCACAAMTATTAAATTGMTAAMCATTTTTGCTC 

G GTTTT AAC ATTTC AG 

TGTMTATGTMTGCAGCTCAAMGCTTTGTGCAAGTGGTTTCTGGATTTAGGATGTAGTTTT 
CTTTGA 
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>MPM2000-002P8_breasLTable1 J793 

ACCCTCGGTTGCAAGCACAAGCAAATGTGCCAGGGTGGTTGATGCAGCTGTGGTCACAGGT 
CCTATCCAAAGAGCACTCG 

TCCACATCTTGGCAAGACTTCTCATCTGTTAATAATTTAAATCCTTTCTT 

>MPM2000-002P8_breastJTab!e1 J794 

ACATCATGCCTCCAGTTCTGGAGCTMCACAGATTTCTCCMTTTCATCTGTTTTGCAGAGCT 
GGGGAGGTCCATCTGGT 

TTCACAATGCACATCATCCCACCAGGCATTACATGCCCTACATCCTGGACCGTCAGTGCTGA 
ATTTTTATCTTCAGTATT 

GACCCGTATTACCCCATAGCTCAATCCATTCATTGAGAGAATGGCTCTTCCTGGCAAAGGGG 
CTCCTGGAACTCCAGGCC 

TGCGGATTGCTACAGTCATGGCTTCAGCAGACGTGGCGCACGGTCAGATGGCCTCAGGCTT 

CAGTCCATGACTTTGGAAC 

A 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 „795 

ACCCTCGGTTGCAAGCACAAGCAAATGTGCCAGGGTGGTTGATGCAGCTGTGGTCACAGGT 
CCTATCCAAAGAGCACTCA 

TCCACATCTTGGCMGACTTCTCATCTGTTMTAATTTAAATCCTTTCTT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _796 

ACAGGGCAATCAGAGGGTGAATGATACGCACACCTGTGTATCTCCCATATTCTGCAACTTCT 
GUM I ATTAG AAGTGTA 

GAATAAGTTCCCATCTTGTCTTCTAAGCTTTCAGGTTCCCAGGGTGT 
>MPM2000-002P8_breastJTable1_797 

ACTTCC l I I I I I I I i I I II I I I I CTTTTTAGCTACCTGGGTATCTGCTTGGGACCCTGTCCTCTT 

CCCACTCCACTGTAG 

GGTAAGATTAAACTTTTCTAGGATTCTTATTAATGAMTTATATAGCATGGATACTTTTATATCT 

GGCTTCTTTTGGTTA 

GCATAATATTTrTGAGATTTATCCACGTTGCTTGTATC^ 
AGCAGCATTTCATTGG 

GTGMCATMTAAAACTTTATTTTTCTGTTGATGGACATTTAMTTTGTTCCGATTTGGATAAC 
TGTAAATAAAAACTGC 

TATGMCACATATGGTCMGTCTTTATGTGGGCAGATAMTGCTATTTTTAAATTTAAG 
' >MPM2000-002P8j3reastJTable1_798 

ACTTTATATACATAATATCTTACTCTCTAATCCACATAATGGAGTTGTGCCAGACTCCAAACTG 
AACATAATATTTATAT 

ATACATATATATTTATATATATACACACATACATAAACTATAAACCTGAATATCTTAGCATACAA 
AACTTATCTAACAAC 

TAATMTTTATGATTCCTTTGAGAGGGAGGGGTTAGMGAMCTCTTCTTAGTCTTTGAAATA 
GTACTGACAGTAAGCAA 

TAMCAACATTA7TMTTTCTGGGTTCTCATTTATTCAAGTGAAAGACAAATAAAATAAAATTC 
ACTTCTGAGCCACTAG 

AMTTTTGAMTCATAMGGATTATTGGGAMTGAGTAGTCTTTAAGMCMTTTAGTGTTATC 
TAAGTAAAGTGGATTT 

TGGTMGATACAGAGAAAMTCTATGCATMATAAATTCTTGCTTCATTGAGCAACTATAATC 
GCTAAATGGGTCTTTCT 

MGTATCTCAGGAATGTTTTTAAAATATTAATAGTGAATAAA 
>MPM2000-002P8_breast JTablel J799 

ACTCAAAAGGCATTTCCGCTTACMTTTGTAGAMCACAAAATGCGTTTTCCATACAGCAGTG 
CCTATATAGTGACTGAT 

TTTTAAC7TTCAATGTCCATCTTTCAAAGGAAGTAACACCAAGGTACTGGGTAGATATACGCA 
GGTGATCACAAATCTTT 

TATGTCTATTCTTG ATCCC I I 1 1 1 1 CTTTACTTCCCAMTTTGCCACATCTTTCTTCTACAGCTA 
ATAGGATGGGCTGCA 

ATTAATTGGTAATGGTAAAGAGATTATGCTTACAAAAGAGGTGAATGTATCATATAAGGAGCA 

TAGGTTGGAATTTTAAG 

AAACGTAACCAAACATATTGGAATTAA 
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>M PM2000-002P8 J)reast_Tab!e1 _800 

ACTACCCAAGGTCCTCTGTGACTCGCCGCCCACTACCCAAGTGAATGAGTCTCCCCTAGAG 
CTTTGCTACTCAGAGGGGT 

CTGAGGACAACAGCATGGGCCAACACGTGCACTCGAGCTGCCTGGAGATCTTGTTCAAAGG 

CAGATTCTGAATGAGTAGG 

TCTGGGTTGGAGCCTGAGAGTCTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _801 

AC I I I 1 1 I I I I I I 1 I I I I I I I I I 1 1 I GGAAATAAAATTTTAATGGAACACAGCCATGCCTGTTCA 
TTTACATATTGCATA 

ACCCCTACCCCTAGAATTGAGCAGTTGCAACAGAGGCCATATGGCCTGACAAAGCCTAAAGT 
GTTTACCTATTGGGTTCT 

TTACACAAMTGTTTGCCCACCCCGGATTATATCATGGACTCGACTTGTTTTGGTTTCATATT 

CATAGTCTGAATATATT 

TTGGTAGCCTTAACAGTTCTACAGGGAGAGAATATACMGTCAGGCTATTGTAGGTTTTCTGT 

AGTTTCACAGATTTGTC 

ATT AT AATC AGA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_802 

ACCAGGACCTCTAACTCCCCCTGACACAGAGCAATTAGACTCCCATAACAATGGTATCAATT 
ATACCACTCCATTGGAGG 

GACTTCCTTTATGTGTCAC^CAGGATACATTGCTCMCTGCAGTTGCCTTGCAGTTTGATCCC 

AAGCATGGTTGAGTTAC 

CATAAAAAAATTATGT 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_803 

ACCTGCTAAGTGCTGGACAGCCTTTCTCACATTTCCTCCCAGCAATCCTAGAGGCAGGCCTG 
GTTGCCTTTGTGAAGCTC 

AGAGTGGTTAAGTAACTTGCTCAAAATCACAGAGCTACTAAGTGGT 

>MPM2000-002P8Jxeast_Table1_804 

CTTCCCAGGGATAGTTrTCCATTTGATTAMGTTTTGTTCTTATGTTACTTTTT 
TGCAGTTTACCTAAT 

GCTMTAGGGTCTCAGGAACTGTATTTGATGTTAAAGTGTGGTTTTTCCAGAAGATGACAGAT 
AATTGGTGGTCTCCCCT 

TTTCCTCAGCMCATAGTTGTACAGCATACTGACTCAATTCTTAAGTCTGATTTGTGCANATTT 
TTATCGTACTTGAGAG 

TTACAAAGCAAGTGAGAACTTGAGGGATCAAGATCCTGGAGAGAAGGAAACCTTAAAAGGGT 

AAACCCAACATTTGGCTC 

TACTTTTCCCCTTGAGGTA 

>MPM2000-002P8j3reastJTable1_805 

ACAAACCCCAAGTGATTATAGAAAAATCAATGTGGCAGCTACACTAGAGATGTCCAACCCCA 
AGGCTATGGGCCGTTGCT 

CCCTCTTT(XCCCCMTCCCMTCCCGCGTACGCGGGGCCTCTTTTCCGTGGCGCCTCGGA 
GGCGTTCAGCTGCTTCAAG 

ATGAAGCTGAACATCTCCTTCCCAGCCACTGGCTGCCAGAAACTCATTGAAGTGGACGATGA 

ACGCAAACTTCGT 

>MPM2000-002P8J)reastjrable1_806 

ACCCCTAAGTGGGAACCTACCAGGACATTCAAAGCAAGAGCAGTAAGTTCTGAATGTTCTGG 
GACAACCTGGGTGATATG 

CATGGATATGGGCTGTGGAGGCTGAGCATTTTAATGATAACTTAGGGAAACGAGGCATGGC 

CATGGTGTAAAACTCTCAA 

ATCCCMGCCCTAATCCMCCTTAAMTCCGAGTCTTCTAMGGGCTGTTTTAACCATGAAAG 
GACCATAAGAAAGGCAA 

TTCACAGAAAATGAAGCCATGTGGCCAAGAAATATAAGAAAAACAGTAAAAGCCCTTAATCTC 

AATAGCAATAGAGTGGA 

TGCAAATGAATATAATGAGTTGTC 

>MPM2000-002P8^.breasLTableU07 

A CI I H 1 1 n 1 1 II 111 I I 1 1 1 II i M I GGCCTCTCCAGTCTTTGATTGTCCCGCAACAGTATTA 
CAAACAAAAGGCATT 
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AGGCAAAGCATGCTGAATTGATTGGAGTCCCTTGGTCAAAGGTATTATTGATTGACGGCAAT 
CAGATCCACTCCCTCAGA 

AAGGATTTGAGTAGGCCTCTTCTGTCCATCTGCAGAAGGTTCCCCAAAAGGGGCAGAGGGC 
GGGGCCCTGGTGGGAGGGT 

GCCATGGGAGTTAGGGTGACGCTGAACCAGGAGTAGCAAGAGGCCTGTGAGGAGTGCAAG 

GAAGAGGAGGACGCTGAGCT 

CCATGGTT 

>MPM2G00-002P8 J>reast_Table1 _808 

AGGGCGAATTGGAGCTCCCCGCGGTGGCGGCCGAGGTACTGAATTCTACACCTGGAAAAA 
C AAAACCC AG GTGTCTCCTC 

AGCTTCAAAAACTCTCAGGGAATGMTCCCTGTGTCCTACACCCAAGTATGTGGAATTTAAG 
AACCTGCTGTGGACCTAC 

CTATTTTCTTAGAMTATGCAGCTGMTATAACCATTTTTGGATATTTGAGATCATTATGT 
>MPM2000«002P8J>reast_Tab!e1_809 

ACCAAATAATGGAGCTAGAATTCCTATCAAAATAATGGAGCTAGAATTTCCATCAACATATAA 
AGTCCATATGTGAGCCT 

CATATAAGGCAAACTGTAAAATCAGTCAAGGTTCTAAGTCTTTCCTCCAAGATCTGGAAAGAG 
TGATTGAGCATTCGTTA 

TTTTAMTTACGGACTATTTTTTTCCATACMGGAAGTTMCATCTAGAGCGATCATTCTCAAA 
CTTTATTGTATACCAG 

MTCATTTGGAGGATTTATTAAMCACAMGTGCTGGGCCTTACTCCTGAGTTTCTAATTCTG 

TACACTCTGCCCCCATC 

CCGGGATGAG 

>MPM2000-002P8 - breast_Table1„81 0 

ACAG GTATGG G GACCACAGGAACAGTTAAATTCATGGCATGG CTGGTCTACCACACAGTCG 
GGGGAATTCTTTAAATAGA 

GCCTGTCACTCTCTTGGCCCATCMTGGGATTTCCTTCTCGMCTGCTGATTCGTTCAGGT 
>MPM2000-002P8J>reastJTable1_81 1 

ACTTAAGAACTCTCCAGGTAAGGAGCATGGCTCTAATGGGAAATCCTTCAGGTCGGGGTGA 
AAG AG GAAAAA AA AATGGT 

TACCAAGGATGAACTGTAGCTCACTTAGGAACTGAGCTTTCAGACTCCCATAAGAGCTAAAT 
GATAAAAGAA I I I I I 1 I I 

TTTMGAAAAAAGGAAAAGAAAGAAAAGAAGAGGAAGAAACCAGGAATTCAATAATGTCCTC 
AGAAAACAAAGCAGTGAT 

TCCTTCCTCATTACTTTTGAGCAATGAGACCCTACGCTCCCGCGT 
>MPM2000-002P8„breast_Tabfe1_81 2 

ACTTTATTCTCTTATCCAGGACTGGATCAAATGATTTATGGCATTGTGCTGTTTTMTGTTCT^ 
ATCCACAGGGTCGATT 

CCAATAACTGAAGCCCCAAGCCGCCCTAGAGGTTCAGTTAACAGCCCACCACCACAGCCAA 
CGTCAAGAATCTTCATCCC 

CMCAMGGTTTTTCCTGGCTGGTGATTAGGMTTGTTTTCAGMGATTGTCCCTAATTAATG 
GCACCCTCAGGTTATTC 

ATGGMTGAAGAGGTGCATATACTCCTTGTTCATTCCACCATTTGTGAGCCCGGGCCAAAAA 
GGTTTTACC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_81 3 

CGCGGNGGCGGCCGCCCGGGCAGGNACTNTTGCCNGGGANGAAAAAACCCCGACAGCAG 
CAAACNGCAGAANCNNCAGAC 

NGCAGGCTGCNGATGGNGAGAGGGAACNCCGCCCCANACCCACNGCCACNGAACCNGGC 
NGGGANACCAGNGGCCCNGGN 

GGANGCACCANAGANGAGGAGCCCGGGTNTTCTGGCCAGGGGGCNGCNCGCACCNCGGC 
CGCNCNAGAACNAGAGGACCC 

CCCGGGCNGCAGGAANNCGANANCAAGCNNANCGAAACCGNCGACCNCGAGGGGGGG 
>MPM2000-002P8J)reast_Table1_814 _ 
GAGCTCCACTCGGTGGCGGCCGCCCGGCAGGTACTCATCAGATGGAATGTTTTACCCCGCC 
GAGGTTTTAGTCATGATGT 
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GCTGAGCTCTCTGCGTCTGACGTGACTGACTGGTAGCTGGGCGTTGGCGTGACCCTTCTTT 
CCCTTAGGATCACATATGG 

AGAATTCCACCTATGGGAAAATTAAAATGATTGACATGCCCGTGGAAAGGATGCATCCCCAT 

CTGTCCAAAGGCTATGCG 

T 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _81 5 

ACATATCACAGGATTAAAACTCCAGTTAAGCAACTGAGCTAATCATTGAAGTAAATTAAAAAT 
ACCAAGCTTCTTTAACC 

TATCAATGCTGTTTTAGMGCATCATCCGMCAMTAGAGATTTAGTTATAAATTGGCTGGGC 
TACATTCTGTGATGAGA 

ATTTTGCTTAGTACCACTAGAGGAAGAGAGACTAGAGGCCCAAGAAGAAGGTGAAAGTAGA 
G CT ATGTG CCC AAG AAAAA 

CTTGTAGAGATGGAATAAGAACTGAAACAATAGTAGAAACACTTGCCCTGAAGAAAAAGGAT 
G G AAA AATG AAATAG ATT 

GATTTTTAGCTGGTAGGGAAGAAAGTTAACATAGTCTTAGTCGGTTGGGTTTTCTCAAGGAA 
CTGAGAAGCAGGATTAGT 

TTTAGAAATTTGAAGAAGGTAGTGAGAGGTGAAGCCAGCTGGGTCGAGGGAGGACTT 
>MPM200CM)02P8 j3reastJTable1_81 6 

AGGGANCCNGGAGNCAAAGCAGCAGCCCCGGANGGNGCACNCCCCGGGGGAGACANGGG 
GGAGCCGCAGCCACCCTGCCT 

GGCNGGCACGGCACACNGGNNNGCAGACAGGCCCACGNACCNGCCCGGGCGGNCGNCAA 
GAACAAGGGGACCCCCGGGCC 

GCAGGAANCGAAAAnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnhnnnnnnnnnnnnnnNCNNNNGGNCC 
CNNAAGGGAG 

GGGAAAANGCGCGCCNGGCGGAAACANGGCAAAAGCNGGNCCCCGGGGGGAAAANGGNA 
ACCGCNCAACAAANCCACACA 

ACAAACGAACCGGGAGCAAAAAGGGAAAACCCGGGGGGCCCAAAGAGGGAGCCAACCCAC 
AANAAANGGGGGGGGGCCCA 

CCGGCCGCNNCCAAGCGGGAAACCCGGCGGCCAGCCGNAAAAAAAGNAACGGCCAACCX) 
CCCGGGGAGAGGGGGGGNNGG 

GGAAAGGGGCCCCCNNCCNNNNCCCCGNNCANAGACCCNNNGGGCCCGGGNCGNNCGG 
NGGGGGGGAGGCGGGAANANNC 

NAACCAAAAGGNGGGAAAAODGGGAANCCCAAAAAAAAGGGGGAAACCCCAGGAAAAAAAA 
AGGGAGCNAAAAGGCNNCA 

AAAGGCNCGAACCNNAAAAAGGCCCGGGGGNGGGGGGGNNNCAAAAGGNCCCNCCCCCG 

GGCNGGGAAAAAAAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_817 

TACCAGTGGCCCCCCGCGTACATGTGTGAAAACAATATTGTATACTACCATAGTGAGCCATG 
ATTTTCTAAAAAAAAAAA 

ATAAATGTTTTGGGGGTCAAAAAATAAAAAAAAAAAAATTAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Tablet_81 8 

ACAGGAGGCCTAGGACTTGTAACTGGCATCTGAAGTGTGGGGAGTCCTGTGGGATTGAGCC 
CTTAACCAACCCTAAATAC 

TTGTGCTMCTCCAGGTAGTTAGTATCAAMTTGAATTACATTGTTGAACATCCATTTGGTGT 
CTGGAGAATCACAGAAT 

TGGTTGCTGGTGTTGAAAGCACCTGAGAATTGGTGTTAGAATTGAAGTGAGGAAAGCGAACC 

AAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AGTT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 _81 9 

ACTTTGTAAAGAGGTGCAAGAAAACCAAAAACATAGGCATCCAAGGTAGAAGGCGTATCTCC 
AAAGAAAACTGAGATGTT 

CCCMTCTGTTTGATAGMGATTTAGGCACTCCTTGGCATCTCTGTATATCTGTGCTTCCACT 
TCTCGGAGGTGGTAGAG 

GGGAGGCTGTCCTCTGGTCAGGAGAATCCTATTCAGTGCTCCCTTAGACATTCTTCCAGGCA 
GGATCAAACTCAAAGGAA 

GAGGMTTTGTGMGCAMCCATGGCTTTGTCACAGTAAAGTAATTGTCACTCTCAACCC 
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>MPM2000-002P8 j5reast_Table1 _820 

ACATTTAAGCGGAAGCATACGGGAATATGAGTGCAAAAGTGTGGCTGAGCCGCGTATGCCC 
TTGATTGGTTTTGGGAAGC 

CTGAGGGAGGCAGCCTTCCTGGCTATGAGCCATCGCCTGCCCAATCAGGCTAAGGGTGGT 
GACTGGGGTGGTGAAGGGGC 

AGCTCTGCTGAGCATGGTCTGCCTTATGGCCTGAATTGTCCTCAAGGGGTGTGGACTGCAG 
ATGGTGTTCACATGAACCG 

G^GACATCACTCTTTAGGATTCTACTGGCAGCCCCTGAATTGGCTCAACGTTTGTGGAGGTG 

GTATTTCCCTGAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _821 

ACTGTGGGATTTGTCTTTTATGAGTTACCAGTTCAGAGACTAGTTCATCTTTGGTTGTATAGG 
ATGTTAGGATCTCAGTT 

GGCATTCACAGTTAAATCATGCACCTTCAGGAACTGGGAGCATTTTGATCCAGAGTCACAAT 
CATTC CTTTCTT ATCTTC 

ATCCCTATGGTATGTGTGTTCTGAAGTTTAACTGACAGATGGCAGCTGGTACCTGCAGGCCT 
CCTACAC CTACCTCTCTC 

TGGGCTTCTATTTCGACCGCGATGATGTGGCTCTGGAAGGCGTGAGCCACTTCTTCCGCGA 

ATTGGCCGAGGAGAAGCGC 

GAGGGCTACGAGCGTCTCCTGAAGATGCAAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 J22 

TGTCACTGACTTACGCCCTTCCCACAGCTACAGATAAGGGCTCGCAAAGTTGGCCTCAGAG 
ACACATCATGAACCAAGGT 

GGACCAGCAGGTGCCGAGCCTGTGTATCTGCTTGGAGGAGACGTTCCAATGTGCTGCCTTG 
TCAGAGATGGGAGTTGCAA 

GAAACAGAAACCCACCACAATTTCTCAGGCAAAAAGGGAGTTAATTATAAGGACATAAGAGC 
ACAAAGTTCCAGTGCAAG 

AGATACATCCAGGCTGCACAAGCTCCGGGAGTGGGGCCTGGCAAGCCAAAAGAAACCAAA 
GTTTGTCTTGCCTTCTGTTC 

CTCTTTCTGMGCCACATAGCCTTTTATTGACGGTGTATTCTTGCATCGCTTTTGTTTTCT^^ 
TATGTCTCTGAGGCCA 

GCTTTTCCTGTTCACTCATCCCTTGATTAAATATGGACATTCT 
>MPM2000-002P8J>reast_Tab!e1_823 

ACCACAAGAACTATGAGCTGGTTATCCACTTCATGTGGAATCATAAGCGTCCCAAAGTGACA 
ATACATATAGATTGCCAG 

GCAGTGAMCAGTTMGATGCCACCATAGCTTTCTTTTCAACATCTTTCTAAATTANNCCTTA 

CTATTTCTTTTGTTCCA 

AGGTTTGTAC 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_824 

GAACTTTCAGCAGAAGCGCTTGCCGGGAGCAAAGGGACAGAAAAGCTGAGATGAACAGTGC 

CGCAGCAATCACAGCCGGG 

CAAGGGTGCTCCGAGCCTCGCATCCCC 

>MPM2000-002P8_breaat JTablel _825 

ACAAAGAGAAGCAGCtGAAGTTTCAGAACATGCTGTTATGCTTGCTAAGGATAGCAGAGAAG 
AGTTGACTCCAGATGCTA 

ACATCAGAGAAGTTGGCCTTGAGGGGGCATTGTTGATCTTACTAGACAAGGAGACAGATGA 
GAGATTATGCCATGATATC 

AAAGAGACTTTAAATTATATGCTTACATCTATGGCAGTGGAAAAACTCTCCCTGTGGTTAAAG 

CTTTGTAAAGACGT 

>MPM200O-002P8J)reastjrable1_826 

TACCAGTGGCCCTGGTGGATGCACCATAGATGAGGAGCCTGGGAGCCTGGCCAGGTTTCT 
GCTGGT 

>MPM2000-002P8„breasLTableU27 

ACAATAGCATGGGAACCATTAACCAGCAGGCCATGGACCAACTGCAGTATCCTTTGTGACCC 
AGAACAGCACCAAGGTCA 

GAGGGCACCTGTATTCATAAACCAGCTGCCTGACTGTGAATCCTGATGAATCAAGCTCAAAA 
GGAGAAAACATAAAATAC 
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ATAAAGT 

>MPM200O-002P8Jxeast_Table1_828 

ACAACTTTAMCTGTATTGTATTCATGTTGCTAMCAATATTGGCCTTCTCGATGATTTTATTC 
ATGTTGCTCCAAAGTT 

AAAACCCTGTAGAACTMGTAGGTGMGAGATATTTTGTATAAGTGCCACAGAAGAGAAAATA 
TAATAATTAAATAGTGA 

ATTGAGCATCANCTAGAATAAAATAAAATGAGTAGGCATTCCTAAGATGTGAAATGATCACCT 
AAGATATACATGCTCCA 

ACCATATTGATTTTAGAACAAAACACAGCAGCCCATAACAGTTTGTGGCCTCTACTAACTGTC 
CTCTGCTGTCCCATCTA 

GAGGTTATGTTTCTCTATTTTTAAMTAMATGTAGTTAMTTAGCCTGACGGATGTTTCCTCT 

CTATCCCTTATCTCAA 

ACACATACAAAACAGA 

>MPM2000-002P8 - breast_Tabie1_829 

AC I I I I I I I I I 1 I M M I I I I I I I GGTTGAAAGATTCTAAAGTGTGTTTTGATCATGTTTTCAAAA 
CTTTAAAAATCAAG 

TTACTTACTGAATCCAACCATT(XATCTGGAACTTTGTATTCTTCT^ 
AAATACAGAAAGCACC 

ATTTTCCTTCAATGAAAGATACTTTGTTTACAAATAAAAGATAATCTATTAATAAAAATGGAAGT 
CTAATGTCTCCCAAT 

GGCTTAAACTAAGGTTCTAGGCTCAGACTCATGTCAAAAAATATGATCTTATTACTTGAGTAG 
TT AAATT AAG AAATTT A 

AGATGACACATCGAGTGAAGAAGGGATGATGAATGGAACAGTCTGAAGGCATTAACTGTAAA 
GAAGTTGAAGTGGAGTTT 

AGAGAATGTCATCTTMCAGTTACTCTAATTCACCCCTGTTCTTCTAAAATGTGGTTAATTCCA 
CCTATCTCTCCAAATC 

ACAAATTTTTCTCACTCAAAAGAAAAATCATCACTT 
>MPM2000-002P8_breasLTable1_830 

GCGGCCG AGGG AC I I I M I I I I I I I I I M t I U M I M II II I GTTTCTGGGGTTCTGAGTCCA 
GTCCCCTTTGCATAAA 

CGCCCGGCGTGGCTCTCTCAGCGTCCCCGCACCTTCATGCGCAGCAGATTCTTGGACAACT 
TTGTCTTTCT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_831 

ATTGGAGCTCCACCGCGGTGGCCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGGGAAGGCGAAGAA 
AAGAATAGAGAAGATAGGGAA 

ATTAGAAGATAAAAACATACTTTTAGAAGAAAAAAGATAAATTTAMCCTGAAAAGTAGGAAG 
CAGAAGAAAAAAGACAA 

GCTAGGAMCAAAAAGCTMGGGCAAMTGTACTGTTTGAGGTTTCAGGAGTTCACTGGGG 
GCCTTGGAATGTATCTCCC 

GAAGATAAGGGGGAACTACTGTAAGCAAAATCGAAAGCTATACAACAATCAGAAATGGGAAG 

AGAGCAAATCCAAGTATA 

AGTGMGACATTCCTCTGAATTCCCAGCATTCATCGAGCATCAAAAACGACCAATCTTTTAGT 

CCTTTTCTTGT 

>MPM2000-002P8„breast_Table1_832 

actgggacattccaaatggctgcaaagtaatcaggaatcgatcggattgtaaggacattgat 
tggacgacatatacctgt 

gtgctaggatttcaXgtatttggtgtctggccagaaggatctgatgggacagatatcaatgc 
actggtgcgatcccacaa 

tagamggtgatagctgttgccgatgacttttgtaaagtccatctgtttcagtatccctgctc 
caaagcaaaggctccca 

GTCAC 

>MPM2000-002P8^breasLTable1J33 

A CIll I 1 1 II I I I I n I 1 1 I II 1 1 1 1 I M I I CCTAGCCTTCGAGGCCCACCTTCTnTTGAAGTCT 
TCCCTGGCCACCCT 

GGGTCACACTGTGCTGCCTAGGAACTCTACAGCAGTGAATGCCTGCATGATTTATTTGGT 
>MPM2000-002P8J)reastJable1_834 
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ACGCGGGACAAAATAAGAAGGCTTCCTGAAAGCACTGCTGCTTGGCATACTTCTTGTAGTAA 
CCCTGTCACCGTCTGCTT 

TTTGAAGCTAAACTAGATCCAAGAAATTGACATAAATAATGAGCAAGAAAATGATTATAAGAG 
GATATTGCCTCATTTTC 

CACATATATTC^TTATTCTGMGACTACTTTGAGGTCAACATTCCAACAGACCTACGAGCAAA 
A C ATTCT G G G G AAAT AA 

GTGAGAGAAAGGAAATTGAAGAACTATCAGAAGCTTCAAGAAACACCATACCACTAGCAGTG 
GTGCTTCCCACTGAAATT 

CCATGTGAGAATCCTGGTGAAATATTCATAANTTTGAGAGATGAAGTAATTGGTGATACTGTA 
GAGGTTGAATTTACATC 

AAGTAATAAGCGCATTAGAACACGGCCAGCCCGTTGGAATAAGAAAGTCTGGTGCATGAAA 
GCTTTAGAGTTTCCTGCTG 

GTTCAGTCCATGTCAATGTCTACTGTGATGGAATCGGTAAAGCTACAACCAAAATTAAGTACC 
T 

>MPM2000-002P8jDreastJab!e1_835 

CCGAGGTACAGGTGMTGCCATTCTAGTCATCTCCCATGAAGATTMTTATTTCCTTTTCACA 
AATCCATTCCTTCTGAT 

CCAGMGAMGAMGCAGTGAGTGATTTATTTTCTCCATTGTMGATTTTTGTTATTCATM^ 

GAATGAATGTGCTGAA 

T7TTTATGGTGTTATTGGCTAGTTTTGAAAAAAAAAA 
GTTCTMTGACTCACG 

I I I I I CAAAATTAA I I I I I CAGTTMGGCAATTACAAACTTATCATTAGTTATTAACTTTGATGC 
CAGGTATACTATCCC 

ATGCCACACAAAGGCAGCTCATTTTGATATAGACTGGGGCAAAGAAGATGATTCCMTTTGT 
TAATTGGCATCTATGAAT 

ATGGATATGGAAGCTGGGAAATGATTAAAATGGATCCTGACCTCAGTCTAACACACAAGGGA 
TTTATCTATTTC 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_836 

ACTCAAGGCCCTAATCTCAATACCATCACATTGGTGGTTAGGGCTGTAACATTGGGATATGG 
GGCAAGACACAAACATTC 

MTCCAAAGCMGCATGTCCACACTGTTGGGACTCCMTCCCACTTTTGCATTGAGTCATTAT 
TTAACCACTGT 

>MP M200 0-002P8J)reast_Table1_837 

CMTTTTAATTTACAACTGTTGGAAATAAAAATCACTTAAI I I I I I I CCAGTGCTTCTCCCTCAT 
CTGGTTATTCAAGM 

MCAAMCAGTCTCTGAGATATTTAGC7TTTCAMCTGTAMTAATGCTCTAGTGTTATTTATT 
TTTAATCCCACTTGTA 

TTATTTTACCTCTAGAGCATCTTGTATTAGGACATGTTATATTTATGCCAGTGGGAAATAAGTT 
ATGGCCAAGTTTTGCA 

AAMCAGG^GCAGTGAGATACTTGTTTTTTTCTCCTCACTAAATATCAGTAATTGTCAGGAA 
TGGTATTACCTATTTTC 

ATTTCCTCTTTTCAGCTTTAAGCThrTGTTGATTGGGACACTAAAACTGATGTATACCTGAGGA 
AAAAATAGAATGTGCTC 

ATGGTTAGGGAAAATTATATTA I 1 1 I I AA I I 1 1 1 I AATTTG Mill! AACC AAGTAG G AATTTG G 
GTGTATGGATAAGAG 

GCCAATCTGCTTCTGTAGGCTATAGAAGAAAACCAGTTGTATTTTAT 
>MPM2000-002P8j3reast_Tabte1_838 

ACTGGGGGTAGCTGAGMCTATCACGTTCGTTTCTTCCTCGTCCT(XDCCTTTTTCTGCCTTCT 
CCTTGAGAACGTCTTTG 

AAGTTGGGTCCACTGTTTAGGGTTGACTGCCTGT 
>MPM2000-002P8^breasLTableU39 

GNACCCAGCGGGGGGGCCATTTAGAGAGGGGNAAGGGCGCGCTAGNCGAACANGGCANA 
GCNGACCNGGNAAAGGNAGCN 

GGNCACAAANCCACACAACAAACGAGCCGGGAGCANAAAGNGGAAAGCCNGGGGAGCCAA 
ANGAGNGAGCGAACNNACAA 
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NAANNGCGNNGCGCACACNGCCCGCGAnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 
nnnnnnnnnnn 

nnnnnnnnCGGANNGCGGAANGGGGCGGCACAAANCCGCANACACGCGNAACAGANNNGCN 
GGAGCACGGACGNAACGGC 

AGNGGCGAGCGGAACAGCNAACTCAAAAGGCGGGAAAAACGGGNGAGCCACAGAAANNAG 
GGGGAAAAACGGCAGGAAAA 

GAAAAANGGGGAAGCAAAANGGCCAGCAAAAAGGCCAAGGAAACCGAAAAA 
>MPM2000-002P8_breast JTable! _840 

TACAGGGCCCTGGTGGATGCACCAAGATGAGGAGCCTGGGAGCCTGGCCAGGTTTCTGTC 
GAGCGGCCGCCCGGGCAGGT 

ACCTGACTGTGATTTCAAACCCCAGGTGGTTACTGGAGCCCATACCTAGGAAAGGAGGCAA 
GGATGTATTCCAGGTAGAC 

ATCCCAGAGCACCTGATCCCTTTGGGGCATGAAGTGTGACAAGTGTGGGCTCCTGAAAGGA 
ATGTTCCAGAGAAACCAGC 

TAMTCATGACACCTTCAATTTGCCATCATGACGCAGACCTGTATACATTAGGTTAAATCTGA 
ATTTCCACTGCTTTGGA 

GAGTCCCACCCACTAAGCACTGTGCATGTAAACA 
>MPM2000-002P8j3reast_Table1_841 

CMCTTTAMCTGTATTGTATTCATGTTGCTAMCAATATTGGCCTTCTCGATGATTTTATTCA 
TGTTGCTCCAAAGTTA 

AAACCCTGTAGAACTAAGTAGGTGAAGAGATATTTTGTATAAGTGCCACAGAAGAGAAAATAT 
AATAATAAATAGTGAAT 

TGAGCATCACTAGAATAAAATAAAATGAGTAGGCATTCCTAAGATGTGAAATGATCACCTAAG 
ATATACATGCTCCAACC 

ATATTGATTTTAGAACAAAACACAGCAGCCCATAACAGTTTGTGGCCTCTACTAACTGTCCTC 
TGCTGTCCCATCTAGAG 

GTTATGTTTCTCTATTTTTAAAATAAAATGTAGTTAMTTAGCCTGACGGATGTTTCCTCTCTA 
TCCCTTATCTCAGACA 

CATACAAAACAGACAGACAATAACAAAAAGACATCATCTTTATCTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_842 

TACCAGTGGCCCTGGTGGATGCACCATAGATGAGGAGCCTGGGAGCCTGGCCAGGTTTCT 
GCTGGT 

>M PM2000-002P8 j3reast_Table1 _843 

CAGCAGCTTTGCATGTTGACAAATCCACTCTCTGCTGCAGATGCCTAGGGGAAGTTGCAGAC 
TTAAATTTTCTTTTGTAA 

AATGGGGGAACACAAACAGATCTTATGTCACACTGGTTACTCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AAAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_844 

ACGCGGGGGTGGAGAGGACCATGTGAAGAGAGAAGCTGAGACTGAAAAGGATTTATGTATT 
AATATTGACAGAAGCCAAG 

GAACACCATCTGAAGTTCTGACGGCAACATCAGAAGCTAAGAGAAAGGCATGGAAAAGATTC 
TCACCTAGAGCATCCAGA 

GGAGAGGTTGGTCCTGCAGACACCTTGTTTTCTGACCTCTGACCTCCGCAACTGTGAGGGA 

AGAAATTTCTGTTGCTTAA 

AGACACACAGCTTGTGGT 

>MPM200(M»2P8 j3reast_Table1 _845 

GTCCCATGGCTTTTCCAGTTCTCTCJrrGCCTTGAGGCTCMGMCAGTTTGTTT^ 
GTCTGGGAGGAACTACA , 
GTTTTCCCCAGAGTAGTCTTGGCGGACTACTGGAAGTCACAGCCAAAGAAACTCTGTGATTA 
CTGCAAGTGCTGGATAGC 

AGACAATAGGCCTAGTGTTGAATTTCATGAAAGAGGAAAGAATCATAAGGAAAATGTGGCAA 
AAAGGATCAGTGAGATTA 

AACAGAAAAGCCTGGATAAGGCAAAGGAAGAAGAAAA 
>MPM2000-002P8J)reast_TabIe1_846 

ACATTTCCTAAGTATCACATGACTTAACAGGTGCAAGCTGGCAGGCATCGGACTTGGTATCC 
GTAAGACCTGTTGCCCCT 
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TTGCCTTCTGCCATGATTGTAAGTTTCCCGAGGCCTCCACAGAAGCTGAACAGATGCCAGTA 
TCATGCTTCCTGTATAGC 

CTGTCGCCTTTGGGCAGCTGGACACCTCACCCACGCTTCAGGCTGGAGCCTTCCTCATCTT 
TATTAGGTGTCTTAGAGGC 

AAGTGCCGGAGGTAACATCCTCCTCTGCATTTCCTACACTGACAAGGAGAATGCTGTGGCTC 
TACGCAGNCATCCTTTTA 
-CAACTTTTGCCAGGGAGCAAAG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _847 

ACTGCTGTGTAGCAMCAGCCCTMACCMGTGACTTAAMCAACCATTTTCTTTGTTACAGT 
TTTGCTTTCCTGGGTTG 

GGCTCAGTTGGGCGGGTTTTGCTGGTGATCACTCTMTGGCTGCTTTTCTCTCCAAGTAGCC 
TTTCCAGCAGAGTTGCTG 

GCCTTACCTGGTAGCTGATGGCTTAGGGCTCACAAGAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _848 

ACGCX3GGGTCGGCAACTTTGGGAACCACCAGTAGGATGTGGTTAAGATTCAGTTCTTGCTG 
AGCTAAGGAAGCATTTCTC 

ACTTCTTTTTAATTGTCTGGCTCACTTCTAGTCCCTAACTAAATGCTCACTCMGAGTTTTAGC 
TTGAATGTCAAATGTC 

AAAAAATTAATTGGGTGATCTTTCTCCATTTCTAGGATAAGAAGAAAGAGAAGAAATGAAGTG 
ACCATCCAGCCTTTCCC 

AATTAGACTTCCTCTCCTTCCACCCCTCATTTCCTTTTTGCACACATTACAGGTGGTGTGTTC 

TGTGATAATGAAAAGCA 

TCAGAAAAGCTTTTGT 

>MPM2000-002P8jDreast_Table1_849 

ACCGTGTTTTAAGCTTAGTTCAGTCTCAAGTGTTTGCAGCCACATCTGAAGACCAATAAAGCA 
ACTGCTGGTTTATCCTT 

TGGGAGCTGACAGAATTTCTTCTCCCAAATACATACACAGTAAAATCATAAGCCTGGAATGAA 
GAAAAAAAAATCTTACG 

GGCAATGCAATGGCTGCAAAACTATAAGGATTAGAAATGTGAACCCACATTTTAATCCAAATT 
AGGGCAATTTAGAGGTG 

GTAGCGTAAAGAATAGCTTGCTGTMTATACGCCATGCTGATACAGMTTGGCTTTTGGCCTT 

GTCAAAATTAAATTGTG 

CCTTTCTGTATTG ATG GTGGGCATG 

>MPM200Q-002P8J)reastJTable1_850 

ACTTTGGCCTCTCTGGGATAGAAGTTATTCAGCAGGCACACAACAGAGGCAGTTCCAGATTT 
CAACTGCTCATCAGATGG 

CGGGAAGATGAAGACAGATGGTGCAGCCACAGTTCGTTTGATTTCCACCTTGGTC 
>MPM2000-G02P8J)reast_Table1_851 

GTGGTATCTGGGAGCCAGAGTAGCAGGAGGAAGAGAAGCTGCGCTGGGGCTTCCATGGTT 

CCGTCTGGGTCCTAACTGAG 

CAGTTCCTCCCCCGCGT 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_852 

GTGGTATCTGGGAGCCAGAGTAGCAGGAGGAAGAGAAGCTGCGCTGGGGCTTCCATGGTT 

CCGTCTGGGTCCTAACTGAG 

CAGTTCCTCCCGCGT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_853 

ACCAAATGGCTCACAAAGCCCAAAATATTTACTATTTGCCTCTTTACAGATAGTTTGCTGACA 
CCTGACATATAGGAATG 

GGGGACATTGCTTCTCACCACCCCCAGCTCTCTCACTGGATGGTCCATGTATACAAAGTAGA 
GCCCTTATTAAATG CAAA 

GATGTTGGTCTAAACCCTGCTTGATAGGATGATTGAGTAAATTCAAGAAAGTGGTAATGAGG 
GCTGGNNNTGCGGTGGCT 

CACTCCTATAATCTCATTACCTTGGAGGCCAAGGTGGGCAGAATCGCCTGAAGATCAGGAGT 

TTTGAGAACCAGCCCTGG 

GCCAACATG 

>MPM2000-002P8J)reastJTable1_854 
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ACMCTTTAAACTGTATTGTATTCATGTTGCT 
ATGTTGCTCCAAAGTT 

AAAACCCTGTAGAACTAAGTAGGTGAAGAGATATTTTGTATAAGTGCCACAGAAGAGAAAATA 
TAATAAATTAAATAGTG 

MTTGAGCATCACTAGAATAAAATAAAATGAGTAGGCATTCCTAAGATGTGAAATGATCACCT 
AAGATATACATGCTCCA 

ACCATATTGATTTTAGAACAAAACACAGCAGCCCATAACAGTTTGTGGCCTCTACTAACTGTC 

CTCTGCTGTCCCATCTA 

GAGGTTATGGTTCT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _855 

TACCAGTGGCCCTGGTGGATGCACCATAGATGAGGAGCCTGGGAGCCTGGCCAGGTTTCT 
GCTGGT 

>MPM2000-002P8_breast_TabIe1 _856 

AGAAAGACAAAGGTGTCCAAGAATCTGCTGCGCATGAAGTTTATGCAAAGGGGACTGGACT 

CAGAAACCATGAAACA 

>MPM2000-G02P8Jtfeast_Tab]e1_857 

ACACCCTGCCCCCATCCCGGGATGAGCTGACCAAGAACCAGGTCAGCCTGACCTGCCTGGT 
CAAAGGCTTCTATCCCAGC 

GACATCGTCCGTGGTAGTGGGGAGTAGTCATATGGGGGCAGGCGCGGTAGTAATCATACTT 

ATCATAGGAACTGCCCCCC 

AAAAAAAGCCCCCCCAAAAAAAAAACCCCCCTTGCCCCCC I 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 IATAAGGCCCC 
G CCCCCCCC AAAAAATT 

Mi l l I GGGGGGGGCCCCCCCCTTTTTTGGGGGGGGGGGGGGGAAAAAAAAAAAACCCCC 

CTTTTTTTTTTTCCCCCCCC 

CCCCGGGGGGGGTAAAAAAAACCCCCCCGGGGGGGGGGGGGGGGGTCCCCCCCTTTTTT 
TTTTTCCCCCCCCCCCCCCCC 

n mrnrrm i gtccccc c i rrmm i ggg i n m i aagaataacaatacaccccccctt 
i i i i i m i i i i iccc 

CCCCI I I I I I I I I M I I I AAAAAAA 
>MPM200(>002P8j)reast_Table1_858 

acgcgggggacgcgcgtctgtggagaagcggcttggtcgggggtggtctcgtggggtcc 
tgcctgtttagtcgctttcag 

GG 

>MPM200O-002P8j3reasCTable1_859 

ACCAATAAGCATATTGCTTTGGCAATGCATCTCCAGAGCAGGTGACCCTGGCCGTCTGTCCT 

GGGGACACTGACACCG 

>MPM2000-002P8J>reast _Table1 _860 

TCGCACTCATTTACCCGGAGACAGGGAGAGGCTCTTCTGCGTGTAGTGGTTGTGCAGACCC 
TCATGCATCACGGAGCATG 

AGAAGACGTTCCCCTGCTGCCACCTGCTCTTGTGCCACG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _861 

ACGCGGGGGAACTGCTCAGTTAGGACCCAGACGGAACCATGGAAGCCCCAGCGCAGCTTC 
TCTTCCT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_862 

ACGCGGGCATCCAGCAGAGMTGGAMGTCAMTTTCCTGAATTGCTATGTGTCTGGGTTTC 
ATCCATCCGACATTGAAG 

TCTGACCTTATCTGAAGTAAATGTGAGTAGCAGGAAGTTGTATAACAAGGTGGGGAGGCCAT 
ATTCAGTAACTTTCGTTT 

TTTTGGGCCCCCCCC1 I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 T f AAAAI 1 1 I 1 1 I GGCCCCCCCAAAAAAAGGGGGGG 
TGCCCCCTTTAAAAAAA 

CAAAAAAAGGGGTTTTGGGGGGT7TAAAAAAAAACCCCCCCCC l 1 1 1 1 I I I GGGGGGGGGG 

GGGGGA I ! 1 1 1 1 1 1 1 ITI I 

TTCCCCCC CI I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I A G I HIM I A GGGCCCCCCC 1 1 1 I I I 1 1 I GAAAAAATATTTT 
TTTTGTGCCCCCCCC 

1 1 1 1 1 1 1 I A AAAAACCCCC 1 I I I I II 1 1 1 1 1 I I I AGGGGGGGGCCC I I I IN I 1 1 1 AAAAAAAAA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _863 
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ACTTTGGCCTCTCTGGGATAGAAGTTATTCAGCAGGCACACMCAGAGGCAGTTCCAGATTT 

CAACTGTCTCATCAGTAT 

G 

>MPM2000-Q02P8_breasLTable1 __864 

ACCAGCAGAAACCTGGCCAGGCTCCCAGGCTCGTCATCTATGGTGCATCCACCAGGGCCAC 

TGGTATCCCAGTCCAGGTT 

TCAGTTG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _865 

ACCAGCAGAAACCTGGCCAGGCTCCCAGGCTCCTCATCTATGGTGCATCCACCAGGGCCAC 

TGGTATCCCAGCCAG 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_866 

ACCAGCAGAAACCTGGCCAGGCTCCCAGGCTCCTGATGTATGGTGCATGCACCAGGGCCA 

CTGGTATGCCAGCCAG 

>M PM2000-002P8_breast_Table1 _867 

ACACTTTTGGTCAGGGGACCAAGCTGGAGATCAAACGAACTGTGGCTGCACCATCTGTCTTC 
ATCTGTCCCG 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _868 

GGGAAGATGAAGACAGATGGTGCAGCCACAGTTCGTTTGATCTCCAGCTTGGTCCCCTGGC 

CAAAAGTGTACCTTGGCGC 

GCTCTA 

>MPM2000-002P8_breastJTable1 __869 

ACGCGGGATGGCACATGCAGCGCAAGTAGGTCTACAAGACGCTACTTCCCCTATCATAGAA 

GAGCTTATCACGCTTTCAT 

>MPM2000-002P8_brGast_Tabl©1_870 

ACACTTTTGGCCAGGGGACCAAGCTGGAGATCAAACGAACTGTGGCTGCACCATCTGTCTT 
CATCTTGCCGCCATCTGAT 

GAGCAGTTGAAATCTGGAACTGCCTCTGTTGTGTGCCTCGCTGAATTAAC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_871 

ACTTTTGGCCAGGGGACCAAGCTGGAGATCAAACGAACTGTGGCTGCACCATCTGTCTTCAT 
CTTCCCGCCATCTGATGA 

GCAGTTGAAATCTGGAACTGCCTCTGTTGTGTGCCTGCTGAATAACTTCTATCCCA 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_872 

ACCTGGATCTTCCAAGCACAGCCACTTGTGTGAACATCCCTGACCTGCTTCCTGGCCGAAAA 
TACATTGTAAATG 

>MPM2000^02P8JxeastJTable1_873 

ACGCGGGGGCTGCTCAG7TAGGACCCAGAGGGAACCATGGAAACCCCAGCGCAGCTTCTC 

TTCCTCCTGCTACTCTGGCT 

CCCAGATACGCACCGG 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 J74 

ACCAGTCAGGTTGTTCATTTGAGCCMCMCAGATTTCTTGGTTATTGTGCTATTGCCACACC 
TGGGTTGGTGGTTTTAT 

AGCCATTTCCATCATCAGTTTCCTGTCTCTGCTGGGGGTTATCTTAGTGCCTCTCACGAATC 
GGGTGI I 1 1 I CAAATTTC 

TCCTGAGTTTCCTTGTGGCACTGGCCGTTGGGACTTTGAGTGGnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 
ACTCATCACTCTGT 

CCATACGCGATCACAATATCCTCTAGTTCTTCCATCACAGTCTGCGCACATTTGGTCATCAGC 
TGGAGAGCACGGCTGTC 

ATTGGGTTTTGCAAAGTTGTGCTTCTCAGCAAACCGATGGAAATTCCGGCCGCTCTAG 
>MPM2000-002P8 JjreastJTablel _875 

TACCAGTGGCCCTGGTGGATGCACCATAGATGAGGAGCCTGGGAGCCTGGCCAGGTTTCT 
GCTGGT 

>MPM2000-002P8 JsreasLTablel _876 

ACATCAAATCGACTTGCCGAGTTGTGCAGCGTAACAAGGAAAAAGGGAAAATCAGCTCCCTC 
GTGAAAGATGCTTCTGTT 

CCTCTGATTGATGTTACAAACCTCCCTACTCCTCGAAAATTCCTTGATACCTCTCACTATTCTA 
CTG CTGG AAG CTCAAG 
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TGTGAGGGAGATAAATCTGCAGGACATCAAGGAAGATTTAGAATTGGATCCAGAGGAAAACA 
GCACCCTGTTTATGGGTA 

TCCTCATTAAGGGCTTGGCGAAACTGAAGAAGATCCCAGAAACAGTTAAGGCAATCATAGAG 
CGCTTGGAGCAAGGAGTT 

GAAGCAAATTGTGAAGNAGGTGCTACAACCCAGGTGGCAGTACAGTGGCTATC 
>MPM2000-002P8J>reast_Tabie1_877 

ACTCCGCTTCTTGGATGTGTTTGTCTCTCTTGGCTGCACTGGCCTGCTCTGCTGGAGACACA 
TGGGCTTCAGAAGTTGGC 

CCAGTTCTGAGTAAAAGTTCTCCAAGACTGATAACAACCTGNGAGAAAGTTCCAGTTGGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_878 

ACTTCTTTGCAGTATACAAGGACTAACAGTTAATATTGACCCMTCTTATATACGTGGCTCAT 
CTATCAGCCTCAGAAAC 

GAACMGTAGACATATGCMCAGCAGCCTGTGGTAGCTGTTCCTCTTGTTATGCCAGTTTGT 
AGAAGGAAAGAGGATGAG 

GTGTCTATTGGAAGTGCCCCCTTGGCAAAGCAACAATCATATCAGGCCTCTGAATATGCCAG 
C AG CGCTGT AA AAACAAA 

AACGGTAACAGGTTGAAGAAGTTCTCCTGGATAATATCCTGAAGACTA 
>MPM2000-002P8J)reast_Jable1_879 

ACGCGGGGGCCAAAGGCTGGAAGAAAATTGAGCCAAGAGCTGGAAGCCAGAAGTTCCCCA 

TGCCTGCCCTACACATCCAG 

GCTCTGAGTTTTTACTTTTTCTACTATATTGCCATGC 

GTCTGTCACTGAGAAA 

TACCATGTCTCCATGGCAATAGGAATGCATTTACCTTCACCAAACCTGCTCAAATCCTTGCTG 
AACAGGACGTAGCAGGA 

GTTGACTTTCCAATGGTTGGAGGTTCAGAGTACCTNGCCCGGGCGGNCCGCTCGAGGGGA 
GGGGCCCGGGTACCCACGCT 

TTTGTTTCCCTTTAGTGGAGGGGTTAATTTGCGC^CTTTTGGCGTAATCATGGGTCATTA 
GTT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_88Q 

ACTTAGTGAMTATTCTTGGTMTATCATTCAGGTGGACTTTGGCATCATAATCAAATAATTTG 

ATTTCTACTAACTGTT 

GMGMCTTTGTTAGCCACTTTGCTTATTCATT^^ 
ACCCTGTCTGTTTAGC 

ATGTCTTGCTGTTCATCTTGGMTTATTTGTTGTTTAGGGACACTTATCTAGTTTCCAGCAGTC 
TGCTTTTA 

>MPM2000-G02P8jbreast_Table1_881 

TACCAGTGGCCCTGGTGGATGCACCATAGATGAGGAGCCTGGGAGCCTGGCCAGGCTTCT 
GCTGGT 

>MPM2000-002P8„breast_Table1_882 

ACCTGACAACAAGAGCATTTTAGAGTAATTMTTTAATAAAGTAAATTAGTATTGCTGCAAATA 
GTTAAATTATATTTAT 

TTGMTTGATGGTCAAGAGATTTTCCATTTTTTrTACAGACTGTTC 

TGGCATAAATATGT 

>M PM2000-002P8_breastJTable1 _883 

ACMCTTTAMCTGTATrGTATTCATGTTGCTAMCAATATTGGCCTTCTCGATGATTTTATTC 
ATGTTGCTCCAAAGTT 

MMCCCTGTAGMCTMGTAGGTGMGAGATATTTTGTATAAGTGCCACAGAAGAGAAAATA 
TAATAAATTAAATAGTG 

AATTGAGCATCACTAGAATAAAATAAAATGAGTAGGCATTCCTAAGATGTGAAATGATCACCT 
AAGATATACATGCTCCA 

ACCATATTGATTTTAGAACAAAACACAGCAGCCCATAACAGTTTGTGGCCTCTACTAACTGTC 
CTCTGCTGTCCCATCTA 

GAGGTTATGTTTCTCTATTTTTAAMTAAMTGTAGTTAMTTAGCCTGACGGATGTTTCCCCT 

CTATCCCTTATCTCAG 

ACACATACAAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _884 
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ACTCTGGAGTCAAAACGAATCAGTTTTATATAATCAATTATTTTAGACTATCCGAAGCATAATG 
CTTAAG 1 1 I AAAAG AG 

GAGACAAAAATAGGAGGACAAGATACTTGAGAGGCTGTGGCACTAGGACTGCTTGAGAGCC 
CAGGAGTTQGAGGCCAGCC 

TGGACAACATAGCAAGACCTCATCTCTGGTCAGACATGATGACGGTGGCTTCACCCGGGGG 
TCTCCGCACAGCAGCGGCC 

TCGGGTAAGCAGAACCTCGCTCCGGGGTTTACAAATCCTTCTCCCTTCCCCACAGCACAACA 

CCGCGGCTCCCCGCGT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1_885 

ACATAATGCAGGATCTGATGTCCTCCTCTGGTAAGCAGCATGCACCGCATAAACAGGTCCTT 
CATGGCCTTGAAGATGCA 

CTGCT1TTAAAAGCTGATTATCCTCTATTTCCCAGTGAATCACTTGATTATCAGATCCTTCCAA 
AAACTAATTCAGTAGA 

AGGGGAGCCATCCTGTTTACAAATCCACTGTATGCAATTGACTCGGGCGGTGTGACCATTCA 
AGTTGGTAACAACAACCC 

TTTTCAGGGGGTCATAGAGCACCACGGAGCAGGACGTGCCAAAGGCCAGAAAGTCCTCCCC 
CGCGT 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_886 

ACGCGGGGGACATTTCTTTTCCAACACAAGTGAGGTGAACAGCCAGCCAATCCTGAGTATTT 
GAAAAAATGTATCTGCAG 

CAGGTTATG^TCAGGGAGCTGTATTTTCAAGTAGTAACAGCACTGCGAAGAGCAAGCAATGA 
AAGGCCAGCATTCTAATT 

GGAMGAAAGAAGAGGAAATTTCCCTCTGCAAGGGGGCTAATTTGCCAACTGGTGATATTGT 
TCAGTTCAAGGGAATGAA 

GMTTCAGAATAATTTTGGTAAATGGATTCCAATATGGGGAATAAGAATAAGCTGAACAGTTG 
ACCTGCTTTGAAGAAAC 

ATACTGTCCATTTGTCTAAAATAATCTATAACAACCAAACCAATCAAAATGAATTCAACATTAT 
TTTCCCA 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_887 

ACAACTTTAAACTGTATTGTATTCATGTTGCTAMCMTATTGGCCTTCTCGATGAT1TTATTC 
ATGTTGCTCCAAAGTT 

AAMCCCTGTAGAACTAAGTAGGTGMGAGATATTTTGTATAAGTGCCACAGAAGAGAAAATA 
TTATT AAATT AATTG GT 

GAATTGAGCATCACTAGAATAAAATAAAATGAGTAGGCATTCCTAAGATGTGAAATGATCACC 
TAAGATATACATGCTCC 

MCCATATTGATTTTAGAACAAAACACAGCAGCCCATAACAGTTTGTGGCCTCTACTAACTGT 
CCTCTGCTGTCCCATCT 

AGAGGTTATGTTTCTCTATTTTTAAAATAAMTGTAGTTAMTTAGCCTGACGGATGTTTCCT^ 
TCTAT 

>MPM2000-002P8j5reast_Table1_888 

TATAGGGCGTANTGGAGCACATCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCTTGTACTTCCTTCi 1 1 1 1 
TATGACTAAATTTTACTCT 

ATTGTATGGACATGACACATTTTGTTTAMTTGTATAGGTATGCCATACTTTMGTTTGTTCCA 

TAAATCACTTCATTAA 

CATTTGGGTTGCTT(X)ACTTTTTGGl^n*MTTMTTMTTMTT^ 
GTCTCGAAAAAAAAA 

AAAAAAGAATGTGTATCTACCCGCAGTTGTCAGGCGCAGTATCCATATATGTCATTTAGGTCA 
AGTTTGTTGTTTTTCAA 

CTCTTCTGTATTTTTACTGACTTTTTTGGTCTAGTTGTTTMTCATTCACTGAGA 

TAAATCTCTCATTGGG 

GTGATGATTTATCTAGTTCCCATTTTAATT 
>MPM200(W02P8 J)reast_Table1 _889 

ACCTGCAGGCCTCCTACACCTA(XTCTCTCTGGGCTTCTAT7TCGACCGCGATGATGTGGCT 
CTGGAAGGCGTGAGCCAC 

TTCTTCCGCGAATTGGCCGAGGAGAAGCGCGAGGGCTACGAGCGTCTCCTGAAGATGCAAA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _89Q 
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CGCTCGTGATCTAGATAGTGAGCGGACGCGTGGGTCGACTCMGACTTTTAAAGATTTATCA 
AAATTTGGTGAGCCGAAT 

CTCAGAAAATTGGTGAATTCGGTTAGTTCCCAATAGGCCGCAGTAGTAATAAGTGGAGTGTT 
CGGGATATAGAAAAATTT 

TCACGAATGGAATTAMATTTCTAGGCGAATTCAGTGAGTTCCCAATGGGACATGATTGTATG 
AGTGAGCTTTTCAATAT 

ATAGCMCATTTTAGGTTCAGAAACTAAGTATCATGGTGAATTCAGTAGGTTCCCAATAGGAA 

TCGCATGTAATAAG 

>MPM2000-002P8jDreast_Table1_891 

ACAAACATGTGCCACGTCACCACACAAAACCAAAGTCTGCTCAGAGAGGTGGGCTATGGTG 
TGCAGGCTGCAACCTTTCT 

CTGCAATTGTTAAGTCTTCAAAAATCTGAGTTCCTCACATAAAATTCTGTGCTGTGGCCAGAG 
CTCGTTTTACCATTTTC 

TTAGATTGGATCACTTTTAGGATCAGCTTCGTTGTTCTTTGCGTAGACAATGACTCTCACAGC 
TTTCTCCAAGTGTCCCA 

GAAGCACTAACTTACTGAAAATAGAATCTCATCAAAGCTTAACATATTCACTCTGAAAACAGC 
GGAGCTGCTGGGTCGCT 

TAAGGAAAGCTGAGAACCTCAAACCTGTGGAAAGGAAAACCAGTGACCACTTGTGGCCTTAT 
AAAGT 

>MPM2000^02P8J>reastJTable1_892 

ACAAACATCCACACCAGAAGAGCAAGACTTAGAAATGGCATCAGAGGGAGAGCAAAAGAGG 
CTTGAAGAATATGAAAATA 

ACCAGCCACAGGGAGAGAATGGGTCATAAAATCAACCCAACTGGCTATCAAGAGAATTATAC 

CTTGCAGAATGGCACCTT 

TGGTATTAGCGT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1,893 

ACCCCAGCCACATGGCCTTCATCCTTATGACCTAGCAGGCAGAACAGGGACCAAGCAGCTT 
CTATTTTGTCAAACTCCTT 

TGGACAAATATTCAACATTCAACAACAAGCTTTGTAAACCTAACGCTAAACAAGTCATGGCAA 

GCAAACTGGATTTTCTT 

AAGAAATGAGGAAAAGTGCAAGTGATCTCAGT 

>MPM200<M)02P8_breast_Jable1 _894 

ACTTCTTTGCAGTATACAAGGACTAGCAGTTAATATTGACCCAATCTTATATACGTGGCTCAT 
CTATCAGCCTCAGAAAC 

GAACGAGTAGACATATGCMCAGCAGCCTGTGGTAGCTGTTCCTCTTGTTATGCCAGTTTGT 
AGAAGGAAAGAGGATGAG" 

GTGTCTATTGGAAGTGCCCCCTTGGCAAAGCAGCAATCATATCAGGCCTCTGAATATGCCAG 
CAGCCCTGTAAAAACAAA 

AACGGTAACAGAATCCCGTCCATTGTCAGTTCCTGTTAAAGCCATGTTGAATATATCTGAMG 
CTGTAGAAGTCCTGAAG 

AAAGAATGAAGGAATTTATTGGAATTGTTTGGAATGC 
>MPM2000-002P8 JjreastJTablel _895 

ACTTACTTGATGTGACTCTCCTCTCATGCCTGGGCCCTGCTTACAGGTGTGATTGTGACACA 
TAGCTTGGCCT AGCCCCT 

AGGTTATGTTACTCTCCTCTTATCCTTCAGTTATTTTCACAAGGGGCATTGTGACATATTGCT 
GGACTGGGAACCCAGGT 

GATGTGACTCTCCTCTACTGCCTGAAATACAACCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _896 

NGNGGCGGCCGAGGNACNNNNGNCANTTGNTGGGGGGGAAGNAAAACCCCCCCCCCNCA 
ACANAGGCAGNNCCAGANNNC 

AACNNTTTANCAGANGGGGGGAAGACCCCCNACAAAAGGNGCAGCCACAGNNCGNNNGAN 
CNCCAGCNNGGNCCCCNGAC 

CAAMGNGNACCNGTTTTNNCGGCCNTTTTTAGAACGNGGGGGGNCCCCCCCC 
>MPM2000-002P8_breast_Jable1 _897 

ACGCGGGTCTATATGTCAGAATACACATTTCCCACCTTGCCCAACAGTAGAAAAACATAAGA 
AGAGAAAAACATTAAAAA 
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ATGACAAGGAAGTTAATGGAAGTCAGCAATGTGATGGTGTTTGGAGGTGGAGCCTTCAGAA 
GGTAATTAATGCCCTTGTA 

AGAAGAGGCCAGAGAGCTTGCGCACCTTCTTCCTGCCATGTGAGGAGCCAAGAAGCCGGCT 
GTCTGCAACCTGCAAGAGG 

ACCCTCACTAGMGCTAGCCATACTGGCAT(XTCATCTTGGGTTTCCAACTTCCAGAACTGT 

GAGAAGTATATGTTTGTG 

GTTTAGTCAATGGTCTATGGTAATTTTT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _898 

ACGCGGGGGACGCGCGTCTGTGGAGAAGCGGCTTGGTCGGGGGTGGTCTCGTGGGGTCC 
TGCCTGTTTAGTCGCTTTCAG 

GGTTCTTGAGCCCCTTCACGACCGTCACCATGGAAGTGTCACCATTGCAGCCTGTAAATGAA 

AATATGCAAGTCAACGAA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAGT 

>MPM2000-002P8_i>reast_Table1_899 

A CH I M III 1 1 1 1 M M I II I I CAGGTCTCCAGGAAAGATAGTTAAGGCTATGCTAGTGTAAG 
TCTTTATGGCTTGCAT 

GGMCCAGGCAGGCTACTGCTTTCTGCTGTGTGGCCTGGATCCTTTTGTTGTAGAATAAATA 
ACTGCAATAGGAAAGAAA 

CACATATATMTTTTATTCTCCATTCACAGCCCTTTGGGTTATAGTCTTTTCCCATATAGCA^ 
TACTATACTAAAAAAA 

ATTGGGGTGGAGGAATCTTCACTGACATCACMGGTGATTTTTGAATC^GACTTTTACAGTCT 
GAAATTCAGACTTCCTG 

CCCTACTGCAATGGGAGTAAAAACCACCTGAACC 
>MPM2000-002P8_breasUTab!e1_900 

ACGCGGGGGTGGCGCCAGGGATTTGAACCGCGCTGACGAAGTTTGGTGATCCATCTTCCG 
AGTATCGCCGGGATTTCGAA 

TCGCGATGATCATCCCCTCTCTAGAGGAGCTGGACTCCCTCAAGT 
>MPM2000-Q02P8_breast_Table1 _901 
ACMCAGTTTmAAMGAmCACTGACATTTGCAACM 
ATTTTAGTAACTTAA 

CAATTGCTTTAATAGACAAAACTCAATCATGCATGATCAATCACAGGTGAGAAAATAGAGGCG 
TGCTTACTAATGGCAGC 

AAAAGGCTTCTGTGGGGGTGTGCGGGATGGAACAGCTAGCTAGCTAGAAAGGGGCTTCTTT 
ATAGAGGGACTCCAGTGTC 

AGGCAGGGGCACTGAAATCTAGGGGTCACCAAGGGCCACAGCACAGGGGACTGAGGGAGA 

ATCCAGTGGCTGGAACTCTC 

CTCACCAGTCACCTGCCTTC 

>MPM2G0CW02P8J)reast_Tab!e1_902 

ATGACATGGCTCAGCTTCGGTTTAAAAAAGGTCAGTGTCTATCTGGAAATTTCTACGTGAGA 
GGTGATGGAACCAGAGTT 

TACTTCTTCACACAAGAGGAACTGGACACGCTTTTCACCACTGCTGGACTGGA 

>MPM2(X)0-002P8jDreast_Table1_903 ' 

ACGG<XACAAGAGGGTAAGAAATTATCGCATGGTCTAATACCAAATTTTCCCCCAAATAGAA 
CCTACCAAGAGATCGAGC 

MTCAAAGCGTTATCTGTCAMGCMTTCGCTTCTTATTGATTTTGCCATAACCACGCTTGTA 

GATTAGTTCATTTACTG 

ACTTCAGATTGGGGT 

>MPM200(>002P8_breasLTable1 _904 

GCCGAGGNACGNNACNCCTCGTTCAGGGGANAAAAACCCANGCGNCCCCACGCCCNAACA 
NGNNCCANAAGCTGTCCNCC 

ANGCNCCCAGCCNGCCNCACNGNACAACGANNNCNCAGCCCNGGANNGNNCNNCCACAG 
ANCNGCNCANCAACNCNGGCN 

CCNGACCCNCNCTCCTTTGTGACCCNAGCCCANNCCCACCCCCNGCGAAAGNGACCACAG 
CNNCCACCANGGCAAGGGGN 

NAGGAAGGNCCAAAGGGCNCNNCAGNGGGNACGNNCAGCNGGAGNGGCANCGAANNGNG 
NGCCNNCNCAGNANNGGGCAA 
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GGNAAAGAGC . 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_905 

ACTCCCTCCAGACATCCGTATATTGGCCTGGGCCCCTGTAGAACCAAGCTTCAGTGCTAGGT 
TCAGCTGCCTTGAGCGGA 

CTTACCGCT AI Mil I CCCTCGTGCTGATTTAGATATTGTAACCATGGATTATGCAGCTTAGA 
AGTATGTTGGCACCCAT 

GATTTCAGGAACTTGTGTAMATGGATGTAGCCMCGGTGTGATTAATTTTCAGAGGACTATT 

CTATCTTGTTAAGT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_906 

ACTGGAGGAGTGAGTCCCTATGCTGACCCCAATACTTGCAGAGGTGAGAGAATGCTCTTTG 
GTTGTGCTACAAGTGCCCA 

AGGCCCAACAGTCCTTTTCTCTACAGCTTCTCCTCTCCTTGCAGGTGATTCTGGCGGCCCCT 
TGATAGTTCACAAGAGAA 

GTCGTTTCATTCAAGTTGGTGTAATCAGCTGGGGAGTAGTGGATGTCTGCAAAAACCAGAAG 

CGGCAAAAGCAGGT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1_907 

ACAAAGTGAGGAGGCAAGACAGGTGCACAGAGCATAGCTTTGTCCCATCTCAGGAACCCTG 
GGTTCCACCCCAGCTCCTG 

ATCCCAAGAGATACGTTTCCCGGGACTCCAAGGGAGAGCTGAAACACTGGTCAAGCTCAGA 

GCCCTGAAGCTCTTTCCCA 

CTCCCCGCGT 

>MPM2000-002P8_breasL.Table1_908 

ACTTAATGAGGCTGTATTAAGGAGAGTMCMGTTCTMTTC7TGACCCATCAAATTCTTAAG 
GTGAAGCTGAGGACCAG 

GAAGAGAAAGAAGATGCTGAGAAAGAAAACATTGAAAAAGATGAAGATGATGTAGATCAGGA 
ACTTGCGAACATAGACCC 

TACGTGGATAGAATCACCTAAAACCAATGGCCATATTGAGAATGGCCCATTCTCACTGGAGC 

AGCAACTGGACGATGAAG 

ATGATGATGAAGAAGACTG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _909 

CTACTATAGGGCGAATTGGAGCTCACCGCGGTGGCGGCCGCCGGGCAGGTACGCGGGGG 
AGTCCCCTCGCCAGATTCCCT 

CCGTCGCCGCCAAGATGATTGTGCGGGGCGCCCTCCGCCACGCAGCCGGCCACCGCCGA 
GACCCAGCACATCGCCGACCA 

GGTGAGGTCCCAGCTTGAAGAGAAAGANAACAAGAAGTTCCCTGTGTTTAAGGCCGTGTCA 
TTCAAGAGCCAGGTGGTCG 

CGGNGACAAACTACTTCATAAAGGTGCACGTCGGCGACGAGGACTTCGT 
>MPM2000^02P8_breast_TabIe1 _91 0 

ACAGAGGTTACCCAGTGTTGCATTACTTTTAAATGATCTTAAGAAGCATACAGCTGATGAAAA 
TCCAGACAAAAGCACTT 

TAGAAAMGCTATTGGATCACTGAAGGAAGTAATGACGCATATTAATGAGGATAAGAGAAAA 
ACAGAAGCTCAAAAGCAA 

ATTTTTG^TGTTGTTTATGMGTAGATGGATGCCCAGCTMTCTTTTATC 
TAGT 

>MPM2Q0fc002P8J>reast_Table1_91 1 

ACCMCTGGCCTCATCCTATATTCACTTTCGGCCCTGGGACCAAAGTGGATATCAAACGAAC 
TGTGGCTGCACCATCTGT 

CTTCATCTTCCCGCCATCTGATGAGCAGTTGGAAACTGGAACTGCCACTGTTGTGTGCCTGC 
TGAATAACTTT 

>MPM2000-Q02P8J>reast_Table1 _91 2 

GGGCGAATTGGAGCTCCCCGCGGTGGCGGCCGAGGTACCACCCATGTGCAGGAGACTGCA 
AGGAAGCTGTTATTCAAAGG 

TAGMCAGTCAGCCTTGTGCjrrGAGTCCTGCTTTTATGCTTGCGTGTTTCATAACAAAACACA 
GAGGCAAGTCTTCATAT 

CAGCACTTAGTCTTGATATTCCAAGTAGCTGACTACTTGTACCTGCCCGGGC 
>MPM2000-002P8_breasLTable1_91 3 
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ACTATAGCTGTAAGGAGAAGCTGAGAAATGATACCCAGGAGCAGCAGGCTTTACGTCTTCAG 
CCTAAAACCTAAAAAAAA 

AAAAAAAAAMTTTAAAACAGCTATTAAACTGAAAGCATCTGTAACAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AAAAGT 

>M PM2000-002P8 ^breast JTablel _91 4 

ACAGGTCAGAGTCTTCTTTTCTTTTCTTTTTGAGATGGAGTCTTGCTCTGTTGCCAGACTGGA 
GTGCAGTGGTGCGATCT 

GGGCTCACTGCAATCTCCACCTCCCGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGT 
AACTGGGACTACAGGTGCG 

CGCCACCMGCCCAGCTCATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACGATGTTGGCTA 
GGATGGTCTCGATCTCTG 

GTCAGAGTCTTTTCTGTAMTATCCTTGGTAMGAAGCAATTTTAGACTGTAGCTGTTGCAAA 

TGCTTTAAGGAAGAAGC 

AAAACAACTGTCAGTA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _91 5 

ACCATCGATCCTAGTGGGACGCGAT(XAMAATATGCCTATTAMGATAATTGCTTTGGTTAT 
GTTTAATGGGAAAGTCT 

ATCTGTTTGGCTAAAMGGGGACCMGATGTTCTGCCATCACAAATTGACCAACAGAATTCTT 

GTTTCTCCTGATACTCC 

AGTMGAAAAGACACGTTACAGACAGT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1„91 6 

AATTGGAGACCCCCGCGGTGGCGGCCGAGGTACAAAGTGTCTTTATGTCCTGTGTTTAACC 
CCTTAACATACAGAACCTA 

ATTTTACTGCATTTTAATGTTAATTCTCCACTCGAAGGTGAACATGGGATGTTTGTAACACATA 

TTGTTGCTTATCAAGC 

ACACATATGACC 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_917 

ACACTTTGCCTGCTCCAGCCCTGGAATCAGCCATTGCTGCTGTGCTATCCTTGACAGAACTA 
TAACCTGAATTTAACAAG 

GAGGAAATATCAGGCAAACACAAATGGAGTGACATTCTAGTAAACAACTGATCAGTACTCTTT 
AAAAATGAAAGACAAAG 

AATGACTTGATGAATGAGTTCAGATTAAAAGAGA 
>M PM2000-002P8_breast.Table1 _91 8 

ACGCGGGGCAATTTGGAGAAGATAGAAGTTTGAAGTGGAAAACTGGAAGAGAGAAGTACGG 
GAAGGCGAAGAAAAGAATA 

GAGMGATAGGGAMTTAGMGATAAAAACATACnTTTAGAAGAAAAMGATAAATTTAAACC 

TGAAAAGTAGGAAGCAG 

AAGAAAAAAAAAATTATTTAAAANTAAAAAGT 

>MPM2000-002P8 J>reastJTable1_91 9 

ACTTCATGAAAACTACCATAACGTAAATTCCCCTTCTCTCCCCTGGATGGAAGTATCAACTTG 
GAAGTTACTAGGAAAAG 

GTMGGGMCTGACTGAGGACACTAGGCTTACCTTTTAATTTCX5AAGAGTMCTGGATTATTT 
CAGGTTGCTACGATTTC 

TGCAAACGGAGACAAAGAAATTGGCAATATCATCTCTGATGCAATGAAAAAAGTTGGAAGAA 
AGGGTGTCATCACAGTM 

AGGCAAGTGTGTTTGTATTTTTAAAGATMTlTrGAGTTATCTTATGATCAAMGT^ 

TCTGATGATCAAAACT 

GAATTTTT 

>MPM2000^02P8j3reastJTable1_920 

ACX3CGGGGCCGTAACTTTCTATCCGTCCGCGTCAGCGCCTTGCCACCCTCATCTCCAATAT 
GCCTGGTCCGACCCCCAGT 

GGCACTAACGTGGGATCCTCAGGGCGCTCTCCCAGCAAAGCAGTGGCCGCCCGGGCGGC 
GGGATCCACTGTCCGGCAGAG 

GAAAAATGCCAGCTGGGGGACAAGGAGTGCAGGCCGCACAACCTCGGCAGGCACCGGGG 
>MPM2000-002P8_breast_TableU21 
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AC I I I I U CC 1 i I I I I I 1 1 I H I 11 IAAGTGCGTTCATTCTCACTGCTGTTATTGTTTTCTGACA 
GCATGTCTGAACCAG 

CTAAGTCAGCTCCTGCTCCGAAGAAGGGTTCCAAGAAGGCTGTGACCAAGGCGCAGAAGAA 

GGATGGCAAGAAGCGCAAG 

CGCAGTCGTAAGGAGAGCTACTCCGTGTATGTGT 

>MPM2000-Q02P8j3reastjrable1_922 

ACCCAGTTCCAGGCCTTGACTCTTGGATGGCATTTCTGGACTTGCCCTGGGCCAGAAGGAA 
GCTCACTGCCCTGAATGGA 

GAGTTCCAGGCCTGGCAGCATTCACCACAAACTGACTAAAGAGGCCCTGGGCCTGAAGTGA 
ACATCAGTGGTAGTCTGGC 

AGTATTCCTTATGGACCTGTGGTGGTGGTGGCCATAGGGTGAGGCTCCTCTGCCAGTGGAA 

GGGGGAGGGAAGAGTAGGA 

AGGACT 

>MPM2000^02P8jDreastJ"able1_923 

GGAGCATAAAAGTGTAAAAGCCTGGGGTGCCTAAATGAGTGAGCTTAACTCACATTTAATTG 
CGTTGCGCTCACTTGNCC 

G l I 1 1 1 I CAGTTCGGGAAACCCTTGTTCGTGCCAGCTTG 
>MPM2000-002P8j3reast_Tab!e1_924 

ACATATCACAGGATTAMACTCCAGTTAAGCAACTGAGCTAATCATTGAAGTAAATTAAAAAT 
ACCAAGCTTCTTTAACC 

TATCAATGCTGTTTTAGAAGCATCATCCGAACAAATAGAGATTTAGTTATAAATTGCTGGGCT 
ACATTCTGTGATGAGAA 

TTTTGCTTAGTACCACTAGAGGAAGAGAGACTAGAGGCCCAAGAAGAAGGTGAAAGTAGAG 
CTATGTGCCCAAGAAAAAC 

TTGTAGAGATGGAATAAGAACTGAAACAATAGTAGAAACACTTGCCCTGAAGAAAAAGGATG 
GAAAAATGAAATAGATTG 

ATTTTTAGCTGGTAGGGMGAMGTTMCATAGTCTTAGTCGGTTGTGTTTTCTCAAGGAACT 
GAGAAGCAGGATTAGTT 

TTAGAAATTTGAAGAAGGTAGTGAGAGGTGAAGCCAGCTGGGTCGAGTGAGGACTTGGAGA 
ACTT 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_925 

ACTNTNI ITTTTTTTTTTTTTTTTTn 1 1 AAGAACAAAATGTTTAI 1 1 1 1 1 GG ATATAG ACATTTA 
AAACATTCATGTCC 

AAGAACAGCTTCAATCAGGTATACAATAAGAAATAGACTTTAAATCCTAATACAGAAAAGGTA 
ACACG AATTTTTTTG AA 

TGCTGCTGTAGACACTAGTGTTAGAAAAAAAAGTTTATAAATGGTTTTGCACCAAAAAAATAT 
G C AAAG AAACTTGAAAA 

TAGAAATTGTTTGCCATTTGTTGCTCTGGTTGCTGTTTAATATAGACCCAGTGACTGATTGTC 
TTCAGCACACA 

>MPM2000-002P8^breast_Table1^926 

ACTACGAGTGAGTGAGGCTGGGAGGAACACCAACCTAAGCCAGGGTAATGAGGGGGGACT 
CTTTACCCAGGACCCTGCCC 

ACTGGCCTTCCTCTCTTCCAAACACAGGTTCCGGCATACCCAGGTGTGCAAGGCCTCAGCA 
CTGAAGCATGGTGGGGATC 

TGGCACMGACCCAGCX5TGGACAGAGATCTTTGGTGTTCTCTCTGTGGCCACCATCAAGTTT 
GAGATGCTGAGCACAGCC 

CCACAGAGTCAGCTCTTCCTGGCTCTGGCTGACAGCAGTATCTCCACGAAGGGCACAAAGA 
GTGGCACCTTTGTCATGTA 

TAATTGTGCCCGTCTTGCCACACTCTTTGAGAGTTACAAGTGTAGTATGGAACAAGGTCTGT 
>MPM2000-002P8 jSreast_Tab!e1 __927 

ACTACGAGTGAGTGAGGCTGGGAGGAACACCAACCTAAGCCAGGGTAATGAGGGGGGACT 
CTTTACCCAGGACCCTGCCC 

ACTGGCCTTCCTCTCTTCCAAACACAGGTTCCGGCATACCCAGGTGTGCAAGGCTCAGCAN 
CTGAAGCATNGGTGGGGAT 

CTGGCACAAGAACCNCAGCTCTGGACAGAGATCNNTTTGGTGTTCTCTCTGTGGCCACCAT 
CAAGTTTGAGATGCTGAGC 
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ACAGCCCCACAGAGTCAGCTCTTCCTGGCTCTGGCTGACAGCAGTATCTCCACGAAGGGCA 
CAAAGAGTGGCACGTTTGT 

CATGTATAATTGTGCCCGTCTTGCCACACTCTTTGAGAGTTACAAGTGTAGTATGGAACAAG 
GTCTGT 

>MPM2000-002P8J)reastJTable1_928 

GCCGGCCGCCCGGGCAGGAACTTNA 1 1 I 1 1 I I I I I I I I II I I I I I I I GGCTGCTTTTCCTGATT 
TTTTAACTACTCATAC 

MTAGTCTGGTMCTGGTATTCTTTTTAAGCAGGGAACTCCTGGATTCAAATACCTGATAATT 
AAAGGATCTTTTGATAT 

TTTGGCAGTTACTCTCACTAMAGAAGTTACATTCAGCAGATTAGAATGATTCATGAGAAATT 
CTTGGTTAGTAAATATT 

TAATCCAGATTTTATMTTGCCTAAATCTCTTTATAGGTTATTTCTTGCAATATTTCAAGATCCT 
GAGTCAGCCATGCTT 

ATACMGCAAACTTTTATTTACTGTGTTTCTTTGGGCATCTCTGGTGTCTATTAACATAGTACA 
AGGTAGTG 

>MPM2000-002P8_breastJTable1 _929 

ACTACCTCCTGGCAGGAGGCCAACCAACACAAAACTAGTGCAATAAACAAAACTACAAOTAA 
GGATCCTCACAAGAGCCC 

ATTTCACTCCCCTGCCACCTCCACAACAGCAGGTGCTTGTATCCATGGCTGAGAGACCTGAA 

GACTTTCACATTACAGGA 

CTCTATGCAGACTCCCCCAGT 

>MPM2000-002P8j5reast_Tab!e1_930 

ACTTCTATGTCATCATGGGTCTCAMGGTGTTGTCAAMTTGAAMGATACTCAAACTTGTCA 
CTGGAGATGCTGCAATC 

TATGACTG I I I I ICTGCTTGTATTGATGATTATGAATGGCAGCTGAATGGCAGAGTTCACAGC 

CGGCGGGCCCTGGTTTT 

GCTGCTTCATTTTGTAAA I I I I I I 

>MPM2000-002P8„breast_Table"L931 

ACCAGATTCTGATTCACTGATAATCGACTCATCTGTTACTAATACTTCCCCATCTGGCTTTCT 
GCGCAGCACCTTTCTCT 

TCATCACTGGCTTTCGGAGTCTTTGGGGGGGCCTCAGAGACTGTTTCTGAAGGGACATTACT 

TTCTACATGTGGGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_932 

ACTGTGCAATGCCTCAGGTTGCACCTGACTTATATGCTGAACTACAGAAGGCACATTTAGTTT 
TATTCAAGGGTGATTTG 

AATTACAGG^GTTGACAGGTGACAGAMATGGGAGTTTTCTGTTCCATTTCATCAGGCTCT 

GAATGGCTTCCATCCTGC 

ACCACTCTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_933 

ACCCCGGGGCTGGCTCCTCCAGTGTCTTCTCAGTCCTGAGCAACAGTGCAGAGGTGAAACG 
GGAGCGCCTGGAAGATGTG 

GTGGGAGGCTGTTGCTATCGGGTCAACAACAGCTTGGACCATGAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _934 

ACTTTCAAACAACGCGGTAGGCCTTCCCTTTGGGGTCTGCCATGACAACGATACCCCAGGT 

GGCAATGCTGAAGCCGATG 

ACCATCTGCGTAAT 

>MPM2G00-002P8J>reastJTable1_935 

ACTGTGTATCATCGCAGTCTTGCTTTTTTGAGTAATGGATTCCTAGATTCTATGAGGATACCA 
CAACCACTTTTAAAGAG 

GTTTCTAAGGCCAGGTGCAGTGCTTACGCCTGGGAGACXJAAGGTGGGAGGATCACTTGAGC 
TCAGGAGTTTGAGACCAAC 

TTGT , 
>MPM2000-002P8j3reast_Table1_936 

ACCACAMCAGATCGCAGATCCAGGTTTCTCAAACTGGAGCATCTGCTTAATTTTCCCATAAA 
ATCAGTCTTATTCTTTC 
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TGACAGCTCTGAGACTCCTCCGGCCACGACTAGGTGCTGTCCTGGAGGAAACGGTGGAGG 
A 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _937 

ACGGGAGAGACTCATAACTCTCCAGGCCCAGTGCTGGGGGAACCCCTCATGGGAGCAGCT 
GTAATGAGGCCTGGAAACTG 

GACACTGCTGAGCCCTGACATCCAGACCTCAATGCCCTGACTCAGCCCATGGCAGCGACCC 
CTT CAAACAGGCTCC ATGT 

GGGCCTGTAATCAGGAAAGACTAGAGCATCCAGGAGTGGAGATTTGATTCTGAGATGCTGG 
GAGTTGTTCCTGGTTCTTG 

CTCCTGTCTGGCTGGTGCTGACAGCCAAAAGCGGGGAGTTGTGTGAGCTTTGTCCTTCAGC 
ACTAGAGGCTTCACTCAAC 

CCATGAGAAGGGGATGCCCCAGGCTTGCCCATCACAAGCACTGGCCAAGCTGACTCCCCG 

CTGCTGAGGGAAAGAGAAAG 

AAGCCAAGGCTGCTCAAGTCAAAACACAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _938 

MTTGGAGCTCCCCGCGGTGGCGGCCGAGGTACACGCCTCTGGATTCACTTTTGATAATTAT 
GTCATGAATnnnnnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnTCGGCAATCAGTGGNAGTGGCGGTGGCACACACTACG 
CATACTTC 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_939 

ACGCGGGGGGGGCCTGAGMTTTACATTTCTAGCCAGCTTCTAAGTGATGCTGATGCTGCT 
AGTTTGGAGACCACACCTT 

AAGAACCACTGCTGTTGGTCTTGTCTGCACAGTAGATGCACCAAGGCAAATGTTTAGAAGT 
>MPM2000-Q02P8 Jxeast_Table1 _940 

ACTGCTGACTGCCX)TGGCTGGTCAGTGGGGCAAAGCCAGGCATGAAGAAGTGCAGGTAGG 
GGAATGGGATGATGTTCATG 

GTCAGCTTCCACAGGTCAGCATTCAGCTGGCCTGGGAATCGCAGGCAGGTGGCAACCCATT 
TATGGTGGCAGATACTAGG 

AGGTTTAGGTCACTCTAGGTGGGCATGGGCAGCTTTAGGGTTCTGAAGCAGATGTCATAGA 
AGGCTTCATAATCAATGCA 

AAAAGTCTCATCTGCATTTGCTATGAGACTTGGAGGGTGACATTGTGGGGCTCTAGCATGGT 
GCCTGACACCTTGGGCAA 

GAGCAGAATGCCGAATGGTGTTTAATGATCCTATTTAAATGGTCTGAATAACTGTGATGAATT 

TACTTGTATAATCAGAA 

TTCAGATTAAAAATTAAGACAACTCTTTTG 

>MPM2000-002P8.breasLTable1_941 

ACCTGAGACAATAGCACCAAATTCAACAGAGAGAAAGAATGAGTGAGAGAGCACTTTACACC 
AAGGCTCTGCACATAATT 

GGTGCAATTTGAAATTGAATGGCTCAGAAGACTGCTCTGTGAGGAGCAGATTGAGAGGATAA 

CACTCATCTTGCCGCGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1.942 

ACTCCCCTCCCCAAATAGAAACCTCAAAGACTGATCCATTTCCCCTAGGGCCTGGGCCAGG 
AGTAGCTCACTGCTCACTG 

CTGAGGAGAAAGGCACAAGATATAATGTCATAAGAGCAGGACAGTGGCTCACCTACAGTAG 
TTCCCTATANGGGGAAAGA 

AGGGCAGGAAATAGGGCGCAGNGGTCTGTGTCCTGTCCCTGCANCCACCCTGAGCNAGCT 
AGTCTTGGGAAGGGATTACA 

GGCCCTGGGCCATAGGCTGCTCGCCATTCTGCTTTCCTATCCTGTTTCTCTCCCTGTGCTGC 
TCCCTTTTAGCCAGGGCT 

GAGAAATGTTCAGCACCTGAGGCAAAACTGCCATAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_943 

ACCACGTGCATGAAACCCCTGTCACATATCCCCTTGCTTGCTCAAATCAATCACGACCGTTT 
CATGTGAAATTTTAGTGT 

TGTGAGCTCTTAAAAGCGACAGAAATTGTGCACTCGGGGAGCTCGGATTTTAAGGCAGTAG 
CTTGCCAATGCTCCCAGCT 
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GMTAMGCCCTTTCTTCTACAGCTCCGAGTCTGAGAGGTTTTGTCTGTGGCTTGTCCTGCT 
ACAGTCCTTGGCTCCCTG 

ACCAGGAAGCGAGGTGACTGACAAGCCCTGTGGAGCGTCCCTGCAGAGGACTCCGGCCAG 

CCTGAGTGACTCAATCCACA 

GAGCGCTTCCGGGTAGGAAATGGTC 

>MPM2000-002P8J>reast_Jab!e1_944 

AC H I 1 1 I I Ml I I I 1 1 I II II I I GACCATCCACATTATCTGTTTTATTTTGGCAAAATGAAAGCA 
TCTTAAAAAAAAAA 

GGCAATCACAAAATACAGGGCTTTCTTAGAAAGCAACATGCATCATATCTTGAACAAGTTACC 
CGAGCGGTTTCTCCGTC 

CTACAAACAGACATGGATCAATCTCTCCTTCTGGGAGCTTCTCTGTCTTTGCCCAGGTCGCT 
CCCTGAGAGGTGAGGTCT 

GAACCCACTGGGAAGCAGGACGATGTTCAAGGCTTGT 
>MPM2000-002P8j)reast_Table1_945 

ACAAGTTTACACCGTAAGAGGCAACATGGTCAGCCACAATGTCTTCACCTCCACAAGGGCTC 
ATCACGGTGGTCAGGGCG 

AGGGCCCCCAGCATCAGAGCTTTGTTTAGGATCATACTCTTTCCAAGGCAGCCTCAGCAGTT 

GCTGTTCTGAGCTGTAGA 

GCAATTGTCCCCGCGT 

>MPM2000-002P8JbreastJTable1_946 

ACCAGCCTGGAGCCTGGTAGACTTGCTGGGTGGCTAGATTCAGAAGAGAGAGAGCAATCAC 

TACAGCTCAGCTCTCAGGA 

AGCCACATCCATAGGAAAAGGGAGAGAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 ^947 

AC II I I I M I I I I I M I I M I I I I I I ATTTTG AGTCACAGTAATTTTACTTTACCAATCACACATG 
TATTCTGTGTCTCA 

CGGGCCACCTGCTGAATGAGAGGACTCCAGTTGAAAGGTCAAGAACATAAAACCACAAAAG 

CTTTTTGAGTGGGTCTTCA 

ACTTATTTAAAATAAAAATAAAGGACCTCCCGCGT 

>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 _948 

ACGCGGGGAATTCATGTGGAGGTCAGAGTGGAAGCAGGTGTGAGAGGGTCCAGCAGAAGG 
AAACATGGCTGCCAAAGTGT 

TTGAGTCCATTGGCAAGTTTGGCCTGGCCTTATCTGTTGCAGGAGGCGTGGTGAACTCTGC 
CTTATATAATGTGGATGCT 

GGGCACAAAGCTGTCATCTTTGACCTATTCCGTGGAGTGCAAGACATTGTGGTAGGGGAAG 

GGACTCATTTTCTCATCCC 

GTGGGT 

>MPM2000-002P8„brGast_Table1 - 949 

ACTACTATGCTGATCACAAGCTGCTTGATGGGATCCTACTAGATGGACAGGCTGAGGTGTTT 
GGCAGTGATGATGACCAC 

ATTCAGTTTGTGCAGAAAAAGCCACCACGTGAGAATGGCCATAAGCAGATAAGTAGCAGTTC 
AACTGGATGTCTCTCTTC 

TCCAMTGCTACAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCGATATTATTCTTCAATTCAGCTTGTTA 
AACCTCCTTCAGGATTCT 

AAMCCTTTTAGACTCTTAAATTGCAGCCTTCCATGTCCCTTGTCCTGCCTCCAGCACACTCT 
TCAATAAACAAAAGTCA 

ACAGCACCAGGGCAAAACTAAAGGAAGTGCTGGATGGTCTCAGAATTCAGGATGACAGTA 
>MPM2000-002P8J)reast_Tabie1_950 

ACCAACAGAAACCTGGCCAGGCTCCCAGGCTCCTCATCAATGATTCATCCGACAGGGCCAC 
TGGCA 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1__951 

ACTTGGCCTCTCTGGGATAGMGTTATTCAGCGGGCACACMCAGAGGCAGTTTCAGATTTC 
AACTGCTCATCAGATGGC 

GGGAAGATGAAGACAGATGGTGCAGCCACAGTTCGTTTGATCTCCACTTGGCCCCTGGCAA 
AAGGTAAAGATTTGTAGAG 
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CTTGCATGCAGnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 
nnnnnn 

nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnGGAGGCCCGATTAGAACCCAAATAGATCAGGAGCTGTGGAGAC 

TGCCCTGGCTTCTG 

CAGGTACCT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _952 

AC AACT1TG G ATTGTC AATTAAAGCTTGTTTGTG G ATACTTATC AAACGTTTTTGTGTCTAT^ 
AGTCCTTG NTG AAGCT 

AAAAAGGAAAGAGAGAGTGAGAGGCAAAGAAAGACAAAGGAGGAAAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _953 

ACAGATGATGACTGCAMATGAAGACCTACTTTCMCTCCTTTTTCCCCCCTCTAGAAGAATC 
AAATTGAATCTTTTACT 

TGCCTCTTGCAAAAAAMGAAAAMAGAMAMGTTCATTTATTCATTCTGTTTCTATATAGCA 
AGAACTGAATGTCAAA 

AGTACGTGCCAAGCATCCTCGTGCGACCGCGAGAGCCCGGGGAGCGGTGGCTTGC 
>MPM2000-002P8J>reast_Table1 _954 

AGNATTTGGTATCTGCGCTCTGGTGAAAGCCAGGTACCTTCGGAAAAAAGAAGNGGGGAGG 
GTCT N G AACCCG CAAAAAA 

MCACCGCTGGGAGCGGGGGGTTTTTTGGTTGGAAGCAGCANAATACNCNCANAAAAAAAG 
GACCTAAGAAAAACCCTTG 

AACTTTTNTACGGGGGCNGACCCTCANNGGGAACAAAAACNCACGNTAAGGGAANTTNGGC 
ATG AAN AAT AN C AAAAAAG 
GANCNTCACCCAAAACCTTTAAAA 
>MPM2000-002P8 JjreastJTablel _955 

ACAACGGCCAGCCAATCACCAAAATGGCCTGTGGGGCTGAATTCAGTATGATAATGGACTG 
CAAAGGAAACCTCTATTCC 

TTTGGGTGCCCTGAATATGGTCAGCTGGGACACAACTCAGATGGGAAGTTCACCGCCCGGG 

CACAGCGTAGAGT 

>MPM2000-002P8J)reasLTable1_.956 

ACTTTAG ATGCAAAGTTTTAG ATGTTGGTATTTG AATG GG ATACAAAATTGGG AACTTGG AAT 
TTGGGTTGAGACATCTT 

TCCTATGCAGTTGGGAACTTGGMTCTGGGTTGAGACATCTTTCCTATCCTTGCAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _957 

ACGCGGGGAGGAATTAACATACACTAACTTTGAGGMGATGTGCTCATATACATTATTTTTAT 
AATTCAGTCATATGAGG 

CATTTTATTCACATCCTACATGAGGAGATTGAGAACAAAATATGTAATGTAGATTCAAGTTGC 
ACAGTGAGTGAGGCCAG 

AGTTCATACCCCAGTCTCGTGGTCTTTCTGCAGCCTCATGATAGAGCAAGGATATTGTCACC 
TGAGAAACCAACATTGAA 

CCTCCTTCTCTGAAGCCCAGTGAGTGCCCTTCCTCTAGACTCTGGCCACAGCTGGGCCTCC 
CTCCATCAGCCCACATAAC 

TCATTGCAGTGTGCTTATCTGTTCACTACTCCTTGTCTTCAAAGGAAACTCCAGAATTGTAAT 
AGCTGTATCCTCTTCAT 

CTCTGAACCTCCAGGACTTCAAAAGAAGTGACTGGACGTAGTAGGTGCCTGGGAAAGGTTTT 
TGAATGAATGTTTGAAGA 

CAGCATCTAGGTGTCCAGCTCCTAGACCTTTCTTTGAGCGACAGTGGGTCTCAGTCTCATCC 

ATTCAAGCTCCTGTTTGG 

GTTCATATTTA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_958 

GTGTGCCACCGCCACTACCACTGATTGCCGAGACCCACTCCAGCCCCTTCCTGGAGTCTGG 

CGGACCCAATTCATGACAT 

AATTATCAAAAGTGAATCCAGAGGCTGTACCT 

>MPM2000-002P8_breast JTabfel „959 

ACATTTAACAATTGGACATACAGCACTGTAAACAATTCAAAGTCCATTGAGCTTACCATGAAA 
GAACTGAAACGTATGTA 
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GGAACTGTGTCCTGCTGCAGACAAGCAGCTGCTCTGGCTCTGGTGCGGTGCGGGCAGGAG 
GTGAGGTGGGCAGGTGTGGA 

AGGGAGMTTCCTGAGGCCAGTCACAATTATTGAAGCTAAATTAATTTCTTCCTGACACTTTA 
GCATTAATTCTAAGTAG 

TTCTMGTTCTAAACCATTMCTGTATAGTTAATTTTTTTAAATCAAAGAAGAAAAAGGCTTTC 
ACACAGATGAATGTAT 

AGGMAACACAAGTAATGACMTTTTCAAGAGCCTTATTGTAAAAAAAGAAAGAAAGAAAAAA 

GGACAATTATTTTTGGA 

GTTACTGTCTCTAATTCTTAAAAAGTAAGT 

>MPM2000^02P8J>reast_Table1_960 

ACTCATCAGATGGAATGTTTTACCCTGCCGAGGTTATAGTCATGATGTGCTGAGCTCTCTGC 
GTCTGACGTGACTGACTG 

GTAGCTGGGCGTTGGCGAGACCCTCCTTTCCCTCTACGATCACATCATGCAGAATTGTGCAC 
CT ATG GG AAAATTAAAAT 

GATAGACATGCCCGCGGAAAGGATGCATGCCCATCTGTCCAAAGGCTATGCGT 
>MPM2000-002P8J>reast.Jable1_961 

ACCTGGTTTTAACTTCATGTGTCTGAAAGCAGCACTGAAGAGGTTAGAAAAGACCATCTTGAT 
CTGAGGATGCCACCCCT 

CTCCCATCTCCCAGCAGCAGCCACGTGGCATGGAGAGAATCTGTGTGCTAGGGAGAGGGA 
CAGCACAGTGATTGTGAGAT 

ACTGCTTTGAACTCAGTGCTGCCCTGTCACAGCTGAAAGCAAAACTGGGCTGAACTCAGCCA 
GCACCCATCCACACAGGG 

AGCATTTAGATGAGCTCTAGCCAGAGAGGMTCGCCCATCCCAGCAGTCTGAATATGAGTTC 
CAGCAAGCCCCGTCACTG 

TGGGCTAAATTGGTCCAAGACCTTAAATAAACTTGAAAGGGCAGTCTAGGCCATAAAGACTA 

CAACCCCTAGACATGTCC 

TAGTGCTGAGCTGGGGCTT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_962 

ACTCTGCCAGTTTCTTCTCCACTGCACTCTTATATTCTACCAAAAATTTCTCCATAGCACCAAA 
TCCCGCCATTTCCGAG 

CTACGATCACCCGCGGCTGAGGAAGGACGAATCCCCCGCGT 
>MPM2000-002P8J>reastJTable1_963 

ACTCCGCCATTTTACGTGAGAGACTTGAGCATTCTTGGATTTGGTATCCTCAGGAGTCCGGG 
AACCAGTCCTCCATGGAT 

ATCMGGGATGACTGTTTGCCCGTGTTTTTAGCCTTTGTATCTTTGCTAAGAATCCCCTAAAA 
CCTGGAGT 

>MPM2000-002P8^breastJTable1_964 

ACTT CI I I 111 1 1 I e cu n 1 1 I I A AGAGTATAAGGTTTACACAATCATTCTCATAATGTGACGC 
AAGCCAGCAAGGCCA 

AAAATGCTGGAGAAAATAACXaGGATCTCTTCCTTGTAAACTTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_965 

ACTGTCCTTGTTTTCCCTCTGATAGGGTTTGGATCTGTGTCCCCACTAAATCTCATACTGAAT 
TGTGATCTCCAGTGTTG 

AAAGTGGGGCCTGCTGGGAGGTGATGGGGGATCATGGGGGTGGAGTTCTCATGAATGGTT 
ACCACCATCCCCCCTTCATA 

CTCTCTCTTGCTCCAGCTCTGGCCATGCGATGTGCCTGCTCTCCCTTCCCCCTCCACCATGA 
TTCTAATTTTCCTGAGGC 

CTCCCCAGAAGCTGAGCAGATGCCAGCCATGCTTCCTGT 
>MPM2000-002P8J)reast_Table1_966 

ACTTAGCAATCGGGTTGCCAGCAAAGCACTGGATGCAAGCCTTGCC7TCCAGAAGCTTACCA 
GTCGGGTTGCCAGCAAAG 

CAGTGGATGCAAGACTTGCCCTCCAGGAGCTTACCATCACAACGAAGAAGACAAATAAATGC 
ATAATATACAGACGACAT 

AAATCCATACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGCAAGACTCCATCTCAAAAAAAAAAAGAA 
AAAAGAAAAGAAAAAAAA 
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GAAAGAAAAAGAAAAAACAAAAAACCAGAAGAGCAAGGGAAGGCTCACAGGGCTGAATCTT 
GAAGAATNGGGGGTTCTCA 

GGGTTACAGAGAAGGGGAGGACATTCTGGACAGAAATGGAATGTGTGAAGATATTGTGT 
>MPM2000-002P8J>reast__Tabl9l_967 

ACCAATAAGCATATTGCTTTGGCAATGCATCTCCAGAGCATGTGACCCTGGCCGTCTGTCCT 
GGGGACACTGACACCGAG 

GGTGGCTGTGTCAGTTCATATGAGGCCTCAGAGCCTGTGCAGAGAGTGAGGAGGGGAGAA 
GTAG AAG GG ATCACAGGCC A 

TGGCTGAGACACGCCATAGTTCTGTACTCCTGGACCCACCTCACGAGTACTTGCCAAGCAT 

GCTCTTGCGACCGAGAGAG 

CCCGGCGAGCGGGGGCTTGC 

>MPM2000-002P8J?reastJTable1_968 

ACCTAATGAAACCCGTCTTTGGCCTGTGGCTGAGACGCCATCTGTAGGCGGTGAAATCTTTC 
CAGCCTATGTGACGAGGG 

TCATGCCACAGGGTGCGCACCTGAAGGAAAAGGAAAAGGAAAGGTTGAAACACAGCTCCTT 
CAGGGCTTGTTCTTACCTG 

GCCAGGGGTGTTTCCTGTGTGCCACAGGGCGTTCCGCAGGTGCTCGCCAGGCCCTGTGGT 
GGAGTTTACAACTTTCACAG 

AAAGGCCCGAGTATCCCTGAGCCCTCGTGGGGTTGGTGTCCCAGTAGGACTGGGTGACTTG 
CTTCCACATCACAACATAA 

AAGCGGCTGCTGGACTGGTAGCCAAAGACAAATCCAGCATAGTCATCGTCCCTTTCGGTGTT 
GATGMGAAGGTGCCACT 

GAAGTCCACAGCATTAAACTCATCATAACCTGGAAGAAGAGCCCAGAGCCAGGTTAAAACCT 
GCAGCCTTCAGAAGGTTC 

TCCGTCATGTTCCTAGACATCCTCAGCACCCACAGGGATAGGTACCTGCCCGGGCG 
>MPM200O-002P8j3reast_Table1_969 

GTGGCGGCCGCCCGGGCATGTTACTTTTTC I Mil ICTTCI I I 1 1 r AAG ATTATNAGTANAAC 
CCGGCAGATAGGTAGGA 

GTAGCGTCCCAAATGTCATGAGTGTGGCGAGGAATGGGGTG 
>MPM200O-002P8_breast_Table1 _970 

ACCTCATCCTGTCTCCAGGCCACTGAATAACACCCAAAAGAGCAAGCAGCCCCTGCCATCG 
GCACCTGAAAATAATCCTG 

AGGAGGAACTGGCATCAAAACAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGT 

>MPM200O-002P8J)reast_Tab!e1_971 * 

AGCATTCTACCACAGTTCTATTTGACTCCCACTTGTMTAACTCCTTTATAAMTTCCATGTTT 

AACCATATGACCCTGC 

TTGCTTACTCATATTCTCCCTCCCTCTCCCCTTCCTTTCTCTCTCTTCCAGMGTCATTTGCTC 
GTTGAAATATTTTGTA _ 

GGGATTGCTTATTATATTATTTTAGCTGATGAACCTCAGGACAACGTCTACACACACACACAT 
ACATACACGCACACAAA 

ATCTCAGCTGTTGAAGAGTGGGC7TGGAATCAGACTTCTGTGTCCAGTAAAAAACTCCTGCA 
CTGAAGTCATTGTGACTT 

GAGTAGTTACAGACTGATTCCAGTGAACTTGATCTMTTTCTTTTGATCTAATGAATGTGTCT 
GCTTACCTTATTTCCTT 

NTM TTGATAA GCTCC MGTAGTTGCTMTTTTTTGACMCTTTAAATGAGG 

TTTTACTTAATGTTTT 

AAGTATAGACCT 

>M PM2000-002P8_ breasLTable1^972 

AC 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 I ICT(XATGGTTCTTTAGGTATCTCTCCTTCCTTTCCCTGTCAGCCACAGT 
TCTTTATATTAAATTC 

TTTTGATGGCGAGAATCCTGGAGTAGGAGTGAGAACTGGACTGTAATGCACCTCTCCCACTA 
ACCACTGTTTGGGGCAAA 

TAGTCTGTCTCGTTGGGAGATGMCTTTACAAGTTCAATTACTAAATCTGAAATATCTGGATT 

AGAAT ATTTCT AG GTTT 

TTTTTCTGCTCTTGACATTCTAT^^ 

TTAAAACATTTCCGT 
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TTAAACCTTCAAAGACAAAGACAACTT 
>MPM2000-002P8J>reast_Table1_973 

ACCTATTGGCCAATGMTCCCACCATTTTCAMTAAATTTTTAATCAGACTCCACTCAGTTGG 
AAAGTTTTG CTG AAAAT 

ATTTCTGGATAAAMACAAAAAACCTCATGTTGGAAATCAACTGTCCTTCCCATTTGGAACAT 
TAAGAGGAGTCCCCAGG 

GAACACTGGTAATAGGTGAAAATGGTTCCTGGAGTCACCAGTGTTGTACAGAGCCGCCAGG 
CGACTCAATTCACGTGCTC 

CTTTTCTG G GG ATGAAAAG GTGCTCACCAG ATCTTTCTATGCAACTG AG AG CTCCTAAATC A 

AGTCAAAGGGGACCATCG 

T 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_974 

ACTCAGMGTGTCTCTAGGAGGCTGGGCCAGTTTCCTCTCTTTTCTGCAGGCGTCTCCAGAG 
CACCCTCTCACCAGCTGT 

ATCTACTCACMTCGTCTGGCATTTGGAATCTGGTTGAGTTTGGGTCCCTCAATACCCAGAA 
AATAGAGCCTCCAGGACC 

CGCCCCTAAGCAGGMTTTTTCAGATCTCCCTTCTGGGTCCTTTGGTCCCTAAGTCTCTGGC 

TTTGGCATTCCTGGTGGG 

AATCCTTGCGGAGAGCCATCCTGGT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_975 

ACMTTTAATACATTAATGTAGTAAGTTATTAACTGGTGCCCCTATGATCTGCGAGAGGTAAT 
ACACTATCACGTGTTCC 

AMTTTTCACAGGAAAAGAATCATAGAATCCTATAACTGAAGGGGGCTAAGCGGGATCTACA 
AATGCCTGCCAGGTGCTT 

GGATATCCTCCATCACATCCAGCCATGACAAGTTACTTGTGTCATGGT 
>MPM2Q00-002P8Jxeast_Table1_976 

GCCCMTTATTTAAGCCTGGTATTCAGCAGAAACCAGGGNAAAGGGCCCCTAAGCTCCTGAT 
CTAN NTTCTGC ATCC AGT 

TTGCAMGGTGGGGGTCCCATCAAGGGGTTCAGTGGCTCTGGANTCTGGGACAAGATTTCA 
NCTCTCACCATCAGCAAGT 

CTGGCAACCTGAAGATTNNTTGCAACTTAACTACTGGTCAACAGAGTTACCAAGTATCCCCC 
TCACTGTCGTGCGGAGGG 

GACCMGGGTGNNGAGATCAMCGMCTTGTGTGCTTGCACCATCTTGTCTTCATCTTTCCC 

GCCATTCTGATGAG 

>MPM2000-002P8J>reast_TabIe1_977 

ACTCTGGGTGGGGGCTGGGGGGGGTTCCGCCGACCGTTTCTCTCTTCCGGCCAGGTGCTT 

TTCTGTCAATTTCTATGGAA 

TGCAAMGGAGGTTTTTGTTTTATTTTGTTTTm 

CTTGAGCCTCCATAC 

TTAAAAAAAGAAAAGAAAAGAAATCAATAAAMGAAACTGGGGCGCAGTTAAAAAAAAAAAAA 
AAAAA 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_978 

GCGGGGGCTGCGTAACCATGTGTTCATGAAACAAGCCAGCCAGTTTGAGGTAGTGCATAAT 
GAGTGTAAGGCCATTATCA 

TGGACTTTTTCCCCAGCTGCAGGGTTATCTACAACTCCGGGTGGAAGTCAMGATTGAAGAG 
GATGACTCTGATCCTGGA 

ACTGCATTGCTTGGTGGTCAGGAGGGGTTCTTAGTAAGCAAACTCAGTTTAATCCCAGAGTC 
GGAAGTGGGTGTCAACAA 

GCCAMGCMCATCCTTTCAGCTCTGCTGCTTTTTTGTCTTGGTGGAGGAATAGCCAATGGA 
AGAAGATGGAGAGTCCGG 

ACCAGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTCG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1.979 

CCGCGGTGGCGGCCTCTCTATMCTATTGTCCACATCTGTTATTTCTGCAGGTTGTCTTTTGC 
AGCTTCAGGCAGTATGG 

MCAMTGMGGTCTATGTCACTCTAATAGAAGTAATTGTTGATAGGTGTTCTTCACATCCAC 
TTCTGTTGCTGATTGAG 
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TTAGGCATCTCTTTCATGGTAAAACCCTTTTCATTAAACACAAAGAAAGC I I 1 1 1 I I I I I I II I I 

TTTTAATGTGCAGAG 

GATTGACCT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_980 

GGCGGCCGAGGACAATMCTCGCCTGAATTTCTATGGCAACAGGCATTTATTTAGTGGAGCT 
TATTATGGACTCATCTGT 

ATCTGGGATGCAAAGAAATGGGAATGCCTGAAGTCAATTAAAGCTCACAAAGGACAGGTGAC 

CTTCCTTTCTATTCACCC 

ATTGGCAAGTTGGCCCTGTCAGTTGGT 

>MPM2000-002P8J)reast_Table1_981 

TGGACATTTGTAAGTTAMMTCAGTCACTATATAGGCACTGCTGTATGGAMACGCATTTTG 
TGTTTCTACAAATTGTA 

AGCGGAAATGCCTTTTGAGTACGCGGGATTTGGATGATTGACATAAGGTTTTTAGCATGTTC 
CTCCTTTTCTTCACCCTC 

CCCT7TTTTCTTCTATTMTCMGAGAMCTTCAAAGTTMTGGGATGG(XJGGATCTCACAGG 
CTGAGAACTCGTTCACC 

TCCAAGCATTTCATGAAAAAGCTGCTTCTTATTAACCATACAAACTCTCACCATGATGTGAAG 

AGTTTCACAAATCCTTC 

AAAATAAAAAGTAATGACGA 

>MPM2000-002P8J)reastJable1_982 

ACAGCCTTGCCAGACCAGAGTCAGTTGTATCATCCTGGGGCAAGTATGAGGAGAAGCTCAC 
GATTACCAGGCACCTCATT 

GTGAACATGCTTTCTGCAACGCCTGCATCACCCAGTGGTTCTCTCAGCAACAGACATGTCCA 

GTGGACCGTAGTGTTGTG 

ACGGTCGCCCATCTGCGCCCAGT 

>M PM200 0-0 02P8,breast_Ta ble1^983 

ACI I I I I I I I I I I I I I I I I I I I GTCTGAAG I I I I I I CCCATTTTATATCGTCAATATCATCACTCA 
TTTGAAAACTAGGA 

ATGTCCAAGTTGATGTCCTGACCCAAGGCACCCCAGGTTTCCMGGCATTCGAATCTTTTGG 
AGACTGACCTATAAAAAG 

CAAAAGAGTTACTGAGAGTCACTTTCAGGGAAAGCTGGGTTGGGACTTCTTTGACTCTTATG 
CTTACCTTTGGAAGAAAC 

ATTGAAMTCAGAAGGAAGCTGGCTACAMTTTACATGGAAAGCTCATCTTAAGGGTTGGTTT 

CCTCTTTTGATTCTCCC 

CGCGTACCTGCCCGGGC 

>MPM2000-002P8 jDreastJTablel _984 

ACAGAGCCGCCAGGCGACTCMTTCACGCGCTCCTTTTCTGGGGATGAAAATGTGCTCACC 
ATATCTTTCTATGCAACTG 

AGAGCTCCTAAATCAAGTCAAAGGGGACCATCGT 

>MPM2000-002P8_breast_Jable1_985 

CG ATTGAGCTCCACCGCGTGCGGCCG AGGTAC I II 1 1 I 1 1 I I I 1 1 I I 1 1 I M 1 1 GCGCGCCTG 
CTGCCTTCCTTGGATGT 

GGTAGCCGATTCTCAGGCTCCCTCTCCGGAATCGAACCCTGATTCCCCGTCACCCGTGGTC 
ACCATGGTAGGCACGGCGA 

CTACCATCAAAGTTGATAGGGCNAGACGTTCGAATGGGGTCTGTCGCCTGCCCCCGCGTAC 
A 

>MPM200(M)02P8J>reastjrabIe1_986 

GCGCGGGGGAGACCAAGGGCTAAAGCTGGGAGGTGAGTCTGTCACCTTGAGCCGGGCGA 
GCGCTGTGGGCCAAGCAGGGG 

TTGCAGGGCAGTAGGAGTGCAGACTGAAAAAATGCAGACCGCCGGGGCATTATTCATTTCT 

CCAGCTCTGATCCGCTGTT 

GT 

>MPM2000-002P8 - _breast - Table1 - 987 

ACAAGCACCAGCACCAAGGGATAATCAATGGGTGGCCACCACGCATTCACAAGTATGCCTA 
GGTTTGAAGCTGTGGAACC 
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TTTTAGCTCCAAGTTCTCTGCATGGGTATTGGGGCAACCTAAACTCCTAATCTAGGAGAGTG 
AGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _988 

GCTTACCGCCGTGGCGGCCGCCCGGGCTTGTACCTACTTATTTCCAGCTGATGGTAGACCA 
AAGAATTTGCAGGTGGATG 

GTTTGGTATCACTGTAAATAAAAAGAGGGCCTGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGAGT 
ACCCAAGATCCCCAAAT 

AMTTAGTAAAAGTGCCATTMGAATTATCAGACATAGAATGTGTTTCAAATACAAATTTGTTA 
AATCCAAAAGATACAG \ 
TAATTTTATTACATAAAATTTCTCCrrGCGTGCTAAAAATGCTAACTTACAAGACATAATATTTGT 
AGTAGAGGGAATCAC 

GGTCGGCTCGTTGAATTCTTTTTCATTATTGAAGAATAGAACAATAGGTAGTGGACATAGAAG 
CACTCAGAGTCCTTTGA 

AATTCAAGGTTGTTACATTATGTTCCACCAAAATAAGACTACCATTC 
>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _989 

GCGGCCGCCCGGGCTTGTACCAGCAGATACCATCTCAGGGTCCAACCTCCTCATCTATGGT 
GCATCCGCCA 

>MPM2000-002P8J}reastJTable1_990 

ACAGCAGACGCTGGAGGAGATGGACTTCGAGAGGGGAATCTGGTCGGCAGCCCTGAATGG 
AGACCTGGGCCGAGTGAAGC 

ATTTAATCCAGAAGGCCGAGGACCCAAGTCAGCCCGA 
>MPM2000-002P8 J>reast JTablel _991 

A C II I I I I I II Ml i H M I I I H H I i ATCATGAAGAACACAAAATATTACCCAAAGATGAAGAT 
TTAACAAAATTAAT 

MTTTTTACTGTTTCACCAAGGACTTTATAGTGAAACCGACI I I I I I I I I I I I I ACACTGCAAG 
TATGTGGCAGTCAAGA 

ACGCAATGGCTACTAACTAGCACCGTTTCATGCCACTAATGCTGATTCACACTACAGTGCAA 
GTAATTTAATTTTACCCA 

TGGTGCTCTTGCACCATCAGCACAAATGTCAACACAGTGGAAGAGCCAAACAACATTTTAGT 

TTTTTGGTTTGGGTCATT 

GGGGGG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _992 

GMTTTCCATCGGTTTGCTGAGAAGCACAACTTTGCAAAACCX)AATGACAGCCGTGCTCTCC 
AGCTGATGACCAAATGTG 

CGCAGACTGTGATGGAAGAACTAGAGGATATTGTGATCGCGTATGGACAGAGTGATGAGT 
>MPM2000-002P8_breastJT&ble1_993 

CCGCCGGCGGTCATCAGCTTTTTTTACATCAMCCCCAAGGCTCTCATTGCCACCTTTMTTC 
ATGATAATCTATTGCTT 

CATCTTTGTCTGTATCAMTAGTTCAAAAGCATCTTTAAT1TCTTGTTTCTGTCCTCAGACAGC 
TCTCTGAATATCCTCT 

TTGTTTTGTCCACTAGAAGCTCACTTCTCAGAGCTAAACTCATTATCTCTTCGCACAGAGACG 
TTCCTCTCAAGAACGAT 

TTTAACCCCCTACCCAAGGCAGCAAGACGCCCACAGCCGTTCAACAGACACGAACGACCTC 
AGCGGCCTCCCCCGCGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _994 

ACTTTTCTAGAAMGCCTACATGTATATACTTAGTTACAGCTGCACTTCCCCATTACTTATTTT 

TAGGAAGGTTATAGAG 

ATGGAATAGATGCTGGCAAAGCAGTTACCTCTTCAACAGGGCTTCAATCAAGGTTATAAGAA 

GGTCACAAGTCATTATAA 

ACTATGGACGACTCCGAGGMCATTGAGGTMTTTTTAAAGTCTAMTGCTGAATCATTTTAA 

CCTCAATACTACTGGAG 

GATGTTTCTGTATAAATMAGTGTTTAMCTGAMTGCTTTTCCTGGTGCTAAATACACTAAAG 
CGTGTCGCAGATCATA 

GMTTATATTGCCTTCAAAMGGCAAAATCTTTTATCACCTCATCTACTTTAATGTGTGAACTA 
CATATCGCCTTTTCGT 
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GCACAGAAATGGTAAGAAGATGTATACTTCTGCTACCTGAACAATTATCTATCTCATTGAAAG 
GTCTTCAGATTTTGAAT 

AAAACTTGTAGTACATGGCAAGAAAGAAATGGGCAAAAACGGGCAATGCTGTGAGAGCCA 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_995 

ACGCGGGGTTTTTAGCTTTTTMATCTGCTTTGGTATACTCCATAMGTTTGTGCCATTGGA^ 
TATTCTGTTCCTATAGA 

AATCCCCACTATAAAATGTAAACCAGACAAACTTCCATTATTCAAACGGCAGTATGAAAACCA 
CATATTNNTGTTGGCTC 

AAAAACTGCAGAATCCTTGCTGTTACGGTCACACCCAGTTTCATCTGTTACCTGACAAATTAA 
GAAGGGAAAGGCTTTTG 

AG AC AAAACTGTG CTG ATC AG ATAG AAGTTGTTTTTAG AGCTAATG CTACTG C AAGCC I I I I I 
GCTTGGACTGGAGCACA 

AGCTATGTATCAAGGATTCTGGAGTGMGGCAGATGTTACTCGACCTTTTGTCTCCCAGGCT 
GT G ATCAC AG ATG G A AAA 

TGCTTTTCCTTlTrCTGCTACCAGCTAMTACTTTGGCACTGACTACACAAGCTGATCAAAAT 

AACCCTCGTAAAAATAT 

ATGTTGGGGT 

>MPM2000-002P8 _breast _Tab!e1 _996 

GGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTTCACGTGTCAGCATTTGTTGAATTAGCACTTATTGTTTAA 
TTTAGCTCTGGAACAATG 

CAGGGMTTTGAAGTTTCTTGTAAATAACCACAATTAGGAAAAAACCATACAGCTCAAGGAAA 
ATCCACTAGTATAGCCA 

AGAATACCCTNNAAGTTCTTCAAGAGACACNAAGAGGGAGAATTANTGCCAAAGGGTNNNAC 

TATCACCACCAGAACCCG 

CGGCCATCCACGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_997 

ACTCGGGGGACGTTAGGTGTCCGCCGGAGGTGTCGTTGGTGTGTTGCGCGACTGGCCTTG 
AGGGAGAGCTGGGGCCTGCT 

CCCGGAGAGATACGGCTATGTCGATCGAAATCGAATCTTCGGATGTGATCCGCCTTATTATG 
CAGT 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_998 

ACCAACAGAAACCTGGCCAGGCTCCCAGGCTCCTCAACTATGATGCATGCAACAGGGCCAC 
TGGCA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_999 

ACTCAGCCTGGTCGGGTGGCAGCTCGCGGCGCAGCTCGTCCATGGTAATGTAGTTCTTGTC 
CCCAGCCAGGATCTTGAAG 

GAAGCCATGACTTGGTCTGCTGTATCTGTGTCGGCTGTCTCGCGGGACATGAAGTCAATGA 
AGGCCTGGAATGTCACTAC 

CCCCAGGCGGTTGGGGCCCACGTGGCATCGATCCTCCCrrGCCCGCGAAGTGACAGTTTAC 

AAAATTATTTTCTGCAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAGT 

>MPM2000-002P8 J)reast_Table1 J 000 

GGCCGAGTGTGGCTCTTCTGGTGTTTCAGCTTGGGGAGAGAGGAGTGGCCTTCCTCTTGCA 
GTTGAGGCCGGCGCCGAGC 

CGGACTTCAGCCGGATCTCGTGGCGGAGCCCATCTTGCTCCCTCTCCCAGGCCTNTATCCG 

CTCCCTAGGATTCCCGGGC 

CCTGTAGGTGGGAGTTGGGAGACGACAGT 

>MPM2000-002P8_breast JTab!e1_1 001 

ACCCCTGCTCCAATCATCACAGCCTGGTTGTATCAAGTGTGTGCCAAACTGCCTGCGCTAAC 
GACCAAATGCAMTGTCA 

TACGTCTCTGTCACTAGCATCATATTTGCTAGAGAGACACTTGTGATCX^ACACCTCAAAGACA 
AGCCTTCATCATCTTTT 

CCTGGAGATAGCTGACTAGCMTCAGATGTTCAAATAAAGCTACTTTCTTGT 
>MPM2000-002P8 ,breasL Table1^1 002 

ACTTTTTrrTTTTTTTTI I GTTTTAMGTAGTATTTTATTTCTCTGGGCTGTGCACACTTAAGGC 
ATTAGATCCACAGAT 
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GGGCTCATCCGCTGGGATGCTACTTGTGGTGATCATCTCCTAAGCCCCACGTTTTAGCCTTG 
T 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 J 003 

AC I I I 1 1 I I I H I I I II II II I n I i ACCAAGTCTTACAGTG ATTATTTT ACGTGTTTCCATGTAT 
CTCACTTTGTGCTG 

TATTAAMAMCCTCCATTTTGAAAATCTACGTTGTACGTGGGATACAGGTCACGGGCAGAG 
CTCCTGGCCTCAATGATG 

CCTCCTGATCTATCGCTGGGCCTGGACGACCAACACTGGGATGATGACGAGCAGAATGGTC 
ATGAAGATGCTCAAAATCA 

GGGCCCAGATGTTCAGGCACTTGGCGGTGGAGGCATAGGCCTGGGCCCCGGTCACGTCGC 
CAACCATCTTCCTGTCCCTA 

GACTTCACGGAGTAGGCGAATGCTATGAAGCCCAGGCAGCAGGTGTTCATGAAGAGGGTGT 

TGAACAGGGACCAGACGAC 

ATGGTCA 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 J 004 

ACATTCTCTGMGAGGMGCAGCTGGTTGGACAGGATTTCTTGAAGAGCCAGGTGCTAAGG 
GCATCAGGTCGACATCCAT 

AGTMCCATGTGCCATMCATCTACACATTTCCACTTGTTTTACAGAGAAGGTAACAGGCAGA 
AGGAAAATCCAGAGTCC 

TGCAGTAAGCAGATGACAAAACTTCAATATGCTTGGGCACCACTTAGGTGACCCCAGGGAG 
ATTTAGTGTGGCCTTAGGA 

AAGCAAMGAGCACTTTTTATTGGMATATGAGCTTGTCACTGGGAAAGATTTGTAAAATTGA 

TCAAGAACTTGATTTAT 

AATTATGCCTCAAAAAAAMGTTCTCATTTAGTAGTGGAGCMTCTAGAAMCATACCTTTTTT 

GTTTGTTTGGAAGATC 

CTCTTTCCCTGGCTGTATTGTAGTGTTTGCTATTT 
>M PM2000-002P8_breast_Table1 _J 005 

ACAACAAACCCCTCAAGAAAGGGGCAAAAAGGCCCCGAGTCACTTCAGGTGGTGTGTCAGA 
GTCTCCCAGTGGATTTTCT 

MGCACATTCMTCCMTTTGGACTTCTCTCCAGTAAACAGTGCTTCTAGTGAAGAAAATGTG 
AAGT 

>MPM2000-002P8 J>reastJTable1 Jl 006 

AC I I I M I I I I II I I I I I I M I I I I 1 1 I M I II I ACTTTGAAATTACTTTAATTTAGAAATAGAAAA 
CATTTTGAAAGGA 

AAAAAAAACCCACAAAACATACAGGCAGATTTGTATTCTGTGAGTTTCTCACACCCTCACACT 
TGTTCACCAATCTTTAA 

GATGAAAAACTCTTTTCCAAAATGTATTCAGCCACCAACAATGGTGTTATTAATAGGAATATG 
GATCAATTTCACAAAGA 

AGCCMTGMTCCCATTATAGCAMTCCTATTGCTGTTGCCATGGCAATCTTCTGGAATTCTT 
T 

>MPM2000-002P8 J>reasLTab!e1_1 007 

ACCAMGACTTATG^TAGATTTATGMTTGGAGTAGAAMCATAGACATTTCTACCTTGAGG 
ATATAGAAGGGAACTTA 

GGAAGTGAGAAGTCAGATTACCCTAGTCCTCTAGGGTGCTTAAAGCTAACTAGTCCCGTGAA 

TGAGAATCTAACCTATGT 

GAAAATCTCCAGCCTGT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_1 008 

ACMTTTGATCMGCTATTAAMTGCTATAAAMTATTACCAGTTTGGTGGTCTTCTAATGAGA 
AATCTAAAGCACACCT 

CCCCACCCACTCGGATATCTGTTTCTGATGATCACGTGACATCTAGCATATACGTCTGTAGG 

AAAAGGGAAAAAGCAAAC 

CCATTTCACAAATGGCTAAAGTCAATCCCGCGT 

>MPM2000-002P8_breast_Jab!e1.J 009 

ACATCTTCTTCCGGCTGATAATTGCATTATGGATGAACACAAACGAGAAATTGCGGAAGCTA 
AGC AAATTGTT AG AAAG C 
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TTACGATGGTTGTGTTGTCTTCTGAAAAAATGGATGAGCGATAAAAAAAAAGAAAAAAAAAAA 
AAAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 J 01 0 

ACCATGATGATGACCTGGCAGATTTGGTCTTTCCCTCCAGTGCGACAGCTGATACTTCAATA 
TTTGCAGGACAAAATGAT 

CCCTTGAAAGACAGTTACGGTATGTCTCCCTGCAACACAGCTGTTGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_101 1 

ACTGTAGGATAAGGAGGAAGGCAGTAAAGCTGCAGTATGTCCTTGAAGCGTGTCAAAGTGG 
TATGGTAAGGAAAAGGAGA 

GTTTTATCTCACAAAGCCATAAACACTAAACAACTTMTTTTCCATTCCAGAAAATCAGCAGTC 
ATCAAGACAGCACTTG 

GTAAAACATTTAAGATTTGTGATAATAACAAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1J012 

ACGCGGGGTGTGAGACTTCGGCGGACCATTAGGAATGAGATCCGTGAGATCCTTCCATCTT 

CTTGAAGGTCGCCT7TA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 01 3 

ACACCAAGGCGACCACAGCAGCTGCAACCTCAGCAATGAAGATGAGGAGGAGGATGAAGAA 
GAACGTCACGAGGGCACAC 

TTGCTCTCAGTCTTAGCACCATAGCAGCCCAGGAAACCAAGAGCAAAGACCACAACGCCGG 
CTGCGATGAGGAAGTAGCC 

CACGTTGACAAACTGCATGGCACTGGACGACAGTGGCXJCGAAGATCTTCAGAAAGGATGCC 
CCATCGATTGACACCCAGA 

TGCCCACTGCCAACAGGGCTGCACCACACAGAAAGATGAGCAAATTGAAGAGGATCATCAT 

GGTCTTAATGAAGCTGAAG 

CACTGCATGGTGGCTCCTGTTCAGGGC 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_1 014 

GGGAAGGTCAGCGCCGTAATGGCGTTCTTGGCGTCGGGACCCTACCTGACCCATCAGCAAA 
AGGTGTTGCGGCTTTATAA 

GCGGGCGCTACGCCACCTCGAGTCGTGGTGCGTCCAGAGAGACAAATACCGATACTTTGCT 
TGTTTGATGAGAGCCCGGT 

TTGAAGAACATAAGAATGAAAAGGATATGGCGGAGGCCACCCAGCTGCTGAAGGAGGCCGA 

GGAAGAATTCTGGT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1„1015 

ATTCAAGAAGGGCAGCCAGCAGAGGATGAACACAAAACCTTAGGTCACTGGGTGACAATCA 
GTGACCAAGAAAAGAGGAC 

AGCACTGCAGGTGTATTGACCCACTTGGCAAAAAACAT 
>MPM2000-QQ2P8_breast_Jable1_1 016 

AG 1 1 1 1 I I 1 1 I I ACAAGAGTGCAGAAGAGAGCGAAAAACTCGTGAAAGCTGAAAGAAAATTCA 
TTGAAGATAGGGTTAAA 

AAAATAATAGAACTGAAAAGGAAAGTCTGTGGCGATTCACATAAAGGATTTGTTGTTATTAAT 
CAAAAGGGAATTGACCC 

CTTTTCCTTAGATGCTCT1TCAAAAGMGGCATAGTTGCTCTGCGCAGAGCTAAAAGGAGAA 
ATATGGAGAGGCTGACTC 

TTGCTTGTGGTGGGGTAGCCCTGMTTCTTTTGACGACCTAAGTCCTGACTGCTTGGGACAT 
G C AG G ACTTGTAT ATG AG 
TATACATTGGGAGAAGAGAAGTTTA 
>MPM2000-002P8_breast_TabIe1 Jl 017 

ACGCGGGCAAAACAGTTTTCCTAATCTCAGCAGTATCCAGTGAGTGAAGAACACTTGACTGA 
CTCTTGGGCCACCTCTGT 

TACTTACTGTACTATGGMGCTCCTGGTGMTGTTTACMTTATGGGATGTAGTATTTCTATTT 
GTACTTTAAGTCAAAT 

GCTTATATGAAATATGTGACAACAAATAGAGAAGACTGGCTCTGTTAGTAATTATGCAGTATG 
T 

>MPM2000-002P8J)reast JTablel 1 01 8 

NTGAGGGGTTAATTTGCCGCGGCTTGGGCGGTAAATTCATTGGGGGGI I I 1 1 1 1 ICCCCCCC 
AAAAAA Al I I I I I I I I A A 
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AAAAGGGGGGGGGNCCCCNTTTTTTG 
CNNACCCCCCCC TTTTTT ■ 

TGGGGGGGGGN'I I I 1 1 I I IGGGGGGGGNNI 1 I I I I I 1 1 I GGGGGGGGGGNNAAAAAAAANG 
AAAAAAAGGGGAAAAAANT 

I 1 I I 1 I I I I I 1 1 I) 1 1 I 1 GGGGGGGGGNGGNNTNTTTTNN I 1 I I I 1 I 1 AAAAAAAAAAATTTTTT 
TNTGNCCCCCCNCCC 

CCCCCCCGGGGGGGGGGGCCCCCCCI I 1 1 I I I I I I 1 I I I I CCCCCCCCCAAAAAAAAAAANC 

C CCCCCCCC AAA A AA A AN 

NNAAAAAANNNNNNTTTTTTTNNNTr^ 

AAAAAAACCCCCCCCCC 

AAAAAAAAAAAAAANNCCCCCCCCCCCAAAAAAAAAAAGGNGAANAANGGNGGCNCCCCCC 
CCC 

>MPM2000-002P8_breasLJable1_1 01 9 

TGAGGATCCTGTGCGCGATCGCAATGGACAGCTACTAATGGTCACAACGACCTCTTTCTCTA 
ATCCTTACTTTATACATC 

AACCTTCAGGTGGCTCCCCAAAATGTTATACCAAATCTGTAAMTGCAAATAAAACAAAAGAC 
AAATCTCCATCACGTAC 

MCATGMCTGMCAGCCATTTAAAAATTCAATGGGTGAGAACTTCTTGGACCTCATTGGCTA 
G ATTCC I I I CTTAAAAT 

CCATACACCGMTTTMCAGGMGGTTCCCATTCCTTGAAGAGCAAACTTCAGATGTACAAG 

CCTTGAGTGAAATATATT 

T 

>MPM2000-G02P8j3reast_Table1_1 020 

NATACCAGGCGTTTCCCCCTGNNAAGGCNCCCNTCGTGGCGGCTTCTTCCATTTGGGGGGT 

I I 1 1 I N I 1 1 I i I ( I NCCCC 

CNCCCCCCNGGGGGGTNGAAAAAAAAANCCCCNGGCCCCCCTNCCCN I I 1 1 I II I NNGGGG 
GGGGGNNNCCCCCCCNGAC 

CCCCCCGGGGGGGGGNNNACCCCCCN I I I II 1 1 I I I 1 1 I I I I I I I I AAAAAAAAAAACCCCCC 
CCCNCCCCCCGGGGGGG 

GGGGGGGGGGGGTTTAAAAAAAAA I I I I M I I I I AAAAAAAATACCCCCCCATCCCCCCTTTT 
TTTTTNNGGGGGGGNNT 

TTTTTTITTTTTCCCCCCCCCCCCCCCCGGGGNGGGGNGA^ 
Al 1 1 1 1 I I NNAGAATTTT 

TTAANNATTTTGTNNANANNCCCCCCC I II 1 1 I 1 1 1 I I I I NTTNNNNAANNNGNCCCCCCCNN 

TTCCNCNNNATTTTTTN 

TTmNATTATANTANCCCCCCCCCNCCNATATTTNAGGGNGISTTTTIs™ 
AAAAAAAAAAAA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 J 021 

ACTTACAGGGGACCGCCAGGGGCCTCGAGAATCGGTATCCTGAGTCCTCTTGAAGAGCAGT 

AGAGGTTGTTTCATTATAG 

TGCATAACA 

>MPM2000-Q02P8 J)reast_Jable1 _1 022 

ACCAGGACCTCTAACTCCCCCTGACACAGAGCAATTAGACTCCCATAACAATGGTATCAATT 
ATACCACTCCATTGGAGG 

GACTTCCTTTATGTGTCACCCAGGATACATTGCTCAACTGCAGTTGCCTTG 
>M PM2000-002P8_breast_Table1J 023 

ACTTGACCTTTATCTTCTMCCATTCTTTTATGTCATCAAGAGTTGCATCAGTCGGGAAGCCT 

TTAATATAAACGGATCT 

GTTTT1 1 ACATCATTTTT ATAC 

>MPM2000-002P8_breasLTable1J024 

ACTGACCTTGGAAGCTAACCCCTGAGTATGATGCAACTCCACTCTAATGTAAATTAAAATGCC 

ATGATCTTAAAAATGCC 

ATAATAGTTGTCAG 

>MPM2000-Q02P8 j3reast_Table1 jl 025 

ACAGCACTGGAACTTCTTGAGCAGGAGCATACCCAGGGCTTCATAATCACCTTCTGTTCAGC 
ACTAGATGATATTCTTGG 
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GGGTGGAGTGCCCTTAATGAAAACAACAGAAATTTGTGGT 
>M PM2000-002P8 J>reast_Table1 Jl 026 
ACGGGGGCCAGTTATTATACTGCT 
>M PM2000-002P8_breast_Table1 _1 027 

ACAGAGATAAGATACAMGATAAAMTGTTGGTATCAGTTGATTTTGAAGCAGGTAATTACTG 

TGGCCACCTCACA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 028 

ACTTATGTGAAAGGTAAAAAAGATCTCATAGAAGTAGAGAGTGGCTCATGCCTCTAATCTCG 

GTGCTTTGGGAGTCTAAG 

GTGGGAGGATCGCTTGCGGCCTGGAGTTTTGG 

>M PM2000-002P8J>reast JTablel _1 029 

ACCACACCGAMGTAMGAAAGATAMCAGAACATCTTTGAATTTTTTGAGAGACAGACTTTG 

TTACTTAGGTCCTGGTA 

GGCA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _J 030 

TAATTCAGGGGGGATAACCGCAGGNAAAGNAACCATGNTGGAGNCTANTAAATTGAAAAAN 
NAAAAAAGGGGTTTGGGGG 

GNTTT^TCCCCCCTTTCCCCCTAAAAAANGGGNGGNNGCCCCCCT^^rAAAATTTAAAATANN 
NTAAAAAATTTAAAAATG 

GGGGNNINrTGGGGGGGGGNnTTNCCCCNTTTTTNCCCCCCAAAAAAAAANGGGGCGGGGGG 
G G GGG G NG N N AAAAAAAAAA 

AAAAAAAAATNCCCCCCCCCTCCCCCCCCCGGGGGGGGGN l I I I I 1 1 1 1 I I I N AN AAANTGT 
NAAAATTTTN AAAAAANT 

NAAAAAAATTTNAAAAAGGGGGGGGNGGGGGGGGGGNTTTTTTNNCCC^ 
CCCCGGGGGGGNGNNTATA 

NTCCCNCNNGGGGGGGGGGGGNGANN 1 1 I 1 1 1 1 1 1 ANANTTTTTTTNGGGGGGGGGGGGG 
NATTCCCCCCCCCN I 1 1 1 I I 

I I n I M I I GGGGGNATTTGGGGAGNTN 1 1 1 1 I I CCCCCCCCCCCGGG 
>MPM2000-002P8J>reast_Table1_1031 

ACCACCTGCTGCTCATCTTAGGAGTCTCCTTTTCAAATMTTAGGCTCTGTTCCCATTTTAAAA 

CTCTGATATTGGCCTT 

CACCTGTGTACTGGGACACTT 

>M PM2000-002 P8_breast_Tab!e1 _1 032 

ACGCGGGGTCTTAAGAACGAACGGCTTGGGCGCGGACTGGTATCCGGGGACTGTGACTTG 
CAGGGT 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1_1 033 
ACGGGGGCCAGTTATTATACTGCT 
>MPM2G0O-O02P8Jfrreast_Tab!e1_1034 
ACGGGGGCCAGTTATTATACTGCT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 035 

ACATGGGGGTCCGTGCGGGCAGAACCCAGGGCATGAAGATCCAAATGGGCCTGGTTCAGC 

TTTTTCTCCAGGAGCCATGC 

GCAGTCTTT 

>MPM200O002P8„breast_Table1_1 036 

ACCCCCATGCTGTGGCACGGCTTCAGCTGTGATTGGGTTATTATACCCCTGCATTGACAGAC 
ATCTAGGAGAACCACATA 

MTTTAAMGAGAGTGGTCCAGTGTMTGCGGGTGTGTAGCAGTTCTTTGCTTTGGGGGGG 
GGGG 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1_1 037 

ACAAAAATTAGCTGGGCATGGTGGCGCACAACTGTAGTTCCAGCTACTCAGGAGGATCAGG 

CAGGAGAATCACTTGAACC 

CAGTAA 

>MPM2000-002P8J>reast_TabIe1 Jl 038 

ACTCAGGGCTTGTGGTTGTCTGCCTTGTGTTTAGACATACCCAGGAATCTCATTACTTTGCAT 
TGAAGACTGTTTTTATT 

TTTGGAATGTTCTGAATGTTTCCAAACTGCTGAAGCGTGTGCTG 
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>MPM2000-002P8J>reastJTab!e1Jl039 

ACTGAGACCGGGAGGTGTGCTCTTTTTCTGGGAGCATGTGGCAGAACCATATGGAAGCTGG 
GCCTTCATGTGGCAGCAAG 

TTTTCGAGCCCACCTGGAAACACATTGGGGATGGCTGCTGCCTCACCAGAGAGACCTGGAA 
GGATCTTGAGAACGCCCAG 

TTCTCCGAAATCCAAATGGAACGACAGCCCCCTCCCTTGAAGTGGCTACCTGTTGGGCCCC 
ACATCATGGGAAAGGCTGT 

CAMTMTCTTTCCCMGCTCCMGGCACTCATTTGCTCCTTCCCCAGCCTCCAATTAGAACA 
AGCCATCCACCAGCCTA 

TCTATCTTCCACTGAGAGGGACCTAGCAGAATGAGAGAAGACATTCATG 
>MPM2000-002P8 JweastJTablel J 040 

ACGCGGGGGAGCCTGCGGAGTTCGAGACCATGCTGCTGTTCTGCCCCGGCTGCGGGAACG 
GGCTGATCGTGGAGGAGGGA 

CAACGCTGCCACCGCTTCGCCTGCMCACGTGCCCCTACGTGCACAACATCACCCGCAAGG 
T AACAAATCG G AAGT 
>MPM2000-G02P8_breast JTablel .1 041 

ACCTCAGTGCAAAAGTTAGTTGAACTGGTTCATTGATCTCTATGGTAACAGCTTCCTCCTCTT 
TATCGACATTACTTGTC 

TGTGACAATTTAATGTTTCCATTTCCMGTTCTCCACTTGCAGAAAATTTCACTCCGTCTTTTG 
CACAGGAAATTACAAC 

AGCATCTCCAATATGGCTGAGATCTCGGCATATACGTGCAAATTCACCAGAAGGCATCTTTA 
CTACACAGCTGT 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1 _1 042 

ACTATAGCTGTAAGGAGAAGCTGAGAAATGATACCCAGGAGCAGCAGGCTTTACGTCTTCAG 
CCTAAAACCCAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAAAAGGTACTGGACCGGGTTGCTGAAAAGACTCACACCCGAATACCCGCGT 
>MPM200O-OO2P8 _breast_Table1_1 043 

ACGAGGATGCTTGGCACGTACAGGATCTTGCCATCACCTGTTCGGTCAAACAGCTGGAAGG 
CCTCCTTG AACTCTG CGGT 

CTGGTCTTCGGTGAAGTCACACATCTTGACTGCTTAGCTCTCCGGGACCTTTTCCTGCAGTA 

ATGGCCCCCGCGT 

>MPM200O-OO2P8_breast_Tab!e1.J 044 

GGCGGCCGGCCAGGTACCTGAGGCAGCAGTCACTGTGGCATAAATTTCTAMCTTACATAG 
CAGATACTTGTAATAAGCA 

AACCTTAAAAAGGGCAAGGTACAGAGGACTTAAAAATGAAAAAAAAAAGCGATAGGGAGAAT 
GAAGATTTTTTTAAAAGC 

TGTTTTAGATCAGGGTAAGACCGGAGGCTTAAACAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTC 
>MPM2000-002P8 Jbreast_Tab!e1 Jl 045 

ACCTGCTTTTGCCGCTTCTGGTTTTTGCAGACATCCACTACTCCCGAGCTGATTACACCAACT 
TGAATGAAACGACTTCT 

CTTGTGAACTATCAAGGGGCCGCCAGAATCACCTCTGCAAGTATTGGGGTCAGCATAGGGA 

CTCACTCCTTCAGAC 

>MPM2000-002P8_breastJTable1_1 046 

ACGCTGGATAGCCTCCAGGCCAGAAAGAGAGAGTAGCGCGAGCACAGCTAAGGCCACGGA 
GCGAGACATCTCGGCCCGAA 

TGCTGTCAGCTTCAGGAATGCCCCCCGCGTACGCGGGGCCCGCGGAGTATACACCATGAG 
CAAAGGTTAACCCTCCCAAG 

TTGAAAAAATTTATGGACAAGAAGTTATCATTGAAATTAAATGGTGGCAGACATGTCCAAGGA 
ATATTGCGGGGATTTGA 

TCCCTTTATGAACCTTGTGATAGATGAATGTGTGGAGATGGCGACTAGTGGACAACAGAACA 
ATATTGGAATGGTGGTAA 

TACGAGGAAATAGTATCATCATGTTAGAAGCCTTGGAACGAGTATAAATAATGGCTGTTCAG 
CAGAGA 

>MPM2000<)02P8J>reastjrable1jlQ47 

GGCCGAGGACATTCCACATGCATTGCCTTC I 1 1 I I I I ACCCCTTTTATCTGTAAACCTTTGCA 
AGATGCAAAGAGGTTGT 
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GTTCATGTTTAAATGACTGTGCTGTCCCTTTCACATCAAAGAACTACTGACACGAAGGCCGC 
CCTGCCTCCCATCGGCCA 

TCTATCTGGCCGGCAGGGAAGGAAAGAACTTGCATGTTGGTGAAGGAAGAAGTGGGGTGGA 
AGAAGTGGGGTGGGACGAC 

AGTGAAATCTACAGTAAAACCAAGCTGGCCCAAGGTGTCCTGCAGGCTGTAATGCAGTTTAA 
TCAGAGTGCCA I MUM 

TTTTGTTCAAAAGATTATAATTATTGGAATGCACAA I M M I I AATATGCAAATAAAAAGTTTAA 
AAA 

>MPM2000-002P8 J^reast JTablel J 048 

ACTGTGGGCTGGAMTCCCAAATCTAGATTCCAGCAGAGTTGGTTCTTTCTGAGGTCTGCAA 
GGAAGGGCTCTGTTCCAT 

GCCTCTCTCCTTGGCTTGTAGGAGGCATCTTGTCCCTATGACTCTTCACATTGTCTTTATGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 J 049 

GTCGACCCACGCGTCCGGCTACTTACTGGCTTGCTTTTGTTTGCCCTGCCTTGCTCAGCTTG 
CM M I I ATAGAACCCAA 

GACTACCAGCCTAGGGCTGGCACCATCCACAATGGGCCCTCCCACCTTTGATCACCTAATT 
GAGAAAATGCCTTACAGCT 

GGATCTCATGAAGGCATTTCCTCAAGGGAGGCTCCTTTTGAAAGAACCCCAAATTGGGGAGA 
CTTTCGCTCCAGTCTCAG 

GATGGCGCGCCCTAGGAAACACGAGTTGCCGATCTTGATGT 
>MPM2000-002P8j3reast_Table1JI050 

ACGTTTTCAGAGATGTGTGACTGAAGTAACCTTCAGCGGGCCTGAGAAACCCACAGCCAGA 

TCCAGCCCTGCCTGGAGGT 

CCTGACTGGAAATATCTGTGATTTC 

>MPM2000-002P8 _breast_Tab!e1 J 051 

ACCCCAACATATATTTTTACGAGGGTTATTTTGATCAGCTTGTGTAGTCAGTGCCAAAGTATT 
TAGCTGGTAGCAGAAAA 

AGG AAAAGTATTCTCCATCTGTG ATCACAGCCTG G GAG ACAAAAG GTCG AGTAACATCTGCT 

TCACTCCCCGCGT 

>MPM2000-002P8.breast_TabIe1_1052 

TGTGGCCGCCCGGGCAGGTACTGCTAGTGCTATCGGTTGAATAAATAGGCTGATAGTTTCG 
ATGATGATTAGTATGGGAA 

TTAGTGAGATGGGGGTTTCTTGCGGTAAGAAGTGGGCTAAAGA AI M M I I AGTTTGTGTCGT 

AAAGCTTAGAATTACTG 

CTTCCTGTTCATAGGGGGATG 

>MPM2000-002P8_breast JTablel _1 053 

ACAGATACTTGMGCMTTCTGCAMGACCCTGAGTTTTCACAGGGCTGGTTTTGGCTATCG 
TAAAAAAAAAAACAAAAA 

CACGCACACACACACTATAGTTTTCCTGCTTGCCATAGGATCTCTCTTGGGAGATGGACAAC 
CCTCAAAGGCACTGATTG 

GTGACATTGGTAGCTCTGGTCC1TACTCAGGCAGCX)AGCTCAGCCAAGGCCCGGTCCAAGG 
GATCCACTGACCAGTAGTC 

ATAATCCCAGCCGAGGAACCAGCCCACAAAGGAAGGAGGCTTAAAGCCTTGCGTAACGACA 

GTGATGGGGGTCCCGCTGT 

CCCAAT 

>MPM2000-002P8__breast JTable1 Jl 054 

CGCTCGTGATCTAGATAGTGAGCGGACGCGTGGGTCGACTCMGACTTTTAAAGATTTATCA 
AAATTTGGTGAGCCGAAT 

CTCAGAAMTTGGTGAATTCGGTTAGTTCCCAATAGGCCGCAGTAGTAATAAGTGGAGTGTT 
CGGGATATAGAAAAATTT 

TCACGAATGGAATGAAAATTTCTAGGCGAATTCAGTGAGTTCCCAATGGGACATGATTGTAT 

GAGTGAGCTTTTTAATAT 

ATAGCAACATTTTA 

>MPM200(W02P8jKeast_Table1_J 055 

CTTGAGTCGACCCACGCGTCCGCAAAATTCTAGCCAGAATAGCCAGACAAAAAAAGATCTAG 
GGGATACAGAAAGGCAAA 
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AGGMGTCAAAATATCACTATTTACATATGATATGATAGTATATTTCAGTGATCCCAAAATTTC 
CAGTGGAGAACTCCTA 

AACCTGATAAACACCTTCAGCAAAATGGCTGTGTAAAAAATTAACTCAAATAAATCAGTAGTC 
TTC ATCT AC AG AAAAG A 

CAMCMGCCAAGAMGAGATTAGOBAAMGACACCCTTCATMTAGTCCCATATAATATAAA 
ATACC 

>MPM200Q-002P8_breast_Table1_1 056 

ACCATGTTTCACGTTAAAATGCCAAAATGTGGTGCCTTCAMGAAACAGTCAATGAAACAGAA 
AGCAAAAATAAGCAGAA 

MTTAGAAACGTTATTTGGCATCATGMGGGCAACACCAAATTTCACTACTAACTGCAAGGAT 
TGATAAACACCATGATT 

TCAGATTTGAAAAAAAATGGAAAACTGCTAATGCACAATGTTAAGAGATCTCCATGAGAACCA 
GGCATTAATCCCATATA 

GCMTGATTTAATATTGTTACCAATTTCAGGAMATGATTTTTTGATAMTGGGCTATTGTAAG 
ATATACCTTTTTATTT 

CTTAGGAGCATGTGACCTGCATACGTAAACAG 
>MPM2000-002P8J>reast_Table1_1057 

ACAGAGCCAGCX)AGTGTTGGGCAGCAGGCTCACAGCCTCAATAGGGAGAAAAGACAAAGG 
CCTCAAAATGACAGGCAGCC 

TGACAGAGGAAGGAGTCTGACACCTCAGCTTGAGGCGTCTTTGGAATTCCTAGCTCATCTCA 
GAATTATATCTTAGAGTG 

ATAATATGGGTGGTAGCCAGTGGCCAAACAGCAAGAACTAAGAGTGGCCCTTGCAAAAAAA 

GGTTGGGAAAGCTGGGCCC 

ATATTGCCTGTAAACCCTTGAGCCTGATGCTCATACAGCTGTCCCTTGTTTTAGCCAGGTCTT 

GACAGAAGGGTTACCAG 

CACTGTCACTGCTCTACAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 058 

ACAAMAGTCAAGCCCTGMGTAGTTTTTCCCCCAAMGTTCTGATGTTAAMCTTTAAAAAA 
AAAAAAGAGAGAGGTAG 

TGTGTAAAAATATTTTTACTTAAAATGTTGMCCCCTGCACCACTTATATTATAAATGAAAGTT 
AACCTTCTACATACTA 

ACATTATTTTG CCATTCAAG AGTCAAATTTGTAAGACTCACAG AATGTTAAAGCCGGAATGCC 
ATTAAAAATAGCATATA 

AATGGAAGAACTTCGGTGAATTCAACAAAAAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 Jl 059 

ACTCAGTATAAAGTCCAGATGCCTTTACCATGACCTGCAAGGTTATACGTGGTCTGACCCAT 
GCATTTCTCCGTGACCTC 

ATCTTATACTCCAGGTTTCTCTGTTTTACTCATTCTTTTCCAGCCACACTAAACTTGCCGATCT 

TAGAATATGTTGAGTT 

CA1TCTAGCCCCAGGTCTTCAMTTTCCTCCT(XTTTCCTGAAATAGTCTTCTCCCAGATTTT 

GGTGTGGCTCTGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 060 

ACGCTGGGGGGAGGATTGCATTCAGTTTAGTTCCTGGTTTCCGGCTGAAATAACCTGACCG 
AGAGCATCACCCCCTGAAC 

ATGGACTTGCAGAATTCCACAGAAGAGAGGAGACTGGCCTAGACAGACAGCCCCAGGAGCT 
GAGGGCCCANNACAGGCTT 

TCTACCCTGGATGCNTGCTCCCATGNCCCTGACANNCGAGGCCCACTACAATGCTCTCCAA 
AATGTCCACAAAAGTGACT 

TAAGTCAGGTTCCCCCAAACCAGACACCAAGACAAGAATCCATGTGTGTGTGACTGAAGGAA 
GTGCTGGGAGAGCCCCAG 

CTGCAGCCTGGATGTGAACTGCAACTCCAAAGTGTGTCCAGACTCAAGGCAAGGGCACTAG 
GCTTTCCAGACCTCCTACT 

MGTCATTGATCCAGCACTGCCCTGCCAGGACATAAATCCCTGGCACCTCTTGCTCTCTGCA 
AAGGAGGGCAAAGCAGCT 

TCAGGAGCXJCTTGGGAGTCCTCCAAAGAGAGTCTAGGGTACC 
>MPM2000-G02P8_breastJTable1_1 061 
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ACCTTCATGCTCTAAATCAGATGATCTACTATCTGAAAAGGAAACGACAAATCTGACAACAAA 
TGAATTTCACAACAGAT 

AGGCAGTTGATAGCATGAGGCACTAACATTAAACCCAAGTCTTTCAATGGCACTTGGAGTCC 
CAGGGTA 

>MPM200O-002P8_breast_Table1 J 062 

ACAAATTATAGCGACATACACAGAGAATGCAGTTAAAAACTCTACCTGTGATACATGAAAGCT 
TCAGGGGGCTATATATA 

GCCAACAGTAATTGACTATTACACAAGAACCAAAGAATTGGACCTTGAAAGGAAATATTCTAT 
CTGGAGATTAACACAAA 

CTACTTAGTAACAAAAATGAACTATAACAAACATTAAGGATAAGTAGTCTTCTGTGGTAATAAA 
ACTATCATTTTGAAAG 

GACAAAMGATTATTTTMCCCTGCTTMCTATTATGTGTAACTACTTTCCAATTTAACAG 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 063 

ACAGCACACCAGGAGAGAAGATCATTATTAATGTGCTAATAGCAGCATTTTATTTTGAAACCC 
ACTCTGCATGGTTACAG 

GGCTCAAAAGAACATATTCTAACAGGAAGATACATTACCGAAATATTTTAATGAGAATATTTAA 
TATGCATTGAGAGGTC 

CGCATTTTCTTGCAGAGACCTTGTAGGTAGCTCTTTGAGATTTCTGTCTCTATGCATTTAAGT 
GAAGGAGTTGGTTGGGT 

ATTTTAGTTGGCAMTTTTGCAGACATGTAGCTTTGGTAGTGGAGGGGTAATAGT 
>MPM2000-002P8_breast _Table1 _1 064 
ACCCCTTTTMGTTTGCTTGGCTTTCTCAGATTCTGGT^ 
GGGTTTGCAGGGCAGA 

TTAGTAGGCTTTGGTGTGGC I I I I I I CTTTCTTCCT1TCTGCCTTTACGCGTTTGGTTGATGC 
ATCTGTGT 

>MPM2000-002P8_breasLJable1_JQ65 

ACTGAACTAGCTCCTTCTGGTTAATTTGTTGATTGGATTGGAAATTAGAACATGGAGCTGTCA 
ATGCACGGTATCTGGTA 

ATTGTGGATGGGGGAGATGACTGGGGCAGAACTGAGCTCATTTTTGCCAACATAGT 
>MPM2000-G02P8_breast_Jable1_1 066 

ACCTCTGTGGAAATCCCTTCCTTCCAGAAGCCTCCACTCACTTCTGATGCCAAGGAGCTCTG 
CGGCGCGCTGCACGCACC 

TTTACAGATGCAGGTGGCTGTTTCCTGTGTCAGACTGCAGCTCCCGTGAGCTGGGTTCATTG 

CTCATCGTTGACTTGGCC 

TCCCCGCGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 067 

GTGCCACACTGGGCCAGGGTAGTCATCCTGAAATACATGTCCAGGGTCTTGTTTGTCTATGA 
TGTGGGTGAAAGCTGCCT 

CAGCCCGCACCACAGTAGAGAGCGGGACCACCTCACGAAAGTTTTAGCAAACTCCCAGGGT 
CTAACCTGAAAGCAGCCAG 

GAACAAAGACCTTTCCAGAAAGAAGGACATGAACAAACGCTTAAAGAACGACCTGGGCTGC 

CAGGGTAAGAACCCTCAGG 

AGGCCGAGAGTTACTGTGCACAGT 

>MPM2000-002P8_breast JTablel jl 068 

CTCTTGTTMTTCCATTCAATAAACACACACAAAGCCCACTCTCCTTCCTTCAGACCCTATTAA 
TTCTAGTGTAAGAGAG 

ATGGGTGATGTTCCACAGAAGAAGCTAAGTTGGACTTTGAAGGATAAAGAGAGTATGGGAG 
G AAAAG G C AGG AGGTAG AA 

TTCTAGCCACAGGAAGAACCAGGTGAGAATAAGCTTGAAGATGTTTAGGGGAGAAGGAGTT 
GTCCCTTAGCCTTGATCCT 

TAGAAACAGACGTAGAGGTAGAGGAAGCTGTGGCTGCAAAGGCAGTAGGCAAGAAAGTGAA 
G CC AAACGC C ACCC AAG TG 

GCACTCTCATGCCCCTCTCTAATGTCAGGATATGTTTACAGCCAGCATGATTTCCATATACAT 

TCCTCCTTCACTTCC 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_1 069 
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ACTCACTTATAGATGGTTATTGGCCAAAAATACAGACACCATGCTATTATCCACAGACTCAGA 
AAAGCTACACAAGAAGG 

AATGCACAAGTGAGGATGCCTGAATCTCACTTAAAGGAGTGCATAAAGCAGTCCTAAGAGGA 
AGACGGAGGGAGTGAACT 

GAATAGAGAAGAGATACGGAGGGCTATGGGATGGGTTTGGAATCAGGTGTGGGTAAGGAAG 

AGGAAAGATGGATGGAAT 

>M PM2000-002P8_breast_Table1 J 070 

ACATACGCGCATTTGTGTGTGTGTATCTATGAGAGGGGGAATTAACAAATTACATGGATTTGT 
GTATGTGTGTGTGCCTA 

AGAGACAAGGAAGGAAAACAGTGCAGTTGAGAAAGGTGAAGCAAATGTGGCCAAGT 
>M PM2000-002P8_breast_Table1 jl 071 

AC I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I H I CCTGAGGGAGATGGATAGGTGAAGTAATGGTTGACAAGCATAAGT 
GGGAAGCTTCAAGTCCC 

AGGTTCTCCCATCAAATCATTTTCTCACMTCTTGCTCAGTATTCTCTTCTAGTAGGCCAGAA 
TTTGAAGGATTAGCTCT 

CTGTATATCTMTCTAAATCCTACTCCTTGTTTTMGCTCTTTG^TTTCAAATATTAATGATCTG 
GTACAGCATCGCTGG 

TGGTTTCAAAAAACGTAGTCATTCTTCTCACTGCAACAATGTAAGATAAGCAGGGTAGATCTG 
TTATTTCCAAATTAAAG 

GTGATTAAGATATATGGAGAGAGAACATGGCATGTGAGGTTTATAGGGCTAGAAACTGCAGA 

ACCATGTAGAACCCACA 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1_1 072 

GCTAGCTTGAGTCGACCCACGCGTCCGCTCAAGGAGAAGGAAGACCAAAGTATGCAGGAAG 
G ACCCTAG GGCCTTTCACC 

AGCTTACATCCACCCACCTTGGGCAAGGATAGGTTAGATTCCAGTTTCCTGCCTCCCGCCAT 
GGCTAGGCATTCTCAATC 

CACAGGAACATTCTTGAGTAGAACATTCCCAGAATGATCTGACTGATGCTTGCTAGCCAATA 
GATTTAAAGGTTAATATG 

CTTAGCCTATMGTTAGAAATGTAACCTTTCTGAGGTAACCTGTGCCCTTAAAAAGTATAAGA 

G CT ACTTCTTT ATTTTT 

TT 

>MPM2000-002P8_breasLTable1 _1 073 

CACGCGTCCGCTGCTGGGCTGAACCAACCAAAGATGGAGTGGCAGAACCCTGGGAGCTGA 
TCGGGGTTCTTTCTAGTAAG 

TAGTTGCCAGGCCTTAGMCTGATTGGTGTCACCTACTTCAGTGTTCATTCATTTCAATGACA 
AGATCAAAATCAGATTT 

TACAGGATGACCAAGATTCTGAGTTTCTCCCATGGCAACAAGTTCTCAGGTTAAAGTCTAGG 
AATGGTCATACTTGCAGC 

TTGTTCTTCCAGAAGACCTGACTTTGGTTCCCAGAACCCATGTTGGGTGGCTCACAACCATC 
TATAACTCCAG CTCCCG A 

GAGCCAATGCCTCTGACCCCCAAGAGTGCCTGCACTCATGTGTATATATCCACATAATTAAA 

AATAATAAAATAAATATT 

TTAAAGATCTTTGACCTGCCCGCGCG 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _1 074 

TGCAGAAAGGGAAGAAATGCCAGAAGGAAGGAATGAAGGATGAGCCCAGCTTCCAAATTTT 
GATGAAAGCTTTCGTCTCT 

ACATCAGAGAAATTCTGCAAGATCTTAGAAGGATGCGCTCAGAGAGATTCACACCTAGAAAC 
ACCATACTCAAAGGGTAA 

GGAGAAGAGAGCCCCAGGGAAGAATACAGAAGGGGACACATGACTGGCCACACAGAAAGC 
TCATCAGGAAGAAAACATGA 

CTCCCTGTCAGAAACCCAGGGTCCAGAAGGAGTGGGATGACGTTTGCTAAGTTATAAAAGC 

GAGCTGTGCACCCAGATTC 

TATAC 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1 _1 075 

ACCCCAATCATTTGCCTGCATCCTTCTCTTCTCAACAGACTCAAGAAGTAGAGACGCTGACTT 
TTTTGTCTTTGTATCCC 

Page 169 
(of 176 pages in Table 5) 



WO 01/51628 



PCI7US01/00798 



Table 5 



TAGGACTTAGCACTGCCACCAAATACAACCAAAGTTTGCTGAGCTGACATGATTAAGAGCCT 
ATCTGTGGAAAAGTATGA 

TCGGCCTrrGTG^GTTGCAATCTCTCAGAGACTTGTTTTGTGCCTTTACAMTMTAGATTTT 
I I I I I 1 1 1 IGAG 

>M PM2000-002 P8_breast_Table 1 __1 076 

ACTACTGGCACTGAGCCAATGTATGCTATCAAGGAAAGCTTTATCTGTCACTGAGCAAAGGG 
TGAAGTTCAATTAGGTCA 

GTTTTATCACTTCTTTTCCTACACACAMCTATGAGGAGAGATCATTTCTTTTCTTTCTTT^ 
TATTTAI I I I I 1 1 IG 

AGACAGGGTCCCACTCTGTCGCCCAGGTTAGAGT 
>MPM2000-002P8 Jweast JTablel J 077 

GCTTGAGTCGACCCACGCGTCCGCACTMGATTCTAAGTGAATACCACCAAACCCAGGAATA 
AACTGAI I I I I I I I ICCC 

TCTTAACTGGAAAATAACCTGAATGTCTACGCAGCTAAAAAATGAGATTGGGGGGAACCCTA 
AACG ACCCG G G CTGTTGT 

TTGCTCTCCACAACCTGATGGCAAGGCCCTGTTGCTGGAAATAACACCCACACGGTTCACTG 
AACATGGGAAGTGGAGCT 

GGTGCCTTTCTAGAGTCTTCAACCCCATTGGCTGGCGTTCTTGGAACCAGAGGTAGCCTGC 

ATGCTAACCAAAGAGAAAT 

AAACACC 

>MPM2000-002P8 J>reast_Jable1 _1 078 

ACCCAGAAGAAGGTGCAGATATCTGATTGAAACTGTTCATCTTACCAACTCTTCCTATTGCAG 
AGAAGACTAAGGTCCAG 

AGAGGGATAGTGACTTTCCCAGGTCACACAGGAAGCCACAAGAGCACATTGAAGCCAGATA 
CACATTGTCAAAGCACGCA 

TGTCCAGCCGAAGCAAGGACCCGAAATGCTGATTGTTTCCCCTGCAAGGAGGATCCTGAGT 
TTGTCCCCGGGAAAGGTTT 

AAGAGMCTGGCAGGAACCAGCCTTCATTCTTCTAGGTCCGGTTACCCTTGCTTTCTAAGCC 

CCACTTTCTGCCCGGGCG 

GCCG 

>MPM2000-002P8_brQast_Tabl9l _1079 

ACACACCACCACCTCTGGATAATTTTAC 1 1 I I 1 1 I ATTTGAGACAGAGTTTCGCTCTGGTTGC 
CCAGGCTGGAGTGCAAT 

GGCGCGATCTCAGCCCGGGTGACAGAGCGAGACTCTGTCTCAAAAAAATAAAAAATAAAAAA 
TAAAAAACAGCATTCCTT 

GGGAGGCTAAGCGATCCTCCTGCTTCAGGCTCCCAAAGTGCTGAGATTACAGGCGTTGAGC 
CACTGCACCTGGCCTCAAC 

TATTTT7TTAAATCATGTCTGATCTTAATTCTCCTAGGATACTTATTCCCCAACTAACACAAGT 

GAGTGACGGATGGCCA 

CTACATTTAGTAAAAAGAAAGTA 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1080 

ACAGCTAGGACAAACCTTGACTCCGGGTCGAGCGCTCATTGTATAACATGCAGTGGCATGG 
CCCGTGGTTAGGAGGAGTC 

TGAAATCAGATTGCTGAGGGTTCCGGATCTGGTTCTACCACTCACAAGTGACTTCGTAGGCC 
TTTCTTATATTCTGATTT 

CTTATATCTGAACTGGAGCTTACACATGCACCAGAATCCTACAGGGATACTGTGGGGGACAC 
ACAGCTTGAGGTAAAGTG 

GTTACCAAGAGGCCAGGCAGTTGGGGATCACCCATATCACAATAATTTGTCATTGAGCATGT 

AGTTTCTCTCTTCATGGA 

TG 

>MPM2000-002P8J>reast_Tabl9l 1081 

ACAGAGCTMCACTTATCCTCCAGTGCTCTACTMTTGCTTGGTGCTATGTTGACTACTGGGA 
ATGAACCACAAGATACA 

TCACTGTAMCTGCAGGGAGTGCTTCACTGATCATGAGGTTAAMTCTCCCCATCAGCAGAA 

AGAGAATTCTTTACTTAA 

CTTACTGGT 
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>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 082 

ACACATTTTTTGTTGCAAATAGTCCTGCAGCTGGTTTTTCTAAAAAAAAAACCCCAAGAATAC 
ATATAAATCTGAGTTCC 

CTATGGCGCTAGTCTACTGGGCAGACTTCTGGTCTGGGGTTCTTTCTTTCTmM 
CTGAAAACCTCAGTGCC 

ACCAAATGCATGGATCGTAGCAGTAGTTCTAAGTGTGTGCTATGCTTGGTCTAATATCCAAA 
GAGATGTCTAAACAATGT 

GCTGCTTTCATGAGAGGAGGCGCACGTTGCAGGAAGCTGTCAATCTTTGAGTGACCCA 
>MPM2000-002P8_breast_Jable1_1083 

ACAAGTTGGTCTCAAACTCCTGAGCTCAAGTGATCCTCCCACCTTGGTCTCCCAGGCGTAAG 
CACTGCACCTGGCCTTAG 

AAACCTCTTIAAAAGTGGTTGTGGTATCCTCATAGAATCTAGGAATCCATTACTCAAAAAAGC 

AAGACTGCAATGATACA 

CAGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 084 

CGACCCACGCGTCCGTGTATCTCCTACAGTTCATTATGCAGCAGACACGGATGTAAATGGG 
G AC A AAAAG AAAATACCAA 

CTCAGACTCTTTGTGAGACGTTCAGCAGTTTTCTGAAATC^ 
TGCATTTCCGTCCCACG 

TTTAAACCTTCCCTGCTGAAGTCAAACTTCCAAAAAT 
>MPM2000-002P8 J>reast_Table1_1 085 

ACTCTACAGTGAAACTGTTTCTACTGTGGCnTAATTTGCAAAATCCAAGCAGATATTACTTTTA 
AAAATCCAACTATCTC 

TTTCAAAGGATTTGTAAAGTTGCTTACAGACATAAGGTGACATCAGAAAAGCATGTTGGTATA 
ATGCAATTAGCTAAGGT 

TTCTAGGAAGCTTTGGAATGTTTTGTTTTTAAAGAAGGCATAGATAAGTGCAAGTCCTACAAG 
TAATGAACTGTCCTAGA 

AGCAMGAMTTCATTAAATAGATCTCCTTGATTTCTCCTTCATGGCCCCATGTCCATAGAGA 
TTGGGAATGT 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 086 

ACTGACTTAAAATAACAGAGTAACCTGTCTGGCTTACTTGTCTCTGAAAGTGAATGTTCAAAG 
TGGGTGGAATAGAATCA 

CATATAACGAATAGTCCATACTTATATGCAAAGCCATATGATTCCCTAAGCTACTTAAACTGG 
AATAAAGACACTAATAA 

AMTTTCATA MACAT TGMCCTGGTGCCAGCCTCACATTAAACCCATAGGTTCTTCACGATT 
AAGGCTGACAATTTTAG 

CTACTGCTTAGAAAGTTGCAAACACAMTAGGGGGGAGTTTAATGTTCCATCAGAAATTAACC 

CAAGCTGTTTGAAACTC 

TACTTGGCAC 

>MPM2000-002P8 _breast_Table1 jl 087 

CTTGAGTCGACCCACGCGTCCGCCTAGGTCTAAGAGCTGAAGCTATAACTGCTAAGAGGCC 
TGGGACTCTGTGACACTGA 

AGTCAGCAATGTCTTAAAAACAAAAACAGAGGGGCTGGAGAGATGGCTCAGCGGTTAAGAG 
CACTGACTGCTCTTCCTGA 

GGTCCTGAGTTCAAATTCCAGGAAGGAGATGGTGGCTCACAACCATCTGTAACGATATCCGA 
TACCCTCATCTGGTGTGT 

CTGAAGACAGCTACATACATAGAATAAATCTTAAAAAAAAACAAAAACAAAAACAGAGAAATA 

GGAAAAGGAATGGGGGA 

AGAAAGGAAGG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 088 

CTTGAGTCGACCCACGCGTCCGCATTTATTGTGGGCCTTACTTCATGCCTGCTAGGCAATAA 
AGATACTT 

>MPM2000-002P8_breast„Table1_1089 

ACCATGACACAAGTAACTTCTCATGGCTGGATGTGATGGAGGATATCCAAGCACCTGGCAG 
GCATTTGTAGAGATCCCCG 
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CTAMGCCCCCTTCAGCTATAGGATTCTATGATTCTTTTCCTGTGAAAATTTGGAACACGTGA 
TAGTGTATTACCTCTCG 

CAGATCATAGGGGCACCATTTAATAACTTACTACATTAATGTATTAAATTGT 
>MPM200(HX)2P8_breast_Jable1_1 090 

TTGAGCTCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACGCGGGGAAGCAATGACGTGGGGAGAGAGC 
GCGGAGGAAGGGAGAGATCCA 

GMAGGTAGATTCTTCTGTGTAGGTGAGTGGATGAGATAATGAAGCAAGTTAATTTGGGCTC 

TGCTGACTTATTTATCTG 

TCCCGGGCACTTTTCTCCGT 

>MPM2000-002P8j3reast_Table1_1091 

ACAGTAGAGACACCATCTCTGTTAGGAAACTGTTAGTGGCTACCATGTGTCCCTAAACTCCC 
TAGCTTGGTAGTCATAGC 

CTCACGTTCTGCTTCCAGTTACTTACCTGTCMTCCTTTTCTTCCTACTGATCCCTAGTGCAC 
TTTTAACACATCCTTAT 

CCTCTTTGTCTATGTCTGTTTGTCCTATTCTCTGCACCTGCCTTTCTCTCCCCTAGTCCTACT 
CCCGCATACCTTAAATG 

CTGCCATAACTTGATTATGGCTTMTTACTTAATTATGCCAACTGAAGGGTCTACGTGTTAAA 

GGGCTTGGCCCCT 

>MPM2000-O02P8_breast_Table1 J 092 

TTTCTTCATAGCTTCACGCCTGTATGGTATTCTCAGCTTCGGTG 
>MPM20CKM)02P8 J>reast_Table1 _1 093 

actcttctggttgccttgactctagtcctgatcagagtgccx:agcaaagaacattatacgca 
ctgtcccggcactgtcct 

gtgacataaaagcaatgacctgatatcagatrccctgggataggacctgaaaaagagttgag 
ggcaggctctgcattttg 

tccttttctg atgcaaatgag aacgaaataa i uni i caacttactttatcctatggtg agta 
gaagccaccatgtttc 

ctgtggaaaccaggcggtggcatggcttctgcttctgtctgagagaacattgcttcctgga 
cttatcccccttttagcag 

CCTC 

>MPM2000-002P8 J>reastJTable1 J 094 

GCAGAACGCTGGAGAGGGTGCAGTCTCTGTGAGGGTGAGCGGTGTGGTGCCCTGGAAGGA 
CTCCTTCCCACCAGTCACTA 

AGCAGCAGAGGCCAGGCAAtCACAGGCTAGGAGCCTTCTGACCCAGGAATAGGCATTCCC 
GCATCCTTAGACCACACAAT 

GCATGCCCACTGTGTCACTGCAGAAGAAAGGATAAAGGTGGCCATGGCTAGCTGGCCATGC 
AAGGCACTCACAGCGTTAA 

TGAGACCTGGCCGGTCAAGGCAGTTACTCTGATGGTAACTAGGCTTGTCTCCTTGCCATGA 

GAGAGTTAGGGACACACT 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1_1095 

TGAGTGGCTGGGACTACAGGTATGCGCCATACCTAGCTAATCI I I I IGTAI 1 1 1 1 1 IGGTAGA 
GAGAAGTTTTCGCCTTG 

TTGCCCAGGCTGGTCCGAACTCCTGAGCTCAAGTGATCTGCCTGCCTCAACCTCCCAACCT 
GCTAGGATTACAGGTATGA 

GCCACCCTGCCTGGCCAGATTrMTGAAACTTTATTAATCACTTAGTTATGCTAATTACTATCT 
TTCCATAATGTTTTGA 

ATACMCGCTATTGTAGTTMTACGTTGTTTTGCGGTTATTTGCTTACATGTCTGTTTCTGCTA 
CTGAATTGTAAATCCC 

TTGAATATAGGGAAAATATATTTGTATCCCTACCATCTGAAAAGAGT 
>MPM2000-002P8_breast_Table1 - 1 096 

ACTAGCCCTGCTTGTCTGCAGATCCAGAGAGCCTTAATTGACAGATTCAACTGTGCCTATTC 
CTGAACCAATTCTGATCA 

AGAMGTGGTCCCACCAGTCAGTGCTG^CAGGMTTAGTCTTTTGCTGTCAACTAATGGTTT 
TCAATTAGGGCAACTTTT 

TCCACCCAGAGATATTTGTCAATGTCTGGAGACATCTATGGTTGTCACAGCTGAGGGAATAT 
TAATTAATAGCACCTAGT 
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GGGTAAAGGTGAGGAATGTCATTAAATACCCTACAATGCAGAGGGTAACCCCCCACCAACA 
GAGT 

>MPM2000-002P8J)reast_Tab!e1_1097 

CTAGCTTGAGTCGACCCACGCGTCCGATTTAGAAGAGCCAGAAATAAAATAAAATATCTTGG 
TGTAACTTTAACTAAGTA 

AGTAAMGMCTGTATGACMGATCTTGTCTTTGAATTAAAAATTCJrGAAGATGACAGTAGAA 
GATAGAAGATGCTCATG 

AATTGGTAGGATTAACATAATAAACATGGTGATCTTACCAAAGGCAATAAACAGACTCAACAC 
AATAACTATCAAACTTC 

CAACATTTTTTTATTAATCTTGCMGMCACAACTTAACTTCATAAGTTGAACAAAATAAAACA 

GTATATGTCCAGCCTG 

GCTTGGCCCTTCATGGTACCTCGGCCG 

>MPM2000-002P8J>reastJTable1J098 

ACTCAAAATCCTAACCAGAGCATTCAAACAACAAAAAGAGGTTAAAGGGATAC 
>MPM2000-002P8_breast_Table1_1099 

ACACACACACACACACACACTCTGCAGAMTTACTCACAGTTTTGGCCTGTAAGCAGTATTCA 
TTCTTCCATTAAATCTG 

CTAGTATTMTATAGGTTTTCTCCCATTTTATATTCCTTTGACTATTAAAGTAAGAATTCA 

CTTGGAGAGAAAGTGG 

AAMTTTCCATTTMTTCATTAAGTTTTA 
ATGTGTATGGATAT 

TTTGCCTATATGTATGTTTGTGCACCATATCCATGACTGGTGCTTGAGGTCAGAAGTAGGCAT 
TA 

>MPM2000-Q02P8_breastJTable1JI 100 

CTCX3TGCGGACGCGTGGGTCGACTCAAGCTAGCAGATGGAAGCTAACTGCCCATTGATAAG 
TAAAGTTTTACAAGACGTA 

GMCAGTTTTGATCTGTATACATTATCnTrGGTTCCATTCTTATGAGATCATATGAGATCAGGC 
ATGTTTAAGGTGATAT 

GGCCGTGMCCTTTGGCTCCATTCTTAATACAACAGTATCGTTGAATAGTTGTAACAGAGACT 

ATCTGACCCATAAAACC 

TTAGGTCTTCACTGTTTGAAGATCTATAGAMAMGGTTTGCTTTTTATTCTTACAGTTGT^ 

TATGTGTGGGGTTGTA 
TGCATT 

>MPM2000-002P8Jbreast_Table1_1 1 01 

TGAGCGGGAGCTGAAGCCAGCTCGAGTATATGGGACAGGCTCCTTGGCTCTGTATGAGAAG 
GCCTGAGATAAAGGGACCT 

GAGGAACAAGAAGAAGCACCTCATTATTGGTTGTGGTCCTACGGATCGAGGCCCATTTGTG 
>MPM2000-002P8_breasLTable1 J 1 02 

GACGAGGGCAACCCAACACCCTAGCCTAAAGNCCCGTTGACAACTGCAGNCATGGGTTGGC 
TTGGCCCACCGCCTTGGCA 

NCCGNTCACGNAAGGAAAAAAAGNCCGCGGGCCCTTAAMGGCGGCGGAGGTTCTTGGGT 
TGAACCTTGGGGCANCCCCA 

CCCGGTTGCCANGGCCTGGATTGGGGTNACCCNCAAAAGGCCTGTCCCCAAGGCCCGNAA 
CCTTGGGGAAAANGAAATGG 

TTCCTTTTNGNGNNAAAAAAAAAAAATGGAACCCCGGTTGGGGGNANGGCCCCTTGGGGGG 
GCCTTTGGGGAAGTCCNCC 

CCGNAAGGGGTTCCCCGGGCCTGNTTGGCCGGGGNCCCCAAAAANTCCAAAATGGNCCAN 

GGGGNTGGGGNCCAACCCCC 

G 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 1 03 

ACCTAGMTATTTATTTCAGATMTATCMGATTTACCTATATTTCTACCAMGACAATGATAG 
G i ll Mill 1 ATATAG 

TTGGAGGGCAGGGATAGTGTTTAAAGGTTTATGATGTATMGCACGCTTAGACACACCAGGA 
GAAAGTATCAGATCTCAT 

TACACATGGTTGTGAGCCACCATGTGGTTGCTGGGATTTGAACTCGGGACCTCTGGAAGAG 
CAGTCAGTGCTCTTATCCA 
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CTGAGCCATCTCTATAGCACTTTAAAAAAAATATTAAGCATCATACAGCTTTCTGCCTCTATGT 
ATGCCTGCAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 1 04 

ClTTGTCTCTCAAACTTTTATACTGTCATAGTTCATTTTTCTTGTACAGATGCTCTT^ 
TTTTGAGAGTATATA 

CATMCAATTGCAGTTGAAAGTAGGGTGGGGTTTAGTCTCCTGGTCACAGTTCAATAAGTAC 

GGACGCGTGGGTCGACTC 

AAGCTAGCTTGTAC 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 1 05 

ACACTTATAGTTGAGAGCCAAGTCTCCCTTATCATTGGTGAATGAGGATGAGCTACTGAAAA 
CAAAAAGAGGGTCTTCTA 

CTCAGCCTCTACCCCTMTATTTATATCAGAAGCAGAGATTAACTGTCCTTACTCATTCACAC 
GTTAATGGAAGAGAAGG 

MGTTTCCTAGAAAMTCCTCCCX3CTCCACCCTGCAAACTTTATGCTTTTCTGTTACATAATC 
AGGCAGGGGCAAGACCT 

AMCTATTTTGMTTGGTGGTGTTGAGGCTAAATTCTCTGCTATTGACAGAATTGAGAATGTG 
ATCAATTTCAGAGTAGC 

ATGTTACMATTTTGTCCCMTTTCAATGGGGAGAATTATAACAAATCAGTAGTGGTTGGAAG 
AA 

>MPM2000~Q02P8 _breast_Tab!e1_1 1 06 

ACGCGGGGAGTTCTCTCAGGCTCTCCAGAGCTCAGGACCTCTGAGAAGAATGGAGCCCTCC 
TGGCTTCAGGAACTCATGG 

CTCACCCCTTCTTGCTGCTGATCCTCCTCTGCATGTCTCTGCTGCTGTTTCAGGTAATCAGG 
TTGT 

>MPM200O-Q02P8_.breast_Table1 _1 1 07 

ACGCGGGGGTAGATGGAAGGAAGAACTCGTGTGCTTAGACCTGACGCTGGGAGGAGATGC 
TGCCACCTAGGTTACTTGTA 

GGACCCTATACGGCAACCTCCTTTGCCAGGAACTATTTATAAACATCCTGCAGGAAAATGCA 
GTAAAGTAGAAGAGACAG 

GGATATCCCAGAAGGTTATGCAAAACATCAAGAGAAGATGAGAGGAGTCTATATGTCAGAAT 
AC AC ATTTCCCACCTTG C 

CCAACAGTAGAAAAACATAAGAAGAGAAAAACATTAAAAAATGACAAGGAAGTTAATGGAAGT 
CAGCAATGTGATGGTGT 

TTGGAGGTGGAGCCTTCAGAAGGTAATTAATGCCCTTGTAAGAAGAGGCCAGAGAGCTTGC 
GCACCT 

>MPM2000-002P8_breast_Tab!e1_1 108 

ACTTGTCCTGATGGGTCATCCAGAAGAGTTTCATGGAGATCAGTTCACAACATTGGACAGAC 
TATGAAACAAAGTCTGTA 

ATATCATTTATACTCAGTATTGGTAGGCTTTTTCCTTAATACCCCCACTCCAACAAAACAGAC 
CTGCCTTCACTTCTCTT 

GAAAATATTATTACCATCAGTAACTGCTTGTCTACTATGTCTCCAAGGCAAGCCACAGGCTAT 
AAG CC A ATTCTGCAAAA 

GGAGCAGCAAAAGMTGCTTAGTGCMTTCCTCTATTTAAAGTTTGCTTGAGTTl^ 
TGTTATTTGG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1 _1 1 09 

CACGCGTCCGACCTAGCTTGAGTCGACCCACGCXaTCCGATTTCTGGTTTCTTTGGAGACTC 
GGTTGTGCCATGTGATGCT 

TTTCTGGAAACTGTCTTATGAGAGGMGCTTTTGCTGAAGCAGACACATGGGAGAATGTTTT 
GTTAAG AACAG AC ATGTA 

GTATTTTTCTAGAGGCAGCTTGMTAMGAGCATGTGGTATTTTGCTAGAGGGGACACTTGA 
GAGAACATGTGACATTTG 

GAAAGGATATATGTATAACCTAAAAGACAGTGGCCAATGCTGTGTGGTATTGGTGTGCCTTA 

CCATTCTTTGCTGGCC 

>MPM2000-002P8 Jtfeastjf ablel Jl 1 1 0 

TCGTGATCTAGATCCCTATAGTGAGCGGACGCGTGGGTCGACTCAAGCTAGGTCGGACGCG 
TGGGTCGACTCAAGCTAGG 
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TCGGACGCGTGACCTTCCCCAAAATTCTTCTTTTTTCAGATGAAAGTCATACACTCAGCTTTC 
ATATTTTAATATACATA 

AMCAGCTCAGTGACTGGGACACTTCCTMCCTCCATTTGGGTAATTCACTTCCCTCCAATAA 
TCCTGAGTTATCATTTA 

TTATATTTTGTATTTTACCTTGGCTGCACTGGAGCCAGTTGGGCAGCCCTCTTGGGCX)TCAC 

TCTCATGTTCCTACATGG 

GCAGT 

>MPM2000-002P8J>reast_Table1_1 1 1 1 

CACGCGTCCGCATGCCTACCCGGGCTTTTTCTGACTCCGTGAAGCTGATCTCTTCCTCATTC 
GAGGAAGGGTAAACCCTT 

TGTAGATGGGTAAACCCTTGTCAGTCAGAGACAGTAGCCATCCCCTGTAATTCCAGAGCGCA 
AGAGACTGAGGCAGGATA 

ATTACCTAAACCTAGGAGTCCAAGATTTGGCTAACGTAGTAAGACCTGTCTCGAAACAAAAC 
AAATCTTGAGGATGTGAT 

GCTTGCTTAGTGTTAGATTGTGTGATTAGGATACACAGGGCACTCAGCTTCCTATCTCCACT 
GAAGCAGTCAATTAG 

>MPM2000-002P8_breast_Table1_1 1 1 2 

GGTGGCGGGCACGTACTACTGAGACCATTACAAAATTAMGGTGACTTTTTAATCTGGAATT 
GCAAACCGACAGCAGCCT 

GTCTGGGGAGCTCCATGTCATGAGTGTATGTCTCCAACAGTCTTCAATGACTGACAGGTGAA 
AAGCTGTGCCACAGCCTG 

GAATTATTATGCTGACACACAAAAGAGGGCGGGAGTGACAGCGTGGTGATCTACCACTGCT 
GTCTGTGGGGTTAATGGTA 

AGCTTTCCCACTGCTAATGGTTTATAAAAAGAACAAAGAAAAGGAAAACGGTGCAAGGGAAA 
ATCAATAGTATTAACATA 

GTCATGGTAGTGMTGCMCCCTTTATTTCTGGGATGGCTTTTATTGAACTGGCTTTGAACTT 

GATACCTTTTATTTT 

>MPM2000-002P8J>reast_Tabl9l_1 1 13 

ACATAAMCTTGTAGAGATTTACACACGCCAGCCGCACATCGCCCCTTCCCAATGGCTTTAC 
ATCTTGGTGACCTTTCAG 

AAGCCAACGGCACCCTTCCTGTTGTTACCCGTAATTGGAAAAGCATCAGAGATAAAAAAAAG 
TGCGGCGCTC 

>MPM2000-002P8j3reast_TabIe1 Jl 1 14 
GMACATTTTTATTATTTATTTTTCTTTGT^ 

AGAGTTCATGTGTCTG 

GGCTGACATTCCCATGGCCTATGAGCACTGAGCAGCCACAGGCTTTTCCAAGGAAGGCCCA 

AGGCCATCACATCCCCATC 

TACATCTACMTACTTG^TGTATTTACATGTGTTGTTCTTTAAAAAGGATTACACATTTTATTC 
TTTA AAAATC T AAAA 

AATGATGGAGAAAAGGAACACAGTTTATCTTACACATTTGCAGGATATACAAGGGTAACTT 
>MPM2000-002P8jDreast_Table1 J 115 

ACTCTGTGTTTGTGATTCTGTGTCACGCTCTGTGTAAGTGACTCCATGATCAAAGCTTTCCTG 
TCGTAATTGTGTGGATT 

TACTTGTTGCCCACTGTCCCCATACCCTCCACCCCCACATGGTGTGCTTCCTCCAGAAAGGG 

ACTACTTCTGCTGACCAC 

ACAGAAGACGTGTGTAAAGTCTGTGTATCAATGAATGGATTCTCATCTTTCATAGI I 1 1 I I I I I 
AAATAGTTTTATGTGT 

GTTTMCTTMTTTCACTTAAAAAG^TATTTACCAGMGCTGAMGTACGGTGTGATGAGGTT 
GGGTTCAGGAAGGACTG 

GTATCACATGGCTTCCCTAAGGTGTATATTACATTGCTAGGACACCTGACAGAGCTGTGGAT 
TAGTGAA 

>MPM2000-002P8_breasLJable1 J 1 1 6 

ACTTTTCTCTTAACTTACCTGACTGAAGGCATCCAATCAGAAAGGAAAGTGAACAAGTATAAT 
GTTTCTAAGTGAGTCCA 

GATGGTAACAAGAATTCAAACATTATTC I 1 1 1 1 GT ATGTTTAAATAAAAC A AATTTTAC ATTTTA 
TTTGACCAGCAGATA 
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TAACTTCCTGGGCATAATTTTATTAGCAAAGAACTGATGATACTGGTAATAAAAAAAAAAAAAA 
AA ATG AAAG G AAAAAG 

GAGAATGCACCTCAAACCAGMTACCATAACATGTTTTGTGGAAGCTGCATTTTATTTGAAAA 
CGGACGCGTG 

>MPM2000-002P8 J>reast_Table1_1 1 1 7 

ACTTTTTTTTTCTCTGTAGGAAGTCAACG 

GACACCTGGTAGCTAT 
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